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II-1 Introduction

While the “web alignment” this year has grown to 3674 full-
length genomes, the compendium alignment herein has strict
page limitations. Sequences for each subtype were selected to
maximize geographic and phylogenetic diversity, with up to 10
sequences chosen for each pure subtype, CRF01, and CRF02.
When possible, recent sequences were prioritized over older se-
quences. For all other CRFs, only the reference sequence was
included. Representatives were included from groups N, O, and
P, and also from the HIV-1-related primate lentiviruses CPZ and
GOR. No unique recombinants were included.

The HXB2 sequence (accession K03455) is the master se-
quence in this alignment. This is also the genome coordinate
standard used throughout the HIV Database. The alignment was
generated by MAFFT v7.397 (E-INS-i with gap open penalty
2.0) accessed at http://mafft.cbrc.jp/alignment/
server/. The alignment was subsequently codon-aligned us-
ing GeneCutter, followed by a few manual edits to fix obvious
misalignments. The alignment presented cannot be considered
an “optimal alignment” to any single criterion; it is a compro-
mise between optimal alignment, readability, and codon align-
ment. In the downloadable version of this alignment, gaps have
been introduced in multiples of 3 bases to maintain open read-
ing frames when the alignment is translated.

Also part of this nucleotide alignment is a translation to pro-
tein sequence based on the HXB2 sequence; the HIV genome
has many overlapping coding regions, and all are shown. For
more complete annotation of functional domains, see the pro-
tein sequence alignments in Chapter V.
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II-2 Annotated features

Features of HIV-1 annotated in the alignment that follows.

Feature Location Page

5’ LTR U3 start 1 18
TCF-1 alpha 315-329 20
NF-κ-B-II 350-359 22
NF-κ-B-I 364-373 22
Sp1-III 375-386 22
Sp1-II 388-397 22
Sp1-I 398-408 22
TATA Box 427-431 24
TAR element start 453 24
5’ LTR U3 end 455 24
+1 mRNA start site 456 24
5’ LTR R repeat begin 456 24
TAR element end 513 24
Poly-A signal 527-532 24
5’ LTR R repeat end 551 24
5’ LTR U5 start 552 24
Extensive secondary structure 568-605 24
5’ LTR U5 end 633 26
Lys tRNA primer binding site 634-653 26
Packaging loops begin 681 26
Packaging loops end 789 28
Gag and Gag-Pol start 790 28
Gag p17 Matrix end 1185 34
Gag p24 Capsid start 1186 34
Gag p24 Capsid end 1881 42
Gag p2 start 1882 42
Gag p2 end 1920 44
Gag-Pol fusion TF protein start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid start 1921 44
Gag p7 nucleocapsid end 2085 46
Gag-Pol -1 ribosomal slip site 2085 46
Pol start 2085 46
Gag p1 start 2086 46
Gag p1 end 2133 46
Gag p6 start 2134 46
Gag-Pol TF end 2252 50
Pol protease start 2253 50
Gag p6 end 2292 50
Gag end 2292 50
Pol Protease end 2549 52
Pol p66 and p51 RT start 2550 52
p51 end and p66 RT continue 3869 68
Pol p15 RNAse H start 3870 68
Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end 4229 72
Pol p31 Integrase start 4230 72
Vif start 5041 82
Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end 5096 82
Vpr start 5559 88
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Feature Location Page

Vif end 5619 90
frameshift insert in HXB2 5772 92
Vpr premature end (HXB2 only) 5795 92
Tat exon 1 start 5831 92
Vpr end 5850 92
Rev exon 1 start 5970 94
Tat Rev exon 1 end 6045 96
intron start 6046 96
Vpu start (ACG in HXB2) 6062 96
Vpu transmembrane domain start 6062 96
Vpu transmembrane domain end 6143 96
Env start 6225 98
Vpu end 6310 100
Env signal peptide end 6314 100
Env gp120 start 6315 100
V1 loop start 6615 104
V1 loop end 6692 104
V2 loop start 6696 104
V2 loop end 6812 106
V3 loop start 7110 110
V3 loop end 7217 112
Antisense Protein end 7373 114
V4 loop start 7377 114
V4 loop end 7478 116
V5 start 7602 118
V5 end 7634 118
Rev Responsive Element (RRE) region 7710 120
Env gp120 end 7757 120
Env gp41 start 7758 120
Antisense Protein start 7942 122
RRE end 8061 124
Env gp41 transmembrane domain 8277-8336 128
Tat Rev intron end 8378 128
Tat Rev exon 2 start 8379 128
Tat premature stop in HXB2 8424 128
Tat end 8469 130
Rev end (TAA) in some lineages 8605 132
Rev end 8653 132
Env gp41, gp160 end 8795 134
Nef start 8797 134
3’ LTR U3 start 9086 138
Nef premature end in HXB2 9168 140
TCF-1 alpha binding 9400-9414 142
Nef end 9417 144
NF-κ-B-II 9435-9444 144
NF-κ-B-I 9449-9458 144
Sp1-III 9462-9471 144
Sp1-II 9473-9482 146
Sp1-I 9483-9493 146
TATA box 9512-9516 146
TAR element start 9538 146
3’ LTR U3 end 9540 146
3’ LTR repeat start 9541 146
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Feature Location Page

TAR element end 9599 146
Poly-A signal 9612-9617 148
3’ LTR R repeat end 9636 148
3’ LTR U5 start 9637 148
3’ LTR U5 end 9719 148
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II-3 Sequences

Sequences included in the HIV-1/SIVcpz complete genome alignment.

Name Accession Country Author Reference

B.FR.83.HXB2 K03455 France Wong-Staal, F. Nature 313(6000):277-284 (1985)
A1.CD.02.LA01AlPr KU168256 D.R.C. Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
A1.CM.08.886_24 KP718928 Cameroon Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
A1.ES.15.100_117 KY496622 Spain Cuevas, M.T. Unpublished
A1.KE.11.DEMA111KE002 KF716474 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.PK.15.PK034 KX232624 Pakistan Chen, Y. PLoS ONE 11(12):E0167839
(2016)

A1.RW.11.DEMA111RW002 KF716472 Rwanda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A1.SE.13.078SE MF373181 Sweden Neogi, U. Sci Rep 7(1):6371 (2017)
A1.UG.11.DEMA110UG009 KF716486 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

A2.CM.01.01CM_1445MV GU201516 Cameroon Carr, J.K. Retrovirology 2010 Apr 28;7:39
doi: 101186/1742-4690-7-39

A3.SN.01.DDI579 AY521629 Senegal Meloni, S.T. J Virol 78(22):12438-12445 (2004)
A4.CD.97.97CD_KCC2 AM000053 D.R.C. Vidal, N. ARHR 22(2):182-187 (2006)
A6.BY.13.PV85 KT983615 Belarus Sasinovich, S. Unpublished
A6.IT.02.60000 EU861977 Italy Riva, C. ARHR 24(10); 1319-25 (2008)
A6.RU.11.11RU6950 JX500694 Russia Baryshev, P.B. ARHR 30(6); 592-7 (2014)
A6.UA.12.DEMA112UA024 KU749403 Ukraine Hora, B. Unpublished
B.AR.14.DEMB14AR003 KY658685 Argentina Hora, B. Unpublished
B.BR.10.10BR_MG035 KJ849804 Brazil Pessoa, R. Transfusion 55(5); 980-90 (2015)
B.CU.14.14CU005 KR914676 Cuba Blanco, M. Unpublished
B.DE.13.366396 KT124767 Germany Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619

(2016)
B.DE.13.947915 KT124808 Germany Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619

(2016)
B.DO.11.DEMB11DR001 KY658702 Dominican

Republic
Hora, B. Unpublished

B.ES.15.100600 KY989956 Spain Cuevas, M.T. Unpublished
B.FR.11.DEMB11FR001 KF716496 France Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.JP.12.DEMB12JP001 KF716498 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

B.PH.15.DEMB15PH003 KY658690 Philippines Hora, B. Unpublished

HIV Sequence Compendium 2018: HIV-1 Genomes 11

https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=K03455
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168256
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718928
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY496622
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716474
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX232624
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716472
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=MF373181
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716486
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GU201516
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY521629
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AM000053
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT983615
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=EU861977
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500694
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749403
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY658685
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ849804
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KR914676
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT124767
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT124808
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY658702
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY989956
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716496
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716498
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY658690
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Name Accession Country Author Reference

B.RU.11.11RU21n JX500708 Russia Baryshev, P.B. Unpublished
B.SE.15.102SE MF373204 Sweden Neogi, U. Sci Rep 7(1):6371 (2017)
B.TH.10.DEMB10TH002 KP109514 Thailand Hora, B. Unpublished
B.US.16.2609 KX505536 United States Bruner, K.M. Nat Med 22(9); 1043-9 (2016)
C.BR.11.DEMC11BR035 KU749393 Brazil Hora, B. Unpublished
C.CN.10.YNFL19 KC870038 China Wei, H. Unpublished
C.DE.10.622166 KT124786 Germany Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619

(2016)
C.ES.15.100_118 KY496624 Spain Cuevas, M.T. Unpublished
C.ET.08.ET104 KU319528 Ethiopia Amogne, W. ARHR 32(5); 471-4 (2016)
C.IN.15.NIRT008 KX069226 India Aralaguppe, S.G. J Virol Methods 2016

Oct;236:98-104 doi:
101016/jjviromet201607010 Epub
2016 Jul 19

C.MW.09.703010256_CH256.w96 KC156214 Malawi Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33
(2013)

C.NG.10.10NG020523 KX389612 Nigeria Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95
(32):E4346 (2016)

C.NP.11.11NP016 KU341724 Nepal Bhusal, N. Curr HIV Res 14(6):517-524
(2016)

C.PK.14.DEMC14PK009 KU749412 Pakistan Hora, B. Unpublished
C.SE.15.100ET MF373202 Sweden Neogi, U. Sci Rep 7(1):6371 (2017)
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 KC156220 Tanzania Parrish, N.F. PNAS USA 110(17); 6626-33

(2013)
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 KT982201 United States Rainwater-Lovett,

K.
PLoS ONE 12(2):E0170548 (2017)

C.ZA.13.DEMC13ZA152 KU749417 S. Africa Hora, B. Unpublished
C.ZM.11.DEMC11ZM006 KF716467 Zambia Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.BR.10.10BR_RJ095 KJ787684 Brazil Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00586-14
(2014)

D.CD.03.LA17MuBo KU168271 D.R.C. Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

D.CM.10.DEMD10CM009 JX140670 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.CY.06.CY163 FJ388945 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 25(8); 727-40 (2009)
D.KE.11.DEMD11KE003 KF716476 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.SE.12.077UG MF373180 Sweden Neogi, U. Sci Rep 7(1):6371 (2017)
D.TZ.04.CO6405V4 KX907406 Tanzania Billings, E. ARHR 33(4); 373-381 (2017)
D.UG.10.DEMD10UG004 KF716479 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX500708
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=MF373204
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP109514
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX505536
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749393
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC870038
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT124786
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY496624
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU319528
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX069226
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156214
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX389612
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU341724
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749412
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=MF373202
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KC156220
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KT982201
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749417
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716467
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ787684
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168271
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140670
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ388945
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716476
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=MF373180
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX907406
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716479
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Name Accession Country Author Reference

D.UG.11.DEMD11UG003 KF716480 Uganda Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

D.YE.02.02YE516 AY795907 Yemen Saad, M.D. ARHR 21(7):644-648 (2005)
F1.AO.06.AO_06_ANG32 FJ900266 Angola Guimaraes, M.L. Retrovirology 6, 39 (2009)
F1.AR.02.ARE933 DQ189088 Argentina Aulicino, P.C. ARHR 21(2):158-164 (2005)
F1.BR.11.DEMF111BR037 KU749396 Brazil Hora, B. Unpublished
F1.CY.08.CY222 JF683771 Cyprus Kousiappa, I. ARHR 27(11); 1183-99 (2011)
F1.ES.11.VA0053_nfl KJ883138 Spain Delgado, E. PLoS ONE 10(11):E0143325

(2015)
F1.FR.04.LA22LeRe KU168276 France Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
F1.RO.03.LA20DuCl KU168274 Romania Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
F1.RU.08.D88_845 GQ290462 Russia Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 25(11):1187-1191 (2009)

F2.CM.10.DEMF210CM007 JX140673 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014
Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

F2.CM.11.DEURF11CM026 KU749422 Cameroon Hora, B. Unpublished
G.CD.03.LA23LiEd KU168277 D.R.C. Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
G.CM.08.789_10 KP718925 Cameroon Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
G.CM.10.DEMG10CM008 JX140676 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.CN.08.GX_2084_08 JN106043 China Liu, W. Zhonghua Liu Xing Bing Xue Za
Zhi 34(1); 53-6 (2013)

G.CN.16.224GX KY275364 China Zhang, M. Unpublished
G.ES.14.EUR_0033 KU685592 Spain Cuevas, T. Unpublished
G.GW.08.LA57LmNe KU168300 Guinea-

Bissau
Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
G.KE.09.DEMG09KE001 KF716477 Kenya Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

G.NG.12.12NG060409 KX389648 Nigeria Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95
(32):E4346 (2016)

H.CD.04.LA19KoSa KU168273 D.R.C. Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

H.CF.02.LA25LeMi KU168279 C.A.R. Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

J.CD.03.LA26DiAn KU168280 D.R.C. Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82
(2016)

J.CM.04.04CMU11421 GU237072 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 26(6); 693-7 (2010)
K.CD.97.97ZR_EQTB11 AJ249235 D.R.C. Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
K.CM.96.96CM_MP535 AJ249239 Cameroon Triques, K. ARHR 16(2):139-151 (2000)
01_AE.CM.11.1156_26 KP718930 Cameroon Luk, K.-C. PLoS One 10(11); e0141723

(2015)
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https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716480
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=AY795907
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=FJ900266
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=DQ189088
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749396
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JF683771
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KJ883138
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168276
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168274
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=GQ290462
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140673
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU749422
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168277
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KP718925
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JX140676
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=JN106043
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KY275364
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU685592
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168300
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KF716477
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KX389648
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168273
https://www.hiv.lanl.gov/components/sequence/HIV/search/d_search.comp?sa_genbankaccession=KU168279
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01_AE.CN.12.DE00112CN011 KP109508 China Hora, B. Unpublished
01_AE.IR.10.10IR.THR48F AB703616 Iran Jahanbakhsh, F. ARHR 29(1); 198-203 (2013)
01_AE.JP.11.DE00111JP003 KF859741 Japan Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

01_AE.MM.14.fKSDU26 KU820849 Myanmar Chen, X. Virulence 2016 Aug 30:1-7 doi:
101080/2150559420161226722

01_AE.PH.15.DE00115PH012 KY658688 Philippines Hora, B. Unpublished
01_AE.SE.12.070SE MF373173 Sweden Neogi, U. Sci Rep 7(1):6371 (2017)
01_AE.TH.10.DE00110TH001 KP109513 Thailand Hora, B. Unpublished
01_AE.TH.11.40436v09_04 KY580697 Thailand Kijak, G.H. PLoS Pathog 13(7); e1006510

(2017)
01_AE.TH.90.CM240 U54771 Thailand Carr, J.K. J Virol 70(9):5935-5943 (1996)
02_AG.CM.10.DE00210CM013 KF859739 Cameroon Sanchez, A.M. J Immunol Methods 2014

Jul;409:117-30 doi:
101016/jjim201401004 Epub 2014
Jan 19

02_AG.DE.09.701114 KT124792 Germany Tully, D.C. PLoS Pathog 12(5); e1005619
(2016)

02_AG.KR.12.12MHI11_10746 KF561437 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.KR.12.12MHR9 KF561435 S. Korea Cho, Y.-K. Unpublished
02_AG.LR.x.POC44951 AB485636 Liberia Baesi, K. PLoS One 9(9); e105098 (2014)
02_AG.NG.12.12NG060304 KX389647 Nigeria Heipertz, R.A. Jr. Medicine(Baltimore) 95

(32):E4346 (2016)
02_AG.NG.x.IBNG L39106 Nigeria Howard, T.M. ARHR 10(12):1755-1757 (1994)
02_AG.PK.15.PK032 KX232622 Pakistan Chen, Y. PLoS ONE 11(12):E0167839

(2016)
02_AG.SE.14.098GN MF373200 Sweden Neogi, U. Sci Rep 7(1):6371 (2017)
02_AG.SN.13.9580 KT223760 Senegal Aman, S. Unpublished
03_AB.RU.97.KAL153_2 AF193276 Russia Liitsola, K. ARHR 16(11):1047-1053 (2000)
04_cpx.CY.94.94CY032_3 AF049337 Cyprus Gao, F. J Virol 72(12):10234-10241 (1998)
05_DF.BE.x.VI1310 AF193253 Belgium Laukkanen, T. Virology 269(1):95-104 (2000)
06_cpx.AU.96.BFP90 AF064699 Australia Oelrichs, R.B. ARHR 14(16):1495-1500 (1998)
07_BC.CN.98.98CN009 AF286230 China Rodenburg, C.M. ARHR 17(2):161-168 (2001)
08_BC.CN.97.97CNGX_6F AY008715 China Piyasirisilp, S. J Virol 74(23):11286-11295 (2000)
09_cpx.GH.96.96GH2911 AY093605 Ghana McCutchan, F.E. ARHR 20(8):819-826 (2004)
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 AF289548 Tanzania Koulinska, I.N. ARHR 17(5):423-431 (2001)
11_cpx.CM.95.95CM_1816 AF492624 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
12_BF.AR.99.ARMA159 AF385936 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
13_cpx.CM.96.96CM_1849 AF460972 Cameroon Wilbe, K. ARHR 18(12):849-56 (2002)
14_BG.ES.05.X1870 FJ670522 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AF516184 Thailand Viputtijul, K. ARHR 18(16):1235-1237 (2002)
16_A2D.KR.97.97KR004 AF286239 S. Korea Gao, F. ARHR 17(8):675-688 (2001)
17_BF.AR.99.ARMA038 AY037281 Argentina Carr, J.K. AIDS 15(15):F41-F47 (2001)
18_cpx.CU.99.CU76 AY586540 Cuba Thomson, M.M. AIDS 19(11):1155-63 (2005)
19_cpx.CU.99.CU7 AY894994 Cuba Casado, G. JAIDS 40(5):532-537 (2005)
20_BG.CU.99.Cu103 AY586545 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
21_A2D.KE.99.KER2003 AF457051 Kenya Dowling, W.E. AIDS 16(13):1809-1820 (2002)
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY AY371159 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
23_BG.CU.03.CB118 AY900571 Cuba Sierra, M. JAIDS 45(2):151-160 (2007)
24_BG.ES.08.X2456_2 FJ670526 Spain Cuevas, M.T. ARHR 26(9); 1019-25 (2010)
25_cpx.CM.02.1918LE AY371169 Cameroon Kijak, G.H. ARHR 20(5):521-530 (2004)
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26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 FM877782 D.R.C. Vidal, N. ARHR 25(8):823-832 (2009)
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS AM851091 France Vidal, N. ARHR 24(2):315-321 (2008)
28_BF.BR.99.BREPM12609 DQ085873 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
29_BF.BR.01.BREPM16704 DQ085876 Brazil Sa Filho, D.J. ARHR 22(1):1-13 (2006)
31_BC.BR.04.04BR142 AY727527 Brazil Sanabani, S. ARHR 22(2):171-176 (2006)
32_06A6.EE.01.EE0369 AY535660 Estonia Adojaan, M. JAIDS 39(5):598-605 (2005)
33_01B.ID.07.JKT189_C AB547463 Indonesia SahBandar, I.N. ARHR 27(1); 97-102 (2011)
34_01B.TH.99.OUR1969P EF165539 Thailand Tovanabutra, S. ARHR 23(6):829-833 (2007)
35_AD.AF.07.169H GQ477446 Afghanistan Sanders-Buell, E. ARHR 26(5):605-608 (2010)
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 EF087994 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(8):1008-1019 (2007)
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 EF116594 Cameroon Powell, R.L. ARHR 23(7):923-933 (2007)
38_BF1.UY.03.UY03_3389 FJ213783 Uruguay Ruchansky, D. ARHR 25(3); 351-6 (2009)
39_BF.BR.04.04BRRJ179 EU735535 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
40_BF.BR.05.05BRRJ055 EU735537 Brazil Guimaraes, M.L. AIDS 22(3):433-435 (2008)
41_CD.TZ.05.CO6577V5 KX907411 Tanzania Billings, E. ARHR 33(4); 373-381 (2017)
42_BF.LU.03.luBF_01_03 EU170151 Luxembourg Struck, D. ARHR 31(5); 554-8 (2015)
43_02G.SA.03.J11223 EU697904 Saudi Arabia Badreddine, S. ARHR 23(5):667-674 (2007)
44_BF.CL.00.CH80 FJ358521 Chile Delgado, E. ARHR 26(7); 821-6 (2010)
45_cpx.FR.04.04FR_AUK EU448295 France Frange, P. Retrovirology 2008 Aug 1;5:69 doi:

101186/1742-4690-5-69
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 HM026456 Brazil Sanabani, S.S. Virol J 2010 Apr 16;7:74 doi:

101186/1743-422X-7-74
47_BF.ES.08.P1942 GQ372987 Spain Fernandez-Garcia,

A.
ARHR 26(7); 827-32 (2010)

48_01B.MY.07.07MYKT021 GQ175883 Malaysia Li, Y. JAIDS 54(2):129-136 (2010)
49_cpx.GM.03.N26677 HQ385479 Gambia de Silva, T.I. Retrovirology 7(1):82 (2010)
50_A1D.GB.10.12792 JN417240 United

Kingdom
Foster, G.M. PLoS One 9(1); e83337 (2014)

51_01B.SG.11.11SG_HM021 JN029801 Singapore Ng, O.T. ARHR 28(5); 527-30 (2012)
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 DQ366664 Malaysia Tee, K.K. JAIDS 43(5):523-529 (2006)
53_01B.MY.11.11FIR164 JX390610 Malaysia Chow, W.Z. J Virol 86(20):11398-11399 (2012)
54_01B.MY.09.09MYSB023 JX390976 Malaysia Ng, K.T. J Virol 86(20):11405-11406 (2012)
55_01B.CN.10.HNCS102056 JX574661 China Han, X. Genome Announc 1(1):E00050-12

(2013)
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A JN882655 France Leoz, M. AIDS 25(11):1371-1377 (2011)
57_BC.CN.09.09YNLX19sg KC899008 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
58_01B.MY.09.09MYPR37 KC522031 Malaysia Chow, W.Z. PLoS ONE 9(1):E85250 (2014)
59_01B.CN.09.09LNA423 JX960635 China An, M. J Virol 86(22); 12402-6 (2012)
60_BC.IT.11.BAV499 KC899079 Italy Simonetti, F.R. Infect Genet Evol 2014

Apr;23:176-81 doi:
101016/jmeegid201402007 Epub
2014 Mar 3

61_BC.CN.10.JL100010 KC990124 China Li, X. Genome Announc 2013 Jun 27;1(3)
pii: e00326-13 doi:
101128/genomeA00326-13

62_BC.CN.10.YNFL13 KC870034 China Wei, H. ARHR 30(4):380-383 (2014)
63_02A.RU.10.10RU6637 JN230353 Russia Baryshev, P.B. Arch Virol 157(12); 2335-41 (2012)
64_BC.CN.09.YNFL31 KC870042 China Hsi, J. ARHR 30(4); 389-93 (2014)
65_cpx.CN.10.YNFL01 KC870027 China Feng, Y. ARHR 30(6); 598-602 (2014)
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 KC183779 China Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 KC183782 China Wu, J. PLoS ONE 8(1):E54322 (2013)
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69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420 LC027100 Japan Kusagawa, S. Genome Announc 2015 May
28;3(3) pii: e00196-15 doi:
101128/genomeA00196-15

70_BF1.BR.10.10BR_PE004 KJ849758 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 KJ849759 Brazil Pessoa, R. PLoS One 9(11); e112674 (2014)
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 KJ671534 Brazil Pessoa, R. Genome Announc 2(3):e00386-14

(2014)
73_BG.DE.01.9196_01 AY882421 Germany Harris, B. ARHR 21(7):654-660 (2005)
74_01B.MY.10.10MYPR268 KR019771 Malaysia Cheong, H.T. PLoS ONE 10(7):E0133883 (2015)
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 KX673820 Malaysia Tee, K.K. Genome Announc 2017 Jun

29;5(26) pii: e00459-17 doi:
101128/genomeA00459-17

78_cpx.CN.13.YNTC19 KU161143 China Song, Y. ARHR 2016 Apr 8
79_0107.CN.15.SX15DT013 KY216146 China Li, Y. ARHR 2017 May 30 doi:

101089/aid20170066
82_cpx.MM.13.mSSDU12 KU820825 Myanmar Chen, X. Virulence 2016 Aug 30:1-7 doi:

101080/2150559420161226722
83_cpx.MM.13.mSSDU94 KU820847 Myanmar Chen, X. Virulence 2016 Aug 30:1-7 doi:

101080/2150559420161226722
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 KU992929 China Su, L. ARHR 2016 Jun 13
86_BC.CN.13.15YNHS18 KX582249 China Li, Y. ARHR 2016 Oct 18
87_cpx.CN.12.DH32 KF250408 China Wei, H. Sci Rep 2015 Jul 2;5:11323 doi:

101038/srep11323
88_BC.CN.05.05YNRL25sg KC898979 China Han, X. PLoS ONE 8(5):E65337 (2013)
90_BF1.BR.11.BRGO6043 KY628221 Brazil Reis, M.N.d.G. PLoS ONE 12(6):E0178578 (2017)
O.CM.96.LA51YBF35 KU168294 Cameroon Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
O.CM.96.LA52YBF39 KU168295 Cameroon Berg, M.G. J Clin Microbiol 54(4); 868-82

(2016)
O.CM.99.99CMU4122 AY169815 Cameroon Yamaguchi, J. ARHR 19(11):979-988 (2003)
O.CM.x.pCMO2_3 AY618998 Cameroon Tebit, D.M. Virology 326(2):329-339 (2004)
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO KX228804 Spain Ragupathy, V. Unpublished
O.FR.06.RBF206 KY112585 France Mack, K. J Virol 2017 Feb 28;91(6) pii:

e02177-16 doi:
101128/JVI02177-16 Print 2017
Mar 15

O.GA.10.10Gab1190 JX245014 Gabon Liegeois, F. ARHR 29(7); 1085-90 (2013)
O.GA.11.11Gab6352 JX245015 Gabon Liegeois, F. ARHR 29(7); 1085-90 (2013)
O.SN.99.99SE_MP1300 AJ302647 Senegal Toure-Kane, C. ARHR 17(12):1211-1216 (2001)
O.US.10.LTNP JN571034 United States Buckheit, R.W.3. ARHR 30(6); 511-513 (2014)
N.CM.15.S4858 KY498771 Cameroon Rodgers, M.A. Virology 504, 141-151 (2017)
N.FR.11.N1_FR_2011 JN572926 France Delaugerre, C. Lancet 378(9806); 1894 (2011)
P.CM.06.U14788 HQ179987 Cameroon Vallari, A. J Virol 85(3); 1403-7 (2011)
P.FR.09.RBF168 GU111555 France Plantier, J.-C. Nat Med 15(8); 871-2 (2009)
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAAC..TACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGT 168
A1.CD.02.LA01AlPr ----T---T-----------A-GAA-------C-G--T------------G-----A------------------------G------T..--------------------------C-----A--A--C----------T------------------T----CTGGAG 168
A1.CM.08.886_24 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.15.100_117 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.PK.15.PK034 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.13.078SE .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A3.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----T---T-----TGG-----GAA---------C---------------G----T-----G-------------------G------T..--------------------T----TC--T--A--A-------------T----T-------------------AGCAG 168
A6.BY.13.PV85 .......................................................................................................................................................................... 0
A6.IT.02.60000 ----T---T-----T-----AGGAA---------G---------------G----T-----------A-------------G------ATA-----------------A--------C-----A--A-----G-----------A--------------C-----T--AG 170
A6.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A6.UA.12.DEMA112UA024 ----T---------T-----AGGAA---------A---------------G----T-------------------------G------T..--T--C-------------CT----TC---A-A--A-----G-------T------------------A---AGTG-AG 168
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------------AG------------------------G------------------------------G---A---..-----G------------G------------------------------T------G--------G------------A 168
B.BR.10.10BR_MG035 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.366396 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.947915 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.11.DEMB11DR001 .................................................................................G------T..-------------------C------C------TGT-------------T----T--------A-G--A-----T---G 87
B.ES.15.100600 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PH.15.DEMB15PH003 ----------G---T--------AA-------------------T-------T----------------------------G------T..------------------CC-----T---C-------------------T------------------T-----TC--G 168
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.SE.15.102SE .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.16.2609 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.11.DEMC11BR035 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.DE.10.622166 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.15.100_118 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.15.NIRT008 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------T-----T-----A-GAA---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T-------G---A---..--------G--A------G------------------------------T------------------C---AG-G-AG 168
C.NG.10.10NG020523 .......................................................................................................................................................................... 0
C.NP.11.11NP016 .......................................................................................................................................................................... 0
C.PK.14.DEMC14PK009 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SE.15.100ET .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------T-----T-----A-GAA---G-----C---------T-A---G----T-----------T-------------G---A---..-----------A------G-------------------G--------------------G--------T---A--G-AG 168
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.BR.10.10BR_RJ095 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.03.LA17MuBo -----------G--T--------AAG--------G-----------T---G----T--T----------T-----------G-------..-----------------------G--C------TGT-------------T-G-------G--------T---C--GTAG 168
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.SE.12.077UG .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.04.CO6405V4 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.11.DEMF111BR037 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.04.LA22LeRe ....................A-GAA---------G---------------G-T---..........................................................................................C--C---------T------G--G 60
F1.RO.03.LA20DuCl --------T-----T------C-AA---------A---------------G-T---A------------------------G-------..--------------------T-----C----------------------T------------------T------G--G 168
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.11.DEURF11CM026 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CD.03.LA23LiEd ----T------G--T-------GAA---------C--------C------G-T--TA-T--------A-T------A----G------T..-------------------CT-----C--------------G-------T---A---------T-G--------AG--A 168
G.CM.08.789_10 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.16.224GX .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.EUR_0033 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GW.08.LA57LmNe .---T-----G---T-------G-A----A-------------C------G-T--TA-T--------A-T------A----G-------..-------------------CT-----C--------------G-------T---A----A----A-G--T----CAG--G 167
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.12.12NG060409 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CD.04.LA19KoSa ----T---------T-----A-GAA---------G---------------G----TA----------T-----------C-G-------..------------------GAG----T---C-----------G-------T---------------A--T---C--G-TG 168
H.CF.02.LA25LeMi .......................................................................................................................................................................... 0
J.CD.03.LA26DiAn ..------T--C--TG--G--C-GA-----G--GA------C--G-----G-G---A-----------------A------G---A---..-----G-----------A--------C---T------------------T------------------T---AGAG-AG 166
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ......................................................................------A--C-G---A---..-------------------CT-----C-----ATGT-------------T---A--------------T---A-AG-AG 98
01_AE.SE.12.070SE .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.11.40436v09_04 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.DE.09.701114 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 ----T---T-----T-------GAA-------------------------G----T-----------A-T------A----G-------..-------------------CT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G 168
02_AG.NG.12.12NG060304 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.PK.15.PK032 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.14.098GN .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TGGAAGGGCTAATTCACTCCCAACGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAAC..TACACACCAGGGCCAGGGATCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGAGAAGT 168
02_AG.SN.13.9580 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T---------T-----A-GAA------G--G---------------G----T-----------T-T-----------G---A---..------------------CC------C---T----T--------------------------------T------G--G 168
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 --------T-----T-T---A-GAA---------G--------------------------------T-------------G-------..------------------G------TG--------------G-------T------------------C----T-G--G 168
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --------------T-------G-A----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T..--------------------T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----CTG--G 168
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----T---------TGG---A-GAA---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A---..-----------A------GAG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA--G--G 168
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A6.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR1969P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------T--G--T-------GAA---------C-----------A---G------------------------------G------T..--------------------T----------------------------TT---T----------G--T---A--G-AG 168
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 --------------T-----A---A-----G------A--GT--------G-T---A----------T--T----------G---A---..-T------G------------------------TG--------------T---------G-----G---A--A--.... 164
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .......................................................................................................................................................................... 0
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
73_BG.DE.01.9196_01 .......................................................................................................................................................................... 0
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .......................................................................................................................................................................... 0
78_cpx.CN.13.YNTC19 .......................................................................................................................................................................... 0
79_0107.CN.15.SX15DT013 .......................................................................................................................................................................... 0
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 0
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 0
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .......................................................................................................................................................................... 0
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................................................................................................................................................................... 0
87_cpx.CN.12.DH32 .......................................................................................................................................................................... 0
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .......................................................................................................................................................................... 0
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.96.LA51YBF35 ----T---T-----T-------TAAG---GC---A-----G-----T-----G--T--------G--A-T-----------G-------..-----------A-------CT-----C--------A-----G----TA-TT--------------GACAGA----G--G 168
O.CM.96.LA52YBF39 ----T---------T------CTGA----GC---G-----G--C--T---G-GC-T-----C--G--A---C---------G-------..-----------A-----A-C-----TC--------A-----G---ATG-TT--------------GTCAGA----G--G 168
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.x.pCMO2_3 --------T-----T------CTGCG---GC---G-----G-----T-----AC-T-----T--G--A-T-----------G-------..-----------A-----A-CT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--CTG--G 168
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.06.RBF206 ----T---T-----T-----T-T-AG---GCT--G-----G-----T---G-G--TA-------G--A-T-----------G----TGT..-----------A-----A--T-----C--------A---------CTA-TT--------------GTCAGA---AG--G 168
O.GA.10.10Gab1190 .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1300 ----T---T-----T------CTGA----GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G------T..-----------A-----A-CA----TC--------A-----G---CTA-TT--------------GTCAGA--CTG--G 168
O.US.10.LTNP ..............................................................................-..T------T..-----------A-----A-CT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGAG---G--G 88
N.CM.15.S4858 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 --------T-----T-T--A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T..-----T-----------AGAA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG 168
CPZ.TZ.06.TAN5 ----T------T--TGG--T-C-AAG---GC--CC--T--A--CACT-----G--TA-T--------TGT------A--C-G-------..-----C--T--A-----A--T-----C-----ATG-AGG-------TG-TT---T----------G--T---CCAG-A. 167
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T--G--T-T---AG-A----------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T..-----C--------T--AG-A--------C--A--A-A---GC------TT---T----C--TC-CACAGA----G-AG 168
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 TAGAA...GAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG...AACTGCTGA 332
A1.CD.02.LA01AlPr ----G...--G--T-CTG-G----------A-T--C-------T---A-AT---AA--------------TGAT----A----------AT-----AA--------TA----G------A-G---G-A-----T----------------T--A---A...G-------- 332
A1.CM.08.886_24 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.15.100_117 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.PK.15.PK034 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.13.078SE .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A3.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----...--G--T-CTGGG----------AT---C-----------A-AT---AA--------------T--T---------------AT-----A---------T-----G-----AA-A----GA---AA-----------------T--A---A...G-------- 332
A6.BY.13.PV85 .......................................................................................................................................................................... 0
A6.IT.02.60000 -----...--G----CGGGG----------A----C-A---------A-AT---AA--Y-----------TGAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G----GA----A----A------------T--A---A...--------- 334
A6.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----...-------CAG-G----------A----C-----------A-AT---A---------------TGA---A-A----------AT-----A---------------G--TC-AA-A----GA---------A------------T--A---A...G-------- 332
B.AR.14.DEMB14AR003 -----G..A-GC-A-T---------A---G----------G------A--CA---------G---------------G-------A---C------A------------------------------------------A-------------A----...G-------- 333
B.BR.10.10BR_MG035 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.366396 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.947915 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.11.DEMB11DR001 -----...--G--T----------------A-T--------A-------A-----------G-----A----A-----A-----------T-----A------T---A----G---CGC-------AA-----------------A--------T--A...G----A--- 251
B.ES.15.100600 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PH.15.DEMB15PH003 -----...A-G-T---TG--A--------G-----------------A-A----A------GG-T--------A---------------AT-----A------------------T---------GG----AA----AA--------------A----...--------- 332
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.SE.15.102SE .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.16.2609 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.11.DEMC11BR035 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.DE.10.622166 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.15.100_118 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.15.NIRT008 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----...---------G-------A----A-T-TC--C--------A------AA--------------TGATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A-----------C-----A----------TT-A---A...G-------- 332
C.NG.10.10NG020523 .......................................................................................................................................................................... 0
C.NP.11.11NP016 .......................................................................................................................................................................... 0
C.PK.14.DEMC14PK009 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SE.15.100ET .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----...--G-AA-CGG------------A---T---C--------A-------------------G--TGAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA-----------C---AAA-----------T-A---A...G-------- 332
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.BR.10.10BR_RJ095 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.03.LA17MuBo ---G-...--G--T-CTG------------A-T-T---C-------CA-AT---A-------GC---G---T--------------C---T------A---A-----A-A---------G-G----A----A-----AA-T-------------T--A...G-------- 332
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.SE.12.077UG .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.04.CO6405V4 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.11.DEMF111BR037 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.04.LA22LeRe ----G...A-G-----TG-G----------A-T-----C-------CA------AA--------------TGAA--AGA------AC-GC------A---------------G-----GAGA--T--A---A-----AAA----------T--A-C-AGACTGAGA---C 227
F1.RO.03.LA20DuCl -----...A-G--T--TG-------C--T-A-T----A--------CA------AA-----------A--TGGA--C--------AC-GC------A---------------G------AGA---G-A---AA----AAA----------T--A-C-AAACT-AGA---C 335
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.11.DEURF11CM026 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CD.03.LA23LiEd ----G...-------CT-------------A---T--A---------A-CT---A---------A--G---G-A--C---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA-----A--------------------T-T--A---A...G-------- 332
G.CM.08.789_10 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.16.224GX .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.EUR_0033 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GW.08.LA57LmNe ----G...-----A--T-------------A---T--A--------CA-CT---A-------GC---G--TG-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA----GA--------------------C-T--A---AGACT-AA-ACTG 334
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.12.12NG060409 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CD.04.LA19KoSa ----G...A-G------G------------A-T--C-----------A-AT---A---------------TGAA--A------------AT-----A---------TA----G---CGGAGA-----A---------AC---C--AC---T--A----...G----A--- 332
H.CF.02.LA25LeMi .....................------CT-A-T--------------A-AT---A------------G--TGAA--A---------C--ATA----AA--------T--A---------ACA----CA---A------G-----------T--A---A...G-------- 146
J.CD.03.LA26DiAn ----G...A----T--TG--------G---A-T--C-A--------CA-AT---A------------G--TGAA--AG-----------AT-----A----------TC-------CGGAGA-----A---------AAA-------------A---A...G-------- 330
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----...----A------------A----A-T--C----------CA------A-------CAA--G--TGAA--C---------C-GAT-----A------T---TC-------AGA--A----GA---------AA---C--A----T--AT--A...G-------- 262
01_AE.SE.12.070SE .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.11.40436v09_04 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.DE.09.701114 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.LR.x.POC44951 ----G...--------T-------------A---T--A--------CA-CT-T-A---------A--G---A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G---C-CA-A----AA--T-A-----------------T--A---A...G-------- 332
02_AG.NG.12.12NG060304 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.PK.15.PK032 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.SE.14.098GN .......................................................................................................................................................................... 0
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TCF-1 alpha
B.FR.83.HXB2 TAGAA...GAAGCCAACAAAGGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGAATGGATGACCCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACATGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTCAAG...AACTGCTGA 332
02_AG.SN.13.9580 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 -----...---CTT-CT-------------A-T--C----------CA-AT---A-------GCA--G--TGAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA-----A---------AAA----------TT-A---A...G-------- 332
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 -----...A-G-----TG------------A-T-----C-------CA------AA-----------A--TGAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT--AGACTGAGA---C 335
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----...-----T--T--G-----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----------G--TAGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G----CA-----C-------------------A---A...G-------- 332
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----...--G-----TG-------A----A----C--C----T---A-------------------G---GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--TG-A---------AAA----------T--A---A...G-------- 332
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A6.EE.01.EE0369 .......................................................................................................................................................................... 0
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR1969P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----...--G----CTG-------------TT-T------------A-A----AA--------A--G---A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A---A...G-------- 332
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ...........-A--TTG---A-----G--G-T--------------A--CAA-AA---A--G-A--A---------------------AT-----A----------A-------G--C------------------AA------------------A...G-------- 320
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .......................................................................................................................................................................... 0
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
73_BG.DE.01.9196_01 .......................................................................................................................................................................... 0
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .......................................................................................................................................................................... 0
78_cpx.CN.13.YNTC19 .......................................................................................................................................................................... 0
79_0107.CN.15.SX15DT013 .......................................................................................................................................................................... 0
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 0
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 0
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .......................................................................................................................................................................... 0
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................................................................................................................................................................... 0
87_cpx.CN.12.DH32 .......................................................................................................................................................................... 0
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .......................................................................................................................................................................... 0
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.96.LA51YBF35 C----GGACTG-G--CT-C-A-T-----GG-T--TC-TC----T--A-CTCATAAT-----TT-T--G--TGATC--G-G---A-A---A-----CA---C--TC--TCAT---GC--AA-G--TG-A---TT---A-----C--A---CT----CCCAAAT--CAACTG 338
O.CM.96.LA52YBF39 C----AGACT--G---T--GT-T----GGG-T-AAC-CC----T--A-CTT-TGCT-----CTAT-GA--T-AAC-CG-G---A--C--A-A---CA------T--ATCAT---GCAGCAC---TG-T--T-TGATAACA--C--A---CT---TC-CAAGG---AAAAC 338
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.x.pCMO2_3 C----GAACT--GA--T--GT-T----GAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T-GG--T--AC-CG-----A-AC-GA-A---CA------T---TCA----GCCGCACC---G-T--TATGATAACC--C--A--TCT----C-CAAGG---AAAAC 338
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.06.RBF206 C----AGACTG-G-------T-T----GGG-T--TC-TC----T--A-CTT-TGAT-----CCAT--A-----TC-C-AG---A--C--A-----CA------T--AGCA----GCA-AA----TG-A---TT-C----T--C--A--ACT----CCCAAAT-ACAGACT 338
O.GA.10.10Gab1190 .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1300 C----GAACT--GA--T--GT-T--C-GGG-T-AAC-CC-G--T--A--TT--AAC-----CT-T--A--T--AC-C-AG--GA--C-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--TG-T--T-TGATAACC--C--A---CT---TCTCAAGG---AAAAC 338
O.US.10.LTNP C----AGACT--GA--T-C-T-T----GGG-T-ATC-CC-G--T--A-CAT-TGCC-----CTCT-----T-AAC-TG-G---C-AC-GAT-----A------T--ATCT----GCAACACC--TG-T--T-AGATAACT--C--A---CT----C--AAGG---AAAAG 258
N.CM.15.S4858 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 -T--GGAAATG-GAG-TG-GCAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT----GGATTCA--T-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--TG-T---TT-C-AAA---C-----ACTG--T-CTAAAG---AA... 335
CPZ.TZ.06.TAN5 .................G---AT----GA-A-CT-C----G--T--A-CCT--AGC-------A---C-----A--AG-----C-C--GATC---C-C---------A--------AGAAGG-----A---A-----AGA-----------------ATAAGGACTTCCG 320
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G...CGG-----T----------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------------A--TGAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA----GA--TAA------------A---------CG-...-----A--G 332
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 CATC.................................GAGCTT.......................GCTACAAGGGACTTTCCGCTG.....................GGGACTTTC..............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCG.GGACTGGGGAGTGGCGA 410
A1.CD.02.LA01AlPr --CA.................GAAGTTGCTGACA......................................G-A------------..................G..---------..............--------T-G--TT------.-AGT-----------T- 412
A1.CM.08.886_24 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.ES.15.100_117 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.PK.15.PK034 ..................................................................TG--AT-TCACAA-CA-.---.....................-AA----A-TAGAAA............................................... 35
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.13.078SE .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A3.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A4.CD.97.97CD_KCC2 --CA...............GAAGTTGCTGAC.........................................---------------.....................--ACT--C-..............GG------T----TT-----CG-AGT-----------T- 411
A6.BY.13.PV85 .......................................................................................................................................................................... 0
A6.IT.02.60000 --CAGA....CTGCTGACACAGAAATTGCTGACAGGGACTT-CCGCGGGGACTTTCC..........................................................................AG------T----TT------.-AGT-----------T- 425
A6.RU.11.11RU6950 .......................................................................................................................................................................... 0
A6.UA.12.DEMA112UA024 --CAGACTGTTGACATGAAGTTGCTGAC............................................-------------G-GGACTTTCC...................................AG------T-C--..----T-.-AGT-----------T- 420
B.AR.14.DEMB14AR003 ----.................................---A--.......................T--------------------.....................---------C.............AG----------A--------.----------------- 412
B.BR.10.10BR_MG035 .......................................................................................................................................................................... 0
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.366396 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.947915 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.11.DEMB11DR001 --AGAG..........ACTTTGACTTTGCTGACATC.------.......................T--------------------.....................---------..............--------T-----A------.----A------------ 351
B.ES.15.100600 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PH.15.DEMB15PH003 --CTG................................A-----.......................T----------------A---.....................---------CAGAAAGGCGTG..GC--------C----------.-----.----------- 422
B.RU.11.11RU21n .......................................................................................................................................................................... 0
B.SE.15.102SE .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.16.2609 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.11.DEMC11BR035 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.DE.10.622166 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.15.100_118 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.15.NIRT008 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --CAAA..................................................................---------------.....................--ACT--C-ACTTGG...GCGTT-CA-----T-G--T-------.----C----------C- 411
C.NG.10.10NG020523 .......................................................................................................................................................................... 0
C.NP.11.11NP016 .......................................................................................................................................................................... 0
C.PK.14.DEMC14PK009 .......................................................................................................................................................................... 0
C.SE.15.100ET .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --CAGA..................................................................---------------.....................--ACT--C-ACTGGG...GCGTT-C------T----T-------.----.----------C- 410
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.BR.10.10BR_RJ095 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CD.03.LA17MuBo --C-GAGG...........GAAAGACTGCTGACACC.A-----.......................T--------------------.....................---------..............--------T-G----------.-----.---------T- 430
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.SE.12.077UG .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.04.CO6405V4 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.11.DEMF111BR037 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................................................................................................................................................................... 0
F1.FR.04.LA22LeRe TGA-ACA..............................--AGAATC........................TA------------A--A.....................---------..............---A-G-CG--CCAGA-----.---------------TC 307
F1.RO.03.LA20DuCl TGA-ACA............GAGATTGCTGACATA...--AGA-TAGAGATTGCTGACATAGAAGATT---A-G--------------.....................---------..............---AAG-CG--CCAGA-----.----AA---------T- 454
F1.RU.08.D88_845 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.11.DEURF11CM026 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CD.03.LA23LiEd --CA....................GCTGCTGACA......................................-----------A-CT.....................---------..............-G-----------A-----A-.--G------------T- 408
G.CM.08.789_10 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.16.224GX .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.EUR_0033 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GW.08.LA57LmNe -TGACACAG.CTGCTGACACAGAAGTTGCTGACA.....................................-G------------CT.....................---------..............-G--------C--T-----A-.--G------------C- 430
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.12.12NG060409 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CD.04.LA19KoSa --CAGAAG..ATGCTGACACAGAAGTTGCTGACACA.--AG--.......................CTA------------------......................--------..............-G------T----T-G-----.--GT-----------T- 439
H.CF.02.LA25LeMi --CTG........CTGACACAGAAGTTGCTGACACAGA--A.........................---GAC-----------A---......................--------..............-G------T----T-------.--G-C----------T- 246
J.CD.03.LA26DiAn --AA...............GAAGTTGCTGACAAG...A--A-........................T---AC---------------.....................---------C.............AG------T----T-------.--GT-----------T- 423
J.CM.04.04CMU11421 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --AA...............GATGTTTATAACCA..........................................--AC--------.....................---------C.............AG------T---A--G-----.-AGT-----------T- 340
01_AE.SE.12.070SE .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.11.40436v09_04 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.DE.09.701114 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ....................................................................-GAC-----------A---.....................---------..............-G------T----TT----A-.-AGT-----------T- 66
02_AG.KR.12.12MHR9 .........................................................................--------------.....................---------..............-G-----------TTG---A-.-AGT-----------C- 61
02_AG.LR.x.POC44951 --CA...............GAAGTTGCTGAC.........................................-----------A-CA.....................---------..............-G------T----TT----A-.-AGT-----------T- 410
02_AG.NG.12.12NG060304 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.PK.15.PK032 ....................TAAACTCAATA.......-AGC-T......................--C..TT-A-TGC---A--CTCAA...............TAAA-CTTGCC...............TT-A-T-CTTCA----CAATA.AAG--............ 76
02_AG.SE.14.098GN .......................................................................................................................................................................... 0
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NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III Sp1-II Sp1-I
B.FR.83.HXB2 CATC.................................GAGCTT.......................GCTACAAGGGACTTTCCGCTG.....................GGGACTTTC..............CAGGGAGGCGTGGCCTGGGCG.GGACTGGGGAGTGGCGA 410
02_AG.SN.13.9580 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 --AG..................GCTGCTGACAAA...--AG--.......................T---ATG--------------.....................---------..............--------T------------.--G------------T- 422
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 TGA-ACA............GAGACTGCTGACACA...--AGAATC........................TA----------------.....................---------..............---A-G-CG-GCCAGA-----.T--------------TC 430
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 .......................................................................................................................................................................... 0
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................................................................................................................................................................... 0
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 .......................................................................................................................................................................... 0
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 0
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --CA...............GAAGTTGCTGAC.........................................-------------CT.....................---------C.............AG------T----TT------.-AGT-----------T- 411
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --CA...............GAAGTTGCTGACAA.......................................-A-----------CC.....................---------C.............A---------C----------.--GT------------- 413
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 .......................................................................................................................................................................... 0
32_06A6.EE.01.EE0369 .................................................................................................................----..............--------T------------.--G-------------- 42
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR1969P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................................................................................................................................................................... 0
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................................................................................................................................................................... 0
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .......................................................................................................................................................................... 0
43_02G.SA.03.J11223 .......................................................................................................................................................................... 0
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 0
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --CA.................GAAGTTGCTGACA......................................-----------A-G......................---------..............-G------T----TT------.-AGT-----------A- 410
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................................................................................................................................................................... 0
47_BF.ES.08.P1942 .......................................................................................................................................................................... 0
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 0
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 --G-GAGTT.........................................................T------A-----------CA.....................A--------..............---A----T--A-T--A---A.-----AA--------T- 397
61_BC.CN.10.JL100010 .......................................................................................................................................................................... 0
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A.RU.10.10RU6637 .......................................................................................................................................................................... 0
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 0
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .......................................................................................................................................................................... 0
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................................................................................................................... 0
73_BG.DE.01.9196_01 .......................................................................................................................................................................... 0
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .......................................................................................................................................................................... 0
78_cpx.CN.13.YNTC19 .......................................................................................................................................................................... 0
79_0107.CN.15.SX15DT013 .......................................................................................................................................................................... 0
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 0
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 0
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .......................................................................................................................................................................... 0
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................................................................................................................................................................... 0
87_cpx.CN.12.DH32 .......................................................................................................................................................................... 0
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .......................................................................................................................................................................... 0
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.96.LA51YBF35 -TAACA.............TGAAGATTGCTGACA...................................CTGC----------AGAC......TGCTGACACTGCGGG-ACTT-CC...............AGC-TG--A-G-A-AA---GC.--TTC----------T- 438
O.CM.96.LA52YBF39 TGCTGAA.........CACTGAAGATTGCTGACA...................................CTGC----------AG-AAA.GACTGCTGATGCTGCAGG-ACTT-CCAGCGTGGGAGGGAT................AA--GC.---TC----------T- 446
O.CM.99.99CMU4122 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.x.pCMO2_3 TGCTGACC........TAAAGAAGATGGCTGCCG...................................CTGT----------AACAGA.GACTGCTGACACTGCGGG-ACTT-CCACGGTGGGAGGGAT................AT--GC.--TTC----------T- 447
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .......................................................................................................................................................................... 0
O.FR.06.RBF206 GC-TGTTGACAC.......AGAAGATTGCTGACA...................................CTGC----------AGCC......TGCTGACACCGCGGG-ACTT-CC...............AGC-TG--A-G-ATAAT--GC.--T-C----------T- 444
O.GA.10.10Gab1190 .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1300 TG-TGACA...........TGAAGATTGCTGACA...................................CTGC----------AGCAGA.GGCTGCTGACACGGCGGG-ACTT-CCAGTGTGGGAGGGAC................A---GC.--TTC----------T- 444
O.US.10.LTNP -TGTTGACC..........TGAAGATTGCTGACA...................................CTGT----------AGCAGAGGACTGCTGACACTGCGGG-ACTT-CC...............AGT-TG--A-G-ATAA---GC.--TTC----------T- 367
N.CM.15.S4858 .......................................................................................................................................................................... 0
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 .......................................................................................................................................................................... 0
P.FR.09.RBF168 ........................AGTGCTGACG...................................CT-C-CAG--ACTAAG-T......GCTGACACTGCA...---------CGGGGACGGAAAGT-CC-AG----GAA-AA---GAG-AG-A---------TTT 437
CPZ.TZ.06.TAN5 GG-GCCCGGAA........CAAGAACTGCTGACAG.....................................--A------TG-ACT..................CGG-ACTT-CCAATG..............T-G-TG--TA--A-----.----A---------TTT 412
CPZ.US.85.US_Marilyn -TGTAACCGCGCAGGCGCAATAAAACTGCTGACTGAG--C..........................TT-CT------------A.....................AGG-ACGT-CCAAGG.................--GTG--T-A-----.-A--A---CGTG-TTTT 437
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................................................................................................................................................................... 0
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2018:H
IV-1

G
enom

es
23



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

TATA Box 5’ LTR U3 end 5’ LTR R repeat begin Poly-A signal 5’ LTR R repeat end 5’ LTR U5 start
TAR element start TAR element end Extensive secondary structure

+1 mRNA start site

B.FR.83.HXB2 GCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG.TCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAA....CTAGGGAACCCACTG.CTT.AAGCCTCAATAA.AGCTTGCCTTGAGTGCTTCAA.GTAGTGTGTGCCCGTCTG 570
A1.CD.02.LA01AlPr ----------G----------------------C---.---------.--------------------.-----------------------G....---------------.---.G-----------.---------------A-----.------------------ 571
A1.CM.08.886_24 .................................................................................................................................A---------------------.-------------A---- 40
A1.ES.15.100_117 ..............................................................................................................................................T--------.------------------ 27
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.PK.15.PK034 ............----C--TTC---ACT-C-C--T--.........C.-G-TC--TTCACAGA-CC-CTG..A-TCA-A-A----GG--TGGG.....................................GT-CA-GAC-CT------T--.T--AA--CCA-TG-G-GA 143
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................................................................................................................................................................... 0
A1.SE.13.078SE .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................................................................... 0
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A3.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A4.CD.97.97CD_KCC2 A---------G---------------------C---T.---------.-------T-A----------.A----------------------G....-A-------------.---.------------A---------------------.--G--------------- 571
A6.BY.13.PV85 .................................................................................................................................................................------T-- 9
A6.IT.02.60000 A---------G----------------------C---.---------.--------------------.A----------------------G....---------------.---.------------.---------------------.------------------ 584
A6.RU.11.11RU6950 ..............................................-.--------------------------------------------G....---------------.---.------------.------------------T--.------------------ 115
A6.UA.12.DEMA112UA024 A---------G--------------------C-C---.---------.-------------G----G-.C----------------------G....---------------.---.------------.------------------T--ARW-R---------A---- 580
B.AR.14.DEMB14AR003 A---------G--------------------------.---------.----------G--G-------------------------------....---------------.---.------------.---------------------.------------------ 572
B.BR.10.10BR_MG035 .......................................................................................................................--T----GT-.GTG-GTG-CC-TC--------.------------------ 49
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.366396 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.947915 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------G-------------------C------.---G-----.-------T-------------------C-----------------....---------------.---.------------.---------------------.-------------A---- 511
B.ES.15.100600 .......................................................................................................................................................................... 0
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.PH.15.DEMB15PH003 ----------G-------------------.------.---------.-------T-------------------------------------....---------------.---.------------.---------------------.-------------A---- 581
B.RU.11.11RU21n ..............................................-.-------------------------------------------G-....---------------.---.------------.-----------------CT--.------------------ 115
B.SE.15.102SE .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................................................................................................................................................................... 0
B.US.16.2609 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.11.DEMC11BR035 .......................................................................................................................................................................... 0
C.CN.10.YNFL19 .......................................................................................................................................................................... 0
C.DE.10.622166 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.15.100_118 .............................................................................................................................................................------------- 13
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.15.NIRT008 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------G----------------------C---.---------.-------A-G---------------------------------GC....---------------.---.------------.-----------------CT--.------------------ 571
C.NG.10.10NG020523 .......................................................................................................................................................................... 0
C.NP.11.11NP016 .......................................................................................................................................................................... 0
C.PK.14.DEMC14PK009 ..................................................................................................................................................................---A---- 8
C.SE.15.100ET .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A---------G----------------------C---.---------.-------A-G----------------------------------T....--G------------.---.------------.-----------------CT--.------------------ 570
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .......................................................................................................................................................................... 0
D.BR.10.10BR_RJ095 ................................................................................................................................................-------.------------------ 25
D.CD.03.LA17MuBo A---------G-------------------C------.---------.--------------------------------------------G....---------------.---.------------.---------------------.------------------ 590
D.CM.10.DEMD10CM009 .......................................................................................................................................................................... 0
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.SE.12.077UG .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.04.CO6405V4 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................................................................................................................................................................... 0
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.BR.11.DEMF111BR037 .........................................................................-------------------G....---------------.---.------------.-------------A-------.------------------ 89
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl ................................................................................................................................................................---------- 10
F1.FR.04.LA22LeRe A---------G---------------C------C---.---------.--------------------T-----------------------G....---------------T---.CT----------.--------------A---T--.------------------ 468
F1.RO.03.LA20DuCl A---------G---------------------GC---.---------.-------A------------TC-----------------------....--G------------.---A------------.--------------A------.------------------ 615
F1.RU.08.D88_845 ..............................................................................................................................................T-T------.------------------ 27
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................................................................................................................................................................... 0
F2.CM.11.DEURF11CM026 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CD.03.LA23LiEd A--------AG---------------C----C-C---.---------.-------T-C----------T-------------------C---G....-A-------------.---.------------.--------------A---T--.--G--------------- 568
G.CM.08.789_10 ...........................................................................................................................................................-------TAT----- 15
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.16.224GX .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.EUR_0033 .......................................................................................................................................................................... 0
G.GW.08.LA57LmNe A--------AG---------------C---GC-C---.---------.-------T-C----------T-------------------A---G....-AG------------.---.------------.---------------------.------------------ 590
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................................................................................................................................................................... 0
G.NG.12.12NG060409 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CD.04.LA19KoSa A---------G---------------C----C-C---.---------.--------------------T-----------------------G....---------------.---.------------.--------------A------.------------------ 599
H.CF.02.LA25LeMi ----------G--------------------C-C---.---------.--------------------------------------------G....---------------T---.CT----------.--------------A---T--.------------------ 407
J.CD.03.LA26DiAn A----A-AC-G-------A-------C------C--T.---------.--------------------------------------------G....---------------.---.------------.--------------A------.------------------ 583
J.CM.04.04CMU11421 ............................................................................----------------G....---------------.---.------------.---------------------.------------------ 86
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ....................................................................................................................................--CT---------------.------------------ 37
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.PH.15.DE00115PH012 A---------G-------A-------C------C--T.---------.-------T-G--------G-.C-----C-----------------....-A-------------.---A------------.------------------A--.--G--------------- 500
01_AE.SE.12.070SE .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.11.40436v09_04 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 ............................................---.-------T----------G-.C-----C----------------G....-A-------------.---A------------.------------------A--.--G--------------- 117
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.DE.09.701114 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------G--------------------C-C---.---------.-----T-T-C----------T-------------------A---G....-AGA-----------.---.------------.---------------------.------------------ 226
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------G--------------------C-C--T.---------.-------T-C----------T-------------------A---G....-AG------------.---.------------.------------------T--.------------------ 221
02_AG.LR.x.POC44951 A---------G---------------C----C-C---.---------.-------T-C----------T-------------------A---G....-AGA-----------.---.------------.---------------------.------------------ 570
02_AG.NG.12.12NG060304 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG ...............................................................-----------------------------G....-GGA-----------.---.------------.---------------------.------------------ 99
02_AG.PK.15.PK032 ......................................--CCT--A-.-GCT--A-CC-CA-TA-AGCT--CCTTGA-................................--.---.C-----------.--------------------G.CCTCAA-AAAG---AAAA 171
02_AG.SE.14.098GN .......................................................................................................................................................................... 0
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B.FR.83.HXB2 GCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCC.TGTACTGGG.TCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGGCTAA....CTAGGGAACCCACTG.CTT.AAGCCTCAATAA.AGCTTGCCTTGAGTGCTTCAA.GTAGTGTGTGCCCGTCTG 570
02_AG.SN.13.9580 .......................................................................................................................................................................... 0
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................................................................................................................................................................... 0
05_DF.BE.x.VI1310 .......................................................................................................................................................................... 0
06_cpx.AU.96.BFP90 A---------G-------A-------C----C-C--T.---------.-------T-C----------T-------------------A---G....-AG------------.---.------------.------------------AT-.------------------ 582
07_BC.CN.98.98CN009 .......................................................................................................................................................................... 0
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................................................................................................................................................................... 0
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................................................................................................................................................................... 0
12_BF.AR.99.ARMA159 A---------G---------------C------C---.---------.-------A---G--------TA----------------------G....---------------.---.------------.---------------------.-------------A-T-- 590
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .......................................................................................................................................................................... 0
14_BG.ES.05.X1870 ...........................................................................................................................................GATTGCT-CA...AGTAA------------- 28
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................................................................................................................................................................... 0
16_A2D.KR.97.97KR004 .................................................................................................................-G-..........A--.GTGAAAGTA............................... 15
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .......................................................................................................................................................................... 0
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ...............................................................................................................................................--------.------------------ 26
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 .......................................................................................................................................................................... 0
24_BG.ES.08.X2456_2 ...............................................................................................................................................................----------- 11
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 A---------G--------------------C-C---.---------.-------T------------.C------------------A---G....-A-------------.---.------------.---------------------.--G--------------- 570
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS A---------G-------A-------C----C-C---.---------.--------------------------------------------G....---------------.---.------------.---------------------.------------------ 573
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 0
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................................................................................................................................................................... 0
31_BC.BR.04.04BR142 ..............................................................................................................................................C-----T--.------------------ 27
32_06A6.EE.01.EE0369 A----G----G-------A-------C----C-C--T.---------.-------T-C----------T-------------------A---G....-AG-A----------.---.------------.------------------A--.------------------ 202
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................................................................................................................................................................... 0
34_01B.TH.99.OUR1969P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................................................................................................................................................................... 0
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .........................................................................................................................--------.---------------------.------------------ 47
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ........................................................................................................................---------.---------------------.------------------ 48
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ..................................................-----T---R--------T-----------------------G....---------------.---.------------.---------------------.------------------ 112
43_02G.SA.03.J11223 ............................................................................---------------GG....-A-------------.---.------------.---------------------.-------------A---- 86
44_BF.CL.00.CH80 ...............................................................................................................................................................----------- 11
45_cpx.FR.04.04FR_AUK A---------G--------------------------.---------.-------A-G----------------------------------T....-----------T-A-.---.------------.---------------------.------------------ 570
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...............................................................................................................................................A-------.------------------ 26
47_BF.ES.08.P1942 .....................................................................................................................-G-GT-......................................--------- 15
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 .....................................................................................................................................................................A---- 5
50_A1D.GB.10.12792 .......................................................................................................................................................................... 0
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................................................................................................................................................................... 0
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................................................................... 0
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................................................................................................................................................................... 0
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................................................................................................................................................................... 0
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 0
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................................................................................................................................................................... 0
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ----------G--------------------------.------A--.-------A-G----------------------------------T....---------------.---.------------.----AAT-----------T--.------------------ 557
61_BC.CN.10.JL100010 ........................................................................................................................................................------------------ 18
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................................................................................................................................................................... 0
63_02A.RU.10.10RU6637 ..............................................-.-------T-C----------T-----------------------G....---------------.---.------------.------------------T--.------------------ 115
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................................................................................................................................................................... 0
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................................................................................................................................................................... 0
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................................................................................................................................................................... 0
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................................................................... 0
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................................................................................................................................................................... 0
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..........................................................................................................................................................---------------- 16
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ....................................................................AA-GAT---A-G-A-----A-T--C....-AGA-TC--A--ACA..................GA-GG--ACAC-C-A---G--.-C---------------- 79
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................................................................G-T---A-G-A-----A-T--C....-AGA-TC--A--ACA..................GA-GG--ACAC-C-A---G--.-C---------------- 76
73_BG.DE.01.9196_01 ..................................................................................------A---G....-AG------------.---.------------.------------------A--.------------------ 80
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .......................................................................................................................................................................... 0
78_cpx.CN.13.YNTC19 .......................................................................................................................................................................... 0
79_0107.CN.15.SX15DT013 .......................................................................................................................................................................... 0
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 0
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 0
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .......................................................................................................................................................................... 0
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................................................................................................................................................................... 0
87_cpx.CN.12.DH32 .......................................................................................................................................................................... 0
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .......................................................................................................................................................................... 0
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .......................................................................................................................................................................... 0
O.CM.96.LA51YBF35 A---------G---------------------C---T.-----C---.---TGG-TAGAG------G--------C--------C---A-CTC....TAGCT------G---.---.--CG--------.---------------AGA...A-C---------T-A---- 596
O.CM.96.LA52YBF39 A--------AG---------------C-----C---T.-----C---.-----G-TAGAG------G-TA-----C--------C-----CTC....TGGC-------G---.---A--CG--------.---------------TGA...A-C---------T-A---- 605
O.CM.99.99CMU4122 .....................................................................................................................................GCCTTGA-T-A-AA.....-C---------T-A---- 32
O.CM.x.pCMO2_3 A---------G---------------C-----C---T.----AA---.----GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTC....TAGCT------G---.---.--CG--------.---------------AGA...A-C---------T-A---- 605
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .....................................................................................................................................------------AGA...A-C---------T-A---- 34
O.FR.06.RBF206 A--------AG---------------------C---T.-----C---.---TAG-TAGGGA-T---G--------C--------C---ATCTC....TAGCT------G---.---.--CG--------.---------------AGA...A-C---------T-A---- 602
O.GA.10.10Gab1190 .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1300 A---------G--------------------ACC--T.-----C---.----GG-TAGAGA-----G--------C--------C-----CTC....TAGCT------G---.---.--CG--------.---------------AGA...A-C---------T-A---- 602
O.US.10.LTNP A--------AG---------------C-----C---T.-----C---.----GG-TAGA------AG--A--------------CT---TCTC....TAGCT------G---.---.--CG--------.---------------AGA...A-C---------T-A---- 525
N.CM.15.S4858 ..................................................................................................AG--C--G------.---.G-T---------.-----------------CA-..--G----------A--CA 67
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................................................................................................................................................................... 0
P.CM.06.U14788 ..............................................................................................................................---.---------------AG-A--.-C---------T-A---- 42
P.FR.09.RBF168 CA--CTCAGAG--------------------CAC--T.---------.-----G-.-AC---------TA--------------------CTT....AAGCA----------.---GG-AG--------.---------------AG-A--.-C---------T-A---- 597
CPZ.TZ.06.TAN5 TG--CGCTGAG---------------------GC--TC----AA---C---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGCTT--GA--G---.---.-GCA--------.---C-----GAGAGTG--...AAC-----------A-T-C 576
CPZ.US.85.US_Marilyn A------A-GA-------A-------C---C-C---T.---------.-----.-C-C----------AA-----C----------------G.....-GTA----------.---.------------.------------------T--.------------TA--CT 595
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ........................................................................................................................................................-C---------T-A---A 18
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................................................................................................................................................................... 0
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Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 TTG.............TGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGT.GGCGCCCGAACAGGGACC.TGA.AAGCGAAAG......................GGA...AACCAG...AGGAGCTCTCTCGACGCA.. 693
A1.CD.02.LA01AlPr ---.............-----------------------------GT-AC-C---A-TT---A..---T-----------.------------..........................GGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 690
A1.CM.08.886_24 --TG............--------------------------------AC-C---G-G----A..---------------.----------A...........................GGGACTTGAAAGCGA.AACG..TT----...--A--T------------.. 160
A1.ES.15.100_117 ---.............--------------------------------AC-G---ATT-A--A..---------------.-----------------T.---.---------T.AACAGGGACTCGAAAGCGG.AAG...TT----...--A--T------------.C 170
A1.KE.11.DEMA111KE002 .....................................................................................--------------.C--.--AGCG--AGTAAAAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 74
A1.PK.15.PK034 -CATGATGCTCCCCAA--GTTGAAATCATC-ATCTACATGG---TGTTG-C-CTCCA--A---A.-G-G-T-TCTCTG...AT---------------T.---.---------T.AACAGGGACTCGAAGGCGA.AA-GTTCCAG--...-A---A-------G----.. 300
A1.RW.11.DEMA111RW002 ................................................................................................GAA..................CAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TG----...--A--T------------.. 47
A1.SE.13.078SE .......................................................................................................................................................................... 0
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................................................................................................................GGGACTTGAAAGCGA.AAG...TG----AGAG-AG-T------------.. 45
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................................................................................................................................................................... 0
A3.SN.01.DDI579 .......................................................................................................................................................................... 0
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---.............--------------------------------ACC----.---A---A.---------------.-----------------T.C--.---------..................TAA.AAG...TT----...--A--T------------.. 696
A6.BY.13.PV85 ---.............-------T-------------------------C-----G-G----A..-----T-T-------.-----------------T.---.--AACG--AGTAATAGGGACTCGAAAGCGG.AAG...TT----...--A--T------------.. 152
A6.IT.02.60000 ---.............---R----------------------------AC-C---A-T----AA.---------------.---------..........................ACAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--W------------.. 704
A6.RU.11.11RU6950 ---.............-A------------------------------AC-C---G-G----A..---------------.---------------..........................ACTTGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 234
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---.............--------------------------------AC-C---G-G----A..---------------.------------------.CT-.---------T.AACAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 722
B.AR.14.DEMB14AR003 ---.............--------------------------------A----------G--A-.---------------.------------------.C--.---------......................TA-...G-----...------------------.. 695
B.BR.10.10BR_MG035 ---.............-T----C------------------------TAC---G------AA--.---------------.-----------------T.---.---------......................TA-...------....----A------------.. 171
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.366396 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DE.13.947915 .......................................................................................................................................................................... 0
B.DO.11.DEMB11DR001 ---.............--------------------------------TC--------------.---------------.-----------------T.---.--A------......................TAG...----G-...------------------.. 634
B.ES.15.100600 ---.............--------------------------------A.A---A---------.---------------.-----------------T.---.---------......................TAG...------...--A---------------.. 122
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................................................................................................................................................................... 0
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................................................................--CCT----.------------------.---.---T-----......................T--...G-----...--A---------------.. 66
B.PH.15.DEMB15PH003 ---TGACTCTGGTT..--------------------------------.---------------.---------------.-----------------T.---.---------......................A--...------...-----A------------.. 714
B.RU.11.11RU21n ---.............-------------------------------T----------------.---------------.-----------------T.---.---T-----......................TA-ACC-GA.........G-AG----T------.. 235
B.SE.15.102SE .......................................................................................................................................................................... 0
B.TH.10.DEMB10TH002 .....................................................................................................................................................................---.. 3
B.US.16.2609 .......................................................................................................................................................................... 0
C.BR.11.DEMC11BR035 .......................------------------------A-C---T----------.---------------.------------------.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 113
C.CN.10.YNFL19 ............................................................................T---.-----------------T.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 61
C.DE.10.622166 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ES.15.100_118 ---.............-------------------------------T-AC--T----------.---------------.-----------------G.C--.---------......................TAG...G-----...--A--AA-----------.. 136
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 0
C.IN.15.NIRT008 .......................................................................................................................................................................... 0
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---.............--------------------------------.A---T-GTT-C----.---------------.-----------------T.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 693
C.NG.10.10NG020523 .......................................................................................................................................................................... 0
C.NP.11.11NP016 .......................................................................................................................................................................... 0
C.PK.14.DEMC14PK009 ---.............--------------------------------.C---T-GT-------.---------------.-----------------T.---.---T-----......................TA-...G-----...--A--AA-----------.. 130
C.SE.15.100ET .......................................................................................................................................................................... 0
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---.............--------------------------------AA--GT-GT-------.---------------.------------------.C--.---------......................TA-...G-----...--A--A------------.. 693
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .......................................................................................................................................................................... 0
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ..................................................................................----------------G.C--.---------......................TA-...G-----...--A--T------------.. 56
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ...........................................................................................-------G.C--.---------......................T--...-G----...-----A------------.. 47
D.BR.10.10BR_RJ095 ---.............--------------------------------A--------C-A-CA-.---------------.------------------.A--.---------......................TA-...------...-----A------------.. 148
D.CD.03.LA17MuBo ---.............---------------------------------C-------T----A-.---------------.-----------------G.C--.---------......................TAG...------...--A---------------.. 713
D.CM.10.DEMD10CM009 ..............................................................................--.-----------------T.---.---------......................TAG...------...------------------.. 59
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 0
D.KE.11.DEMD11KE003 .............................................................................................-----T.---.---------......................TAG...------...--A---------------.. 45
D.SE.12.077UG .......................................................................................................................................................................... 0
D.TZ.04.CO6405V4 .......................................................................................................................................................................... 0
D.UG.10.DEMD10UG004 ..............................................................................................................---......................TAG...------...-----A------------.. 30
D.UG.11.DEMD11UG003 ...........................................................................................-------T.---.---------......................TAG...------...------------------.. 47
D.YE.02.02YE516 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.AR.02.ARE933 ...................................................................................................................................................................TT---.. 5
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---.............--------------------------------A---------------.---------------.------------------.---.---------......................TAG...------...--A--A------------.. 212
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 0
F1.ES.11.VA0053_nfl ---.............--------------------------------A.--------------.---------------.-----------------T.---.---------......................TAG...------...--A--A------------.. 132
F1.FR.04.LA22LeRe ---.............--------------------------------A---------------.-----------T---.-------A-CGT---G-T.---.---------......................TAG...------...-----A------------.. 591
F1.RO.03.LA20DuCl ---.............-T------------------------------A---------------.---------------.-----------------AC---.---------......................TAG...------...--A--A------------.. 739
F1.RU.08.D88_845 ---.............--------------------------------A---------------.---------------.-----------------G.C--.---------......................TAG...------...-----A------------.. 150
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..............................................................................--.------------------.---.---------......................TAG...------...-----A------------.. 59
F2.CM.11.DEURF11CM026 ...............................................................................-.------------------.---.---------......................TAG...------...--A--A----C-------.. 58
G.CD.03.LA23LiEd ---.............--------------------------------ACAC---A--T---A..---------------.-----------------T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAACGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 711
G.CM.08.789_10 -GTG............--------------------------------AC-C---AAG----A..---------------.-----------------T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGGAA-G...TT----...--A--T------------.. 160
G.CM.10.DEMG10CM008 ...............................................................................-.-----------------T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 79
G.CN.08.GX_2084_08 .......................................................................................................................................................................... 0
G.CN.16.224GX .......................................................................................................................................................................... 0
G.ES.14.EUR_0033 ............................................----AC-C-G-AT-----AA.---------------.-----------------T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGG.AAG...TT----...-----T-----------G.. 113
G.GW.08.LA57LmNe ---.............--------------------------------AC-C---AT-----...---------------.-----------------T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAACGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 732
G.KE.09.DEMG09KE001 .................................................................................-----------------T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--A------------.. 78
G.NG.12.12NG060409 .......................................................................................................................................................................... 0
H.CD.04.LA19KoSa ---.............--------------------------------A---A----G------.---------------.-----------------T.---.---------......................TA-...------...--A--T------------.. 722
H.CF.02.LA25LeMi ---.............--------------------------------A.AA------------.---------------.-----------------T.---A---------......................TA-...------...-----A------------.. 530
J.CD.03.LA26DiAn ---.............--------------------------------.---------------.---------------.-----------------T.---.---------......................T--...G-----...--A---------------.. 705
J.CM.04.04CMU11421 ---.............--------------------------------.---------------.---------------.------------------T---.---T-----......................TAG...G-----...--A--T------------.. 209
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 0
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.CM.11.1156_26 ..................................................................................--------..........................ATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 53
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .........................................................................................................................................................-T-------------.. 15
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -GT.............-AG-----------------------------AC-C---A-C-A--A..----------T--TGT-----------------T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 181
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -GT.............-AG-----------------------------AC-C---A-T-A--A..---------------.-----------------T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 643
01_AE.SE.12.070SE .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.11.40436v09_04 .......................................................................................................................................................................... 0
01_AE.TH.90.CM240 -GT.............-AG-----------------------------AC-C---A-T-A--A..----------C----.---------------CA-TC--.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 261
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...........................................................................................--------.G--.......-GTTTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--A-----------G.A 63
02_AG.DE.09.701114 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---.............--------------------------------A--C---CTT-A--A..----------A----.-----------------T.---........--TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A---------------.G 363
02_AG.KR.12.12MHR9 ---.............--------------------------------AA-C---A-TTG--A..---------------.------------------.G--........--TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A---------------.G 358
02_AG.LR.x.POC44951 ---.............--------------------------------AC-C---A-T--A-A..---------------.-----------------T.---........--ATAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----....-----------------.G 706
02_AG.NG.12.12NG060304 .......................................................................................................................................................................... 0
02_AG.NG.x.IBNG A-TG............--------------------------------AC-C---A-T----A..---------------.--------------ACTT.........--C.-GTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--A------------.A 236
02_AG.PK.15.PK032 --..............-TGA-T-T-T----T-T-GC...................................CTC-AT-AA.-CTTS------------T.---........--TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--A------------.G 274
02_AG.SE.14.098GN .......................................................................................................................................................................... 0
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5’ LTR U5 end Packaging loops begin
Extensive secondary structure Lys tRNA primer binding site

B.FR.83.HXB2 TTG.............TGTGACTCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGTGTGG.AAAATCTCTAGCAGT.GGCGCCCGAACAGGGACC.TGA.AAGCGAAAG......................GGA...AACCAG...AGGAGCTCTCTCGACGCA.. 693
02_AG.SN.13.9580 .............................................................................................................G---TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--A------------.G 53
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................................................................................................................................................................... 0
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ....................................................-T-AA----....---G-T...................-ATA----T.C--.---------............................TT----...--A--T------------.. 60
05_DF.BE.x.VI1310 ....................................................................------------.-----------------T.---.--A------......................TAG...------...--A--AA-----------.. 69
06_cpx.AU.96.BFP90 ---.............--------------------------------AC-C---A------A..---------------.-----------------T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 725
07_BC.CN.98.98CN009 ..................................................................................................T.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 40
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................................................................................................................................................................... 0
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................................................................................................................................................................... 0
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...................................................................CC-----------.---------------TA-C---.---------......................TAG...------...-----A------------.. 71
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .................................................................T--------------.------------------.C--.---------......................TA-...G-----...--A--T------------.. 72
12_BF.AR.99.ARMA159 ---.............--------------------------------A--C------------.---------------.-----------------T.---.---------......................TAG...------...-----A------------.. 713
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..................................................................--------------.-----------------G.---.---------......................CT....------...--A--T------------.. 70
14_BG.ES.05.X1870 ---.............--------------------------------AC-C----TGT---A..---------------.-----------------T.---.---------TTAACAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 171
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ....................................................--A-TC-CCCT..T--------------.------------------.-T-.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 104
16_A2D.KR.97.97KR004 ..........................................................................................-T------T.---.---------............................TT----...--A--A------------.. 60
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................................................................................................................................................................... 0
18_cpx.CU.99.CU76 .............................................................................................................................................................-----------.. 11
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 0
20_BG.CU.99.Cu103 ---.............--------------------------------AC-C---A------A..---------------.-----------------T.---.---T-----TTAAAAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 169
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................................................................................................................................................................... 0
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 0
23_BG.CU.03.CB118 ---.............--------------------------------AC-C---A------A..---------------.-----------------T.---.---------TTAAAAGGGACTCGAAAGCGG.AAG...TT----...--A--T------------.. 143
24_BG.ES.08.X2456_2 ---.............--------------------------------AC-C---A------A..---------------.-----------------T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 154
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 0
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---.............--------------------------------AC-C---GT-----A..---------------.------------------.-T-.---------T.AAAAGGGACTCGAAAGCGG.AAG...TT----...--A--.A-----------.. 711
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---.............--------------------------------A---------------.---------------.-----------------T.---.---------.........................T..------...--A--T------------.. 694
28_BF.BR.99.BREPM12609 .........................................................................-C-----.-----------------T.---.---------......................TAG...------...------------------.. 64
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........................................................................-------.-----------------T.--T.G--------......................TTG...----T-...------------------.. 64
31_BC.BR.04.04BR142 ---.............-------------G----------------TA-C---T----------.---------------.-----------------G.C--.---------......................T--...G-----...-----A------------.. 150
32_06A6.EE.01.EE0369 ---.............------------------------------A-AC-----A------A..---------------.------------------.---.--A------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 345
33_01B.ID.07.JKT189_C ...............................................................................................................................................................---------.. 9
34_01B.TH.99.OUR1969P .......................................................................................................................................................................... 0
35_AD.AF.07.169H .......................................................................................................................................................................... 0
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 0
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 0
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .--.............--------------------------------AC--------------.---------------.------------------.---.---------......................TAG...------...--A--A------------.. 122
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---.............-------------T------------------A---------------.---------------.------------------.---.---------......................TAG...------...-----A------------.. 170
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---.............--------------------------------A---------------.---------------.------------------.---.---------......................TAG...------...------------------.. 171
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .......................................................................................................................................................................... 0
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---.............--------------------------------A--------C------.---------------.-----------------Y.---.---------......................TAG...------...------------------.. 235
43_02G.SA.03.J11223 ---.............--------------------------------AC-C---A-G----A..---------------.-----------------T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGR.AAG...TT----...--A--T------------.. 229
44_BF.CL.00.CH80 ---.............-------------G------------------A---------------.---------------.-----------------T.---.---------......................TAG...------...-----A------------.. 134
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---.............--------------------------------AC-C---G-G----A..---------------.-----------------T.C--.---------............................TT----...--A--T------------.. 689
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---.............------------------------------A-A--------C-A----.---------------.-----------------T.---.---------......................TAG...------...--A--A------------.. 149
47_BF.ES.08.P1942 ---.............--------------------------------A---AGTCAGTGTG-A.---------------.------------------.C--.---------......................TAG...------...--A---------------.. 138
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................................................................................................................................................................... 0
49_cpx.GM.03.N26677 -G-.............-------------G------------------AC-C---A-G----A..---------------.-----------------T.C--.--A------......................TA-...GG----...-AA--A------------.. 127
50_A1D.GB.10.12792 .........................-TA--------------------AC-C---A-G----A..---------------.-----------------T.C--.---------......................TAG...------...-----A------------.. 110
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................................................................................................................................................................... 0
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ............................................................................................................................................................------------.. 12
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................................................................................................................GGGACTCGAAAGCGR.AAG...TT----...-----T------------.. 42
54_01B.MY.09.09MYSB023 .................................................................T--------------.-----------------T.---.--ATA----TTATTAGGGACTCGAAAGCGG.AAG...TTGG--...--A--T------------.. 93
55_01B.CN.10.HNCS102056 ............................................................................................................................................................------------.. 12
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..................................................................................................................TAAAAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 47
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................................................................................................................................................................... 0
58_01B.MY.09.09MYPR37 ................................................................................................................-TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 49
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 0
60_BC.IT.11.BAV499 ---.............-------------------------------A-C---T----T-----.---------------.-----------------T.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 680
61_BC.CN.10.JL100010 ---.............-------------T----------------------------------.---------------.-----------------T.---.---------......................TA-...G-----...--A--A------------.. 141
62_BC.CN.10.YNFL13 ............................................................................T---.------------------.---.--A------......................TA-...G-----...--A--A------------.. 61
63_02A.RU.10.10RU6637 ---.............--------------------------------AC-C---G------A..---------------.------------------.G--........--TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.G 252
64_BC.CN.09.YNFL31 ............................................................................T---.-----------------T.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 61
65_cpx.CN.10.YNFL01 ............................................................................T---.------------------.C--.---A-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 82
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ..............................................................................................................---TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 51
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................................................................................................................GGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 42
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.............................................................................---.-----------------T.---.---T-----TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 81
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --T.............---------A----------------------A--------T----A-.---------------.-----------------T.---.---------......................TA-...G-----...----CT------------.. 139
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---.............--------------------------------A--G------------.---------------.-----------------T.---A---------......................TA-...------...--A---------------.. 203
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---.............--------------------------------AC-------C------.---------------.-----------------G.C--.--A------......................TAG...------...--C---------------.. 199
73_BG.DE.01.9196_01 ---.............--------------------------------AC-C--AAT-----...---------------.-----------------T.---.---------T.AACAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 221
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................................................................................................................................................................... 0
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ................................................................................................GAA....................................................................... 3
78_cpx.CN.13.YNTC19 .......................................................................................................................................................................... 0
79_0107.CN.15.SX15DT013 ..................................................................................-----------------.C--.---------TTAATAGGGACTCGAAAACGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 77
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 0
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 0
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ..................................................................................----------------T.---.---------......................TA-...G-----...-----A------------.. 56
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................................................................................................................................................................... 0
87_cpx.CN.12.DH32 ..............................................................................--.-----------------T.---.---------TTAATAGGGACTCGAAAGCGA.AAG...TT----...--A--T------------.. 80
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .......................................................................................................................................................................... 0
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .....................................................................-----------.-----------------T.---.---------......................TAG...G-----...------------------.. 68
O.CM.96.LA51YBF35 ................-TCA--C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------.-----------------T.---.---T-----......................T-G...------GG.-A--A---CTC-------AC 720
O.CM.96.LA52YBF39 ................-TCA--C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAGCA-A.---------------.------------------.G--.---A-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC-------AC 729
O.CM.99.99CMU4122 ................-TCA--C------T----------------T-ACG-AGAYTGAG-CA-.---------------.------------------.---.--AG-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC-------AC 156
O.CM.x.pCMO2_3 ................-TCA--C------T----------------T-ACG-AGACTGAG-CA-.---------------.-----------------T.---.--AG-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC-------AC 729
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ................-TCA--C-----GT----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------.-----------------T.---..--T-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC------GAA 157
O.FR.06.RBF206 ................-TCA--C------T----------------T-ACG-AGACTGAA-CA-A---T-----------.-----------------G.C--.---T-----......................T-G...------GG.-A--AAA-CTC-------AC 727
O.GA.10.10Gab1190 .......................................................................................................................................................................... 0
O.GA.11.11Gab6352 .......................................................................................................................................................................... 0
O.SN.99.99SE_MP1300 ................-TCA--C------T----------------T-ACG-AGACTGAG-GA-.---------------.------------------.G--.---A-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC-------AC 726
O.US.10.LTNP ................-TC---C------T----------------T-AC--AGACTGAA-CA-.---------------.------------------.G--..--A-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC------GAC 648
N.CM.15.S4858 --C.............G--A---------C------------------A.-C---A-T-A---A.---------------.-----------------T.---.--A------......................TAG...----G-AG.GCTGAA------------.. 191
N.FR.11.N1_FR_2011 .................................................................................-----------------T.---.--A------......................TAG...----G-AG.GCTGAA------------A. 60
P.CM.06.U14788 --C...............A----------T----------------G-AC---TAG-C-A---A.---------------.------------------.---.......---......................T--...------TT.TCTGAAA-CTC-------.C 160
P.FR.09.RBF168 --C..............AGA--------GT----------------G-AC--CTAG-C-A----.---------------.-----------------T.---.......---......................T--...------TG.TCTGAA--CTC-------.C 716
CPZ.TZ.06.TAN5 A-ACCGCGT.......CTGCC--GG--....---------------TTTG-AGT-G-TAA--A..----------C----.-----------------T.---.G-AGC-GG-...................................A.-C-C-GC-C--G------.. 692
CPZ.US.85.US_Marilyn -CA..............-----------------------------A-TC--A-AAGTAG---..---------------.-----------------T.---.--A------......................TAC...------AG.GCTGAAA--TC------G.. 718
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ................-TCA--C------T----------------T-ACG-AGACTGAA--A-.---------------.-----------------T.---..--T-----......................T--...------GG.-A--AAA-CTC-------AC 141
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ...........................................................................................................T-----......................T--...------A..TTCT-A--CTC-------.C 35
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 GGACTCGGCTTGCTGAAG..CGC..GCACGGCAAGAGGCG...AGGGGC...GGC..GACTGG.TGAGTACGCCAAAAA.......TTTTGACTAGCGGAGGCTAGA.........................AGG.....AGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTA 813
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L_
A1.CD.02.LA01AlPr -----------------AG.T--..A---A----------....A-A--...---..------.----------GG---AT.....---------------------.........................---.....------------------------------ 812
A1.CM.08.886_24 ---------------...AGT--..A---A----------....A-A--...---..------.----------T--G-ATT....---------------------.........................---.....------------------------------ 281
A1.ES.15.100_117 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-------------T........---------------------.........................---.....------------------------------ 288
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------...AGT--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........T--------T--A-G---A---.........................---.....------------------------------ 190
A1.PK.15.PK034 ----------------G-..T--..A-G-A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....-----------------------------G 417
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.----------T----T......---------------------.........................---.....------------------------------ 167
A1.SE.13.078SE ..................................................................................................................................................------------------------ 24
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 162
A2.CM.01.01CM_1445MV ........................................................................................................................................................------------------ 18
A3.SN.01.DDI579 ......................................................................................................................................................-------------------- 20
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.----------T----.......--C------------------.........................---.....------------------------------ 815
A6.BY.13.PV85 ----------------G-..T--..A---A----------AG.G--A--...---..------.----------T---GAT.....---------------------.........................---.....------------------------A----- 276
A6.IT.02.60000 ----------------G-..T--..A---A----------...--A---...---..------.----------T---G.......A--------------------.........................---.....------------------------A----- 824
A6.RU.11.11RU6950 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.----------T---GAT.....---------------------.........................---.....------------------------------ 355
A6.UA.12.DEMA112UA024 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.----------T.G-T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 840
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------..---..----A----------...--A---...---..------.--------------T.......---------------------.........................---.....-----------------------G------ 815
B.BR.10.10BR_MG035 ------------------..---..---------------...------...---..------.---------------.......C--------------------.........................---.....------------------------------ 291
B.CU.14.14CU005 ..................................................................................................................................................-----------------G------ 24
B.DE.13.366396 ..................................................................................................................................................-----------------G------ 24
B.DE.13.947915 ..................................................................................................................................................-----------------------G 24
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------A--AG.---..--TT-----------...------...A--..------.---------TG---T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 755
B.ES.15.100600 ------------------..---..---------------...------...---..---C--.--------------T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 242
B.FR.11.DEMB11FR001 ........................................................................-------T......---------------------.........................---.....------------------------------ 62
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------AG.---..--G------------...------...---..---C--.----------G----...AATT---------------------.........................---.....-----------------------G---A-- 191
B.PH.15.DEMB15PH003 --G---------------..---..----A----------...--A---...---..------.---------------...CT..---------------------.........................---.....------------------------------ 836
B.RU.11.11RU21n ------------------..T--..---------------...------...---..------.---------------...TT..---------------------.........................---.....------------------------A----- 357
B.SE.15.102SE ..................................................................................................................................................-------------------C---- 24
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------..---..----A----------...------...---..------.--------------T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 123
B.US.16.2609 .................................-------...------...---..------.------------TT........---------------------.........................---.....------------------------------ 90
C.BR.11.DEMC11BR035 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.-----------T......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------------ 233
C.CN.10.YNFL19 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.------------......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 181
C.DE.10.622166 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
C.ES.15.100_118 ------------------..T--..A-T------------...---A-G...---..------.-----------T......TTTT---------------------.........................---.....----T-------------------A----- 257
C.ET.08.ET104 ..................................................................................................................................................------------A-TA--AAT--- 24
C.IN.15.NIRT008 ..................................................................................................................................................------------------A----- 24
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.------------TTT...TA..---------------------.........................---.....------------------------A----- 814
C.NG.10.10NG020523 .................................................................................................................................................-------------------A----- 25
C.NP.11.11NP016 ..................................................................................................................................................------------------A----- 24
C.PK.14.DEMC14PK009 ------------------..T--..A-T------------....A-ARG...---..-G----.------------......TTTTA----------A---------.........................---...AG------------------------A----- 252
C.SE.15.100ET ..................................................................................................................................................-------------------C---- 24
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..-G----.------------...TTTTT..A--------------------.........................---.....-----------------T------A----- 814
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ....--------------..T--..A-T------------...------...---..-G----.------------......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------------ 117
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ------------------..T--..A-T-----G------....A-A--...---..-G----.------------...TTTTT..A--------------------.........................---.....------------------------A----- 177
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.------------...TTTTT..A--------------------.........................---.....------------------------A----- 168
D.BR.10.10BR_RJ095 ------------------..---..---------------...------...A--..------.---------TG--T........---------------------.........................---.....------------------------------ 267
D.CD.03.LA17MuBo ------------------..---..---------------...------...A--..------.---------TG--T........---------------------.........................---.....------------------------------ 832
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------...AG---..---------------...-----T...A--..------.---------T-----T......-----------A---------.........................---.....------------------------------ 179
D.CY.06.CY163 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------..---..---------------...------...A--..--AC--.---------TG---T.........-------------------.........................---.....------------------------------ 163
D.SE.12.077UG ..................................................................................................................................................------------------A----- 24
D.TZ.04.CO6405V4 ........................................................................................................................................................------------------ 18
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------..---..----A----------...------...A--..--AC--.---------T----T......T---------------------.........................---.....------------------------------ 151
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------..---..---------------...------...A--..-GAC--.---------T----T......T--G------------------.........................---.....------------------------------ 168
D.YE.02.02YE516 ........................................................................................................................................................------------------ 18
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
F1.AR.02.ARE933 ------------------..T--..A--------------....A-A--...---..------.------------.........A-----------A---------.........................---.....------------------------------ 122
F1.BR.11.DEMF111BR037 ------------------..T--..---------------....A-A--...---..------.------------.........A-----------A---------.........................---.....------------------------------ 329
F1.CY.08.CY222 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
F1.ES.11.VA0053_nfl A-----------------..T--..A--------------...------...---..------.---------------.......---------------------.........................---.....------------------------------ 252
F1.FR.04.LA22LeRe ------------------..T--..A--------------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 708
F1.RO.03.LA20DuCl ------------------..T--..A--------------....A-A--...---..-G----.------------.........T---------------------.........................---.....----.------------------------- 855
F1.RU.08.D88_845 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..-G----.------------TTT.......---------------------.........................---.....------------------------------ 269
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------...AGT--..A-G-A----------...--AA--...---..------.--------------T.......-----------A---------.........................---.....------------------------------ 178
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------------------..T--..A-T-A----------....A-A--...---..------.-----------TT-T......T-G-------------------.........................---.....G----------------------------- 178
G.CD.03.LA23LiEd ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.---------------T......-----------A---------.........................---.....-----------------------------G 831
G.CM.08.789_10 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-------------TT.......---------------------.........................---.....------------------------------ 279
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------A---..T--..A---A----------....A-A--...---..------.--------------........-----------A---------.........................---.....------------------------------ 197
G.CN.08.GX_2084_08 .........................................................................................--------C-.-------.........................---.....------------------------------ 50
G.CN.16.224GX .......................................................................................................----.........................---.....------------------------------ 37
G.ES.14.EUR_0033 --G---------------G.T--..A---A----------....A-A--...---..-G----.---------------...TT..---------------------.........................---.....------------------------------ 235
G.GW.08.LA57LmNe ------------------..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T---.......---------------------.........................---.....------------------------------ 851
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T--T.......---------------------.........................---.....------------------------A----- 197
G.NG.12.12NG060409 .................................................................................................................................................------------------------- 25
H.CD.04.LA19KoSa ------------------..T--..A--------------...------...---GT------.----------G----TTGTTA.---------------------.........................---.....------------------------------ 850
H.CF.02.LA25LeMi ------------------..T--..A--------------...--A---...---GC------.----------G----ATTTTTG---------------------.........................---.....------------------------A----- 659
J.CD.03.LA26DiAn ------------------..T--..A---A----------...------...---..------.----------G----TTTTTT.---------------------.........................---.....------------------------------ 831
J.CM.04.04CMU11421 ------------------..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------TTTTGTT....---------------------.........................---.....------------------------------ 331
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..................................................................................................................................................--------------T--------- 24
K.CM.96.96CM_MP535 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
01_AE.CM.11.1156_26 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..T-----.--------------T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 172
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----------------G-..T--..A---A----------AG.C--A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 135
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ............................................................................................................................................------------------------------ 30
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------...AGT--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T.........T-----------A---------.........................---.....------------------------------ 297
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................--- 3
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------------...AGT--..A---A---G------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 759
01_AE.SE.12.070SE ..................................................................................................................................................-----------------G-----G 24
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ..--------------G-..T--..A---A----------...--A-CG...-CG..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------A----- 116
01_AE.TH.11.40436v09_04 .................................................................................................................................................------------------------- 25
01_AE.TH.90.CM240 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 378
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------A----G 180
02_AG.DE.09.701114 ..................................................................................................................................................------------------------ 24
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A---------------G-..T--..A-G-A----------....A-A--...---..------.-A------------........-------------------A-.........................---.....---A-A--------------------G--- 481
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....-----------------------G------ 475
02_AG.LR.x.POC44951 A---------------G-..T--..A-G-A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 823
02_AG.NG.12.12NG060304 .................................................................................................................................................------------------G---C-- 25
02_AG.NG.x.IBNG ----------------G-..T--..----A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 353
02_AG.PK.15.PK032 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.----------G-.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 391
02_AG.SE.14.098GN ..................................................................................................................................................----------------ACA--CA- 24
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Packaging loops end Gag and Gag-Pol start
B.FR.83.HXB2 GGACTCGGCTTGCTGAAG..CGC..GCACGGCAAGAGGCG...AGGGGC...GGC..GACTGG.TGAGTACGCCAAAAA.......TTTTGACTAGCGGAGGCTAGA.........................AGG.....AGAGAGATGGGTGCGAGAGCGTCAGTATTA 813
Gag _M__G__A__R__A__S__V__L_
02_AG.SN.13.9580 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 170
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...............................................................................................------------.........................---.....------------------------------ 45
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-------------TT.......---------------------.........................---.....------------------------------ 179
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------..---..---A-----------...-----T...A--..------.---------T----T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 189
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T..........-----------A---------.........................---.....------------------------------ 841
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.------------......TTATA--------------------.........................---.....------------------------A----- 160
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ......................................................................................................................................................--------------A----- 20
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..................................................................................................................................................---------------------C-- 24
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------..---..----A----------...------...A--..--AC--.---------T----T......T---------------------.........................---.....------------------------------ 192
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------G-..T--..A-G-A----------....A-A--...---..------.------------.........T-----------A---------.........................---.....------------------------------ 189
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------..---..---------------...--A---...---..------.---------------.......---------------------.........................---.....------------------------------ 833
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------...AG---..----A----------...------...---..-G----.---------------...TT..----------T----------.........................---.....------------------------------ 191
14_BG.ES.05.X1870 -----------------AGGT--..A--------------....A-A--...---..-GG....-A---------T---.......---------------------.........................---.....------------------------------ 289
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 221
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------......C---------------...------...---..------.---------TG----...TT..-------------------A-.........................---.....------------------------------ 180
17_BF.AR.99.ARMA038 ........................................................................................................................................................-----------G------ 18
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.--------------T.......---------------------.........................---.....------------------------------ 130
19_cpx.CU.99.CU7 ..................................................................................................-GCTAG-AG.................................-----------G--------A---T----- 39
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-------------CT.......---------------------.........................---.....------------------------------ 288
21_A2D.KE.99.KER2003 ........................................................................................................................................................------------------ 18
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ........................................................................................................................................................------------------ 18
23_BG.CU.03.CB118 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-------------MT.......---------------------.........................---.....------------------------------ 262
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------G-..T--..A---A----------...---A--...---..------.-------------C........---------------------.........................---.....------------------------------ 273
25_cpx.CM.02.1918LE ........................................................................................................................................................------------A----- 18
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------...AGT--..A---A----------...---A--...---..------.--------------T...ATT.---------------------.........................---.....------------------------A----- 833
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------..T--..A--------------...---A--...---..-G----.--------------T...TC..---------------------.........................---.....------------------------------ 816
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------..---..---------------...------...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 182
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------..---..----A---------C...------...C--..C--C--.---------------.......---------------------.........................---.....------------------------------ 184
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..-G----.-----------T......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 270
32_06A6.EE.01.EE0369 ------------------..T--..A--------------....A-A--...---..------.-------------T........-----------A---------.........................---.....------------------------------ 463
33_01B.ID.07.JKT189_C ----------------G-..T--..A---A----------...--A---...---..------.------------..........---------------------.........................---.....------------------------------ 126
34_01B.TH.99.OUR1969P ........................................................................................................................................................------------------ 18
35_AD.AF.07.169H .................................................................................................................................................-------------------A----- 25
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ........................................................................................................................................................------------------ 18
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ........................................................................................................................................................--------------G--- 18
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------..---..--G-A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 239
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------..---..---------------...------...---..------.------------..........---------------------.........................---.....------------------------------ 287
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------AG.---..--G-A----------...------...---..------.---------------...TAAA---------------------.........................---.....------------------------------ 296
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ........................................................................................................................................................------------------ 18
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------..T--..---------------...------...---..------.--------------T.......---------------------.........................---.....-----...---------------G------ 352
43_02G.SA.03.J11223 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------TT........---------------------.........................---.....------------------------------ 347
44_BF.CL.00.CH80 ------------------..T--..A--------------....A-A-G...---..------.------------......TT..-----------A---------.........................---.....------------------------A----- 252
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T..........---------------------.........................---.....------------------------------ 805
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------..T--..A--------------....A-A--...---..------.------------.........A-----------A---------.........................---.....------------------------------ 266
47_BF.ES.08.P1942 ------------------..---..--T------------...------...---..------.---------------.......---------------------.........................---.....------------------------------ 258
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..................................................................................................................................................-----C------------A----- 24
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------..T--..A--------------....A-A--...---..------.----------G----...TT..---------------------.........................---.....------------------------A----- 248
50_A1D.GB.10.12792 ---------------...AGT--..A--------------...------...A--..--AC--.---------TG---T.......---------------------.........................---.....------------------------A----- 229
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ......................................................................................................................................................-------------------- 20
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------Y------G-..T--..A---A----------....ARA--...---..------.------------......TT..---------------------.........................---.....------------------------R--C-- 130
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 159
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------..T--GC----A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------A----- 212
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 129
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........C---------------------.........................---.....------------------------------ 164
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..................................................................................................................................................------------------A----- 24
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.--------------........-----------A---------.........................---.....------------------------------ 167
59_01B.CN.09.09LNA423 ..................................................................................................................................................------------------A----- 24
60_BC.IT.11.BAV499 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.-----------T......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 800
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------..T--..A-T------------....A-A-G...---..------.------------......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 261
62_BC.CN.10.YNFL13 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.----------G-......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 181
63_02A.RU.10.10RU6637 --G-------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 369
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------------..T--..A-T-A----------...--A-C....---..------G------------......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 182
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------G-..T--..A---A----------AGAGC-A--...---..------.-A--------TT..........---------------------.........................---.....------------------------------ 202
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 168
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------------..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 159
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------.........T---------------------.........................---.....------------------------------ 198
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------------...AG---..----A----------...--A---...---..----A-.---------------...TA..---------------------.........................---.....--------A---------------A----- 260
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------..---..----A----------...------...---..------.------------G--.......---------------------.........................---.....------------------------------ 323
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------..---..----A----------...------...---..--AC--.---------------...TT..---------------------.........................---.....-----------------------G------ 321
73_BG.DE.01.9196_01 ---------------...GGT--..A---A----------....A-A--...---..------.-----------T---.......---------------------.........................---.....------------------------------ 339
74_01B.MY.10.10MYPR268 .---------------G-..T--..A---A----------....A-C--...---..------.------------.........A---------------------.........................---.....------------------------------ 116
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ..................AGT--..A-T------------....A---G...---..------.------------......TTTTA--------------------.........................---.....------------------------A----- 107
78_cpx.CN.13.YNTC19 .......................................................................................................................................................................... 0
79_0107.CN.15.SX15DT013 ----------------G-..T--..A---A----------...--AA--...---..------.------------......TT..---------------------.........................---.....------------------------A----- 196
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................--- 3
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................--- 3
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------------------..T--..A-T------------....A-A--...---..------.------------......TTATA--------------------.........................---.....------------------------------ 176
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................................................................................................................................................................... 0
87_cpx.CN.12.DH32 ----------------G-..T--..A---A----------....A-A--...---..------.------------......TTTTA-------------------G.........................---.....------------------------A----G 200
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ..................................................................................................................................................------------------A----- 24
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------------------..---..----A----------...------...---..------.-----------T---A......---------------------.........................---.....-----------------------G------ 189
O.CM.96.LA51YBF35 --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--AACTCA-A.AGAG--.------................CA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGG--.....--GA-------------------T--G--G 860
O.CM.96.LA52YBF39 --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--AACTCA-..AGAG--.------................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGG--.....--GA-------------------T--G--G 868
O.CM.99.99CMU4122 --G--------AGC-G--..T--..A-CT-CT--------...--A--ACTCACA..--AG--.------................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------C--------G--- 295
O.CM.x.pCMO2_3 --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--AC-A.CTCA-A.--AG--.------................AA--TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------T-----T--G--- 868
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--AACTCA-..AGAG--.------................A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------T-----T--G--G 296
O.FR.06.RBF206 --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--AACTCA-..AGAG--.------A...............A--CTG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCCCTAGG--.....G-GA-----------------------C-- 867
O.GA.10.10Gab1190 ..................................................................................................................................................-----------T-----T--G--G 24
O.GA.11.11Gab6352 ..................................................................................................................................................-----------T-----------G 24
O.SN.99.99SE_MP1300 --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--AACTCA-A.--GG--.------................A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGACGAAGTCTCTAGG--.....--GAG------------------T--G--G 866
O.US.10.LTNP --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--A.CTCA...C-GA--.------................G---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GAG------------T-----T--G--G 785
N.CM.15.S4858 ----------C-T--....GT--..A---A--G-------....A--CG...-CG..--AGT-.-----G---A-T...........-------G----T---C---.........................-A-TAGGAGAGAG---------------------G--- 309
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------C-T--....GT--..A---A--G-------....A--CG...-CG..--AGT-.---------A-T...........-------G----T---C---.........................-A-TAGGAGAGAG---------------------G--- 178
P.CM.06.U14788 --G-------CAGC-G--..T--..A-CT-CTG-------....A-A-G.AACT-A.CGGC--.-------...............A---TGTC--T--T-A--GACCCTAGGGGAAGAGGCGAAGTCTCTAG--.....GAG-----------------------G--G 299
P.FR.09.RBF168 --G-------CAGC-G--..T--..A-CT-CTG-------...--A--AGAGCT-A.C-GC--.-------...............A---TGTC--T--T----GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCTAG--.....GAG-----------------------G--G 857
CPZ.TZ.06.TAN5 ------------TGAC--..---..AAT-ACA-GAG-CGA......---GGACT-..CGG---.------AAAA-T...........---TGT-GT-A-T--GC-ACCCTAGAGGAAGGGCGAAGTCTCTA.G-TAACA.G-G--A--------------------G--G 836
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------C----...AGT--..A---A--G-------...---C-AACTCCA....GA--.-------...............A---TG-C---A-T----G--CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....-AGAG---------------------TC-G 855
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --G--------AGC-G--..T--..A-C--CT--------...--A--AACTCA-..AGAA--.------................A---TG--G----T---C---CCTAGGGGAAGGGCGAAGTCTCTAGG--.....--GA-------------------T--G--G 280
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --G-------CAGC-G-AG.T--..A-CT-CTG-------...--A--AACTCA-..AGAC--.------................--A-TGTC-----T----GACCCTAGAGGAAGGGGCGAAGTCTCTAG--.....GAG-----------------------G--- 175
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B.FR.83.HXB2 AGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACA 983
Gag _S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q
A1.CD.02.LA01AlPr ---------A--------GC------G-------------------------------------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA-------A---AC--AT---- 982
A1.CM.08.886_24 --T------A--------GC------------A-------------------------------G-C--------C----------------A-----G---A----T---C----C---A--------------A----G--A---CA---------AAA----T---- 451
A1.ES.15.100_117 ---------A--------GC------G-----------G--------A-----------G----G-C--------T----------------------G---A--------C----C--------T---------AA------A---CAG------A-A-A---AT-G-- 458
A1.KE.11.DEMA111KE002 --T------A--------GA--------GG--------G--------A----------------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------AA---G--A---CA------CA-A--G---T---- 360
A1.PK.15.PK034 ---------A-------CTC-------------A------------------------------G------------------------------A--G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------G---CA----C--A---A----T---- 587
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------A--------GC-------------------------------------C------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------T------T--G-------A---CA---------A-A----T---- 337
A1.SE.13.078SE --T------A--------GC------G---------------------------------------C--------T----------------------G--CA----T---C--G----------T---------G-------A---CAGA-----A---T----A---- 194
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------A--------AA------G-------------------------------C----------------C--------------------A-G---A----T---C----C--------T---------G-------A---CA----G--A---A----T---- 332
A2.CM.01.01CM_1445MV ---------A--------GCT-----G-------------------------G-----------G-A-G------T----------------------G---AA--A-T--A-C--C-----T--T-----------G-----A----A-------A-AA-G---T---- 188
A3.SN.01.DDI579 ---------A-----A--AAG-----G------------------------------C------G-A--------T----------------------G---A--------C----C---A----T---------A-------A---CA---G---A--CA----T---- 190
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---------A--------TC------G-------------------------------------G-A-G------T----------------------G---AA-------C----C--------T---------G-----------CA-------A--A-----T---- 985
A6.BY.13.PV85 --T------A--------AC------G-----------G-------------------------G-A-------CT----------------------G---A-------GC----C--------T-------AC--------A---CAG--G-------A------C-- 446
A6.IT.02.60000 --T------A--------GC------G-----Y-------------------------------G-C-------CC----------------------G---A-------GC-------C-----T-----------------A---------------------T---- 994
A6.RU.11.11RU6950 ---------A--------GC--------------------------------------------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----G-----------A---CA-------T---A----T---- 525
A6.UA.12.DEMA112UA024 --T------A--------GC------------------G-------------------------G-C-------CC--------------------T-G---A-------GC----C--------T-----------------A---CA---------A-A----T---- 1010
B.AR.14.DEMB14AR003 ---------A--------AA------G-----------------------------------------------------------------------------C-----------C----------------------------------------------------- 985
B.BR.10.10BR_MG035 ---------A-------CAA------G------------C-------------------------------------------------------------------------------------T---------G--------------------T------------- 461
B.CU.14.14CU005 ---------C--------A----------T-----------A---------------------C--------------------------------A-----------T--A----C-----T---------------------------------T------------- 194
B.DE.13.366396 ------------------A--------------------------------------C------G---------------------------------------------------C--C--T-----------------T-----------------A--------G-- 194
B.DE.13.947915 --------------G---A-G-----G--G-----------------A---------C-G------C----------------------------------------------C--C--------A--------------------C------C-------G--A----- 194
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------A-G-----CAA---------------------------A---------------C-G-----------------------------A-----------T---C-------------C-----G---C----G-----C--------CA-A----------- 925
B.ES.15.100600 C-A--C-A-A--------AA--------G----A-------------A--------------------G-----------------------A--------------T---C----------T--T--G------A-C--G----------------------------- 412
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------G---A----------G------C-----------------------------------------------------------T----------------------------A-------------G-------C------------A--------- 232
B.JP.12.DEMB12JP001 -AT---------------A-------G--------------------A----GC--------------------------------------------G------------T-A----------------------------------A-------A-------AT---- 361
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------A--------AA--------------------------------------------G------------------------------------------T-----C--C---------C--------G----------C----------------------- 1006
B.RU.11.11RU21n ------------------A----------------C----------------------GG-----------------------------------A--------------------C--C--------------G----G--------A---------A-A--------- 527
B.SE.15.102SE --GT-CA-G-G-------A-------GGG---------GC-------A-----------G----G-C--------G----G--------------A------------T--A-C-----------A----------------------A-------A-AA----AT---- 194
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------A---------G------------------A----G----------C--------------T---------------------------A----C----------------------------T-------A-------T---C---A----- 293
B.US.16.2609 ------------------A----------------------------A----------C------------G-----------------------------------------C------------------------------------------A-A------T---- 260
C.BR.11.DEMC11BR035 --A--C---A--------ACT-----G-G----A------------AA---------TGC----TGA-G-----CC----------------------GA-C-----T---C-CG-C---A-T--T-----G-----------T----C-------A-AAA--------- 403
C.CN.10.YNFL19 --A---A--A--------GC-------------A-----------------------CGT----TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------------G----------------A---G---A--AA--------- 351
C.DE.10.622166 --A--C-A-A--------GC--------G----A----G------------------C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T--G-------------------A-------A-AAA--------- 194
C.ES.15.100_118 -----C-A-A--------ACT-------G-----------A----------G-----CG----TCGA-G-----CC----C-----------------G--CA----T---C-AG-C--------C------------------------------A-AAA----A---- 427
C.ET.08.ET104 --A---C-G---------ACC------------A-------A-----A---------C-T--C-TGC--------C----------------------G---A----T---C----CT--A----T-----GT--G------------A-------A--AA----T---- 194
C.IN.15.NIRT008 --A------A--------AA--------G----A-----------------------C-C----GGC-------CC----------------A-----G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--A---------- 194
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A------A--------AA-------------A-----------------------------C-GC-------CC----------------------G---AA---T---C----C----A---T----------------------A-------A-AA---------- 984
C.NG.10.10NG020523 --A--C---A--------GC-------------A-----------------------CGC----TGA--------T----------------------G---A----T---C----C--------T------T---------------A-------A--AA--------- 195
C.NP.11.11NP016 --A--C---A--------AA--------G----A-A-----------A---------C-T----TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G-----------A----A---G---A--AA--------- 194
C.PK.14.DEMC14PK009 --A--C-A-A--------AC------G-G----A--C-G------------------C-T----TG--------CT-G--------------------G--CA----T---C----C--------T----------T-----------A-------A-AAA------G-- 422
C.SE.15.100ET ------A-G-G-------ACC------------A---------------C-------CGT----TGA-G--G--C---A-G-----------------G---A----T---C-C--C--------T-----------------T----A---G---A--AA------C-- 194
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C-A----A-A--------AA-------------A------------------------GC----TGC-------C-----------------------G---A-------GC----C-----T--T-----G---GA-----------A-------A--AA--------- 984
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --A--C-A-A--------A--------------A-A----------------------------TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T---------G-T----------A-------A-AAA--------- 287
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --A----A-A--------AAG------------A------------------------------TGA-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T-----G---G---G--------A-------A--AA---A----- 347
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A--C-A-A--------AA--------G----AAAC----------A---------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C--T------------A-AAAC-----G-- 338
D.BR.10.10BR_RJ095 ---------A--------AA-------GG------------------A--G-----G-----C---C------------------------AT--------------T---C-------------T---------G------------A-------A-T-----A----- 437
D.CD.03.LA17MuBo ---------A----G---GAC------------------C-------------------G---C-GC-----------------------------T----------T---C----C---A----C-----G----------------A---------A-AG---A---- 1002
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------A----G----A-------TC----------C-------------C----GG-----GC----------------------------------------T---C-------------T-----G---G----T-----C-A---------AA-C------G- 349
D.CY.06.CY163 --G------A----G-------------C----------C-----------C-C-----G---C-GC----------------------------------------T---A-------------T-----G--------C-------A---------A--C-------- 194
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------C-------CACT------GC----------C------------GC------------C-------------------------------G--------T---C-------------T----------------------A-------A--------T---- 333
D.SE.12.077UG --A--C-A-A---A----GC----------------------------------------------C----------------------------------------T-----------------T-----G--------------C-A-----------C--------- 194
D.TZ.04.CO6405V4 ---------A--------GC------------------GC-------A----------------GRC---------------------------------------AT---C-------------T-----------------Y----A----T--A-A-C----T---- 188
D.UG.10.DEMD10UG004 C--------A--------GA-------------------C--T---------G-----------G-C--------C-------------------A-----G-----T---A----C--------C----------------------A----G--A------T------ 321
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------A--C-----GAT-------G-----AA---C----T--A--G--C----G-------C-------------------------A------------------A-C------T----TC-----------------------------A-A----------- 338
D.YE.02.02YE516 ---------A--------GA-------------------C------------GC---------CG-C----------------------------------------T---C-------------T--------------T-------AG--------A--C-------- 188
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------A--C-----GAC------------A-------A--G------------C----------G--G---C----G-----------------------T--T---C-------------T-----------------------GA-----A-A----------- 194
F1.AR.02.ARE933 ---------A--------AC---------G--------------G-------------------G-C-G------T----G------------------------------A--G----------TC--------G-----------C--A-----A-A----------- 292
F1.BR.11.DEMF111BR037 -----C---A--------GC-------------A----------G--------------G------A-G--G---C--A----------------------------T------G----A-----TC--------C-----------C-GA----TA-A-C----T---- 499
F1.CY.08.CY222 ---------A--------GC------------------------G------------C--------A-G--G---C-------------------------------T---C--G----------TC---------------------AGA-G---A-A----------- 194
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------A--------GC---------------------A--G-------------------G-C-G------T----------------------------G--T---C--G----------TC--------------------C--A-----A-A----------- 422
F1.FR.04.LA22LeRe ---------A--C-----GC------------------------G-------------------G-C--------C-------------------------------T---C--G----------TC--------A-----------C--A-----A-A----------- 878
F1.RO.03.LA20DuCl ---------A--C-----GC----------------C----A----------------------G-A-G--G---C-------------------------------T------G-------A--TC--------C-------T-----GA-----A-A-C------T-- 1025
F1.RU.08.D88_845 ---------A--------GAT-----G-----------------G-------G-----------G-C----------------------------A------A----T-----CG----A-----TC-------------G-----C-A-A-G---A-A-C--------- 439
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------A--------GC-------------------------------------C------GGC-G------C-------------------------------T---C-------------T---------A----T-------A-------A-ATT---A--G-- 348
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---------A--------GCT-------------AA--------G-----G-------G-----G-C-G------T-------------------------------T---C---------A---T---------A------------A-A--T--A-A-C---A----- 348
G.CD.03.LA23LiEd ---------A--------GC------------------G------------------C--------A-G------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C--------T---------G-------T---CA---G---A-------AT-G-- 1001
G.CM.08.789_10 --T------A--------GC------------------GC------------------------G-A-G------C----------------------G---A----T---C----C----A---T---------G-------T---CA-------A---A----T-G-- 449
G.CM.10.DEMG10CM008 --T------A--------GC------------------G------------------------C--A-G-----------------------------G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA-------A--AC----T-G-- 367
G.CN.08.GX_2084_08 ---------A--------GC------------------G-----------------------C---C-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------G----T--T---T-GA-----A---AC-----G-- 220
G.CN.16.224GX ---------A--------GC------------------G--------------------G--CC--A-G--------------------------A--G--GA----T---C----C----A---C---------A----T--T---CAGAG----A---AC-----G-- 207
G.ES.14.EUR_0033 ---------A--------GC------G-----------G-------------------------G-A--------T----------------------G---A----T---C-C--C--------T-----------------T---CA-------A---T---AT-G-- 405
G.GW.08.LA57LmNe ---------A--------GC--------------------------------------------G-A-G------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------T---CA-------A--------T---- 1021
G.KE.09.DEMG09KE001 C--------A--------GC--------G---------G-----------------------C-G-C--------T----------------------G--GA----T---C----C----A---T---------GA------A---CA-------A--A-G---T-G-- 367
G.NG.12.12NG060409 -----A--GA-------CGCG-----------------G--------A-----C----G-----G-C--------T----------------------G--GA----T---C----C----A---C---------A--------------------A--ATG-----G-- 195
H.CD.04.LA19KoSa -----C---A--------AC------G---------C---------------------------GGA--------C----------------------G---A----T---C----C--C-A---T--------GG-----------CT-------A-A------A---- 1020
H.CF.02.LA25LeMi ---------A--------GCT-----G-G----------------------------C------GGC--------C----------------------G---A----T---A-A--C--C-----T---------G-----------CT-A-------A-A----A---- 829
J.CD.03.LA26DiAn -AG------A--------GAG-----G-----------------------G-------------GGA-G------C----G-----------------G--CA----T---C----C--------TC-----T--G--A--------CA-------T-A-T------C-- 1001
J.CM.04.04CMU11421 -----C---A--------ACT-----G-----------G-----------G------CGT----GGC--------T----------------------G--CA----T---C----C----R---TC-----------A--------CA-------T-A-T------C-- 501
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------A-------CAA--------------A----C----------------------C-GGC--------C-------------------------------T---C----C---AA---T-----G---GT----------C-G------A-AA----A----- 194
K.CM.96.96CM_MP535 ---------A--------GC---------G---------C--------------------------C-G------C-------------------------------T---C-C--C--------T-----G---A-----------C-G------A-AAC---AA---- 194
01_AE.CM.11.1156_26 ---------A--------GC------G------------------------------C------G----------T----------------A---------A--------TG---C---A----T---------G-------A---CAG---C--A---A----T---- 342
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --T-----TA--------GC-------------------C-------------------------GA-G-----------------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 305
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T------A--------GC-------------------C----------------------C-GG--G------T----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T---- 200
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --T------A--------GC-------------------C-------------------------GC-G-----------------------A---T-G---A--------C----C------T-T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T---- 467
01_AE.MM.14.fKSDU26 --T--A---A--------GC--------G----------C------------------------GGC-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA----T--A-A-A----T---- 173
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -CT------A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T--A-------------A-----C---A--------C-C--C--------T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T---- 929
01_AE.SE.12.070SE --T------A--------GC--------G----------C----------------------C-GGA-G------T----T---------------T-G---A-------------C-----T--T---------G-------A---CA-------A-A------T---- 194
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --T------A----G---GC-------------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T----CA--------C----CT-C---------------G-------A---CA----T----A-AG---T---- 286
01_AE.TH.11.40436v09_04 --T------A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T----T-----------A--AT-----A--------C----C----A---T---------G-------A---CA----T--A-A-A----T---- 195
01_AE.TH.90.CM240 --T------A--------GC------------------GC------------GA----------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C---A--T-T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 548
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --T------A---------A------G------------C------------------------G-C----G---C----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A---A---AT---- 350
02_AG.DE.09.701114 --T------A--------GC------G-------------------------------------G-C----G---T----------------------G--GA--------C----C-----T--T------T--G----G--A---CA----C--T---A----T---- 194
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -AG------A--------TC---------------------------------A--G-------G----------C--------------------T-G---A--------C----C----A---T-----G---A-------A---CAG---C--A---A---AT---- 651
02_AG.KR.12.12MHR9 --T------A--------GCG-----G-------------------------------------G-C--------T----------------------G---A--------C----C--C-----T---------G-------A---CAG---C-GA-A-A----A---- 645
02_AG.LR.x.POC44951 --T------A--------GC------G-G----A----------G-------------------G-C--------C--------------------T-G---A--------A----C--------T---------G-------G---CA-------A---AG---T---- 993
02_AG.NG.12.12NG060304 --T------A--------TC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C-A--C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T---- 195
02_AG.NG.x.IBNG --T------A--------GC------G-------------------------------------G-C--------C----------------------G---A--------C----C--------T---------G----G--A---CA----C--A---A----T---- 523
02_AG.PK.15.PK032 --T------A--------GC------G-------------------------------------G---------------------------------G---A--------C----C--------A------T--G-------A---CAG---C--A---AG---T-G-- 561
02_AG.SE.14.098GN GAGT--------------TC------G-----------------------------------C-G-C--------C-------------------AT-G---A--------C----C--------CC--------G-T--G--A---CA----C-GA---A---AT---- 194
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B.FR.83.HXB2 AGCGGGGGAGAATTAGATCGATGGGAAAAAATTCGGTTAAGGCCAGGGGGAAAGAAAAAATATAAATTAAAACATATAGTATGGGCAAGCAGGGAGCTAGAACGATTCGCAGTTAATCCTGGCCTGTTAGAAACATCAGAAGGCTGTAGACAAATACTGGGACAGCTACA 983
Gag _S__G__G__E__L__D__R__W__E__K__I__R__L__R__P__G__G__K__K__K__Y__K__L__K__H__I__V__W__A__S__R__E__L__E__R__F__A__V__N__P__G__L__L__E__T__S__E__G__C__R__Q__I__L__G__Q__L__Q
02_AG.SN.13.9580 --T------A----G---GCG-----G-----------G-------------------------G-C--------C----------------A-G-T-G---A--------C----C--------T---------G-------G---CAG---C--A---A----T---- 340
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------A--------GC----------------------------------G---------G-A-------CC----------------------G---A-------GC----C---A----T-----------------A---CA-----------A----T---- 215
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --T------A--------GC------G-GG----------------------------------G-C-G------C----------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CA----T--A---A----T---- 349
05_DF.BE.x.VI1310 ---------A--------GC-------------------C-------A-----------G----G-C--------T-------------------------------T---C-------------T-----G----------------A-------A-AA-C---T---- 359
06_cpx.AU.96.BFP90 --T------A--------GA-------------------C--------------------------A-G-----CC----------------------G---A--------A----C--------T---------G-------A---CA---G---A-A-AG---T---- 1011
07_BC.CN.98.98CN009 --A------A--------AA-------------A----------------------GC-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C-------------T-----G------------------------A--AA--------- 330
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A------A--------AA-------------A-------------------A---C-C----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------AG------A-AAA--------- 190
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T------A--------GC------G-------------A-----------------------G-A-G--G---C--------------------T-G---A-----------G-----A----C---------A---G---G---CA-------T---A----T---- 194
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------A--------GA----------------C--C-----------------C--------C--------T-------------------------C-----T---A-------------T----------------------A-------A-A----------- 362
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----C---A--------AA--------------------------------GA---C------GGC-G------C----------------------G---A--------C----C---A----T---------G-------A---CA-------A---T---AA---- 359
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------A-------------------G-------------------------G------------------------------------------------------------A---------------------C--A----TA-A----------- 1003
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------A--------AA------------------G-------------------G---C-G-A-G------C-------------------A--G--GA----T---C----C--------T---------A-------T---CA----------A-----T-G-- 361
14_BG.ES.05.X1870 ---------A--------TCC-----------------G-------------------------G-C--------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------G---CA-------A--------T-G-- 459
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --T------A--------GC-------------------C-------A-----------G------C--------C----------------A---T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CA---------A-A----T---- 391
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------A--------GC-------------------C-------A----------------G-C--------C----------------------------C--T---A-------------T-----G----------------A-------A-A---------G- 350
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------A--------------------C------------G-----------G------------------------------------------T-----C-----------A---------G----C------C--A-G---A-A----------- 188
18_cpx.CU.99.CU76 ---------A--------AA---------------------------A----------------G-C--------T-G--------------------G--GA----T---C-C--C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T---- 300
19_cpx.CU.99.CU7 --T------A--------GC---------------------T--C------------C------G-A-G------T--------------------T-G---A--------A----C---A----T------T--G-------A---CAG------A-A-A----T---- 209
20_BG.CU.99.Cu103 ---------A--------GA------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G---A----T---C----C--------T---------GT------T---CA-------A-AAAC---T---- 458
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------A--------GCT------------------C-------A---------C----C-G-C--------T-------------------------------T---A-------------T-----G----------------A-------A-A--G-------- 188
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C-T------A--------GC------G--------------A---------------C------G-A-G------T----------------A---T----CA--------C--G-C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 188
23_BG.CU.03.CB118 ---------A--------GC------G-----------G-------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C----C--------T---------G-------T---CA-------A--A-C---T-G-- 432
24_BG.ES.08.X2456_2 --T------A--------GC------G------A------------------------------G-A-G------C-C--------------------G--CA----T---C-C--C--------TC--------G---G---T---CA-------T--AAC--A--G-- 443
25_cpx.CM.02.1918LE --T------AG-------GC------G-----------G-----G------CG-----G-----G----------T----------------A-----G---A--------C----C---A----C-------ATGG------A---CA---------------AT---- 188
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----A---C--------A-------G------A--C----A----------------------G-C--------T----------------------G---AA---TT--A----C--------T---------G-------A---CA---------A-A----T---- 1003
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------A--------GC--------------------------------G-----------GGA-G------C----------------------G---A--------A----C--------C------G--G----T------TT-G-C------A---------- 986
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------T-----G---A---------------------------------------------G---------------------------------------T--------------------C------------------------------A-A----------- 352
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------A----------------------------------T------------C----------------------------------G-----------------------A--------------------------------ATC--------- 354
31_BC.BR.04.04BR142 C-A--C-A-A--------ACT-------G----A-----------------------C------TGA-G-----CT----C-----------------G---A----T---C--G-C--------T-------------G--------A-------A-ACA--------- 440
32_06A6.EE.01.EE0369 --T------A--------GA------G-------------------------G---------------G-----C-----------------------G---A-------GC----C--------T---------G-G-----A---CAG--G---G---A----G---- 633
33_01B.ID.07.JKT189_C --T------A--------GC-------------------C------------------------GG--G------T----------------A---T-G---A--------A----C--------T---------G-------A--CCA---G---A-A-AC---T---- 296
34_01B.TH.99.OUR1969P --T------A--------A--------------------C-------A-----------T---C-GA-G------C--------------------T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 188
35_AD.AF.07.169H --G--A---A--------AC------G-----------------------G-------------G-C-G--G---T----------------------G---A----T---C----C---A----T---------A-------A--CCA-------A---A----T---- 195
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --T------A--------GC------G-------------------------------------G-A--------T----------------A---T-----A-----------G-C--------T------T--G----G--A---CA-------A-A-A--------- 188
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -CT------A--------GC-------------------------------------C------G-A-G------T----------------------G---A--------C----C--------T---------G-------A--CCAG------A-A-A----T---- 188
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------A--------GC------------------------------T-----------------------C--C-----------------------------T-----------------A------T--------------C--A-----A---C---T----- 409
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C--C---------A---------------------------------------------G-C----------------------------------------T-----C------------------------------------------A-A-C--------- 457
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------AA---------------A-----A--------G------------C-------------------------------AT-----------------------A----T-----G---G-----------------------------T---- 466
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ---------A--------GC-------------------C-------A--------------CC--C----------------------------------------T---C-------------T------------------------------A-A------T---- 188
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------A--------------G-----C---------A------------- 522
43_02G.SA.03.J11223 --T------A--------GC------G-----------G--R----------------------G-A-G------Y----------------------G---A----T---A----C-----T--T------T--G-------A---CA-------A---A----Y-M-- 517
44_BF.CL.00.CH80 ---------A--------GC---------------A-----A----------------------G-A-G--G---C--A----------------------------T------G----------TC--------C-----------C--A-----A-A-----A----- 422
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------GA--------ATG---------------------------------------------C-G-----CT----------------------G--CA--------C----C------------------G-------A---CAG------A-A-A----T---- 975
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------A--------GC------------------------G-------------------G-A-G------C-GA----------------------------T---C--G--T-------TC--------C-----------C-GA-----A-A-C---A----- 436
47_BF.ES.08.P1942 --------------G---A----------------------------A----------C---------G-----------------------------------------TC---------------------------------------------------------- 428
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T------A--------GC-------------------C------------------------GGC-G------T----------------A---T-----A--------C----C--------T---------G-------A---CA----C--A-A-A----T---- 194
49_cpx.GM.03.N26677 ---------A--------AA------G------------------------------C------G-C-G------C----------------------G---A-------------C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 418
50_A1D.GB.10.12792 -----C---A-------CAC------G--G----------------------GA----------G-C-G------T----------------------G---A----T--TC----C----A---T---------G-G-----A---CT-------A---AC---A---- 399
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------A--------AA--------G---------------------------G-------G------------------------------------------------C--C-----------------------------C-----G----------------- 190
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T------A--------GC-------------------C-----------------------C-GA-G------T----------------A---T-R---A--------C----C--------K---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 300
53_01B.MY.11.11FIR164 -CT------A--------GC--------G-------C--C------------------------GSA-------------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-G-----A---CA-------A-A-A----A---- 329
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T------C----G---A---------G-----------------------------------G-C-------------G--------------A----------A-------------------------T---------------A-----------A--------- 382
55_01B.CN.10.HNCS102056 --T------A--------GCT-----------C------C------------------------GGC--------C----------------A---T-G--GA--------C----C--------A---------A-------A---CA----C-GA-A-A----T---- 299
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------A--------GC------G--------------A--------T--------G----G-C----G---C----------------------G--TA--------C--G-C--------T------T--G-------A---CAG---C--A-A-A----T---- 334
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A------A--------AA-------------A-----------------------CGC----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C----AG--T-----G---G------------A----T--A--AA--------- 194
58_01B.MY.09.09MYPR37 -CT------A--------GC-------------------C-------------------------GA-G-----------------------A---T-----A----T---C----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 337
59_01B.CN.09.09LNA423 -CT------A--------GCG------------------C------------------------GGA--------T----------------A--AT-----A-----------G-C--C-----T---------AA------A---CA-------A-A-A---AT---- 194
60_BC.IT.11.BAV499 C-A--C-A-A--------ACT-------G----AA-----A----------------C-T----TGC-G-----CC----C---------------T-G---A----T---C--G-C--------T-----G-------G--------A-------A--AAC---T---- 970
61_BC.CN.10.JL100010 --A------A-G------AA-------------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA--------- 431
62_BC.CN.10.YNFL13 --A------A--------AA-------------A----G------------------C-T----TGC-------CT----------------------G---A----T---C----C--------T--------------C-------A----C--A--AA--------- 351
63_02A.RU.10.10RU6637 --T------A--------GC--------------------------------------------GGC--------C----------------------G---A--------C----C--------TC--------G-------A--CCA----C--A---A----T---- 539
64_BC.CN.09.YNFL31 --A------A--------AA-------------A-----------------------C-T----TGC-------CC----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA----T---- 352
65_cpx.CN.10.YNFL01 -CT------A--------GC--------G----------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-G--GA--------A----C--------T---------G-------A---CA-------A-A-A----T---- 372
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --T------A--------GC-------------------C-----------------C--------A-G------T--------------------T-----A--------C----C------------------G-------A---CA---------A-A----T---- 338
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --T------A--------GC-------------------C------------------------GGA-G------T--------------------T-----A--------C----C--------------------------A---CA---------A-A----T---- 329
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--T------A--------GC-------------------C------------------------G-C-G-----------------------A---T-G---A--------C----C--------T---------G-------A---CAG---C--A-A-A---AA---- 368
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --------------G---------------------C----A---------------C------G----------G-------------------A-----------------C-----------A--------------------------------A-C--------- 430
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------A--------AA------G-----------------------G-------------------G------------------------------------------------------A-----G-------------------------------------- 493
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------G---A-------G-G------------------A--G--T-----------------------------------------A-----------T-----------------A--------C--G------------------A-A----------- 491
73_BG.DE.01.9196_01 ---------A--------GC------------------G-------------------------GGA-G------T----------------------G---A----T---C-C--C----A---T---------G-------T---CA-------A--------T-G-- 509
74_01B.MY.10.10MYPR268 --T------A--------GC------------------G-------------------------GGA-G------T----------------A---T-----A--------C----C----AA--T---------A-------A---CA-------A-A-A----T---- 286
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --A------A--------AA-------C-----AA----------------------C-C----TGC-------CC----------------------G--GA----T---C----C----A---T----------------------A-------A-AA---------- 277
78_cpx.CN.13.YNTC19 ...........................------------C------------------------GGA-G------T----------------A---T-G---A----T---C----C--C-----T---------G-------A---CAG---C--A-A-A----T---- 143
79_0107.CN.15.SX15DT013 --T------A--------GC-------------------C----------G-------------GGA-G-----------------------A---T-G---A--------C----C--------T--------TG----G--A---CA-------A-A-A----T---- 366
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --A----A-A--------AA-------------A-----------------------C-C----TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T-----G--------------C-A-------A--AA------C-- 173
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --T------A--------GC---------G---------C------------------------GGA-G------T--------------C-A---T-G---A--------C----C--------T---------A-------A---CA---GC--A-A-AG---T---- 173
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --A----A-A--------AA------G------A-----------------------C-C----TGC-------CT----------------------G--CAA---T---C-C--C--------T-----G----------------A-------A-AAA----T---- 346
86_BC.CN.13.15YNHS18 ...........................------T-TC--------------------CGT----TGC-------C-----------------------G---A----T---C----C--------T----------------------A-------A--AA--------- 143
87_cpx.CN.12.DH32 --A-----GA--------AA--------G----A-----------------------C-C----TGC--------T----------------------G---A----T---C----C--------T-----G----------------A-------A-AAA--------- 370
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --A------A--------AA-------------A-----------------------C-T----TGC--------C----------------------G---A----T---C----C--------T-----G---G----T-------AG------A-AA---------- 194
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------------------A---------G-----A------------------------------------------------------------A--------G--T--------C-----------------------G---------------T------------- 359
O.CM.96.LA51YBF35 -CA---A-TA----G---GCG------------A-A----A------ATCT--A--G-C-----G-C--------T----------------------G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--C-GT--CAG---T--G- 1030
O.CM.96.LA52YBF39 -AA---A-CA----G---GC-------C-----A----G-A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G---AA-------TG-G------AG--AC-------TG----G--TAA-GA-AG-C-GT-ACA----T--G- 1038
O.CM.99.99CMU4122 -AA---A-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-C--G---AACGAGA--C-GT-ACAG---T--G- 465
O.CM.x.pCMO2_3 -AA---A-TA----G---GC-------C-----A------A------AT-T--A--G-G-------C--------T----------------------G--CA--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGA--T-GT-ACAG---T--G- 1038
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------GGC--------T----------------------G--CA----T---TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAGA-GC-G--ACAG---T--G- 466
O.FR.06.RBF206 --A--AA-TA----G---GC-------C-----A-------------ATCT--A--G--------GC--------T--A-T-----------A-----G---AAT-AT---TG-G------AG--AC----C-ATG-G-----TAA-GAGA--T-GT--AAG---T--G- 1037
O.GA.10.10Gab1190 -CA--AA-CA----G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G--------GC-------------------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G--TAA-GAG--GC-G--ACAG---T--G- 194
O.GA.11.11Gab6352 --A---A-TA----G---TC-------C-----A------A------AA-T--A--G-------G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG-------TAA-GAGA--C-GT-ACA----T--G- 194
O.SN.99.99SE_MP1300 TCA---A-CA----G---AC-------C-----A------A------AT-T--A--G-----C-G-C--------T----------------------G---A--------TG--------AG--AC-------TG----G---AA-GAGG--C-GT-ACAG---T--G- 1036
O.US.10.LTNP -CA--AA-CCG---G---GC-------C-----A------A------ATCT--A--G-------G-C--------T----T-----------------G---A--------TG--G-----AG--A--------TG----G--TAA-GAGA-GC-GT-ACAG---T--G- 955
N.CM.15.S4858 -CA------A---------A-------TC--C-TAC--G--A--------------------CC--A-G------T----------------------G--CA-------TTG---C--A--T--CA-G--CT--G-G---------GCC--GT--A--AAC--AT--G- 479
N.FR.11.N1_FR_2011 -CA------A---------A-------GC----TAC--G--A--------------------C-G-A-G------T----------------------G---A-------TTG---C--A--T--CA-G--C---G-G--------KGTC--GT----AAAC--AT--G- 348
P.CM.06.U14788 -CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T--A-----A--T--------------GC--------G----------------A-----G---A----T---TG---------G--TA-G------G-G--------CGA-A--T--T-A-AG---T--G- 469
P.FR.09.RBF168 -CA-----CCG---G---GC--------G----A--C-T-A------AA-T-------------TGC-------------------------A-----G---A----T---TG--------AG--TA-G------G-----------GA-A--T--T-A-AG---T--G- 1027
CPZ.TZ.06.TAN5 --G--A-ATA-GC-G---AC-------TCC--AA--C-T-AAT-CA-A--C-G----------TTGA--------C----------CG-A--C--A--GC----C-----GA-G-----C-----TA-G--G-ATGT------A--CT-GA----CA-CCTC-------- 1006
CPZ.US.85.US_Marilyn -CA------CG-------GCT--------G------C-T--A--T--------------G----TGA-G------T----T-----------------G---A----T--TTG---C--A--T--AA-G------G----C------CTC---T--T-AAA----T--G- 1025
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 TCA---A-TA----G---GAG-----------C--------------ATCT--A--G------CTGC--------T----------------------G---A----T--TTG--------AG--A---------G-------GAC-GAGA-GC-----CAG------G- 450
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -CA-----TCG---G---GC--------G----A--C-C-A------A--T-------CC----TGC--------G----------------A-----G---A-------TTG--------AG--TA-G--G---G-------T---GAGA--T----A--------TG- 345
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B.FR.83.HXB2 ACCATCCCTT...CAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAAC.........AAAAGTAAGAAA............. 1128
Gag __P__S__L__.__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__.__.__.__K__S__K__K__.__.__.__.__
A1.CD.02.LA01AlPr -T--G-T--C...A-------GA------------A--------T-------------GT------------A--------------TG--------------------C----T--A--------GATA---G-G.........--G--C---C--............. 1127
A1.CM.08.886_24 ----G-T--C...A-C------A----------------------------------C-----------C--A-----G-A-------G-------------------------T--A---------AT----G-T.........--G-AC---C--............. 596
A1.ES.15.100_117 ----G-TA--...---------A------------A--------TC------------GT-----T---G--A---------------G--------------------G----T--AT-------GACA-----G.........-----C---C--............. 603
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----G-T--C...A--------A----G-------A--------TC-----------------------C--A-----GCAA---A--G----------------G---C----T--A---------AT------T.........--G--C--T---............. 505
A1.PK.15.PK034 -T--G-T--C...--A-------------------A----------------------GT------------A------C----T---G--------------------C----T--A--------GATAA----T.........-----C---C--............. 732
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----G-T--C...--------GA--------G---A----------------A----------------C--A-------------CTG---G---------A-----------T--A--------GATA-----G.........-----C---C--............. 482
A1.SE.13.078SE ----G-T--C...---------A-----A-C----A--------T-------------GT---T--C--C--A--------------TG--------------------C----T--AG--------ATA-----G.........---------C--............. 339
A1.UG.11.DEMA110UG009 GT--G-T---...A--------A---------------------T---------------------------A-------A-----------G----------------C----T--A---------ATA-----T.........-----C---C--............. 477
A2.CM.01.01CM_1445MV TT--G-T--C...-CAGT----A------------A----C-----------A-----GT------C-A---A-------AA------G-------------------CC----T--AT-------G---------.........---TAC---C-G............. 333
A3.SN.01.DDI579 ----G-T--C...A--------A-------G---------C----------------------------C---------C-------TG-------------------------T--A---------ATA-----T.........--G-AC---C--............. 335
A4.CD.97.97CD_KCC2 GT--G-T--C...---------A----------C-A---------C--C--------------------C--A-----G-A---------------------------C-----T--A-----A---CT-------.........-----CC--C--............. 1130
A6.BY.13.PV85 ----A-T---...A-------T---------G---A------G-----------------------------A-------------------G---------------------T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 591
A6.IT.02.60000 -T--G-T--C...AG----------------T---A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 1139
A6.RU.11.11RU6950 ----A-T---...A-----------------T---A------------------------T-----------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 670
A6.UA.12.DEMA112UA024 ----A-T--C...A-----------------G---A------------------------------------A-------------------G---------------A-----T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 1155
B.AR.14.DEMB14AR003 ----G-----...-CA--------G------T--------------------A-----GT----------------------------G-----------------------------G-------G---------.........----------T-............. 1130
B.BR.10.10BR_MG035 ----AG----...--A-----------G-------A------------------------------------A--G---G-T--------------------A--------------A------------------.........------------............. 606
B.CU.14.14CU005 ----G-----...------------------T----------------C---A---T-GT---------------------A-----TG--------------------C----T---G-----------------.........---T--------............. 339
B.DE.13.366396 ----G-----...---------------------------------------------GT------------A--------A-----TG-------------------------T--------------A------.........------------............. 339
B.DE.13.947915 ----G-----...----------------------A----------------------GT------------A------------A-TG-------------------A-----T--A-----------A------.........G-----------............. 339
B.DO.11.DEMB11DR001 G---------...A--------A----G-------A----C----------------------A--------A-------AC--------------------------C---------------------------.........------------............. 1070
B.ES.15.100600 ----G-----...--------G-----------C-----C--------------------------------A-------A------A----G---------A------C--------------------------.........------------............. 557
B.FR.11.DEMB11FR001 G---------...---GT----------------------------------A-----GT--------------------A-------G-------------------------A---------------------.........------------............. 377
B.JP.12.DEMB12JP001 ----G-T---...-------------------------------TC---GT-------GT---T--------A--------------A-----------------------G----------------------G-.........------------............. 506
B.PH.15.DEMB15PH003 -------A-C...---------------------C----C----T------------GGT---T--------A-------T------TG----T-----A--------------T---------------------.........------------............. 1151
B.RU.11.11RU21n G---------...----------------------A--------T-------------GT---------------------------TG-------------------------T--A------------------.........------------............. 672
B.SE.15.102SE C---G-T---...----------------------A---------C-----------TGT---A--------A-------A------A----G---------------C-------------------------G-.........---T--------............. 339
B.TH.10.DEMB10TH002 ----G-----...----------------G-T------------TC--C---------GTA-------------------A---------------------A-----------T---------------------.........---TT-------............. 438
B.US.16.2609 ----------...-------------------------------T-------------GT------------------G-AC---AG------------------------------A-----------------T.........G-----------............. 405
C.BR.11.DEMC11BR035 ----G-T---...---------A--A-G-------T------------------T-----T-----------A---A---A-------G--CG---------------C--------A---A-------A----G-.........------C--C--............. 548
C.CN.10.YNFL19 ----G-T---...--A------A---------------------TC--C-----------T-----------A---G--G-------AG--CG---------A-----C---------G-------G--A------.........----T-C--C--............. 496
C.DE.10.622166 ----G-T---...---------A----G-------A--------TC--C--------G--T-----------A---G--------AC-G-------------------C--------------------A------.........---T--C--C--............. 339
C.ES.15.100_118 ----G-T-C-ATAA-A--TAT-C---T-A--T-A-AGC--GG-A-A-TGGTG-GCC---AAGA--T------A---A---A------A----G---------------C--------A---C-------A------.........----ACC--C-G............. 575
C.ET.08.ET104 ----G-T---...---------A-C----------C------------C-----------T-----------A---GC-G--------G-------------------A--------------------A------.........---T--C--C--............. 339
C.IN.15.NIRT008 C---G-T---...--------------G------CAG------C-C--C-----------T--T--------A---G--G--------G--CG---------------C--------------------A----G-.........-----CC--C--............. 339
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C---G-T--C...---------A----G-----C-A----C-------C-----------T-----------A---A---AT-----TG-GCG------------G--C-------G---------G--A------.........---T--C--C--............. 1129
C.NG.10.10NG020523 C---G-T---...---------A----G-------AG--------C--C-----------------------A---G---A-------G---G---------------C--------------------A------.........---T--C--C--............. 340
C.NP.11.11NP016 ----G-T---...---------A----G-------AG------C-C--C-----------T-----------A---AC-G-------AG--CG---------A-----C--------------------A------.........------C--................ 336
C.PK.14.DEMC14PK009 ----G-----...--------GA---------------------T---C-----------A-----------A---GC-G-A---CCAG-------------------C--------------A-----A------.........---T--C--C--............. 567
C.SE.15.100ET ------TA-C...---------A--------A---A------------------------------------A------G-----A--G--C--------------------------G----------A------.........------C--C-G............. 339
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----G-T---...---------A----G-----------------C--C---------GTT-----------A---A----------AG--CG-----------------------G------------A------.........-----CC--C--............. 1129
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 C---G-T---...A--------A----G--------G-------TC--C-----------T-------------------AA-----TG-------------------C--------------------A------.........---T--C--C--AAAACACAGCAA. 444
C.ZA.13.DEMC13ZA152 C---G-T--C...--------------G-------A---C--------C-----------------------A---GC-G-A------G---G---------------C--------------------A------.........---T--C--C--............. 492
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----G-T--C...---------A----G--------------------C-----------T-----------A---GC---------TG--CGG--------------C--------------------A------.........-G-------C--............. 483
D.BR.10.10BR_RJ095 G-----TA-A...A-----------------A-ACA------G-----------------------------A-----GG--------G-------------------C--------------------A-----T.........----A-------............. 582
D.CD.03.LA17MuBo G---G-T---...A--------A------------A-------A-----CT---------A---------------G-G------A--G----G--------------------T------------ATA------.........---------C--............. 1147
D.CM.10.DEMD10CM009 ----G--A--...A-------------------G-T-------C----C-----------T-----------A---A----A-----TG----G-----A--A-----------A--------------A-----G.........--G-T-------............. 494
D.CY.06.CY163 ----G-T---...------A-T---------T----------G-----C---A-------A-----------A--GGC-G-A-----------G--T--A--------------A--------------A------.........--C---------............. 339
D.KE.11.DEMD11KE003 ----G-TG--...--------------G-------A--------T--------------------GG-----A---G--G-----A--G-------------------C--------------------A----C-.........------------............. 478
D.SE.12.077UG ------TA--...--A-----G-------------A-----------------------------T------A---G----------TG----------------G--G-----G--AT--T-------------G.........G------G----............. 339
D.TZ.04.CO6405V4 G---G--G--...-C-------A--------A---A--------TC--C---T-------------------A---G-----------G----G--------------------G--AT-G--------A------.........------------............. 333
D.UG.10.DEMD10UG004 ------TA--...A-------------G-------A-------------------------A----------A---GC-G-----A--G---C---------------------T--------------A----C-.........---------G--............. 466
D.UG.11.DEMD11UG003 ----G-TA--...--------------G---A---A------------------------------C-----A---G--------A-AG-------T--------------------------------A----C-.........------------............. 483
D.YE.02.02YE516 ----G-TT-G...A-------T----------------------T---------------A-----------A---G---------G-G----G--------------------T--------------A------.........----T-------............. 333
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------...-----------------G----A------G-------------T-GT--------A---A---------GA-A------GT--------------------T---C-----A----A--G--T.........------C--C--............. 339
F1.AR.02.ARE933 C------A--...-----------------G----A---G------------------GT--------C---A--------------AG----G--------------------G---C----------C-----T.........------C--C--............. 437
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------...-----------------G--C-A----------------------GT--------A---A-------A-G-----G---GG--------------------T---C----------A-----G.........------C--C--............. 644
F1.CY.08.CY222 ----------...-----------G-----G-----------G---------A---T-GT--------A---A-----G-A-------G----G--------------------A---C------C---A----C-.........--G---C--C--............. 339
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------...-----------------G----A--------T---C---------GT--------T---A---------G----TG----G--------------------T---C----A------------.........------C--C--............. 567
F1.FR.04.LA22LeRe G---------...-CA--------------G-----------------C-------T-GT--------A-A-A---------G-G--C-----------T--------------G---C----------A-----G.........C-----C--C--............. 1023
F1.RO.03.LA20DuCl ----------...-----------------G-----------G---------A-----GT------------A---------------G----G--------------------G--------------A------.........---------C--............. 1170
F1.RU.08.D88_845 G--------C...-C---------G--G--GA--------------------------GT--------A---A------------CCTG-------T-----A-----------G---T-----------------.........------C--CG-............. 584
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------...-----------------G----AG-------T----G------T-GTT-------A---A--------A-----AG-------------------------T---C--C-------A---G--.........------C-----............. 493
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------T--...--A--G--G---------A---A--------T---C---W---T-GTT-------A---A-------------------G---------A-----------T---C--C-------A------.........------C--C--............. 493
G.CD.03.LA23LiEd T---G-TA-C...---------A----G--G-----------------------------------------A-------A---------------------A------C----GG-AG-G--AA-GATA-----G.........------C--C--............. 1146
G.CM.08.789_10 ----G-TA-C...A--------A----G--G-------------T---------------------------A--CA----------AG-------------A------C----GG-AG----AA-GATA-----G.........------C--C--............. 594
G.CM.10.DEMG10CM008 ---C--T--C...---------A----G-------A------------------------T-----------A----G----------G-------------A------C----TG-A-----AA-GATA---C-G.........--G---C--C--............. 512
G.CN.08.GX_2084_08 ----G-T--C...---------A----G---A---A--------T----G----------------------A-------A-------G-----------C-A------A--A-GG-AG-G--AA--ATAAR-C-G.........------C--C--............. 365
G.CN.16.224GX ------T--C...---------A----G--GA---A--------T---------------------------A-------AC---A--G-------------A------C----GG-AG-G--AA--ATAA--C-G.........------C--C--............. 352
G.ES.14.EUR_0033 ----G-T--C...A--------A----G--GA---A--------T---------------A-----------A--CAGT---------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----G.........------C-----............. 550
G.GW.08.LA57LmNe ----G-T--C...---------A----G--GA------------T---------------A-----------A---------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G.........------C-----............. 1166
G.KE.09.DEMG09KE001 ------TA-C...--A------A----G--GG---A-----------------------------GG-----A----GC-A-------G---G---------A------C----GG-AG----AA-G-CA-----G.........------C--C--............. 512
G.NG.12.12NG060409 ----G-T--C...---------A----G--GA---A------------------------------------A--C----A-------G--RG-------C-A------C---GGG-AG-G--AA-G...G----G.........------C--C--............. 337
H.CD.04.LA19KoSa C---G-T---...A-A------A-----------CA-------------CT---------------C--C--A----GC---------G--------------------C----T---G---------TA---............------C--C--............. 1162
H.CF.02.LA25LeMi G---G-T---...A--------------------CA----A--------CT-A----------------C--A--------A-----TG--C----------A----------GA------------ATA-----T.........--G-ACC--C--............. 974
J.CD.03.LA26DiAn ----G-T---...---------A--------A---A----C-------------------T-----------A-----G---------G--------------------G-----------------AT-------.........-----C---C-G............. 1146
J.CM.04.04CMU11421 ------TTA-...--A-----GA--------A---AG-----------C--------------------C--A---G-GGRS------G-----------------R--------------------CTA-----G.........--G-AC---C--............. 646
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------...--A-----C--G-----G---------C---T------------------------G-----------T---C--G---GG--------------C--------AC----------A------.........-G--C-C--C--............. 339
K.CM.96.96CM_MP535 G------A--...--A--------------GA---A----C-----------A-----GT--------T---A-------A-------G-------------------C--------AC----------A------.........------C--CG-............. 339
01_AE.CM.11.1156_26 ----G-T--C...A---------------------A--------T-------A----------T-GG-----A---------------G---G---------------------T--A-----A----TA-----T.........----AC---C--............. 487
01_AE.CN.12.DE00112CN011 GT--A-T--C...A--------------------------------------AC----GT---T-GG-----A--C----A------AG-------------------------T--A----------TA-----T.........--G--CC--C--............. 450
01_AE.IR.10.10IR.THR48F GT--A-T--C...A-------G-------------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T---C---------CA----CT.........--G--CC--C--............. 345
01_AE.JP.11.DE00111JP003 GT--A-T--C...A---------------------A--------T-------A---T--------GG--C-----C-----------T--------T------------C----T--AC----------A-----G.........--G--CC--C-G............. 612
01_AE.MM.14.fKSDU26 GT--A-T--C...A---------------------A--------T-------A---T--------GG--C-----C------------G-------------A-----------T--A--G-------TA-----T.........--G---C--C--............. 318
01_AE.PH.15.DE00115PH012 GT--A-TA-C...A---------------------A--------T-------A------------GG--C-----C--G--------TG--------------------C----T--AC----------A-----A.........--G--CCG-C-G............. 1074
01_AE.SE.12.070SE ----A-T--C...A---------------------A------------C----------------GG--C--A--CA-----------G---C---------------------T--AC---------TA------.........--G---C--C--............. 339
01_AE.TH.10.DE00110TH001 GGT-A-T---...G-----------------G---A--------T---C---A------------GG-----A--C--------------------------------------G--AG-G-------CA-----G.........--G--CC--C--............. 431
01_AE.TH.11.40436v09_04 -T--A-T--C...A--------------------------------------A--A---------GG-----A--C-----A-----TG-------------------------T--AC--C------CA-----T.........--G---C--C--............. 340
01_AE.TH.90.CM240 GT--A-T--C...A---------T-----------A--------T--------------------GG--C--A--C------------G-------------------------T--A----------TA-----T.........--G--CC--CG-............. 693
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -T--G-T--C...GG-------A------------AG--C----T-------A----------T-GG-----A--------------C--------------------CC----T--AG---------TA-----T.........--G--C-G-C--AAGACACAGCAGC 508
02_AG.DE.09.701114 -T--A-T--C...A---------------------A----------------A----------T--------A-----CC-------C--------------------C-----T--A---------ATAA----T.........--G--C--AC--............. 339
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -T--AGT--C...AG---------G-----GA---A--------T-------A-------T--T-GG--C--A------------A-A--------------------C-----T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 796
02_AG.KR.12.12MHR9 GT--G-T--C...AG----------------T---A----------------A---T------T-GG-----A--------------C--------------------C-----T--AT-G-------TA-----T.........--G--C--AC--............. 790
02_AG.LR.x.POC44951 -T--A-T--C...AGT-----------G-------A--------T-------A----------G-GG-----A----G----T----C----C---------------C-----T--A---------AT------T.........--G--C---C--............. 1138
02_AG.NG.12.12NG060304 -T--A-T--C...A------------------------------T------------------T-GG-----A--------------A--------------------C-----T--AG--------AT------T.........--G--C--AC--............. 340
02_AG.NG.x.IBNG -T--G-T--C...AG--------------------A--------T-------A----------T-GG--C-----------------C--------------------C-----T--A--G------ATA-----T.........--G--C---C--............. 668
02_AG.PK.15.PK032 GT--G-T--C...A------------------------------T-------A----------T-GG--C------------------G--C----------------C--------AC---------T------T.........--G-AC---C--............. 706
02_AG.SE.14.098GN -T--A----C...A----------TT----------G-------T----G--A----T-----T-GG--C--A--------A-----CC----G-------T---G--C-----T---G--A-----ATA----TT.........--T--C--AC--............. 339
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B.FR.83.HXB2 ACCATCCCTT...CAGACAGGATCAGAAGAACTTAGATCATTATATAATACAGTAGCAACCCTCTATTGTGTGCATCAAAGGATAGAGATAAAAGACACCAAGGAAGCTTTAGACAAGATAGAGGAAGAGCAAAAC.........AAAAGTAAGAAA............. 1128
Gag __P__S__L__.__Q__T__G__S__E__E__L__R__S__L__Y__N__T__V__A__T__L__Y__C__V__H__Q__R__I__E__I__K__D__T__K__E__A__L__D__K__I__E__E__E__Q__N__.__.__.__K__S__K__K__.__.__.__.__
02_AG.SN.13.9580 -T--A-T--C...A-------G-------------A--------T-------A----------T-GG-----A-------------------G---------------C--------AG---------TA-----T.........--G--C---C--AAGACACAGCCA. 497
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----A-T--C...A---------------------A------------------------------------A------C----------------------------------T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 360
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -T--A-T--C...A-A-----------------------------------TA--A---------GG--C--A--------A-----TG--C----------------------T--A---------ATA----GT.........--G--C---C--............. 494
05_DF.BE.x.VI1310 ----G-TA--...---------A------------A---------C--------------------------C---G-----------G-G-----------------------A---------------------.........--------A-G-AAA.......... 507
06_cpx.AU.96.BFP90 -T--A-T--C...A---------------------A--------T---------------------------A------------A-AG---C---------------CA----T--A---------ATA-----G.........--G--C---C--............. 1156
07_BC.CN.98.98CN009 ----G-T---...---------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---AC-GA------TG--CG---------A-----C--------------------A------.........----T-C--C--............. 475
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----G-T---...---------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA------AG--CG---------A-----C--------------------A-----T.........----T-C--C--............. 335
09_cpx.GH.96.96GH2911 G-----T---...AG--------------------A------------------------------------A-------A-------G---G---------------G-----T--A---------ATA---GGT.........--G--C---C--............. 339
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----G-TA--...--------------G---A---A------------------------------------A---G--------A--G--GC------------------------------------A----C-.........------------............. 507
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----G-T--C...A-T------A----------------------C-----------------------C--A-----GCA-------G---G------------G--------T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 504
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------...-----------------G-------------T-------------GT------------A-------A-------G----G--------------------G---C----------A------.........------C--C--............. 1148
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------T--C...--------------G--G----A------------------------------------A--C------------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-TA-----T.........-GC--CC--C--............. 506
14_BG.ES.05.X1870 ----G-T--C...---------A----G--GA------------T---------------A-----------A-----------------------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G.........------C-----............. 604
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 GT--A-T--C...A---------------------A-----------------------------GG--C--A--AA-C---------G-------------------------T-------------TA-----T.........--G-ACC--C--............. 536
16_A2D.KR.97.97KR004 ------TA--...A-----------------A---AG-----G-T----G------T---------------A--------A------G---G----------------C----T--AT----------A------.........---CAC---C-G............. 495
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------...-----------------G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G----TG----G--------------------G---C----------A--G---.........-------G-C--............. 333
18_cpx.CU.99.CU76 -T----TA-C...A-A---------------A---AG-----------------------T-----------A-----GG-------TG-------------------C-----T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 445
19_cpx.CU.99.CU7 -T--A-T--C...A------------------------------T--------------------GG--C--A-----GCA-------G-------------------------T--AT---------TA--G--T.........--G--C---C--............. 354
20_BG.CU.99.Cu103 ----G-T--C...A-A------A----G--G----AG-------T---------------------------A-------------G-G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G.........------C--C--............. 603
21_A2D.KE.99.KER2003 ------TA--...----------------------A--------T---------------------------A---GC---A-----TG----------------------------------------A------.........-----------C............. 333
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----AGT--C...A-----------------A---A----------------A-------------------A------C-------TG-------------------------T--A--------GATA-----T.........--G--C---C--............. 333
23_BG.CU.03.CB118 ----G-T--C...A-A------A----G---A---AG-------T----G----------------------A---------------G-------------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G.........------C--C--............. 577
24_BG.ES.08.X2456_2 ----G-T--C...--A-----GA----G--GA---AG-----------------------------------A-------A-------G---G---------A------C----TG-AG-G--AA-GTTA-----G.........------C--C-G............. 588
25_cpx.CM.02.1918LE -T--G-T---...A---------------------A----------------------GT------------A-----G--A-----TG-------------------------T--A--------GATA-----T.........--G-AC---C--............. 333
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 G---G-TG--...A----------------G----A--------T-------------GT------C-----A------------A-TG----------------------G--T--AG--------AT-------.........---...................... 1139
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS G---G-T--C...----------------------A------G-T----CT------------------C--A--------A-----TG-------------A------C----GG-AG-G--AA---TA-----G.........--C--GC--C--............. 1131
28_BF.BR.99.BREPM12609 G--------A...--------------------------------C------------GT---------------C----A---------------------------------------------G---------.........------------............. 497
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------...----------------------A--------T-------------GT---------------------------T--------------------------A---------------------.........----------C-............. 499
31_BC.BR.04.04BR142 ----G-T---...A--------A--A-G------GT------------------T-----------------A---G---A-------G---G---------------A--------A---A-------A------.........------C--C--............. 585
32_06A6.EE.01.EE0369 ----G-T--C...AG------G-------------AG-------T---------------------------A------------A-AG--GC----------------C----T--A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 778
33_01B.ID.07.JKT189_C GT--A-T--C...A--------------------CA-------C--------A---T--------GG-----A--C------------G-------------------------T--A--G--A---ACA-----T.........-----GC--C--............. 441
34_01B.TH.99.OUR1969P GT--A-T--C...A-------------G-------A--------T-------A------------GG-----A--C---G-------TG-------------------------T--AT---------TA-----T.........--G---C--C--............. 333
35_AD.AF.07.169H ----G-T--C...A------------------------------T------------------------C--A------CA-----CA--------------------------T--A---------ATA-----T.........-----C---C--............. 340
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----A-T--C...A---------------------A------------------------------------A------C-------TG-------------------------T--A------A-GTTA----GT.........--C--C---C--............. 333
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T--A-T--C...A---------------------A--------T--------------------GG-----A--C---C-------TG---G---------------------T--AT---------TA-----T...............---C--............. 327
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------...-----------------G----A------------------G---GTT-----C-T---A--------AG----TG----G--T------------C----A---C----------A-----G.........------C--C--............. 554
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------...-----------G-----G---------------------A-----GT--------A---A-------A-G-----G-------------------------T---C-----------------.........------------............. 602
40_BF.BR.05.05BRRJ055 C---------...----------------------A----------------A---------------------------A-------G-----------------------------------------------.........------------............. 611
41_CD.TZ.05.CO6577V5 G---G-TA--...------------------T---A------------------------------------A---G---AA------G----G--------A-----------G---C-G--------A------.........------------............. 333
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----G-----...----------------------A------------------------------------A-------A------TG---G-------------------------------------------.........------------............. 667
43_02G.SA.03.J11223 RT--A-T---...AG--------------------A--------T-------A----M-----T-GG--Y--A--------A-----C--------------------C-----T--AG--------AT------T.........--G--C--AC--............. 662
44_BF.CL.00.CH80 ----------...-----------------G-----------G-------------T-GT--------T---A---------G-----G----G-----A--------------G---C----------A------.........------C--C--............. 567
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----AAT--C...A-----------------A---A--------------------T---------------A--------------TG-------------A--G-----------A---------ATA-----T.........--G--C---C--............. 1120
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -T--------...-----------------G-------------T-----------T-GT--------T---A-------A-G-----G----G--------------------G---C----------A------.........------C--C--............. 581
47_BF.ES.08.P1942 ----G-----...---------------------------C---T----G------------------------------A---C--TG-------------------------T--A------------------.........------------............. 573
48_01B.MY.07.07MYKT021 GT--A-T--C...A--------------------------C---T-------A---T--------TG--C-----C--G---------G----G--------A------C----T--A--T------AT------G.........------C--C--............. 339
49_cpx.GM.03.N26677 ----G-T--C...A-A--------------------------------------------------------A---------------G-G--------------G--G-----T--A---------ATA-----G.........--G--C---C--............. 563
50_A1D.GB.10.12792 ----G-T--C...AG-------A-----------------C---T------------------------C--A-----GC-A------G-------------A--G---C----T--A----------TA-----T.........--G--A---C--............. 544
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------T---...-------------R-----------------T---------G---GT--------------------T------TG----------A--------C-----T---------------------.........------------............. 335
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 RT--A-T--C...A---------------------A------------C-------T--------GG-----A--C--G--------TG-------------------------T--A--G--R----CA-----T.........--G--C---T-C............. 445
53_01B.MY.11.11FIR164 G---R-T---...A---------------------A------RC-----CT-------GT-----GG-----A--C------------G----W--T-----------------T--A--G-------MA-----G.........---G--C--C--............. 474
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----G-----...----------------G-T------------TC------------GTT-----------A--------A------G-------------------------T--A----------CA-----R.........--GG--C--C--............. 527
55_01B.CN.10.HNCS102056 GT--A-T--C...A------------------------------T-------A---T--------GG--C--A--C-----------TG-------------------------T--AT---------TA-----G.........--G--CC--C--............. 444
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----G-T--C...A----G----------------A--------T-------A----------T-TG-----A----T---A---A-C--------------------C---------G-----------------.........------------............. 479
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----G-T---...---------A----G-G-T---A--------TC--C-----G-----T-----------A---GC-GA------CG--CG---------A-----C-------G-------A----A------.........----T-C--C--............. 339
58_01B.MY.09.09MYPR37 GT--A-T--C...A---------------------A--------T--------------------GG--C--A--C--G---------G-------------------------T-GAC-G-------CA-----T.........---G--...C--............. 479
59_01B.CN.09.09LNA423 G---G-T---...A-------C----------------------T--------------------GG--C-----C-----------TG-------------------C-----T--A--G-------CA-----A.................................. 327
60_BC.IT.11.BAV499 ----G-T---...------------A-G------GT-------C-----G----T-----T-----------A---G---A-------G--CG---T-----------C--------A---A----G--A----GG...............C--C--............. 1109
61_BC.CN.10.JL100010 ----G-T---...---------A----G----------------T---C-----------T---------------TC-GAA-----TG-GCG---------A-----C--------------------A------.........--C---C--C--............. 576
62_BC.CN.10.YNFL13 ----G-T---...---------A----G-----G----------T---C---C-------T-----------A---A--G-------TG--C----------A-----C--G-----------------A------.................................. 484
63_02A.RU.10.10RU6637 -T--A-T--C...A----------------G----A--------T-------A----------T-GG--C--A--------------T---CG------------G--C-----T--A----------T------T.........--G--C---C--............. 684
64_BC.CN.09.YNFL31 ----G-T---...---------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--GA------CG--CG---------A--G--C---------G-------G--A------.........----T-C-AC--............. 497
65_cpx.CN.10.YNFL01 G---A-TG-C...A---------------------A--------TC---G------T-GTT-----------A--------------T--------------------C-----T--AC----------A-----T.........--G--CC--CG-............. 517
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 GT--A-T--C...A---------------------A--------T-------A-----GT---T-GG-----A--C----------C---------------------------T--A----------TA-----T.........--G--CC--C--............. 483
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 GT--A-T--C...A---------------------A--------T---C--------------T-GG-----A--C--------------------------------------T--A----------TA--G--A.........-GG--CC--C--............. 474
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420G---G-TA-C...A------------------------------T-------A------------GG--C--A--C------------G-------------A-----------T--A--G---A----A-----T.........--G--CC--................ 510
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------...------A------------------------T------------------------------------------TG-------------------------A--A------------------.........------------............. 575
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----G-----...--------------------------C----------------------------------------T------TG-----------------------------------------------.........----------G-............. 638
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 G---------...-----------------G----A--------T-------A-----GT------------A--------------TG-------------------------G---------------------.........------------............. 636
73_BG.DE.01.9196_01 ------T--C...A--------A----G--GA------------T---------------A-----------A-------A-------G-------------A------C----GG-AG-G--AA-G-CA--G--G.........-----KC--G--............. 654
74_01B.MY.10.10MYPR268 GT--A-T--C...A-----------------A---A-----------------------------GG--C--A-----------------------------------------T--AC-G-------CA-G---T.........------C--C--............. 431
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ----G-TG--...-----G---A----C--GG---A--------TC--C-----------------------A---AC-G-------TG--CGT--------A-----C--------------------A------.........---GT-C-AC--............. 422
78_cpx.CN.13.YNTC19 GT--A-T--C...A-------------G-------A----------------A----C-------GG-----A--C--G-A-------G-------------------C-----G--A----------CA-----A.........-GG--CC--C--............. 288
79_0107.CN.15.SX15DT013 GT--A-T--C...A-A-------------------A-------C----------G---GT-----GG-----A--C-----------T--------------------------T--A-----------A-----T.........---------C--............. 511
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ----G-T---...---------A----G----------------TC--C-----------T-----------A---G--G-----A-TG--CGG--------A-----C--------------------A------.........----T-C--C-G............. 318
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -T--A-T--C...A---------------------A---C----T----TT-A---T------T-GG--C--A--C----------G-G-------------------------T---C----A----CA------.........--G--CC--C--............. 318
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 C---G-T---...-C-----C-A----G----------------TC--C-----------------------A---AC-G-------TG--CG---------A-----C-----------G--------A------.........----T-C--C--............. 491
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----G-T---...---------A----G----------------T---C-----------T-----------A---G--G-------TG--CG---------A-----C---------G----------A------.........--GGCCG--C--............. 288
87_cpx.CN.12.DH32 T---G-T---...A--------A----G-------AG-------TC--C-----------Y-----------A---GC-G-------TG--C----------A-----C--------A-----------A------.........----TGG--C--............. 515
88_BC.CN.05.05YNRL25sg T---G-T---...---------A----G-----------------C--C-----------T-----------A---GC-G--------G--CG---------------C--------------------A------.........----T----C-G...GCACAAAAC. 348
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ----------...-----------------------------------------------------------A--C----AT---A-------------------G----------G-------------------.........------------............. 504
O.CM.96.LA51YBF35 G---G-T--C...A-------G------AGC--GCAG--CC-T-GG--C--------GGTA----GG-----T--CA-C--AT-TA-AG-TG-T--T--GC--C-G--AA--C-A---T--A--C---TAATGG-G.........--C--G---TCT............. 1175
O.CM.96.LA52YBF39 GT--G-T--C...A-------G------AGT--G-AG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--AT-CA-AG-TG----T--GC--C-G--AA----A---T--A------TAATGG-G.........-G---G---CCT............. 1183
O.CM.99.99CMU4122 G---G-T--C...A-A-----G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A---T-GTG----GG-----T--YA-C--ATATAGA--TG----T--AC--C-G--AA--A-A--AT-GAG-----TAATGGGR.........-GC-RG--ATCT............. 610
O.CM.x.pCMO2_3 ----G-T--C...A-A-----G-----CAGC--GCAC---C-C-GG--C---A--A--GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-AG-TG----T--AC--C-G--AA--C-A---T-GA------TAATGGGG.........--C--G--ATCT............. 1183
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO G---G-T--C...A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A---T--A------TAATGGGG.........-GC--G---TCT............. 611
O.FR.06.RBF206 G---G-T--C...A-------G-----GA-C--A-A---TC-C-GG--C---A----GGTA----GG-----T--CA-C-AATATC-A--TGG---T--GC--C-G--AA--C-A--AC------C--TCATG--G.........-GC--AC--TCT............. 1182
O.GA.10.10Gab1190 ----G-T--C...TC------G--GA---GC--G-T----C-C-GG--C---------GTG----GG-----T--CA--G-ATATA-AG-T-G---T--AC--C-G--AG--C-A---T--A------TCATGGGG.........-GC-AG---TCT............. 339
O.GA.11.11Gab6352 G---G-T--C...A-------G-----CAGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----A--CA-TG-AT-TAGA--T--T-----AC--C-G--AA--C-A--AT--A------TAATG............--C-AA---TCT............. 336
O.SN.99.99SE_MP1300 G---G-T--C...A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA----AT-TA-AG-TG----T--AC--C-G--AA--C-G--AC--A------TAATGGGG.........-GC--G---TCT............. 1181
O.US.10.LTNP G---G-T--C...A-A-----G------AGC--GCAG---C-C-GG--C---A-----GTG----GG-----T--CA-C--ATATA-A--TGG------GC--C-G--AA--C-A--AC--A------T-ATGGGG.........-GC--G--ACCT............. 1100
N.CM.15.S4858 ----G-T--C...A-------G-------G---GC-C--T--------C--CC-----GTT--T--------C----GT--A---TCAG--C--A-T--AC-A--------G-----AG--C-T-GG--AA-GG-A.........C-GCAC--C--GCCA.......... 627
N.FR.11.N1_FR_2011 ----G-T--C...A-------G-------G---GC-C--T--------C--CT-----GTT--T--------C---AGT--A---TC----C-G--T--AC-A-C------G---------A-A--GA-AA-GG-A.........C-GCAC---C-GCCCGAGCCA.... 502
P.CM.06.U14788 ----G-T--C...AGA-----C--Y--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTY-A-GG-----T--CA----A----------GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G.........-----A------............. 614
P.FR.09.RBF168 ----G-T--C...AGA-----T--T--T-GC--GCAG--TC-T-GG--C--CC---T-GTTT-A-GG-----T--CAG---AG-R--T----GT-----AC--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-G.........-G---A------............. 1172
CPZ.TZ.06.TAN5 ---T--AG-A...G-C-TT--T--TCC---GA--GTT--TC-G-T---C--CA-TTGTGTG-----------A---GCGG-AGA-AGAG--C-G-----GG-A-----AG-CA-A-TAG-GA-AATGA-A-T-TG-ATACAG...---GA--GCTCCACAGCGACATCT. 1169
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G-T--A...A-A--------G----GC--GC----GC-C-T---C--CT----GGT---T-GG-----C--CAGT---G-GACAG-GG-G--T--GC--C-G--C----TG--AC-GA-A--G-TAGTGC-GTTGCAGAAAC--CAGG-AG--............. 1179
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----G-T--C...A-------G------AGC--GCAG---C-C-GG--C--GA---T-GTA----GG-----T--CA-C--AT-CA-AG-GGCT--T--AC--C-G--AA--C-A---T-GA------T-A-GGGG.........C-T-AA--C-C-............. 595
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 G---G-T--C...A-A-----T-------GC--GCAG--GC-T-GG--C--CC-G-T-GTT--A-GG-----T--CA-GC-A-----CG--GCC------C--C-G--CA-TACA--ATGGA----G--AATGC-A.........---C-A-GA---............. 490
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 ..AAAGCA.................................CAGCAAGCA.........GCAGCTGACACAGGACACAGC............AATCAG.........GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCA 1233
Gag .__K__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__Q__A__.__.__.__A__A__D__T__G__H__S__.__.__.__.__N__Q__.__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S_
A1.CD.02.LA01AlPr ..--GAAC.................................-----G---.........------------A--A-----GGCAAGGTC...-G----AACAGCAAG-----T--G--------C--------A--TGCA--A---------AC----------T----- 1250
A1.CM.08.886_24 ..--GA--.................................-----G---.........---------------AGT---............-G-A-C.........--------------------------A--TGCA--A---------AC---C---AGTT----- 701
A1.ES.15.100_117 ..-G-A-T.................................--A--G---.........-------------A-A-----............GG-A--.........--------------------------A--TGCA--A--A--G------------AA-T-G--- 708
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..G-GA--.................................--A------.........-------CT------G-----............-GCA--.........--T-----------------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G--- 610
A1.PK.15.PK034 ..--GA--.................................--A--G---.........------A--------AGT-A-............-GCA-A.........--------------T-----------A--TGCA---------T-TA--T-C------G-G--C 837
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..--GA--ACA..............................---GC----.........---------------A-----............-GCA-T.........--------------------------A--TGCA--A------------------T--T----- 590
A1.SE.13.078SE ..--G---.................................G-A--G---GCA......------------A--A-----............-GC--A.........--------------T-----------A--TGCA--A------------------A--T-G--- 447
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..--G-A-.................................--A--G---.........---------------A---A-AGC.........-GCA--.........--------------------------A--TGCA--A--------------C------G-G--- 585
A2.CM.01.01CM_1445MV ..--GA--.................................-----G---.........-------C-------A-T---...........................AG---T--G-----T--C--------A--TGCA--A-----------G--C-----------G 432
A3.SN.01.DDI579 ..--GA--.................................-----G---.........---A-----------A-----............-GA---.........-----T--------------------A--TGCA--A------------------T--T----- 440
A4.CD.97.97CD_KCC2 ..--GA--.................................--A--G---.........------AGTG-----G-----............-GCAGA.........-----T--------------------A--TGCA--A--------------C------T----- 1235
A6.BY.13.PV85 ..--GA-C.................................--A--G---.........---A-----------AG----............-GCA--.........A----T--------------------A--TGCA--A--------------C---T----G--- 696
A6.IT.02.60000 ..--GA-C.................................--A--G---.........--GA---G-------AG---A............-GC---.........-----T--------------------A--TGCA--A--------------C---T--T----- 1244
A6.RU.11.11RU6950 ..--GA-C.................................--A--G---.........---A---G-------.................................-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C---T----G--- 763
A6.UA.12.DEMA112UA024 ..--GA-C.................................--A--G-T-.........--G----G-------AG----............-GCA--.........-----T-----------C--------A--TGCA--A--------------C---T----G--- 1260
B.AR.14.DEMB14AR003 ..--G---.................................---------.........---A--A--------A---A-............--C---.........--------------------------A--TC--------------------------T----- 1235
B.BR.10.10BR_MG035 ..--G---.................................---------.........-------GT------A-----............-GC---......GCGAC------------------------A---C-T---------------------C--C----- 714
B.CU.14.14CU005 ..--GAT-.................................---------.........--------------C-----G............--A---.........AC------GGCCAG-A-C------------C-T------------------------------ 444
B.DE.13.366396 ..--G---.................................------A--.........----A--G-G-----A-----............-GC---.........-----------------------------TC-A------------------------T----- 444
B.DE.13.947915 ..--G---.................................--------GGCGGCTGCG---------------A---A-............-GA---.........--------C---------------------C-------------------------------- 453
B.DO.11.DEMB11DR001 ..--G---.................................-----G---.........--C------------A-----AACACAGGAAAC--CAGCCAT......------------------------------C-T---------------------C--T--A-- 1190
B.ES.15.100600 ..------.................................-----G---.........--T------------A-----............-GC---.........------------------------------C-T------------------------C----- 662
B.FR.11.DEMB11FR001 ..------.................................---------.........--C------------A-----............GGC---.........-C---T--------------------------------------------------------- 482
B.JP.12.DEMB12JP001 ..------.................................---------.........---------------A---A-............-GC---.........------------------------------C-------------------------------- 611
B.PH.15.DEMB15PH003 ..--G---.................................---------.........---------------A---A-............-GC--A.........-----------------C--------A---C-T--A-----G--------------------- 1256
B.RU.11.11RU21n ..-GG---.................................---------.........---------------A-----AGTCCGGGAAAC-GCAGCCCG......--T--T-----C-----------A------C-T-----A------------------C----- 792
B.SE.15.102SE ..--G---.................................---TC--A-.........-------C-G-----A-----............-G----.........--------G-----------------A---C-T---------------------C-------- 444
B.TH.10.DEMB10TH002 ..--G---.................................--A------.........---------------A-----............-GC---.........--------------------------------G---------------------C-------- 543
B.US.16.2609 ..--G---CAGCAAGCAAAGGCA..................--------G.........---A-----------A-T-A-............-GCA-A.........------------------------------C-A------------------------------ 525
C.BR.11.DEMC11BR035 ..--CCT-.................................-----G---..................GA--C-ACTGA-.........AAAGGAA--.........A----T--------T--------------TC----A---------AC---C---C-------- 647
C.CN.10.YNFL19 ..---A--.................................---G-G---..................-A--AGGCTGA-............G-GA--.........-----T-GG-----T-----------A---C-T---------------------C-------- 592
C.DE.10.622166 ..---ATG.................................-----G---..................----CGGCTGA-............--AA--.........-----T--------T--------A-----TCAT--A--------------C--A--------- 435
C.ES.15.100_118 ...............................................---..................GG--CGGCTGA-.........AAAGGG---.........-----T--G--C--T-----------A--TC-T--A-----G--------C---C-----G-G 662
C.ET.08.ET104 ..------.................................--AA-G---.........-A-......G---CTG---AA............GGAA-A.........-----T-------TT--------A-----TC----A--------------C--AC--T----- 438
C.IN.15.NIRT008 ..---A--.................................-----G---..................-A--AGGCTGA-............-GGA--.........-----T--------------------A--TC----A------------------T--C----- 435
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..---A--.................................-----G---..................G---CGGCTGA-............GGA---.........-----T-G-----TT--------A-----TC-T--A--------------C---C--T----- 1225
C.NG.10.10NG020523 ..---A--.................................-----G---..................GA-ATGGCTGA-............--AA--.........-----T--------T--------A-----TC----A--------------C------C-G--- 436
C.NP.11.11NP016 ............................................--G---..................-A--A-GCTGA-............GGGA--.........-----T--------T--------------TC-T--A--------------C---C-------- 423
C.PK.14.DEMC14PK009 ..--G---.................................A----G---.........-A-......G---C-GCTGC-............GGAA--.........A----T-TC--------------A------C-T--A--------------C-----T------ 666
C.SE.15.100ET ..C--A--.................................---------..................GG--C-GCTGA-.........AAAGCAA--.........-----T-----------------------TCCT--A---------A----C--A--------- 438
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..---A--.................................--------C..................GA--CGGCTGA-...............A--.........-----T--------T--------------TC-T--A--------------C------C----- 1222
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ..---A--.................................-----G---..................GA--CGGCTGA-............GGGA--.........-----T--------T---------------C----A--------------C------T----- 540
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ..---A--.................................---------..................GA--C-GCTGA-.........AAGGGAA--.........-----T--------T--A-----------TC----A--------------------------- 591
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..---A--.................................-----G---..................GA--CGGCTGA-.........AAGGGGA--.........-----T--------T-----------A--TC----A--------------C------T----- 582
D.BR.10.10BR_RJ095 ..C-G---.................................--A-----G.........--G----G------GA-----............-GCA-T.........--------G-----T---------------C-A------------------------------ 687
D.CD.03.LA17MuBo ..------.................................---------.........---------------A-----............-GC---.........-------------TT---------------T-A-----------------C--A---C----- 1252
D.CM.10.DEMD10CM009 ..-GG-A-....................................GC----.........---------------A-----............-GC---.........------------------------------T-A-----------------C--A---C----- 596
D.CY.06.CY163 ..------.................................---------.........---------------A-----............-G----.........--------------T---------------T-A--A--------------C--A--------- 444
D.KE.11.DEMD11KE003 ..--G---.................................---------.........------------A--A-----............-GC---.........--------------T---------------T-A------------------------------ 583
D.SE.12.077UG ..--G---CAGCAA...........................---------.........A-----------A--A-----............-G----.........--------------T-----------A---C-A-----------------C------------ 450
D.TZ.04.CO6405V4 ..-GGAAGGCG..............................------A--GCA...GCT--------------RA-----............-GC---.........------------------------------T-A-----------------------TC----- 447
D.UG.10.DEMD10UG004 ..----T-.................................--A------.........A--A--------A--A-----............-GC---.........-----T--G-----T-----------A---C-A-----A-----------C-----------G 571
D.UG.11.DEMD11UG003 ..--G---.................................--------G.........---...------AA-A-----............-G----.........--------------T-----------A---C-A--A--------------C------------ 585
D.YE.02.02YE516 ..--G---.................................-C-------.........---------------A-----............-GC---.........------------------------------T-A-----------------C--A--------- 438
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..---A--.................................-------TG.........A----A-TG----C-GCT..............................-C---------------------A--A--TT-T-----A-----------------T------ 435
F1.AR.02.ARE933 ..--GAG-.................................--------G.........--------------G.................................-----T------------G----A-----TCCT-----A---------T-C---T--T----- 530
F1.BR.11.DEMF111BR037 ..--GA--.................................--------G.........----------A-AA-.....................G--.........-----T-----------------A-----TC-T-----A---------------T-TC-G--- 740
F1.CY.08.CY222 ..--GA--.................................--------G.........----------A----.................................-----T-----------------A--A--TC-T-----A---------------T-T------ 432
F1.ES.11.VA0053_nfl ..---A--.................................A-------G.........----------A---G.................................-----T-----------C-----A-----TC-T-----A-----------C-----TT----- 660
F1.FR.04.LA22LeRe ..--GA--.................................--------G.........----------A---G.................................-----T-----------C-----A--A--TC-T-----A-----------C---C-T------ 1116
F1.RO.03.LA20DuCl ..--GA--.................................--A------CAA...GCG----------A----.................................-----T-------T---------A--A--TC-T-----A---------------T-T------ 1269
F1.RU.08.D88_845 ..--GC--.................................--A------.........-----A-CA----C-GCAGCAGCTGAC......C-AGGA.........-----T--------------------A--TCAT-----A---------------T-------- 695
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..---A--.................................--A--G---.........--G-------A---G.................................-----T-----------------A-----TC-T--A--------------C------------ 586
F2.CM.11.DEURF11CM026 ............................................----G-.........--G-------A---G.................................-----TA------T---------A-----TC-T---------------------R-------- 577
G.CD.03.LA23LiEd ..-C-AT-.................................-----G---.........---AAGA-T-----GA-----............-GC--A.........--------------T--------------TGCA--A--------------------------- 1251
G.CM.08.789_10 ..---A--.................................-----G---.........---ATGA-TGA----A-----............--C--A.........-----T-------TT--------------TGCA--A------CC-A----C--A---C----- 699
G.CM.10.DEMG10CM008 ..---A--.................................-----G---.........----GG-GTGA----A-----............--C--A.........--T-----------T--------A-----TGCA--A------CCA-----C--A---C----- 617
G.CN.08.GX_2084_08 ..GR----.................................---A-G---.........---.........-C-A-T---............-GC--A.........--T--T--------T-----------A--TGCA--A--------------C---T--T----- 461
G.CN.16.224GX ..G-----.................................---A-G---......GCA---ATAAGTGA----A-AG--............-GC-CA.........--T--T--------T-----------A--TGCA--A--------------C---T--T----- 460
G.ES.14.EUR_0033 .....AA-.................................-----G---.........---ATG--TGA----A---A-............-GC---.........-----------------------------TGCA--A------------------C-------- 652
G.GW.08.LA57LmNe .....AA-.................................-----G---..................GA----A---A-............-GC--A.........--------------T--------------TGCA--A------------------C-------- 1259
G.KE.09.DEMG09KE001 ..--C-T-.................................-----G---.........--CAGA---GG----A---A-............-GC--A.........--------------T---G----------TGCA--A--------------C------------ 617
G.NG.12.12NG060409 ..G--AAC.................................---A-G---.........----AG-GT-AG---A-T---............GGC--A.........--T-----------T--------------TGCA--A--A-----------C------------ 442
H.CD.04.LA19KoSa ..---A--.................................-----G---.........A-------T-A--A-A-TG--AGCAAGAGCAGTC-AA-T.........A-T--T--------T--------A-----TGC---A--------------C-----T------ 1279
H.CF.02.LA25LeMi ..------.................................-----G---..................G---A-A-GGA-............-GCA--.........-----T-----------------------TGCT--A------CC------C------------ 1070
J.CD.03.LA26DiAn ..C-GA--.................................---A----T.........-A--------A-AA-G---A-............-G----.........-----T--------T--------------TC-G--A------CC------C------C----- 1251
J.CM.04.04CMU11421 ..C-G---.................................---A-----.........-A-R------A-A-RR---R-............-G---A.........-----T--------T-----------------G--A------CCA-----Y--R---C----- 751
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..--GA--.................................-------G-.........AA--------A---G.................................--T--T-----------------A-----TC-T-----------------C------C----- 432
K.CM.96.96CM_MP535 ..--GA--.................................--A----A-.........----------A---G.................................-----T-----------------A-----TC-G-----------------C------C----- 432
01_AE.CM.11.1156_26 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-------AG----............-GCA-A.........--------G-----------------A--TGCA--A---------A----------------- 592
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ..--GA--.................................-----G---.........-------GT------AG--A-............-GCA-A.........--------------------------A--TGCA--A-----------------AC-TG----- 555
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..--GA--.................................------A--.........-------G-------AG----............-GCA-A.........--------G-----------------A--TGCA--A------------------T-TC----- 450
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ..--GA--.................................-----G---.........------AG-------A-----............-GCA-A.........--------G-----------------A--TGCA--A---------AC-------C--G----- 717
01_AE.MM.14.fKSDU26 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG--A-............-G-A--.........--------------------------A--TGCA--A------------------C-T------ 423
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ..--GA--.................................-----G---.........------AG-------AG----............-GCA-A.........-----T--------------------A-GTGCA--A------------------C-TG----- 1179
01_AE.SE.12.070SE ..C-GA--.................................-----G---.........------.........GG----............-GCA--.........--------------------------A--TGCA--A------------------C-TG----- 435
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ..----T-.................................-----G---.........--C----G------GA-----............-GCA-A.........A-------------------------A--TGCA--A------------------C-T---G-- 536
01_AE.TH.11.40436v09_04 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG-G-T............-GCA-A.........-----------C--------------A--TGCA--A-----------------AC-TG----- 445
01_AE.TH.90.CM240 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG----............-GCA-A.........--------------------------A--TGCA--A----------C-------C-TT----- 798
02_AG.CM.10.DE00210CM013 AA--GA--.................................-----G---.........-------C-------AG----..............................--T-----C-T---------A--A--TGCA--A------------------T----G--- 606
02_AG.DE.09.701114 ..--GA-G.................................-G---G-A-.........-------C-------A-----AGTCAAGTTTGC...............AG-----------TT-----------A--TGCA--A--------------------TG----- 450
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..--G---.................................-----G---.........-------C-GT----AG----..............................-----------------------A--TGCA--A---------AC-------C----G--- 892
02_AG.KR.12.12MHR9 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-------AT----..............................-----------------------A--TGCA--A---------AC-------C----G--- 886
02_AG.LR.x.POC44951 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-------AG----..............................-----------------------A--TGCA--A--A------AC-------T-------- 1234
02_AG.NG.12.12NG060304 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-------AG----..............................----------T------------A--TGCA--A------------------T----G--- 436
02_AG.NG.x.IBNG ..--G-T-.................................-----GA--.........-------C-------AG----..............................-----------------------A--TGC-A-A---------AC-------T----G--- 764
02_AG.PK.15.PK032 ..--G---.................................---A-G---.........--C------------AG----..............................-----------------------A--TGCA--A------------------T-------- 802
02_AG.SE.14.098GN ..--GA--.................................-----G---.........-----C-C-CTT-A-AG-G--..............................-T---T-----------T-----C--TGCA--CC----------------A-T-C----- 435
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Gag p17 Matrix end Gag p24 Capsid start
B.FR.83.HXB2 ..AAAGCA.................................CAGCAAGCA.........GCAGCTGACACAGGACACAGC............AATCAG.........GTCAGCCAAAATTACCCTATAGTGCAGAACATCCAGGGGCAAATGGTACATCAGGCCATATCA 1233
Gag .__K__A__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__Q__Q__A__.__.__.__A__A__D__T__G__H__S__.__.__.__.__N__Q__.__.__.__V__S__Q__N__Y__P__I__V__Q__N__I__Q__G__Q__M__V__H__Q__A__I__S_
02_AG.SN.13.9580 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-G-----AG----..............................-----------------------A--TGCA--A------------------T-T------ 593
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..--GA-C.................................--A--G---.........---A---G-------AG----............-GCA--.........-----T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T----G--- 465
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-G-----GGT---............-GCA-T.........--------------------------A--TGCA--A------------------AG---T--- 599
05_DF.BE.x.VI1310 ..--G---.................................---------.........-A-----G-G----GA-----............-GC---.........-C------------T-----------------A-----------------C------C----- 612
06_cpx.AU.96.BFP90 ..--G---.................................--T--G---............----C-------A-----............-G-A-T.........C----T-----------C--------A--TGCA--A-----------------------G--- 1258
07_BC.CN.98.98CN009 ..---A--.................................-----G---..................-AG-AGGCTGA-............GGGA--.........-----T--------T--------------TC----A---------------------C----- 571
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..---A-G.................................-----G---..................-A-AA-GCTGAA............G-GA--.........-----T--------T--------------TCC---A------------------C--C----- 431
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..--GA--.................................-----G---.........A-----A--------A---A-............-GCA--.........-----------------A-----------TGCA--A-----G-----------------C--- 444
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..--G---.................................---------.........A--------------A-----............-GC---.........--------------T-----------A--TT-A-----------------C---C--T--A-- 612
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..--GA--.................................-----G---.........---------------A-----............-GCA--.........-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----C--A---C----- 609
12_BF.AR.99.ARMA159 ..---A--.................................--------G.........----------A---G.................................-----T--G--------------A-----TC-T-----A-----------C---C-TT----- 1241
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..-G-A--.................................-----G---.........---AAGA-TGA----A-----............--C--A.........-----T--------T--------------TGCA--A-----------G--C---T-------- 611
14_BG.ES.05.X1870 .....AA-.................................--A--G---.........--TAAG---GA----A---A-............-GC--A.........-C------------T--------------TGCA--A------------------C-------- 706
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..--GA--.................................-----G---.........--G----G-------AG----............-GCACA.........--------T-----------------A--TGCA--A------------------C-TG----- 641
16_A2D.KR.97.97KR004 ..--GA--.................................----CT---.........---------------AG----...........................-G---T-----------C--------A--TGCA--A---------AC-T-----AA-T----- 594
17_BF.AR.99.ARMA038 ..--GA--CAGCAAGCAGCAGCTGACAAGACA.........--------G.........----------A---G.................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------C---A-T------ 450
18_cpx.CU.99.CU76 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-G-----AG----............-GC---.........-----------------C--------A--TGCA--A------------------T-------- 550
19_cpx.CU.99.CU7 ..--GA--.................................-----G-A-.........A-----------A-GA-----............-GC--C.........--------------T-----------C--GC-G------------------------C-G--- 459
20_BG.CU.99.Cu103 ..---ATG.................................--A--G---.........---A-G-GTGA----A-----............-GC--A.........--------------T--------------TGCA--A------CCAA----C------------ 708
21_A2D.KE.99.KER2003 ..-----G.................................----C----.........------A-------GA-----............-GC---.........-----------------C--------A--TGCA--A------TG------C-----------C 438
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..--GA--.................................-----G-G-.........-------G-------AG----............-GCA-C.........--------------------------A--TGCA--A-----G---A----------TT----- 438
23_BG.CU.03.CB118 ..---ATG.................................--A--G---.........---A-G-GTGA----A-----............GGC--A.........--------------T--------------TGCA--A------CCA-----C------------ 682
24_BG.ES.08.X2456_2 ..----T-.................................--A--G---.........---A-G-GTGA----AG----............-GC--A.........-----------------------------TGCA--A------CC-A----C-----T------ 693
25_cpx.CM.02.1918LE ..--GAA-.................................-----G-A-.........A--------------AGT-A-AGC.........-GC--A.........-----------------C-----------TGCA--A--A--GCCAA----------T------ 441
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ..------.................................-----G---.........----A-A--------AG----............-G-A--.........-----T--------T-----------A--TGCA--A--A--G---------------C----- 1244
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..---A--.................................-----G-A-..................GAG---AG----............-GC--A.........-C------------T-----------T--TGCA--A--A-----------C------T----- 1227
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..--G---.................................---------.........---------G-----A-----............-GC--A.........------------------------------C--------------------------C-G--- 602
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..------CAGCAAGCAGCGGCTGGCACAGGAAATAGCAGA---------.........-------G-------A-----............-GC---.........-----------C------------------C-A---------------------C-------- 637
31_BC.BR.04.04BR142 ..---A--.................................-----G---.........-A-......G---CGGCTG--.........AAAGGAA-T.........-----T--------T--------------TC-T--A--------------C---C-----G-- 687
32_06A6.EE.01.EE0369 ..--G---.................................-----G---.........---A---C-------A-----..............................--T-----------C--------A--TGCA--A---------AC---C---T-------- 874
33_01B.ID.07.JKT189_C ..--GA--.................................-----G............-------G-------AG--A-............-GCACA.........-------------T------------A--TGCA--A------------------C-TT----- 543
34_01B.TH.99.OUR1969P ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG-G--............-GCA-A.........--------------------------A--TGCA--A--A---------------C-TG----- 438
35_AD.AF.07.169H ..------.................................--AA-GA--.........---------------AG-G--...............A--.........--------------------------A--TGCA--A---------A----C---T--T-G--- 442
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..--GA--.................................-----G---.........---------------AG----............-GCACA.........-------G---------C--------A--TGCA--A--------------------TT----- 438
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG----............TGCA--.........A-------------------------A--TGCA--A---------A--------T--T-G--- 432
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..--GA--.................................--------G.........----------A---G.................................-----T-----------------A-----TC-T-----R-----------C---C-TC----- 647
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..--G---.................................--------G.........---------------A---A-............-G----.........-----T------------------------C-A---------------------T--C----- 707
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..-GG--G.................................---------......GCC---------G-----G---A-............-GCA--.........--------------T--------------TC-G------------------------------ 719
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ..---CAGGCA..............................---------.........-------C-G-----AG----............-GC---.........--------G-----T--------------TC-A------------------------C----- 441
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ..------.................................---------.........---------------A-----............--C---.........-----------------------A-----TC-------------------------------- 772
43_02G.SA.03.J11223 ..--GA--.................................-----G---.........-------C-------AG----..............................-----------T--------------TGCA--A------------------T--T----- 758
44_BF.CL.00.CH80 ..--G---CAGCAAAAGACA.....................--------GGCC...GCT--C-------A---G.................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------------TC----- 678
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..--CA--.................................-----G---.........-------C-------AG----............-GCAGT.........-----T-----------C--------A--TGCA--A---------A----------------- 1225
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..--GA--.................................---------.........----------A---G.................................-----T-----------------A-----TC-T-----A-----------------TT----- 674
47_BF.ES.08.P1942 ..--G-T-.................................------............---------------A-T-A-............--C---.........------------------------------GC---------C---A--------C-T--T--- 675
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..--GA--.................................-----G---.........-A-----G-------AG----............-GCA--.........--------------------------A--TGCA--A------------------C-TG----- 444
49_cpx.GM.03.N26677 ..GGGA-G.................................-----G---.........-------C-------A---T-............-GCAGT.........A-T--T-----C-----C--------A--T-CA--A------------------C----G--- 668
50_A1D.GB.10.12792 ..---A--.................................-CA--G---.........--G-----TG---C-AG-T--............-GC---.........-C------------T-----------A---T-A-----A-----------C------------ 649
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..C-G---.................................---------.........------A--------A-----............-GC---.........-----------------------------TC-T--A--------------------------- 440
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------A---R-............-GYA--.........--------------------------A--TGCA--A------------------C-TG----- 550
53_01B.MY.11.11FIR164 ..--GA--.................................-----G---.........---------------AG----............-GCA-A.........---------------------A----A--TGCA--A------------------C-TT----- 579
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..--GAA-.................................--A--G---.........---------------AG----............-GC---.........--------------------------A---C-------A---------------C--T-G--- 632
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..--GA--.................................-----G---.........---A---G-G-----AGT---............-GC--A.........-----------------------------TGCA--A------------------C-TT----- 549
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..--G---.................................--------G.........-----C-C-------AG----............-GC---.........-----------------------------TGCA--A--------------C---T----G--- 584
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..---A--.................................-----G---..................CA--AGGCTGA-............GGGA--.........-----T--------T--------------TC----A------------------C-------- 435
58_01B.MY.09.09MYPR37 ..--GA--.................................--A------.........-------G-G-----A-----............-GCA-A.........-----------------------A--A--TGCA--A------------------T-TT----- 584
59_01B.CN.09.09LNA423 ..--GA--.................................-----G-G-.........-------G-------AG----............-G-A-A.........A-------------------------A--TGCA--A---------AC-------T-TT----- 432
60_BC.IT.11.BAV499 ..-C-A--.................................-G---G---..................GA--CGGCTGA-.........AAAGGAA--.........-----T--------T--C-----A-----------A------------------C-------- 1208
61_BC.CN.10.JL100010 ..-G----.................................-----G---..................-A--AGGCTGA-............GGGA--.........-----T--------T--------------TC-T--------------------AC-------- 672
62_BC.CN.10.YNFL13 ..---A--.................................-----G---..................GA---GGCTGA-............GGGA--.........-G---T--------T--------------TC----A--------------C------C----- 580
63_02A.RU.10.10RU6637 ..--G---.................................-----G---.........-------C-------AG----..............................--------------------A--A--TGCA--A---------AC---C---T----G--- 780
64_BC.CN.09.YNFL31 ..---A--.................................-----G-A-..................-A---GGCTGA-............GGGA-A.........-----T--------T-----------A---C-T---------------------C-------- 593
65_cpx.CN.10.YNFL01 ..--GA--.................................-----G---.........------AG-------AG-G-T............GGCA-A.........-----T-----------------------TC----A------------------C-------- 622
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-G-----AG----............-GCA-A.........--------G-----------------A--TGCA--A--------------------TG----- 588
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..--GA--.................................---------.........-------G-G-----AG----............-GCA--.........--------G-----------------A--TGCA--A------------------C-TG----- 579
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420............................................--G---.........-------G-------A-----............-GCA--.........--------------T---------------C-T------------------------T----- 606
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..------.................................-----G---.........-------G-------A-----............-GC---AGCAGCCAGAGTG----------------------------G-----------A------------------ 689
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ..------.................................---------.........-------G-G---ACA-----............-GC---.........--------------T---------------CA------A---------------C-------- 743
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ..------.................................---------.........-AG------------A-AG--............-GC-CC.........-----------C-----------------TC-----------------------C-T---A-- 741
73_BG.DE.01.9196_01 .....AA-.................................-----G---.........---ATG---GA----A-T-A-............-GC--A.........-C------------T--------------TGCA--A---------------------T----- 756
74_01B.MY.10.10MYPR268 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG----............-GCA-A.........--------------------------A--TGCA--A------------------C-TT----- 536
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ..------.................................---GG-CA-.........AA---AC-GG-G...GCTGA-............GGGA--.........-----T--------T--------------TC----A------------------C-------- 524
78_cpx.CN.13.YNTC19 ..--GA--.................................-----G---.........-------G-------AG----............-GCA-A.........--------------------------A--TGCA--A------------------T-TT----- 393
79_0107.CN.15.SX15DT013 ..--GA--.................................----CG-T-.........-TC----G-------AG--A-............--CA-A.........--------C-----------------A--TGCA--A------CC-A-------AT-TT----- 616
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ..---A--.................................-----GC--..................-A--AGGCTGC-............-TGGG-.........-----T--G-----------------A---C-T--------------------AC-------- 414
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ..--GA--.................................-----G---.........---------------A-T-A-............-GCA--.........-----T--------T--------------TT-G--A------------------C-------- 423
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ..--CA-G.................................-----G---..................-AG-AGGCTGA-............-GG---.........-----T--------T--------------T-----A-----G------------C-------- 587
86_BC.CN.13.15YNHS18 ..---A--.................................-----G---..................-A--AGGCTGA-............GGGA--.........-----T--T-----T--------------TC-A--A--------------------------- 384
87_cpx.CN.12.DH32 ..------.................................-----G...........................GCTGA-............--GA--.........-----T--------T--------------TC-T--A--------------C---C-------- 602
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ..---AGT.................................-----G---..................-A--AGGCTGA-............GGGA--.........-----T--------T-----------A---C-T--A--------------C------------ 444
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ..--G---.................................--------GCAAGCA...---------------A-----............--C---.........--------G----T------------A---C-T-----------------------T------ 615
O.CM.96.LA51YBF35 .........................................GCCAGTA-C.........--TAAG--GGA-AC-AG-TCA............-GG---.........ACAG-T------------G--A-AACA--TGCG-----A--------------AC--C-T--C 1274
O.CM.96.LA52YBF39 .........................................GCAG-TA-T.........--TAAG--AGACAC-A--TCA............-GG---.........ACAT-T------------G----ATCA--TGCG-----A---------------C-TC-C--C 1282
O.CM.99.99CMU4122 .........................................GCAAGT-AT.........--TAAG--AGACAC-AGYGCA............-GG---.........ACGG-T---------------A-A-CA--TGCA--A--A--------G------C----C--C 709
O.CM.x.pCMO2_3 .........................................GCAGGT--T.........--TAAG--AGACAC-AG-GCA............-GG---.........CCGG-T------------G--A-AGCA--TGCA--A--A--------G------C-T--C--C 1282
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .........................................GC-GGTA-C.........A-TAAA--AGACAC-AG-GCA............--G---.........ACGG-T-----------------A-CA--TGCG-----A------A-----------C-C--C 710
O.FR.06.RBF206 .........................................GCCAGTA-C.........---AAG--AGA-AC-AGTTCA............GGG---.........ACTG-T------------G----AGCA--TGCG-----A---------------C--C-C--C 1281
O.GA.10.10Gab1190 .........................................GCAGGT--C.........--TAAG--AGACAC-AG-GCA............-GG---.........ACGG-T-----------------A-CA--TGGG-----A------------------C-C--C 438
O.GA.11.11Gab6352 .........................................GC-AGT--C.........--TAAG--GGACAC-AG-GAA............-GG---.........ACGG-G--------T--C---A-A-CA--TGCA-----A-----------------T--C--C 435
O.SN.99.99SE_MP1300 .........................................GCAGGT--C.........--TAAG--AGACAC-AG-GCA............-GG---.........ACGG-T-----C------G----AGCA--TGCA-----A---------------T--C-C--C 1280
O.US.10.LTNP .........................................GCCGGT--C.........--TAAG--AGAC-C-AG-GC-............-GG---.........ACGG-T-----------GG----A--A--TGCG-----A--G---AC----GTAC--C-C--C 1199
N.CM.15.S4858 ..---AAC.................................TCAG-----.........-GG--A-CGG---C-GTTGA-............-GCAGT.........A----TAG------T---C----C----CTGCT--A--A------A--------C-GC-GA-- 732
N.FR.11.N1_FR_2011 ..---AAC.................................-CAG-----.........-GG--A-CGG---C--CTGAT............--CA-T.........A----TAG---C--T---C----A-----TGCT--A--A------A--------C-GC-GA-- 607
P.CM.06.U14788 .................................................................ACAT---AGGG----............-C-GGA.........ACA--T-----C--T-----C--------TGC-------------ACC---AT-C-GC-G--C 698
P.FR.09.RBF168 .................................................................-CACT--AGGG----ACT......GGA-C-GGA.........ACA--T-----C--T-----T--------TGC-------------ACC----T-C-GC-G--T 1262
CPZ.TZ.06.TAN5 ..-GT-G-CAAAGTCAGAATGCAGGTGGAAAAGAAAGAGAAACAGTGA--CCTAGTGGCAAG-----G-AT-C-GGG--AGCA.........-CAG--CCACCTAGT-GA---AGGTTA-----AG-TA-AACCG-TGCA--A---ATTGCCAGG---TC-C-T--T--- 1328
CPZ.US.85.US_Marilyn ..----A-.................................--A--GCA-............CAG--GG--A-TGG---T............--CATT.........-GT---AGC--------AG--A-A------GCT-----A--G--------------A--G--T 1281
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..-GT--G.................................-----G...............A-A--TCA-A-GAG-TCG............C-G---.........ACAG-A-----------------A-CA--TGCA-----A------ACG------C--C-C--C 694
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .................................................................--G-A--A-AG----............CCCGGA.........ACA--T-----C--T--------------TGCG------------A--------C-AC-G--T 574
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B.FR.83.HXB2 CCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCAT 1403
Gag _P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I
A1.CD.02.LA01AlPr -----G-----G-----------G----C---------A--A-----------------A-----------CA-------------G-----------------------T-TG-----G----T---A--------C--G-----------------------T----- 1420
A1.CM.08.886_24 -----G-----G--------------------------A----G---------------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T----------------------- 871
A1.ES.15.100_117 -----G-----------------G------A-------A--------T-----------------------C--------------------------------------T--A-----G----T------------C--G-----T-----------------T----- 878
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----G-----G------------------A-------A--------------------A--------------------------------------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----------------T----- 780
A1.PK.15.PK034 -----G-----------------G----C-A-------A--------T---------A-A-----------C--------------------------------------T-TG----------T------------C--G-----T-----------------T----- 1007
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----G-----G------------------A----------------------------A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T--------------G--T----- 760
A1.SE.13.078SE -----------G------------------A----G--A-----------------G--A-----------C--------------------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T----- 617
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G-----G------------------A-------A--------T--T--------A-----------C---------------------------GGT--------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T----- 755
A2.CM.01.01CM_1445MV -----G-----G-----------C--------------A--A-----------------A--------------------------------------------------T--T--------------------------------T--------------G--T----- 602
A3.SN.01.DDI579 -----G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------------G---A-------------------T-TG---T-G--T-T---------------------T-----------------T----- 610
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----G-----G-----------G--G--------G--A--------------------A------------------------------TG------------------T-TG-----G--------------------------T--------------G--T----- 1405
A6.BY.13.PV85 -----G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------------G-------------------------TG-----G----T---------------G-----T-----------G-----C----- 866
A6.IT.02.60000 -----G-----G-----------G------A-------A--------------------A-----------CA-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T----- 1414
A6.RU.11.11RU6950 -----G-----G-----------G------A-------A--------------------A------------A-------------G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----G-----G-----T----- 933
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----G-----G-----------G------A-------A-----------T--------A------------A---------------------------------------TG-----G----T-A-A--------C--G-----T-----------G-----T----- 1430
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------------------A----------------------------A------------A-------------------------------------T--T---T----------------------------------------------A----- 1405
B.BR.10.10BR_MG035 ------------------------------A----G--A-----------------G--A-----------------------------------------G---------------T-------T--A-----------------T-----------------A----- 884
B.CU.14.14CU005 --------------------------G-----G--------------------------A------------A-------------------------G--------------------------------------C------------------------A--G-TGG 614
B.DE.13.366396 ------------------------------A-------------C--------C-----A--------------------------------------------------------------------------------G-----------G-----------A----- 614
B.DE.13.947915 -----------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------------------------------T----------------------- 623
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------------------G--------------------------------A-----------------------------------------------------A--------------------------------T-----------------A----- 1360
B.ES.15.100600 ------------------------------A----------------------------A------------A-------------------------------------T-----------------------G-----------T-----------------A----- 832
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------------------T-----------A--------------------------------T-----------------T-----------T----------------------------------------------- 652
B.JP.12.DEMB12JP001 -----G-----G-----------------------------------------------A-----T--------------------------------------------------------T-----------------------------------------A--T-- 781
B.PH.15.DEMB15PH003 ------------------------------A-------------------T--------A---------------------------------------------C-----------T---------------------------------------------------- 1426
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------------------------------------------A-------------------------------C--------------------------A--G--C--G-----------------------A----- 962
B.SE.15.102SE --------------------------------------A-----A--------------A-----------------------------------------------------A-------------------------------------------------------- 614
B.TH.10.DEMB10TH002 --A--------G-----------------------------------------------A--------------------G--------------------------------A-------------------------------------------------------- 713
B.US.16.2609 --------------------------------------A-----------T--------A-----------------------------------------G--------T--------------------------------------------------G--A--T-- 695
C.BR.11.DEMC11BR035 -----G-----G--------------G---A----G--------------------G--A------------A-----C----------G-----------G---------------T----T-----A--------C--------------------------T----- 817
C.CN.10.YNFL19 --------------------------------G-----A--------T---------------------------------------------------------------------T----T--------------------------------A--------TGT--- 762
C.DE.10.622166 -----------G------------------A----G--A--------T--------G--A------------A-------------------------CGC------G---------T----T-----------------G-----------------------T----- 605
C.ES.15.100_118 -----------------G--------G-----G--G--------------------G--A------------A-------------G-----------------C-----------------T--------------C--------------------------T----- 832
C.ET.08.ET104 -----------G------------------A----G-------G-----A------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T----- 608
C.IN.15.NIRT008 -----------G------------------A----G----G------T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T---A-A-----T-----------------------------C----- 605
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------G-----T-----------------G-------G-----A------G--A------------A--------------------------------A-G-----T---T----T-----------------------------------------T----- 1395
C.NG.10.10NG020523 ---------C-G------------------A----G---------------------A-A-----------CA--------------------------------C-G---------T----T--------A--------------------------------T----- 606
C.NP.11.11NP016 -----------G------------------A----G-----------T--------G--A------------A-------------------------------------T------T----T-----A-----------------------------------T----- 593
C.PK.14.DEMC14PK009 -----------G------------------A-------A-----C--T-----G--G--A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------T-----------------T--T-- 836
C.SE.15.100ET -----------G------------------A----G--A-----------------G---------------A-------------------------------------------------T-----------------------------------------C----- 608
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --G--------G-----C------------A----G--A-----------------G--A-----------CA----C---------------------------------------T----T-----------------------------------------C----- 1392
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------------------------------A-------------------------G--A------------A--------------------------------C-----------T----T-----------------------------------------T--T-- 710
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --A--G------------------------A----G--------C--------------A------------A--------------------------------------------T----------A---------------------------C-------T----- 761
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------G------------------A-------------------------G--A-----------CA-------------------T-----------CC-------A---T----T--------A--------------------G-----------T----- 752
D.BR.10.10BR_RJ095 -----------G--------------G---A-------A-----C--------------A--------------T-----------------------------------------------------A---------------------------C----------T-- 857
D.CD.03.LA17MuBo --------C--G--C--------------------G--A----------A---------A---------------------------------------------C-----------T---------------------------------------------------- 1422
D.CM.10.DEMD10CM009 --------C--G--C---------------A----G--C--A--------T--C-----A---------------------------------------GC------G-----T--------------------------------A----------------------C 766
D.CY.06.CY163 -------TC--G-G----------------A----G--A--------------------A-----------------C-----------G-----------C-------------------------------------------------------------------- 614
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------G--C---------------A----G-------------A-------A-A---------------------------------------------C----------------TG---------------------------------------------- 753
D.SE.12.077UG ------------------------------A----------------------------A--------------------------------T-----------C-----T--A--------------A----------------------------------------- 620
D.TZ.04.CO6405V4 -----------G--C---------------A-------A----------A-------A-A--------------------------------------------------------------T---------------------------------C-------A----- 617
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------G------------------A----G--A--------------------A-----------------G--------------------------------------------------A-----G-----------T----------------------- 741
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------G-----C------------A----G-----------------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------------C----- 755
D.YE.02.02YE516 --------C--G--C---------------A----G--A--------T-A---------A--------------------------------T-----------C-----T-----------------------------------A----------------------- 608
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------------------G--GA----------------T-----------A-----------C-----------------G--------------------------------T-----------------------------------------C----- 605
F1.AR.02.ARE933 -----------------------G--G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----------------------------------------C----- 700
F1.BR.11.DEMF111BR037 --------------------------G--GA----------A-----T-----------A------------G-------------C--G-----T---------------------T----T-----------------G-----------G-----------C----- 910
F1.CY.08.CY222 --------------------------G---A-------A--------T-----------A-----------C---------------------------------C-----------T----T-----------------------------------------C----- 602
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------------------G--G--------------C--T-----------A------------------C----------G---------------------------T----T-----------------------------------------C----- 830
F1.FR.04.LA22LeRe -----G--------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------------------------------------C--T-----------------------------------------T----- 1286
F1.RO.03.LA20DuCl --------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G--------------C-----------------T-----------------------------------------T----- 1439
F1.RU.08.D88_845 --------------------------G--GA----G-----------T-----------A--------------------------------------------------T-----------------------------------------------------T----- 865
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------A----G--A--------------------A-----------------------------G---------------------GT---------T-----------------------T-----------------T----- 756
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----------------------------GA----------------------------A-----------------------------------------------------A--------------------------------------------------C----- 747
G.CD.03.LA23LiEd -----------G-----------------G--------A-----C--T-----------A--------------------------------------------------TT------------T---A-----G-----------T---------C-------T--T-- 1421
G.CM.08.789_10 -----------G-----------G--------------A-----C-----T--------A------------------C-------------------TAGT---C----T-----------------A-----G--C--------T-----------------T--T-- 869
G.CM.10.DEMG10CM008 --------G--------------G--------------A--------T------------------------A-------------------------------------T-----------------------G-----------T-----------------T--T-- 787
G.CN.08.GX_2084_08 --C--G------------------------A-------A-----C-----T--------A------------A----------------------------G-----G--T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T-- 631
G.CN.16.224GX -----G------------------------A-------A-----C-----T--------A-----T------A----------------G-----------------G--T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T-- 630
G.ES.14.EUR_0033 --------------------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T-----------------A-----G-----------T---------C----G--T--T-- 822
G.GW.08.LA57LmNe --C-----------------------------------A-----C-----T--------A------------A-------------------------------------T---------------A-A-----G-----------T-----G---C----G--T--T-- 1429
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------G----------------C---------A-----C--------------A------------GT------------------------------------T-----------------------G-----------T---------C-------T--T-- 787
G.NG.12.12NG060409 --C--G-----------------G------A-------A--A--C--T-----------A------------A----------------------------------G--T--------------T--------G-----------T---------C----G--T--T-- 612
H.CD.04.LA19KoSa -----G--C--------C------------A---------G------T-----------A-----------------C-----------G--------------C-----TG------------T---------------------------------------T--A-- 1449
H.CF.02.LA25LeMi --C--G--C--------------G--------------A--------T-----------A------------------C-------------------------------TG-----T-------------------------------------------G--T--A-- 1240
J.CD.03.LA26DiAn ------------------------------A----------A-----T---------------------------------G----------------G-----------T------T-G--------------------------T-----------------T--T-- 1421
J.CM.04.04CMU11421 -----------------------------GR-------R--------Y-----------A-----------------Y--------------------R-----------T-----------T-----R--------C--R-----T-----------------T--T-- 921
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------------T------A----------------------------A-----------------------------------T--------------------------------------------------------------------T--T-- 602
K.CM.96.96CM_MP535 -----------------------G--G---A----G-----------------------A------------A----------------------T---------C----------------------------------------------------------T--T-- 602
01_AE.CM.11.1156_26 --------------------------------G-----A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----------------T----- 762
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--T-----------G-------------------------TG--------T-T------------C--G-----G-----G-----------A----- 725
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----G-----G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------T--------T--------------T-TG--------T-T------------C--G-----G-----------------A----- 620
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 887
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----------G-----------G--------------A----G-----A---------A-----------C--------------G-----------G-------------TG--------T-T------------C--G-----A---------C-------A----- 593
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----------G-----------G--------------A----G-----A---------A-----------C--------G-----G-----T-------------------TG--------T-T---A--------C--G-----A----------------------- 1349
01_AE.SE.12.070SE -----------G-----------G--------------A----G---T-A------G--A-----T------A-------------------------------------T-TG-----G--T-T---A-----------------G-----------------A----- 605
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------------G-----------G--A----G---T-A---------A-----------------------------G---G----------------T-TG--------TGT------------C--G-----A-----------------AG---- 706
01_AE.TH.11.40436v09_04 --------C--G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A----------------------- 615
01_AE.TH.90.CM240 -----------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 968
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----G-----G-----C-----G------A----------------------------A-----T------A-------------------T-----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-----------T----- 776
02_AG.DE.09.701114 -----------------------G--G---A-------------------------------------------------------G-----------G-----------T-TG----------T---A--------C--G-----A-----G-----------T----- 620
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G-----------------G--G-C-A-----A-A--------T-----------A------------A-------------G--G--------G-----------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G-----------T----- 1062
02_AG.KR.12.12MHR9 -----G------------------------A-------A--------T--T--------A--------------------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----- 1056
02_AG.LR.x.POC44951 -----G-----G--------------G-C-A-------A--------T-----------A-----T------A-------------G-----------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T----- 1404
02_AG.NG.12.12NG060304 -----G--------------------G-C-A-------A--A-----------------A------------A-------------------------G-----------T-TG---T------T------A-----C--G-----A-----G---C-------T----- 606
02_AG.NG.x.IBNG -----------------------G------A-------A----G---------------A--------------------------G-----------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----- 934
02_AG.PK.15.PK032 -----G-----G-----C-----G------A-------A--------------------A-----A------A-------------------------------------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----- 972
02_AG.SE.14.098GN ----AG-----T----TC---A-GC----TT-G...A----C--------T--------A---------------------G----T-----------------------TGTG----------T------------C--G-----A-----G---C-------T----- 602
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B.FR.83.HXB2 CCTAGAACTTTAAATGCATGGGTAAAAGTAGTAGAAGAGAAGGCTTTCAGCCCAGAAGTGATACCCATGTTTTCAGCATTATCAGAAGGAGCCACCCCACAAGATTTAAACACCATGCTAAACACAGTGGGGGGACATCAAGCAGCCATGCAAATGTTAAAAGAGACCAT 1403
Gag _P__R__T__L__N__A__W__V__K__V__V__E__E__K__A__F__S__P__E__V__I__P__M__F__S__A__L__S__E__G__A__T__P__Q__D__L__N__T__M__L__N__T__V__G__G__H__Q__A__A__M__Q__M__L__K__E__T__I
02_AG.SN.13.9580 --C--------------------G--G---A-------A--------------------A------------A----------------------------G--------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----- 763
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----G-----G-----------G------A-------A--------------------A--------------------G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T----- 635
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------G------------------A-------A--------------------A-----------C--------------G--------------------G----TG--------T-T------------C--G-----A-----------------T----- 769
05_DF.BE.x.VI1310 -----------G--C---------------A-------A--------------------A-----------------------G--G--------------------------------------------------C-----------------------------T-- 782
06_cpx.AU.96.BFP90 --AC-------------------G------A-------T--------------------A-----------CA---------------------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T----- 1428
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------------G-----------------T-----------C-----------------------------------------------------------------------------------------------A--------T----- 741
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------------------G--------------T-----------A-----------CA--------------------------------------------T----T-----A-----------------------------------T----- 601
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------R------------------A-------A--------------------A-----------CA-------------G------------------C----T-TG----------T---T--A--------G-----T---------C-------T----- 614
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------G-----G-----------------G-----------T-----------A-----------------------------------------------G-------------------------------------------------------------- 782
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------G------------------A-------A--------------------A--------------------G-----------------------------T-TG-----G----T------------C--G-----T-----------------T----- 779
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------C--------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----A--A--------------T-----------------C----- 1411
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------G--------------------------A-----C-----T--------------------------------------G--T-----------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T-- 781
14_BG.ES.05.X1870 --C-----C--------------G--------------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------TCT----T----------A-----G-----------T---------C----G--TG-T-- 876
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----------G-----------G--------------A--A-G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 811
16_A2D.KR.97.97KR004 -----G-----G-----------C--------------A--------T-----------A--------------------------------------------C-----T-----------------------------G--T--T-----------------T----- 764
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------C----------------G--------------------T-----------A-----------------------------G--T------------------------T----T-----------------------------------------T----- 620
18_cpx.CU.99.CU76 -----G-----G----------------C-A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG-----G----T---------------G-----T-----------------T----- 720
19_cpx.CU.99.CU7 -----------G--C--G------------A------------------A---------A-----------------G--G------------------------------------T----T----------------------------------------------- 629
20_BG.CU.99.Cu103 -----G--------------------G-----G-----A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T--------------C--------G-----------T---------C----G--T--T-- 878
21_A2D.KE.99.KER2003 -----G-----G-----------C--------------A----------A---------A--------------------------------T------TC----------T----------------------T---------------------C------------- 608
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------G-----------G-------------------GA--T-A---------A-----------C--------------G---A--------AC---------T-TG----------T-A-A--------C--G-----G-----------------C----- 608
23_BG.CU.03.CB118 -----G--------------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T-----------T-----------------------T---------C----G--T--T-- 852
24_BG.ES.08.X2456_2 --C--G--------------------G-----------A-----C-----T--------A--------------------------------------------------T--------------T--------------------A---------C----G--T--T-- 863
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------------------------A-----------T--------A--------------------------------------------C-----T-----------------A-----G-----------T-----G---C----G--T--T-- 611
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----G-----G--------------G--G-----G--A-----C--T-----------A------------GTG-----G-----------------------------T--T---A-G--------------------------T---------A-------T----- 1414
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------G-----C------------A-------A--A--C--T--T--------A------------------C-------G-----------------------------------------------G-----------T---------C----G--T--T-- 1397
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------G--GA----------------T--------G--A------------------C-------------------------------------------------------------------------------------C----- 772
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------G--GA----------------T-----------A-----------------------------G-----T---------------------T----T-----------------------------------------C----- 807
31_BC.BR.04.04BR142 -----------G--------------G--------G--------------------G--A------------A--------------------------------------------T-G--T--------------C--------------------------T----- 857
32_06A6.EE.01.EE0369 -----G-----G-----------G------A-------A--------------------A-----------------G--G-----G-------------------------TG-----G----T------------C--G-----T-----------G-----T----- 1044
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------G-----------G-----------G--A----G-----AT-----G--A--------------------------------------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 713
34_01B.TH.99.OUR1969P -----------G--C--------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------------------------------T-TG--------T-T---------------G-----------------------A----- 608
35_AD.AF.07.169H -----G-----G-----------G------A----------------------------A-----T-----C---------------------------GGT--------T-TG-----G---GT------A-----C--G-----T-----------------T----- 612
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------G-----------G--------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----T-----------------T-TG----------T------------C--G-----A-----------------T----- 608
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C--G-----G------------------A-------A--------------------A-----------CA-------G-----T--------------C--------TG-G--------TGT------A--------G-----T--------------G--T----- 602
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------T--------G--GA----------------T-----------A-----------------------------R-----T---------------------T----T-----------------------------------------T----- 817
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------A----------A-----------------A--------------------------------------------------------------T-----------------------T----------------------- 877
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------------A----------------------G---------------------------G----------T------------------------T----T-----A-----------------T-----------------C----- 889
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----------G------------------A----G--A--------T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T-----------------------------------------T----- 611
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --------------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G-------------------------------------------------------------------------------G--C----- 942
43_02G.SA.03.J11223 -----G------------------------A----G--A-----C-----T--------A------------A-------------G-----------------Y-----T-----------------------G-----------T---------C----G--T--T-- 928
44_BF.CL.00.CH80 -----G--------------------G--G-----------------T-----------A------------A-------------G--------T---------------------T----T-----------C-----------------------------C----- 848
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------G-----------G------A-------A--------T-----------A-----------C--------------G-------------------------TG-----G----T---T--A-----C--G-----T-----------------T----- 1395
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------------------G--G-----------------T-----------A-----------------------------G-----T--------------------------T---------------------C-----------C------GCGG--- 844
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------G--G--------A--------T-----------A------------------------------TG-------------------------T----T---------------------------------C-------C----- 845
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------G--------------------------A----G---T-A------G--A-----------C--------------------------------------T-TG---T-G--T-T------------C--G-----A----------------------- 614
49_cpx.GM.03.N26677 --A--------------------G------A-------A--------T-----------A--------------------G-----------A-----------------T-TG---T-G----TT-----A-----C--G-----T-----------------T----- 838
50_A1D.GB.10.12792 ---------C-G-----------T------A----G--A--------T-----------A--------------------------------------------------------------T-----------------------------------------T----- 819
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------C------------A-------------------T--------A-----------------C---------------------------C---------------------------------------------------------------- 610
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----------R-----------G--------------A----G---T-AT--------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 720
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------------------R-------A----GG--T-A---------A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------G-----C----- 749
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------------------T-AT------------------------------G----------------------------------------------------------------------------------A----- 802
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---------------G-----A-----------------A----- 719
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----G------------------------A-------A--A--C-----T--------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T--T-- 754
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------------------------------------------T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------------------------A----- 605
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------G--C--------G--------------A----G---T-AT-----G--A--------------------------G------G----------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 754
59_01B.CN.09.09LNA423 --C--------G--------------------------A----G---T-A---------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---A--------C--G-----A-----------------A----- 602
60_BC.IT.11.BAV499 ------------------------------A----G--------C--T--------G--A------------A----------------------T---------------------T----T-----------G--C--------------------------T----- 1378
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------------------------------------T--------G--A------------A----------------------T--------------T------T----T-----------------------T-----------------T----- 842
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------G------------------A----G--------C--T--------G--A------------A--------------------------------------------T----T--------------------------------A--------T----- 750
63_02A.RU.10.10RU6637 -----G-----G-----------G--G---A-------A--------T-----------A------------A-------------------------G-----------T-TG----------T------------C--G-----A-----G-----------T----- 950
64_BC.CN.09.YNFL31 -----G-----------------------------------------T-----------A-----------------------------------T---------------------T----T-----------------------------------------T----- 763
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------------------------G-----------------T--T--------A--------------------------------------------------T------T----T-----------------------------------------T----- 792
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------------------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 758
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 749
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------------------------------------C-----------G--A-----------CA-------G---------------------------------------------A-A-----------------------------G----------- 776
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------------A-----A----------------------A--------------------------T-----------CTC----------G------------T---A--A--------------------------------C----- 859
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------------T-----------------------------------A------------A-----C--------------------TCT--------------------------------------------------------------C----- 913
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --A-----------------------G--G-----------------T-----------A---------------------G----------------------------T--T--------------------------------------------------C----- 911
73_BG.DE.01.9196_01 --C-----------------------------------A-----C-----T--------A--------------------------------------G-----------T-----------------A-----G-----------T---------C----G--T--T-- 926
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------------------G--------------A----G---T-A------G--A--------------------------G-----------------------T-TG--------T-T------------C--G-----A-----------------A----- 706
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -----------------------------G-----------------T-----------A------------A-------------------------------------------------T-----------------------------------------T----- 694
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----------G--------------------------A----G---T-AT--------A-----------C--------------G-----------------------T-TG--------T-T---------------------A--------------G--A----- 563
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----------G-----------G--------------A----G---T-AT--------A-----------C--T-----------G-----------------C-----T-TG--------T-T------------C--G-----A-----G--A--------AG---- 786
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----------G-----------------GA----------------T--------G--A------------A----------------------------G---C-----------T----T-----------------------------------------T----- 584
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------G-----------G--G---A----G-----------T--------G--A------------A-------------------T------------C-----------T----T-----A-----------------T-----------------C----- 593
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --C--------------------------G-----------------T--------G--A------------------C----------------------------------------------------------------------------A--------T----- 757
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------------------------G--------------C--T-----------A------------A--------------------------------------------T----T--------------------------------A--------T----- 554
87_cpx.CN.12.DH32 -----------G------------------A----------------T--T-----G--A------------A----------------------------G---------------T----T-----A-----G-----------------------------T----- 772
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --------------------------------------------C--T-----------A---------------------------------------------------------T----T--------------------------------A--------T----- 614
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----------------------------GA----------------------------A------------A-------------------------------------T------T-----------------------------------------------G---- 785
O.CM.96.LA51YBF35 --C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-T--T--T------ATG-----------------T-TT--CT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A-----C----GG--TT-A--GG----G--G--AGTA-- 1444
O.CM.96.LA52YBF39 --C-------------------------C---------A-----C----A---T---A-T--T--A-----CATG-----G-----G-----TGTT--CT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A--------G-GG--TT-A---G--C-G--G--AGTA-- 1452
O.CM.99.99CMU4122 --C--G-----G--------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T------T----TG-CA-A--A--C-------GG---T-A---G--C-------AGTA-- 879
O.CM.x.pCMO2_3 --C--------G--------------G-C------------A--C----A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--CT-T---A-T--T-----------TG-CA-A--A----------GG---T-A---G--C-------AGTA-- 1452
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G-----A-TT--CT-T---A-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA-- 880
O.FR.06.RBF206 --C--G--------------------G-C------------A--C--T-A---T---A-T--T--T------ATG--C--------------T-TT--TT-T---A-T--T-----------TG-CA-A--A-----C----GG--GT-A---G-A-----G--AGTA-- 1451
O.GA.10.10Gab1190 --C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--T--T-----CATG-----G-----G--G--A-TT--CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A----------GG--TC-A---G-AC----G--AGTA-- 608
O.GA.11.11Gab6352 --------------------------G-C---------A-----C--T-A---C---A-C--T--T------ATG-----G-----------T-TT--TT-T---A-C--T--T--------TG-CA-A--A----------GG---T-----G--C-G--G--AGTA-- 605
O.SN.99.99SE_MP1300 --C--G--------------------G-C---------A-----C--T-A---T---A-C--C--T-----CATG-----G-----G-----T-TT--TT-T---ACT--T-----------TG-CA-A--A----------GG--TT-A---G--C-------AGTA-- 1450
O.US.10.LTNP --C--G--------------------G-C---------A--A--C--T-A---T---A-T--T--T-----CATG-----G-----G-----AGT---CT-T--CA-T--T--T--------TG-CA-A--A----------G---TT-A---G--C----G--AGTA-- 1369
N.CM.15.S4858 --C-----C--------T-----------GA----G--------C--T--T--------A-----A------ATG--C--G--------G--A--A--CGG----C----T--T---T----T-----A--A--------G-----T-----G---C-G--G--AGT--- 902
N.FR.11.N1_FR_2011 --C--------------T------------A----G--------C--T-AT--------A-----A------ATG--C-----------G--A--A--CGC----C----T------T----T-----A-----------G-----T-----G---C-G--G--AGT--- 777
P.CM.06.U14788 --C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------A--A--C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------G--T-TA--TG-T--CA-C--T--------T--TG----A--C--------G-G---GT----GG----G------GTA-- 868
P.FR.09.RBF168 --C--G--GC-G-----C-----G--G-C---------------C----A---T---A-T--C--T------ATG--C--G--------GT-T-TA--CG-T--CA-T--T--T-----C--TG----A--C--------G-G---RT-R--GG----G-----RGTG-- 1432
CPZ.TZ.06.TAN5 -----------------C---------AC---G-----C----GG----AT--------A-----A-----C-----------T--G-----A--T--TT-T--C-----T-GT-----T--TG-TA-T----AT--C--------A-----G-----G--G--TGT--- 1498
CPZ.US.85.US_Marilyn --C--------------C----------CG--------A-----C--T-A---G-----C--C--G-----CATG--C-----------G--G--T--C------G-C-----T-----C--TG-TA-A-----------G-G---A------G-T-----G--AG---- 1451
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --C-----------------------G-C---------A-----C--T-A---T--GA-T--T--T------ATG-----------------T-T----T-T--CA-C--T--T--------TG-CA-A--A--------G-GG---C-A---G--C-G--G--RGT--- 864
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --C--G-----------T-----G--G-C------------A--C----A---T--GA-T--C--T------ATG--C------------T-T-TA--TT-T--CA-T--T--T-----T--TG--A-A--C--G-----G-G---AT-A--GG----G-----TGTG-- 744
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B.FR.83.HXB2 CAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGG.ATGACAAAT...AATCCACCT......ATC...CCA 1560
Gag __N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W_#_M__T__N__.__N__P__P__.__.__I__.__P_
A1.CD.02.LA01AlPr ---------------------------G--A--------A--G------------C-----------C----G--------------------------------------------A---------------.------GGC...--C------......---...--- 1577
A1.CM.08.886_24 ------------------------C--GT-A-------CA--G------------C----------AT---------------------------------------------C---A---------------.------GGC...---------......---...--- 1028
A1.ES.15.100_117 ------A-----------------C--GT-A--------A---------------C----------------------------G-----------------------C----C---A------T-GCA----.------GCC...--C------......--T...--- 1035
A1.KE.11.DEMA111KE002 T-----------------------C---T-A------A-A--G------------C-------T---C----------G-----------------------C----------C---A---------------.------GGC...--C------......---...--- 937
A1.PK.15.PK034 ------------------C-----C--GC--------A-A--G---------G-------------------------------------T-----------A----------CC-------------C----.------GCC...--C------......---...--- 1164
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------C--GT-A--------A-C----------G--C----------A--A-----C-----------------------G--------C---TC---A--G------A-----.-------GC...--C------......---...--- 917
A1.SE.13.078SE ------------------------C---C-A--------A--------------------------------------------------T----------------------C---A----------C----.------GGC...------G--......--T...--G 774
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------------------C--GC-A------C-A-----------------------------A--------------------T---------------------AC---A----------C----.------GGC...--C------......---...--- 912
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------C--G--A--------A---------------C-----------------------------------------------------------------------------.-----C-GC...--C------......---...--- 759
A3.SN.01.DDI579 ------A-----------------C--GA----------A---------------C-------------------------------------------------G-----------A---------------.-------GC...---------......G--...--- 767
A4.CD.97.97CD_KCC2 ------------------------C--GA----------A--------------AC----------------G-----------------T------------------------------------------.-------GC...---------......---...--- 1562
A6.BY.13.PV85 ---------------T--C--------GACA------ACA--G---------T-GC-------G--A--------G-----------------------------------------A---------------.-------GC...--C------......--T...--- 1023
A6.IT.02.60000 ---------------T-----------GT-A--------A--G---------T-AC-------G--AC----------------------T--------------------------A----------C----.-------GC...--C------......--T...--- 1571
A6.RU.11.11RU6950 ---------------T-----------GC-A-------CA--G---------T--C-------G--A--------------------------------------------------A---------------.-------GC...--C------......---...--- 1090
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---------------T-----------GACA-------CA--G---------T--C--G----G--A-----------T--------------------------------------A--------T------.-------GC...--C------......---...--- 1587
B.AR.14.DEMB14AR003 ----------------------------T-------------G---------G--------------C-A----------------------------------------A---G-------------C----.------C--...---------......---...--- 1562
B.BR.10.10BR_MG035 ------------------G---------C----------------------------------------------------------------------------------------------G----C----.---------...---------......---...--- 1041
B.CU.14.14CU005 GGGG-G----A--C-CC-----CCC--CACCT-----T---C-AA-T-TTT---A----G-----T------T-----T-----TGA---T--GT----CG-------C--TGA-----G-G-CTGC-C-CT-.-CCT--G-C...---GG--TG......--A...A-- 771
B.DE.13.366396 T--------G--------G---------T-----------------------G--------------------------------------------------------------------------AC----.-------G-...--------G......---...--- 771
B.DE.13.947915 ------T---------------------T--------------------------------------------------------------------------------------------------------.---------...---------......---...--- 780
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------------------------A-A------------------------------------------------------------------------------------------------------.-------G-...---------......---...--- 1517
B.ES.15.100600 ------------A---------------T-------------G---------G----------T-----A----------------------------------------------------------C----.------C--...--------C......G--...--- 989
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------T----C--------------------C--------------------------A-----------------G--C-----------------G--------G---.---------...---------......---...--- 809
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------C---T----C-------------------ACC----------------------------------------------C-------------------------C----.---------...---------......---...--- 938
B.PH.15.DEMB15PH003 ----------------------------T----------------------------------------------------------C-----------------A---------------------------.---------...---------......---...--- 1583
B.RU.11.11RU21n T---------------------------T-----------------------G-------------------------------------T------------------------------------------.---------...---------......---...--- 1119
B.SE.15.102SE ----------------------------T-------------------A--------------------------------------C--T--------------C---------------------------.---------...---------......--T...--- 771
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------------------T-A---------GC----------G--------------C-------C---------------------------------------------------------.------C--...---------......---...--- 870
B.US.16.2609 ----------------------------T----------A------------G------------------------------------------------GC-------------------------C----.-------G-...------G--......---...--- 852
C.BR.11.DEMC11BR035 ---------G------------------T-A---------------------G-C--------T--A--------------------------------------C----------------------C----.------GG-...---------......G--...--- 974
C.CN.10.YNFL19 ------A--G------------------T-A--------A-----------------------T--A-------------------------------------------------------------C----.-----GGG-...--C------......G-T...--- 919
C.DE.10.622166 ---------G------------------T-A--------A------------G-------------AC----------T-------------------------------------------------C----.-CA---GC-...--C------......--A...--- 762
C.ES.15.100_118 ------------------G-----C---T-A--------C------------G-------------A---------------------------------T-C--C--------C-------------C----.-------G-...--C------......G--...--- 989
C.ET.08.ET104 ---------G--------------C--GT-A--------A--G---------G----------A--AT------------------------------------------A-----------------C----.-----CC-C...---------......--T...--- 765
C.IN.15.NIRT008 ------A--G------------------T-A--------A--C--------------G--------A--------------------------T----------------A-----------------C----.-------G-...--C------......G-T...--G 762
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------G--------G---------T-A--------A--G---------G-------------A--A--G-------------------------------------------------------C----.-------G-...--C------......G-T...--- 1552
C.NG.10.10NG020523 ------A--------------------GT-A-------CA------------G-------------A--------C--------T-------------------------A-----------------C----.------GG-...--C------......G-T...--- 763
C.NP.11.11NP016 ---------G--------G---------T-A--------A--------------------------A--A---------------------------------------------------------AC----.------GG-...--C------......--T...--- 750
C.PK.14.DEMC14PK009 ---------G------------------T-A--C------------------G----C--------A--------G---------------------------------------GC-----------C----.--A---GG-...--C------......G-T...--- 993
C.SE.15.100ET ---------G-----------------GT-A---------------------G-------------A------------------------------------------------------------AAT---.-------G-...--C------......--T...--C 765
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------G--------------------A--------A-C----------G-C-----------AT-------C-----------------------------------------------G----C----.------GCC...--C---G--......--T...--- 1549
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------A--G--------G---------T-A--C--T--A-------------A-C----------A--------------------------------------------------A----------C----.-----C---...--C-----A......--A...--- 867
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---------G-----------------GT-A---------------------G-------------A-----G--------------C--------------C--------------A----------C----.-------G-...---------......--T...--- 918
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------G------------------T-A--------A--G---------G----G--------AG------------------------------------------------------------C----.-------G-...--C------......--T...--- 909
D.BR.10.10BR_RJ095 ---------------------------GC-A---------------------G-------------------------------------T-------------------------------------C----.-------GC...--C---G--......---...--- 1014
D.CD.03.LA17MuBo ------------------------C--GACA--------A------------G-------------------------------------T--T---------------------------------------.-------GC...---------......---...--- 1579
D.CM.10.DEMD10CM009 T-----------------------C--GT-A---------------------G-------------------------------------T--C--------C-----------G-------------C----.-----T-G-...---------......---...--- 923
D.CY.06.CY163 ------------------------C--GC-A-----------------------------------------------------------T--T----------------------------------AC---.-------GC...---------......G--...--- 771
D.KE.11.DEMD11KE003 ------T--------------------GC-A-----------G---------CACC----------A-----------------C-----------------------C--T--G------------------.--------C...---------......---...--- 910
D.SE.12.077UG ---------------------------GC-A--C--------G---------G----------A--A--------G--------------T--------------------T--G------------------.------GCC...-----GT--......---...--- 777
D.TZ.04.CO6405V4 ------------G--------------GC-------C-----G---------CA-C-------T--TC----------------------T-------------------------------------C----.------C-C...--C------......---...--- 774
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------------------GT-A-----------------A---G-------------A-----------------------T-----------------------------G------------.--------C...---------......---...--- 898
D.UG.11.DEMD11UG003 T--------G-----------------GC-A--------A--G---------G-------------A-----------------------T-------------------G----------------------.-------GC...---------......---...--- 912
D.YE.02.02YE516 --------------G---------C--GC-A-------CA--A--------------------------A--------------------T--T-T------C------------G-----------A-----.-------GC...---------......---...--- 765
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------G-----C-----A------CC---G-----------C--------------A--G-----------------------T--------------------------G---CA----.-------GC...--C------......G--...--- 762
F1.AR.02.ARE933 ------------------------C---T-A-------C---------------CC----C-----------G-----T-----------T-----T--------------T-C-------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 857
F1.BR.11.DEMF111BR037 ------------------------C-----A--------A------------G--C----------------G-----T-----------------G-----------C------------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 1067
F1.CY.08.CY222 ---------G--------T-----C---T-A--------A---------------C----------------G-----T-----------------T--------------------------G---CA----.-------GC...--C------......G-T...--- 759
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------------------------T-A-----------------A-----CC-------T--------G-----T-----------------T-----A-------A----------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 987
F1.FR.04.LA22LeRe ------------------T-----C---T-A--------A--------A-----CC-------T-----A--G-----C-----------------T------------------------------CA----.------GG-...--C------......G--...--- 1443
F1.RO.03.LA20DuCl ------------------------C---T-A----------C--T---------CC----------------G-----T-----------------T------------------------------CA----.------GGC...--C------......G--...--- 1596
F1.RU.08.D88_845 ---------G--------------C-----A--------A---------------C----------------------T-----------T------------------------------------CA----.-------GC...---------......G--...--- 1022
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------C--G--A-----------G-----------CC-------T-----A--G-----C-----G-----T--------------------------A-----G----CC---.-------GC...--C------......G--...--- 913
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------------------------C--GT-A-------CA--G-----A-----C--------A--A-----------------------T-----------A-----------C-------------C----.-------GC...--C------......G--...--- 904
G.CD.03.LA23LiEd ------------------C-----C--GA-A------CCA--A------------C-------------A--------------------T-----G-----------------G-----G------A-----.-----C-GC...--C--G---......---...--- 1578
G.CM.08.789_10 ------------------------C--GA--------CCA--G--------------------------A--------------------T--------------------A--G------------A-----.-----C-GC...--C------......---...--- 1026
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------------G-----C--GACA------CAA--G--------------------------A--------------C-----T-----------------C-AT--G--A------G---C----.-----TGGC...--C------......---...--- 944
G.CN.08.GX_2084_08 ------A-----------G--------GC-A------CCA--G---------T--C-------------A-----C--------------T-----------------C-A---G-------------C----.-----C-G-...--C------......---...--- 788
G.CN.16.224GX ------A-----------G--------GT-A------CCA--G---------T--C-------------A--------------------T-----------------C-G---G------------ACG---G-----C-G-...--C------......---...--- 788
G.ES.14.EUR_0033 ------------------G-----C--GT-A------CAA--G-----------CC-G-----------A--------------------T-----------------------R------------A-----.-----C--C...---------......---...--- 979
G.GW.08.LA57LmNe ------------------G-----C--GA-A------CCA--G---------T-CC-------------A-----C--------------T-------------------A---G--A----------C----.-----C-GC...---------......---...--- 1586
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------------------C--GA--------CAA--G-----------------------A--A--------------------T-----------------------G------------CA----.-----C-GC...---------......G--...--- 944
G.NG.12.12NG060409 T-----------------G--------GT--------CCA--G-----------CC-------------A--------------------T-----G-------------A---G------------AC----.--A--CGGC...--C-----G......---...--- 769
H.CD.04.LA19KoSa T-C---------------C--------GC-C-----------------------ACA-----------------------------AC--T--------------C----------------------C----.------GCC...-----C---......---...--- 1606
H.CF.02.LA25LeMi ---------------------------GC-A-----------------------CC----------------------------G--C--T-------------------A-----------------C----.------GGC...-----C---......---...--- 1397
J.CD.03.LA26DiAn ------------------------C--GT-A--------A------------G-------------------------------------T-------------------A---C------------------.-------GC...--C------......---...--- 1578
J.CM.04.04CMU11421 ---------------------------GK-A--------A------------CCR------------GC---------G-----------T-----------------------C-------------C----.------GGC...--C------......---...--- 1078
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------C--GA----C--------A-----------CC----------A--A--------T-----G-----T-----------------C--T---------------AC----.-------GC...--C------......---...--- 759
K.CM.96.96CM_MP535 ------T-----------------C--GT-A--C--------------------CC----------A-----------G-----G--------------------C--C-------------------C----.-------GC...--C------......G--...--- 759
01_AE.CM.11.1156_26 ---------------------------G--A--C-----A-------------A-C-------------A-----------------------------------------------A----------C----.---------...--C------......---...--- 919
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------A-----------------C--G--A--C-----A---------------C----------------G-----------------------------C--------------A---------------.-------GC...---------......---...--- 882
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------------------G--A--C-----A--G------------C-----------G-A--G-----------------T--------------------------A----------C----.--------C...---------......---...--- 777
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------------GT-A--C-----A--G------------C----------------G-----------------T---N--N---G-----T-----N---A-------N-------.-------GC...---------......---...--- 1044
01_AE.MM.14.fKSDU26 ------------------------------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------.--------C...---------......---...--- 750
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------------------------G--A--C---A-A--G------------C-----------T-A--G-------------------------------------------CA---------------.------GGC...------T--......---...--- 1506
01_AE.SE.12.070SE ------------------------C--G--A--C-----A--G------------C-------------A--G--G--C--------------------------------------A---------------.-------GC...---------......---...--- 762
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------------G--------GACA--C-----A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A-----------G---.------GGC...--C------......---...--- 863
01_AE.TH.11.40436v09_04 ------A--------------------G--A-----T--A---------------C-------------------G-------------R--------------------A---A--A---------------.------GGC...------G--......---...--- 772
01_AE.TH.90.CM240 ----------C----------------G--A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------.--------C...--------C......---...--- 1125
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------------------C-----A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------.-------GC...---------......G--...--- 933
02_AG.DE.09.701114 ----------------------------A----------A-----T--------------------A-----G--------A--G-------------------------A------A--G--------G---.-------GC...---------......---...--- 777
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------------------C--G--A--------A-G-------------C----------A-----G-----------------T-----------------C--------A--G------------.--------C...---------......---...--- 1219
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------------------C--GACA--------A---------------C----------------G-----------------T--------------------------A---------------.-------G-...------G--......---...--- 1213
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------C--G--A--------A--G------------C----------------------------------T--------------------------A---------------.-------GC...---------......---...--- 1561
02_AG.NG.12.12NG060304 ------------------------C--GC-A--------A--------A------C----------------G--C-----------------------G-----------------A---------------.-------GC...-----G---......G--...--- 763
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------G--A--------A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------.-------GC...---------......---...--- 1091
02_AG.PK.15.PK032 T-----------------------C---A-A-------CA--G---------T--C----------AC----G--------------------------------------------A--G------------.-------GC...--------C......G--...--- 1129
02_AG.SE.14.098GN ------------------------C---A-A--------A---------------C-------------------------------------------------G-----------A---------------.-------GC...---------......G-T...--- 759
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B.FR.83.HXB2 CAATGAGGAAGCTGCAGAATGGGATAGAGTGCATCCAGTGCATGCAGGGCCTATTGCACCAGGCCAGATGAGAGAACCAAGGGGAAGTGACATAGCAGGAACTACTAGTACCCTTCAGGAACAAATAGGATGG.ATGACAAAT...AATCCACCT......ATC...CCA 1560
Gag __N__E__E__A__A__E__W__D__R__V__H__P__V__H__A__G__P__I__A__P__G__Q__M__R__E__P__R__G__S__D__I__A__G__T__T__S__T__L__Q__E__Q__I__G__W_#_M__T__N__.__N__P__P__.__.__I__.__P_
02_AG.SN.13.9580 ------------------------C--GACA--------A--------A----A-C----------------G-----------------T-----------------------------G------------.-------GC...---------......---...--- 920
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------T-----------GT-A-------CA--G---------T--C-------G-------------------------------------G--G------------A---------------.-------GC...--C------......---...--- 792
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------------C-----C--GACA--------A---------------C----------------------------------T--------------------------A---------------.-------GC...--C------......G--...--- 926
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------GT-A-----------G---------G-G-----------A--------T--------------T--------------C--C-------------------C----.--------C...--C------......--T...--- 939
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------------------C--G--A--------A--------A------C-------------A--------------------T------------------------------------------.-------GC...--C------......---...--- 1585
07_BC.CN.98.98CN009 ------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------A-----------------C----.-------G-...--C------......G-T...--- 898
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------A--G------------------T----------------------AG-G--------------------------------------------------------T--------G------------.---------...---------......---...--- 758
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------------G--A--------A-------------A-C----------A---------------------------------------------G----A----------C----.------GG-...--C-----C......---...--- 771
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------GC-A--------A--G---------G-------------A--A--------------------T------------------------------------A-----.-------GC...---------......---...--- 939
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------A-----------------C--GA----------A--G-----A------C-----------C----------------------T-----------A----------C---A---------------.------GGC...--C------......G--...--- 936
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------C-----C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 1568
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------------GA--------CAA-GA---------T--C----------A--A--------------------T-----G-----C-----------G------------AC----.-----C---...--C------......---...--- 938
14_BG.ES.05.X1870 ------------------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T-----------------------G------------AC----.-----C--C...---------......---...--- 1033
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------A-------------A--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A------G--------.-------GC...------G--......---...--- 968
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------G-----------C--GC----------A---------------C----------------G-----------------T------------------------------------------.-----C-GC...--C------......G--...--- 921
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------C---T-A-----------G-----------CC-------------A--G-----T--A--------T-----T---G---------A----------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 777
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------C---A-A--------A--G--------------------------A-----T--------------T--------------------------A---------A-G---.--------C...--C------......---...--- 877
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------GT-A-----------------------------------------------------------T-------------------------------------CC---.------TCC...---------......---...--- 786
20_BG.CU.99.Cu103 ------------------G-----C--GACA--C---CA---G-----------CC-------T-----A-----G-----------C--T---------G-------------A------------AC----.-----C--C...---------......---...--- 1035
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------C--G-----------GT-A-----------G--------------------------------------A----------------------------------------------C----.------GGC...---------......---...--- 765
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------------GA----C-----A--G---------TA-C----------------------------G--------------------------------A----------C----.-------GC...--C--T---......G--...--- 765
23_BG.CU.03.CB118 ------------------G-----C--GC-A--C---CA---A-----------C--------T--A--A-----G-----------C--T-----------C-----------A--------G---A-----.-----C--C...---------......---...--- 1009
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------G-----C--GA----C---CA---G-----------CC-------T--A--A-----G-----------C--T-----------------------A--------G---AC----.-----C--C...--C------......---...--- 1020
25_cpx.CM.02.1918LE ------------------G-----C--GC-A--------A--G------------C-------------A-----G-----A--------------G-------------A---G--A---------A-----.-----T--C...--C------......---...--- 768
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------A-----------------C---T-A--------A--G--------C-----------------A--G--------------------------------C----------------------C----.-----C-GC...--C------......---...--- 1571
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS T-----------------G-----C--GC--------CAA--G-----------------------------------------------T--------------C--------A-------------CG---.-----C---...--C-----C......---...--- 1554
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------G-----T-----------T-----T-----C-------A-----------------C----.-------GC...--C------......G--...--- 929
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------C---T-A-----------------A--G--CC-------T--------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 964
31_BC.BR.04.04BR142 ---------G------------------T-A---------------------G-C-----------A---------------------------------T----C----------------------C----.-------G-...--C------......G--...--- 1014
32_06A6.EE.01.EE0369 ---------------T-----------GT-AT-----ACA--G---------T--CA------G--------------------------T--------------------------A---------------.-------GC...--C------......---...--- 1201
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------------C--------GACA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------.-------GC...---------......---...--- 870
34_01B.TH.99.OUR1969P ------------------C--------G--A--C-----A---------------C----------A-----G--------------------------------------------A--G------------.-------GC...---------......---...--- 765
35_AD.AF.07.169H ------------------------C--GT----------A--G-----------------------------------------------T-----------------C----C---A-----G----C----.--------C...--C------......--T...--- 769
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------------G--A--C-----A------------CA-C-------------A----------------------------A------------------A----------C----.--------C...--C------......--TTCT--- 768
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------C-----C--G--A--------A------------CA-C-----------T-------------------------------------------------A--G---G---C----.-------GC...--C------......---...--- 759
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------C-----C---T-A-----------------A-----AC-------T--------G-----T-----------T------------------------------------CA----.-------G-...--C------......G-T...--C 974
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------T----------A------------------------------------------------------------------------------------G---C----.-------G-...---------......G--...--- 1034
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------G-----------C---C-A-----------------------CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 1046
41_CD.TZ.05.CO6577V5 T--------G-----G------------T-A-----------G---------C--C----------AC-A-----C---------G-G--T------------------------------------CA----.-------GC...---------......---...--- 768
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----------------------------T-A--------A--------------CC-------T-----A--G-----T-----------T-----T-------------A---------G------CA----.-------G-...--C------......---...--- 1099
43_02G.SA.03.J11223 ------A--------------------GC-A------CCA--G------------C-------T-----A--------------------T-----------------------G-----------WAC----.-----C-GC...--C------......---...--- 1085
44_BF.CL.00.CH80 ------------------------C-----A-----------------A---GCCC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------------.-------GC...--C------......G--...--- 1005
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------C-----A--------A------------GCCC-------------------------------------------------------------A------G--------.------GGC...--C------......G--...--- 1552
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------------T-C---T-T---A----T--------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T------------------------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 1001
47_BF.ES.08.P1942 T-----------------------C---T-A-----------------A-----CC----------------G-----T-----------T-----T--------C---------------------CA----.-------GC...--C------......G--...--- 1002
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------------C--------GACA--C-----A-----T---------C----------------G-------------------------------------A------A-----G---------.------GGC...---------......---...--- 771
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------------------G--A--------C---------------C----------A--------------------------------------------------A---------------.--A---GGC...---------......---...--- 995
50_A1D.GB.10.12792 ----------------------------T-A-------------------..--------------A-----------------------T--------------------------------G---------.--------C...---------......---...--- 974
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------T------------------------C---------------------------------C--T-------------------A----------------------.-------G-...---------......---...--- 767
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------------C-G--A--C-----A---------------S----------------G--------------------------------------------A---------------.-------RC...---------......---...--- 877
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------------C---------ACA--------A---------------C----------------G--------------------------------C-----------A--G------------.--------C...---------......---...--- 906
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------T---------------------T----------------------AG-------------A-----G-----------------------------------------------G------------.-------GC...---------......---...--- 959
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------------C-G-CA--C-----A---------------C----------------G--------------------------------------------A---------------.--------C...---------......--T...--- 876
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------------C--GACA-----G--A--------------------------------G-------------------------------------A----------------------.--------C...-----G---......--T...--- 911
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------------------C---------T----------------------AG----T--------------------------------------------------------------G------------.---------...---------......---...--- 762
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------------------------A-A--C-----A--------A-----YC-------T-----------------------------------------------------A---------------.-------GC...---------......---...--- 911
59_01B.CN.09.09LNA423 ------A---------------------C-A--C-----A-----------C---C----------------G-----------------------------C-------A------A---------------.-------GC...---------......---...--- 759
60_BC.IT.11.BAV499 ---------G------------------T-A-----------A---------G-ACA----------C-------------------------------------C----------------------C----.------GC-...--C------......G--...--- 1535
61_BC.CN.10.JL100010 ------A--G--------C--------GT-A------CCA--A---------C------------TC--A---------------------------------T-------------A---------AC----.-----GGG-...--C------......G-T...--- 999
62_BC.CN.10.YNFL13 ------A--G--------------------A-----T--A--------------------------A--A----------------------------------------------------------C----.------GG-...---------......G-T...--- 907
63_02A.RU.10.10RU6637 ------------G-----------C--GACA--------A-------------A-C----------------G--------------------------------C-----------A---------------.--------C...---------......---...--- 1107
64_BC.CN.09.YNFL31 ------A--G--------------C---T-A--------A------------G-------------A-------------------------------------------------------------C----.------GGC...--C------......G-T...--- 920
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------------------T----------------------A--------------A-------------------------------------------------------------C----.------GG-...---------......G-T...--- 949
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------------C-----C--GRCA--C-----A--G------------C-------------A--G--------------------------------------------A----------C----.--------C...--------G......---...--- 915
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------A-----------C--------GACA--C--------G------------C-------------A--G-------------------------------------A------A----------C----.--------C...--------G......---...--- 906
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------T--G------------------T----------------------------------------------G-----------------------------------------A---------------.------C-C...---------......---...--- 933
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------C---AC------------G-----A-----CC--G----G-----A-AG-----T--A--------T-----TA------------A----------------CAT---.-------GC...--C------......---...--- 1016
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A-----------------------C---T-A--------A--------A-----CC-------T--------------T-----------T-----T------------------------------CA----.------GGC...---------......G--...--- 1070
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------------C--G-----------A--G-----A-----CC-------T-----A--G-----T-----------T-----G------------------------------CA----.------GGC...--C------......---...--- 1068
73_BG.DE.01.9196_01 ------A-----------G-----C--GA--------CAA--G-----------CC-------------A--------------------T---------T---------A---G------------A-----.-----T-GC...---------......---...--- 1083
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------------T--------GT-A--C-----A-----C---------C----------------G-----------------------------C-------A------A-----------G---.-------GC...---------......---...--- 863
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ------T--G--------------------A--------A------------CC------------AC------------------------------------------------------------C----.------GCC...--C------......G-T...--- 851
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---------------------------G--A--C-----A---------------C----------------G-----------G--------------------------------A---------------.-------GC...------G--......---...--- 720
79_0107.CN.15.SX15DT013 ------A-----------------C--GACA--C-----A---------------C----------------G--G-----------------------------------------A---------------.-------GC...---------......G--...--- 943
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ------A--G------------------T-A--------A-CG---------G-------------A--A-----C---------------------------------------------------AC----.------GC-...--C------......--T...--- 741
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ------A--G------------------C-A--C----CT--G---------CA-C-------------A---------------------------------------------------------AC----.---------...--C------......--T...--- 750
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------A--G--------G---------T----------A--C--------AG-A-----------A--------------------------------------------T--------G-------C----.-------G-...---------......G--...--- 914
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------A--G--------G---------T-A--------A-----------AG-------------A-----------T--------------------------------------------G----C----.G------G-...--C------......--T...--- 711
87_cpx.CN.12.DH32 ------A--G------------------T-A--C-----A------------CAG-T---------A-------------------------------------------------------------C----.-----G-G-...--C------......G-T...--- 929
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------A--G------------------T-A--------A--------------------------A-------------------------------------------------------------C----.-----G-G-...--C------......G--...--- 771
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ---------G------------------C-A--------------------------------------------------------------------------------------A---------------.------C--...-C-------......--T...--- 942
O.CM.96.LA51YBF35 ------A-----A-----T---------ACT------CCAGCAATG-----AT-AC-------G-----A--G-----G-CA-----------T--T-----A-----C--A-AG--A--G--G--TCAC---.--T--T-GGGGAGC-AACT--......---...--- 1604
O.CM.96.LA52YBF39 ------------AT----T---------AC---C---CCA-CG-TG-----GT-GC-------G--A--A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC---.--T--C-GGCCT--CAAC---......---...--- 1612
O.CM.99.99CMU4122 ------------AT--------------ACT--C---CCAGCGATG-----AT-AC-------G--------G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---.-CT--C-GGGCC--CAAC---......---...--- 1039
O.CM.x.pCMO2_3 ------------A-----T---------ACT--C---CCAGCG-T------GT-AC-------G-----A--G--C----CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---.--T--C-GGCCC--C-AGT--......---...--- 1612
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ------------G-----T---------ACT--C---CCA-CG-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G-----TCAC---.-CT--C-GAGCC--C-A----......---...--- 1040
O.FR.06.RBF206 ------------A-----T---------ACT------CCAGCAATG-----GT-AC-------G-----A--G-------CA--G--------T--T--G--A-----C--A-AG--A--G-----GCAC---.--T--T-GGGGG---AAT--C......---...--- 1611
O.GA.10.10Gab1190 ------------A-G---G---------C-T--C---CCA-CG-T------GT-AC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C-A--AG--A--G---C-TCAC---.-CT--T-GGGCC--C-A----......---...--- 768
O.GA.11.11Gab6352 ------------AT----T---------ACT--C---CCAGCA--------ATA-C--G----G-----A--G--C----CT--C--------T--T--G--A-----C----AG-----G-----TCAC---.-CC--C-GAGCC--CAAC---......---...--- 765
O.SN.99.99SE_MP1300 ------------A---------------ACT--C---CAAGCG--------AT-GC-T-----G-----A--G-------CA-----------C--T--G--A-----C----AG--A--G---G-TCAC---.--T--T-GGCCC--C-A----......---...--- 1610
O.US.10.LTNP ------A-----A-----C---------ACT--C---CCA-CA-T------GT-GC-------G-----A--G-------CA-----------T--T-----A-----C----AG--A--G---G-TCAC---.-CT--T-GGCCC--C-A---C......---...--- 1529
N.CM.15.S4858 ------------A-----------C--GC----------C-C--TG--A--AC-GC-C-----A--AC-------C--T--A--------T-----------A--------T--G--A-----GG-G-C----.-----TGC-...-----T---......G--...--- 1059
N.FR.11.N1_FR_2011 ------------A-----C-----C--GACA--------C-C--TG-----A--GC-C-----G--A-----------T--A--------T-----------A--------T--GGCA-----G----C----.-----TGC-...-----T---......G--...--- 934
P.CM.06.U14788 T-----A--G------------------ACA-----C--T-CA-T---A--AT-AC-------G---C-T----------CA---G-G--T--T--------C---------AAA--------G---ACC---.-------GG...--CAAT---......G-A...--- 1025
P.FR.09.RBF168 T-----A--G------------------ACA-----T--T-CW-TR--A--GT-AC-------G---C-T-----C----CA---G-G--T--T--------C-------A-AAG--------G---ACC---.-CA----GGAAC---AAT---......--A...--- 1592
CPZ.TZ.06.TAN5 ------------A-----G---------C-A-----T-CT--------A--CCAACA-G----AAT-C--C----G--TTCA--GGCA--T--T-----G--C--------AG-A--A------G--CAG---.-------C-CCCC-GG---AAGGAGGGG-A...--- 1664
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------A-----T--A------ACA-----TC----------C-----A--------G--------------C--------------T--------C--C--C---T-G--A------G-G--C---.------GCA...--C-----C......--T...--- 1608
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------A-----A-----T-----C---ACT--C--GCCAGTG-TG--A--AT-GC-------G--A--A--G------GCA-----------T--T--G--A-----C----AG--A--G--GG-CCAC---.-CT--T-GGGCT--CAAT---......---...--- 1024
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T-----------------------C--GT-A--C--T-CC-CC-T------GT-AC-G-----G-----A--G-----T-CA---G-G-----T--------C--C-----T-AG--A--G--G----C----.--A-----A...-----T---......--A...--- 901
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B.FR.83.HXB2 GTAGGAGAAATT..TATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTA 1728
Gag _V__G__E__I_##_Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V_
A1.CD.02.LA01AlPr -----------C..------------------T-----------------------------------GTT-----C--------------G--G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T-----T---C-----T--A--G---A------CA--- 1745
A1.CM.08.886_24 --G-----C--C..------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A-----------------------TA------T----GT---C-----T--A------A----------- 1196
A1.ES.15.100_117 --------C--C..------------------T-----------------------------------GTT------T----T----A------G-----A-----------------------TA------T----G----C-----T---------A----------- 1203
A1.KE.11.DEMA111KE002 --G-----C--C..------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C-----T-----G--TA-A----T---------C-----T--A---TG-A----A--A--- 1105
A1.PK.15.PK034 --G-----G--C..-----------------------GC-----------------------------GTT--T---T----T----AG--G--G-----A--------C--------------TA------T----GT---C-----T---------A----------- 1332
A1.RW.11.DEMA111RW002 --G-----C--C..-----------------T--A---------------------------------GTT-----CT---------A------G-----A--------C--------------TA------T---------C-----T--A-----------A------ 1085
A1.SE.13.078SE --------C--C..------------------------------------------------------GTT------T----T----A---G--G-----A--G-----C--------------TA------T---------C-----T--A------A-C-----T--- 942
A1.UG.11.DEMA110UG009 --G--G--C--C..----G------------TT-----------------------------------GTT------T----T----A------G-----A--------C--------------TA------T----TG---C-----T---------A-------A--- 1080
A2.CM.01.01CM_1445MV --G--------C..------------------------------------------------------GT-------T----------------G--C--A-----------------------TA------T---------C-----T--A------A-------T--- 927
A3.SN.01.DDI579 --G--------C..----G------------------G--------G---------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA-A----T----TG---C--G--T---------A-------T--- 935
A4.CD.97.97CD_KCC2 --G---------..--------------------------------G---------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--------T--------TA-A----T---------C-----T--A------A-------T--- 1730
A6.BY.13.PV85 -----------C..--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T--- 1191
A6.IT.02.60000 --G-----T--C..--------------------A--------------------------C------GTT--------A--------------G-----A--------C-----T--------TA------T---------C-----T---------A-C-----T--- 1739
A6.RU.11.11RU6950 --G-----C--C..--------------------A-----------G-----------------------T------T-A-------A------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-G-----T--- 1258
A6.UA.12.DEMA112UA024 --------G--C..--------------------A---------------------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A----------- 1755
B.AR.14.DEMB14AR003 --------C--C..--------G---------A-------------------------------------------------T-----G-----G-----------T-----------------T--------------C------------------A----------- 1730
B.BR.10.10BR_MG035 ------------..--------G---------------------------------------------GT------------------------------------------------------T--------------------------A--------------T--- 1209
B.CU.14.14CU005 ---TC-CC---C..C--GGTG--GAA--T----AAA---GG---TC--G---------------T--------------------C--------------A-----------------------T--------------CT----------------A--------T--- 939
B.DE.13.366396 -----------C..------------------A----------------------G--------T---GT-G-------------------------------------C--G-----------------------------------A--------------------- 939
B.DE.13.947915 -----------C..-----------------------------------------G--------T----------------------A------G--------------------T-----------------------C-----------A------A-------A--- 948
B.DO.11.DEMB11DR001 --------G--C..------------------------------------------------------GT---T--C--------------------------------------T-----------A-----------------G--------------------T--- 1685
B.ES.15.100600 ------------..------------------A-------------G---------------------GT---T-------------A------------------------------------------------------------------------------T--- 1157
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------C..------------------A------------------------------------------------------A------------A-----------------------------------------------T--------------------- 977
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------C..-----------------------------------------------------------------A--------------------A--------------T-----------------------------------------------------G 1106
B.PH.15.DEMB15PH003 -----------C..-----------------------G--------------G---------------GT------CT---------A------------------G--------T--------------------G-----------T-----------------T--- 1751
B.RU.11.11RU21n -----------C..------------------A-------------------------------------------------------------------A-----T--C-----T---------A-A-----C--------------------G-----------A--- 1287
B.SE.15.102SE -----------A..-----------------------G---------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------------------T--- 939
B.TH.10.DEMB10TH002 --------G--C..-----------------------------------------G--------T----------------------A------------A--------------------G---------------GT------------------A--------T--G 1038
B.US.16.2609 --G---------..--C--------------T-----G-----------------G--------------------------------------------A-----T-----------------T---------------T-------T---------A----------- 1020
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------C..-----------------T-----G------------------------------GTT------T-A-------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A------A----A--T--- 1142
C.CN.10.YNFL19 --G-----C--C..-----------------T--------------------G-----------T---T-T------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1087
C.DE.10.622166 --G-----G--C..---------------G-T-----G--------------------------T---GT-------T----T----A------G-----------------------------T-------T----TG-T-------T--A------A----A------ 930
C.ES.15.100_118 --G-----C--C..------------------T----G--------------------------T---GT-------T----------------G--------------C---------------A------T-------T-------A--A------A-C--------- 1157
C.ET.08.ET104 --G-----C--C..-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-------T------CT-------T--A------A-T--A--T--- 933
C.IN.15.NIRT008 --G--------C..-----G-----------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G------------------------A------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 930
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G-----C--C..-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------------------------------------T-------T-------T----G--T--A--G---A----A--T--- 1720
C.NG.10.10NG020523 --G-----C--C..-----------------T--A--G------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T----------------T-------T----G--T--A------A----A--T--- 931
C.NP.11.11NP016 --------C--C..---------------G-T-----G-----C--------G---------------GTT-----CT---------A------G-----A--------------T--------T-------T-------T-------T---------A----A-----G 918
C.PK.14.DEMC14PK009 --G--------C..--------G--------T-----G-------------------------------YT------T----------------G-----------A--C-----T--------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1161
C.SE.15.100ET --G--------C..-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----------A--C----------------------T------AT-------T--A-----AA----A--T--- 933
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------C--C..-----------------T-----G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-------------------------------T---------------T--A------A----A------ 1717
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --G-----C--C..-----------------T-----G------------------------------GTT------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1035
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --G-----C---..-----------------T-----G--------------------------T---GT-------T---------A------G------------------------------A------T------CT-------T--A---T--A----A--A--- 1086
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --G-----T--C..-----------------TA----G------------------------------GT-------T---------A--------------------------------------------T----TG-T-------T------TG-A----A--T--- 1077
D.BR.10.10BR_RJ095 -----------C..------------------------------------------------------GTA------T-------------G--------------T--------T-----G--------------------------------------------T--- 1182
D.CD.03.LA17MuBo -----------C..------------------T-----------------------------------GT-------T----T--------------------------------------------------------------------------------A--A--- 1747
D.CM.10.DEMD10CM009 --------C--C..------------------T----C--------------C---------------GTA------T----T-----------------A---------------------------------------T-------T--------------A--T--- 1091
D.CY.06.CY163 ------------..------------------T-------------------C--------C------GTA------T----T-----------------A-----------G-----------------------------------T--------------A--T--- 939
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T--C..--------------------A--------C------------------------GT---T---T----T-----------------------------------------T--------------------G--T-----------T-----T--- 1078
D.SE.12.077UG -----G-----A..--C-----------------------------------------------T---GT---T---T----------------------------------------------T--------------------------A--------------T--- 945
D.TZ.04.CO6405V4 --G-----C---..-----G-----------------GC----------------------------AGT---T---T-------------G--------------T--------T-----------------------------------------C--------T--- 942
D.UG.10.DEMD10UG004 --------G--C..--------------C---------------------------------------GT-------T---------AG--------------G--------------------T-----------------------------------------T--- 1066
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------C..------------------T-A---------------------------------GT-------T---------A------G-----------------------------T-----------------G-------------GC--T-----T--- 1080
D.YE.02.02YE516 -----------C..------------------T-----------------------------------GT-------T----T-----------------A--------------------------------------C-----------A-----------A--A--- 933
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --G--------C..----------T---C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A------------------------A-A----T----TG---------T---------A-------A--- 930
F1.AR.02.ARE933 --G--------C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------AG-----G-----A-----T------------------A------T----G-C--------T--A--G---A-------T--- 1025
F1.BR.11.DEMF111BR037 --G--------C..-------A------C-----A-----G---------------------------G--------T---------A------G-----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A--- 1235
F1.CY.08.CY222 --G-----C--C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A---G--G------------------------------A------T------A--------T--A------A-------A--- 927
F1.ES.11.VA0053_nfl --G--------C..--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----A------------------------A------T------C------------------A-------A--- 1155
F1.FR.04.LA22LeRe --G--------A..--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------T-------T----GTC--------T-----------------C--- 1611
F1.RO.03.LA20DuCl --G-----T--C..--------------C-----A--G-----------------------C------GT-------T----------------G-----------------------------TA------T---------------T---------A-------A--- 1764
F1.RU.08.D88_845 --G--------C..--------------C-----A-----------------G---------------GT-------T---------A------G-----A-----T------------------A------TC--------------T------TGCA-------A--- 1190
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------C--C..-----------------T--A---------------------------------GT---T---T---------A------G-----A------------------------A------T---------------T---------A-------A--- 1081
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----------C..--------G-----------A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T---------A------T---------------T---------A-------A--- 1072
G.CD.03.LA23LiEd --G---------..-----------------------------C------------------------GT-------T-A--------------G-----A--------------T--------TA------T----G--T-------T---------A-------A--- 1746
G.CM.08.789_10 ------------..------------------------------------------------------GT-------T---------A------------A--------------T--------TA------T-------T-------T---------A----------- 1194
G.CM.10.DEMG10CM008 --G---------..------------------------------------------------------GT-------T---------A------G--------------------T--------T-------T-------T-------T---------A-------T--- 1112
G.CN.08.GX_2084_08 --G---------..-----------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--C-----T--------TA-A----T-------T-------T--A--G--CA-------T--- 956
G.CN.16.224GX --G--GAG--A-TC-----------------------G------------------------------GT-------T---------A------G-----A-----T--------T--------TA----T-T-------T-------T--A--G--CA-------T--- 958
G.ES.14.EUR_0033 ------------..--------------------------------------G---------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T------CT-------T--A------A----------- 1147
G.GW.08.LA57LmNe --G---------..------------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A-----T--------T-----T--TA------T-------T-------T--A------A-------T--- 1754
G.KE.09.DEMG09KE001 --G---------..--------------------A---------------------------------GT------AT----------------G-----A-----T--------T--------TA-A----TC--GGT-T-------T-----------------T--- 1112
G.NG.12.12NG060409 --G---------..------------------A----G--------------G---C-----------GT-------T---------A------------A--------C-A---T--------TA------T---------G-----T-----G--CA-------T--- 937
H.CD.04.LA19KoSa --G--------C..-----G--------------------------------C-----------T---GT-------T----T----A------G-----A------------------------A-A----T------CT-------T--------------------- 1774
H.CF.02.LA25LeMi --------C---..------------------T-------------------------------T---GT-------T---------A------G-----A------------------------A------T----TG-T-------T--------C--------T--G 1565
J.CD.03.LA26DiAn ------------..--------G--------T--------------------G---------------GT------------T----A------------A--------------T---------A------T----G----------T---------A-------T--- 1746
J.CM.04.04CMU11421 -----G------..--------R--------T--------------------R---------------GT-------T----T-----------------A--R--T--------Y--------T-------T---------------T---------A-------A--- 1246
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --G--------C..-----------------------G--------------G---------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T--G-GT---------T--A-----CA-------A--- 927
K.CM.96.96CM_MP535 --G--G-----C..-----------------------T-----C------------------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T--A-----CA-------A--- 927
01_AE.CM.11.1156_26 --G--------C..-----------------T--------------G---------------------GTT------T----------------G-----A-----T--C---------------A----T-T---------C-----G--A------A----------- 1087
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------- 1050
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --G-----C--C..--------G----------------------------------------------TT-----C-----------------G-----A--------C-----------G--TA----------------C-----G--A------A----A------ 945
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --G-----C--C..--------G-----------------------------------------T---GTT------T----------------G-----A-----A--C--------------TA----T-----------C---N-G--A------A----------- 1212
01_AE.MM.14.fKSDU26 --G-----C--C..-----------------------G------------------------------GTT------T----------------G--------------C--------------TA----------------C-----A--A------A----------- 918
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----A--C--------------TA----------------T-----A--A------A----------- 1674
01_AE.SE.12.070SE --G--------C..--------G------G--------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------- 930
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --G-----C--C..--------G-----------A---------------------------------GTT------T---------A------G-----A--------C---------------A----------------CC----A--A------A----------- 1031
01_AE.TH.11.40436v09_04 --G--G--T--C..--------G-----------------------------------------T---GTT------T----------------G-----A--------------T--------TA----------G-----C-----A--A------------------ 940
01_AE.TH.90.CM240 --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------- 1293
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --G--------C..---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T---------G-----T--A------A----------- 1101
02_AG.DE.09.701114 --G--------C..--------------------A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T---A-----A------T-------T-G-----T--A------A----------- 945
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --G-----C--C..-----G---------G--------------------------------------GT-------T----T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A------A----------- 1387
02_AG.KR.12.12MHR9 --G--------C..-----------------T-----------C--------T---------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T--G----T-G-----T--A------A----------- 1381
02_AG.LR.x.POC44951 --G--------C..---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G--G--A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------- 1729
02_AG.NG.12.12NG060304 --G--------C..--C------------G----------G---------------------------GT-------T----T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------- 931
02_AG.NG.x.IBNG --G--------C..---------------G-------------------------G------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------- 1259
02_AG.PK.15.PK032 --G--------C..------------------------------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------------T--------TA------TC------T-------T--A------A----------- 1297
02_AG.SE.14.098GN --G--------C..--------G--------T--------------------C---------------GT-------T----T-----------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A-----CA-G--------- 927
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 GTAGGAGAAATT..TATAAAAGATGGATAATCCTGGGATTAAATAAAATAGTAAGAATGTATAGCCCTACCAGCATTCTGGACATAAGACAAGGACCAAAGGAACCCTTTAGAGACTATGTAGACCGGTTCTATAAAACTCTAAGAGCCGAGCAAGCTTCACAGGAGGTA 1728
Gag _V__G__E__I_##_Y__K__R__W__I__I__L__G__L__N__K__I__V__R__M__Y__S__P__T__S__I__L__D__I__R__Q__G__P__K__E__P__F__R__D__Y__V__D__R__F__Y__K__T__L__R__A__E__Q__A__S__Q__E__V_
02_AG.SN.13.9580 --G--------C..---------------G--------------------------------------GT------CT----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-------T--A-----AA-------T--- 1088
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G-----C--C..--------------------A-----------G---------------------GTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A-------T--- 960
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --G--------C..------------------T----G-------------------C---------C-TT-----CT----------------------A--------C-----T--------TA------T----TG---C-----A--A------A-C--------G 1094
05_DF.BE.x.VI1310 -----------C..-----------------T------------------------------------GT-------T----T--------G--------------T---------------------------------------------------A-------A--- 1107
06_cpx.AU.96.BFP90 --G--------C..--------------------A---------------------------------GTTG-----T---------A------------A--------C--G--T--------TA------T---------------T---------A-------A--- 1753
07_BC.CN.98.98CN009 --------C--C..-----------------T-------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------G--A------A----A--T--- 1066
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------C..-------------------------------------------------------------------------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 926
09_cpx.GH.96.96GH2911 --G--------C..---------------G--------------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------C--G-----------TA-A----T---------C-----T---------A-------T--- 939
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------C..-----------------A--A--G------------------------------GT-------T-A--------G--------------------------T--------T-----------------------------------G-----T--- 1107
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G--------C..----G-------------------------------------------------GTT------T----T-----------G-----A-----T--C-----T--------TA----T-TC---TG---C-----T---------A----------- 1104
12_BF.AR.99.ARMA159 --G--------C..--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A--- 1736
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --G---------..-----------------------G--G---------------------------GT------------------------G-----A--------------T---------A------T-------T-G-----T---------A-------T--- 1106
14_BG.ES.05.X1870 --G---------..--------------------------------------G--G------------GT-------T----T-----------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A--- 1201
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A----------- 1136
16_A2D.KR.97.97KR004 --G-----G--C..------------------T-----------------------------------GT------------------------G-----A-----------------------TA------T---------C-----T---------A-------A--- 1089
17_BF.AR.99.ARMA038 --G--------C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--G---------------------A------T------C--------T-----------------A--- 945
18_cpx.CU.99.CU76 --G-----T--C..-----G-----------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--------------G--TA------T---------C-----T-----G---A----------- 1045
19_cpx.CU.99.CU7 --------G--A..------------------------------------------------------GT-------T----------------------------------------------T-----------------------------------------T--- 954
20_BG.CU.99.Cu103 --G---------..------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--------------T--------TA------TC------T--C----T---------A----------- 1203
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------C..--------------------A---------------------------------GT-------T-A-----------G--------------T--------T-----------------------------------A--------------A--- 933
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --G--------C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C-----------G---A----T-T---------C-----G--A--G---A-------T--G 933
23_BG.CU.03.CB118 --G---------..------------------------------------------------------GTA------T----T----A------G-----A--G--T--------T--------TA-A----TC------T--C----T---------A-------A--- 1177
24_BG.ES.08.X2456_2 --G---------..------------------T-----------------------------------GTA------T----T----AG-----G-----A-----------------------TA-R----T-------T-------T--A------A-------A--- 1188
25_cpx.CM.02.1918LE ------------..--C---------------------------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T---------A-------A--- 936
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --G---------..-----------------T------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----------------------TA-A----T---------T-----T---------A-------A--- 1739
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --G--G------..--------------------A---------------------------------GT---T---T----------------G-----A--------------T-----G--TA------T-------T----G--T--A------A----A------ 1722
28_BF.BR.99.BREPM12609 --G--------C..--------------C-----A--------------------G------------GT-------T----------------G-----A-----------------------TA------T------C--------T------TG-A-------A--- 1097
29_BF.BR.01.BREPM16704 --G--------C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------A------TG-A-------A--- 1132
31_BC.BR.04.04BR142 --------C--C..-----------------T-----G---------------------------------------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A--G---A-C--A------ 1182
32_06A6.EE.01.EE0369 --G-----C--C..--------------------A-----------G--------------------GGTT------T-A--------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----T---------A----C--T--- 1369
33_01B.ID.07.JKT189_C --------T--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----------------C-----A--A------A----------- 1038
34_01B.TH.99.OUR1969P --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A-------A--- 933
35_AD.AF.07.169H --G-----C--C..--C-G------------A-----G-----------------G-----------CGTT------T----T----AG-----G-----A-----T--C--------------T-------T----GT---C-----T---------A----------- 937
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---------T-----G--A------A-------T--- 936
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --G-----C--C..--------------------A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------C--------------TA------T---GGT---C-----T------T--A----------- 927
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --G--------C..--------------C-----A--------------------------C------GTT------T-----C---A------G-----A------------------------A------T----GTCG-------T------T--A-------A--- 1142
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G--------C..--------------T---T-A-----------------------------T---GT------------------------------------------------------------------------------------------C--------- 1202
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --G--------C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T----------------G-----A--------------T---------A------T------C--------G--A------A-------A--- 1214
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --G---------..-----G-----------------T------------------------------GT-------T------------------------------------------------------T------CT-------T--A------A----A--T--- 936
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --G-----G--C..--------------C-----A---------------------------------GT------CT----------------G-----A------------------------A------T---G--CT-------T---------A-------A--- 1267
43_02G.SA.03.J11223 --G------C--..-----------------T-----G-----------------------------AGT-------T---------A------------A--------C-----T--------TA------T-------T-G-----T--------CA-------T--- 1253
44_BF.CL.00.CH80 --G--------C..--------------C-----A------------------------------------------T----------------G-----A------------------------A------T------C--------T---------A-------A--- 1173
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --G--------C..----G------------------G--------G---------------------GT-------T----------------G-----A--------C--G--T--------TA------T---------C-----T---------A----------- 1720
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --G--------C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T-------------G--G-----A--G---------------------A------T------C--------T--A------A-------A--- 1169
47_BF.ES.08.P1942 --G-----T--C..--------------C-----A---------------------------------GT-------T---------A------G-----A--------------T-----G--TA------T----GTC------------------A-------T--- 1170
48_01B.MY.07.07MYKT021 --G-----C--C..--------G---------T-----------------------------------GTT------T-------------G--G-----A-----T--C--------------TA-------C--------T-----G--A------A----------- 939
49_cpx.GM.03.N26677 --G--------C..------------------------------------------------------GTT-----------------------G-----A--------C--G-----------TA------T---------C-----T---------A----------- 1163
50_A1D.GB.10.12792 --------G--C..--------------------A--------------------------C------GT-------T---------A------------------------------------T----------G------------------------------T--- 1142
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------C..------------------------------------------------------GT---------A--------------------------T--------T--------T-----------G-----------------------------T--- 935
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --G-----Y--C..-----------------A------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--R-----------TA-R--------------C-----G--A------A----------- 1045
53_01B.MY.11.11FIR164 --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A----------- 1074
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------C..------------------T-----------------------------------GT---------------------------------------------T-----------------------------------------------A--T--- 1127
55_01B.CN.10.HNCS102056 --G-----C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------- 1044
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --G---------..---------------G--------------------------------------GT-------T----------------G-----A-----T--------T--------TA------T-------T-------T--A-----CA-C--------- 1079
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------C..------------------------------------------------------T--------T----------------------A---T--------------------A-A--------------------T--------------A--T--- 930
58_01B.MY.09.09MYPR37 --G-----C--C..--Y-----R---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----T--C--------------TA-------C--------C-----G--A------A----------- 1079
59_01B.CN.09.09LNA423 --G-----T--C..------------------------------------------------------GTT------T---------A------G-----------------------------TA----------------C-----G--A------A----------- 927
60_BC.IT.11.BAV499 --------CC--..--------G--------T-----G--G---------------------------GT-------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------A--A------A-C--A------ 1703
61_BC.CN.10.JL100010 --------C--C..-----------------T-----G-------------------------------GT------T---------A------------------------------------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1167
62_BC.CN.10.YNFL13 --------C--C..-----------------T-----GC-----------------------------GTTG-----T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1075
63_02A.RU.10.10RU6637 --G-----G--C..---------------G-TA----------------------------------CGT-------T---------A------G-----A--------------T--------TA------T-------T-G-----T--A------A-G--------- 1275
64_BC.CN.09.YNFL31 --G-----C--C..-----------------T-----G-----------------------------C-------------------A------G--------------------------------A----T-------T-------T--A------A----A--T--- 1088
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------C--C..-----------------TA--------------------------------------------T---------AG-----G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1117
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------C--C..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----G--A------A----------G 1083
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------C--A..--------G---------------------------------------------GTT------T----------------G-----A-----A--C--G-----------TA----------------C-----G--A------A----------G 1074
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------C..--------G---------A-----------------------------------GTTG-----T----------------------A--G-----C--------------TA----------G--------------------------------- 1101
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------..--------------C-----A--------------------------C------GTT--------A------------A-G-----A------------------------A------T----G-C----AG--T-----G---A-------A--- 1184
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------C--C..--------------T-----A-----------------G--------C------GT-G-----T---------A------G-----A------------------------A------T------C--------A---------A----A--A--- 1238
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --G--------C..--------------C-----A-----------G---------------------GT------C-----T-----------------A------------------------A------T------C--C-----T---------A----A--A--- 1236
73_BG.DE.01.9196_01 --G---------..------------------------------------------------------GT-------T----T----A---G--G-----A-----G--------T--------TA------T-------T-------T--A------A-------A--- 1251
74_01B.MY.10.10MYPR268 --G--------C..-----------------------G------------------------------GTT------T----------------G-----------T--C--------------TA----T--C--------C-----G--A------A----------- 1031
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --------C--C..-----------------T-----G-----C-------------------------------------------A------G--------G--T--------T----------------T-------T-------A--A--G---A----A--T--- 1019
78_cpx.CN.13.YNTC19 --G-----C--C..------------------------C-----------------------------GTTG-----T---------A------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------A----------- 888
79_0107.CN.15.SX15DT013 --G--------C..--------G---------------------------------------------GTTG-----T----------------G-----A--------C--------------TA----------------C-----A--A------------------ 1111
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --G-----C--C..-----------------T-----T------------------------------GTT--T---T-------C--------G-------------------------------------T----GT-T-------T--A------A----A--T--- 909
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --G-----C--C..-----------------T-----T--------------------------------T--T---T----T----A------G-------------------------------------T------CT----G--T--A------A-C--A------ 918
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --G-----C---..-----G--G--------T-------------------------------------------------------A------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------A----A--T--- 1082
86_BC.CN.13.15YNHS18 --G-----C--C..--------G--------T-----G--------------------------------T------T---------A------G-----A--G--A-------------------------T------CT-------A--A------A----A--T--- 879
87_cpx.CN.12.DH32 --G--G--C--C..-----------------T-----G-----C--------------------------T------T----------------G-----------------------------T-------T-------T-------T--A------A----A------ 1097
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --G-----C--C..-----------------T-----G--------------------------------T------T---------A------G-------------------------------------T-------T-------T--A------A----A--T--- 939
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------C--C..-----------------T--------------G---------------------G-T----------------A------------A-----A-----------------------------------------------------T--------- 1110
O.CM.96.LA51YBF35 --------C--C..----G--A-------G-G--A--GC----C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--G--G-----A-----A--C-----T--------T--A-----C-----AT-------T---------A-C--A--A--- 1772
O.CM.96.LA52YBF39 --T-----T---..----G--A-------G-GT-A--------C-----G--T-A------C--T--AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------A--G--A-----------C-----T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A--- 1780
O.CM.99.99CMU4122 --------Y--C..--C-G--A-------G-GT-A-----R--C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A-----T-----G--------A-----A-----------------TA-------C-----AT-------T--------A--T--A--A--- 1207
O.CM.x.pCMO2_3 --------C--C..----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C-----AGTG--T--CT-A--T--T-----G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--------AA-T--A--A--- 1780
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --------C--C..----G--A-------G-GT-A--CC----C-----G----A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-AG--G--------A-----A-----------------TA-------C-----AT-------T--------AA-T--A--A--- 1208
O.FR.06.RBF206 --------C--C..----G--A-------G-G--A--------C-----G----A------C--T--AGTG-----CT-A--T----AG--G--------A-----A--------T--------TA-A-----C--G--AT-------T---------A-T--A--A--- 1779
O.GA.10.10Gab1190 --------C--C..----G--A-------G-GT-A---C----------G----A------CT-T--AGTG-----CT-A--T----AG--G--------A-----A-----------------T--------C-----AT-------A--A------AGT--A--A--- 936
O.GA.11.11Gab6352 --------C--C..----G--A-------G-GT-A---C----C-----G----A------C--T--AGTA-----CT-A--T--T-A---G--------------A--------T--------T--------------AT-------T--------AA-T-----A--- 933
O.SN.99.99SE_MP1300 --------C--C..----G--A-------G-GT-A--G-----C---G------A------C-----AGTG-----CT-A--T--T-----G--------------A--------T--------T--------C-----AT-------T--A--G--AA-T--A--A--- 1778
O.US.10.LTNP --------C--C..----G--A-------G-GT-A--------C-----G----A------C--T--AGTG------T-A--T--T--G--------G--A-----A-----------------T--------C-----AT-------T--A-----A--T--A--A--- 1697
N.CM.15.S4858 --------T---..----G----------G-------G-----C-G---T--G-----------T---GT---------A--G--C-A------------A------------------------A-------C------T-------A-----G--AA-------A--- 1227
N.FR.11.N1_FR_2011 ------------..----G---G------G-------G-----C-G---C--G--------C--T---GT---T---T-A--G--C-A---G--------A------------------------A--------------T-------A--A--G--AA-------A--- 1102
P.CM.06.U14788 -----G--C--C..----G--AR------G-GT----GC-C------G-G----A------CT----CGTT----------------AG--G-----T--------A--------T--------YA-A-----C-----C--C-----A--------CAGT-----A--- 1193
P.FR.09.RBF168 --------T--C..----G--AG------G-GT----GC-C------G-G----A------------C-TT-----C----------AG--G-----T--------A--------T--------TA-A-----C-----Y--C-----A--A------AGT-----A--- 1760
CPZ.TZ.06.TAN5 --------C---..--------------C--T--------G------T----T--------C-----AGTT--T---T-A-------A---G--------A-----A--C-----T--------TA-A-----C--G--AA-C-----A--A-----C--T--ACCA--G 1832
CPZ.US.85.US_Marilyn --------C--A..----G-------G-GG----A--GC-T------G------A------CT-T--CGTTG-T--CT-A--T--C-AG--G-----T--A--G---------------------A-------C-----AT-------A--A--------T-CA--A--- 1776
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------T--C..--C-G--A-------G-AA----G-----C--G--G----A------C--T--AGTG-----CT-A-------AG--G--------A-----A--------T---------A-------Y------T-------T--A-----AA-C--A--A--- 1192
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------C--C..----G--A-------G-GT-----C-C------G-G----A--------------TT-----C----------AG--G-----T-----G--A--C-----T--------TA-------------C--C-----A--A-----CAGT-----T--- 1069
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 AAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGT 1898
Gag _K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V
A1.CD.02.LA01AlPr -----C-----------------AC-------------T--T------------T-C--C----G------A---A---G---CT--T----------------------C--A-----G---------A-------A-----G-----------G--------T----C 1915
A1.CM.08.886_24 ---C--------------------C-------------A--T------------T-C-------G------A---A---G----T--T-------------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T----- 1366
A1.ES.15.100_117 ---GG---------G-----A--AC-A--T------T-A--T--T----------GC--------------A--CA---GA------T----------------------C--------G-----------------A-----------------G--------T----- 1373
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------C------C-------------A--T------------T-C-------G--G---A-------GA-----------------------------C--------------G-----------A-----G---C-------G--------T--G-- 1275
A1.PK.15.PK034 ---GG---------------A--AC-------------A--T--------------C-------G------A---A---G-------T----------------------C--------G---------A-------------------------G--------T----- 1502
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---GGC-----------C------C--A----------A--T-----C------T-C-------G------A-------G----T--T----------------------C--------G---------A-------A-----G-----A-----G--------T----C 1255
A1.SE.13.078SE --------------------A--AC--A----------A--T------------T-C---C---G------A---GG--G-------T-G--G--------------------------G-----------------A-----G-----------G--------T--C-- 1112
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---GGG--------------A--AC-------------A--T-----------AT-C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G---------A-------A-----G-----------G--------T----C 1250
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------C------C----------------------------A-----CC-G-G---G--A---------------T-------------------------------G-----------------A-----G--C---------------------A- 1097
A3.SN.01.DDI579 --G--C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T----------------------C--------G-----G--------C--A-----G-----------G--------T----- 1105
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----C-----------C---C--C-------G--------T--------------C-------G------A---G---G-------T----------------------C--------G----------C-...-TAAGC----------T---G-A------GAG-A- 1897
A6.BY.13.PV85 --G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----G--------------------------G-----------------A-----G--------C--G--------T----- 1361
A6.IT.02.60000 --G------------------C--C----------------T--------------C---C---G------A-------GA------T----G-----------------C--------G-----------------A-----G-----------G--------T----C 1909
A6.RU.11.11RU6950 --G--C-----------C---C--C-A-----------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T----- 1428
A6.UA.12.DEMA112UA024 --G--C-----------T---C--C-A-----------A--T-----------AT-C--------------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------------G--------C-----------T---A- 1925
B.AR.14.DEMB14AR003 -----------------------------------------------C--------C----------------------GA--------------G-----------------A-----G--------A-----C--A--------C----------------------- 1900
B.BR.10.10BR_MG035 --------------------------------G-----------------------C---C-------------------A-----------------------------------------G--------------A--C--G-------------------------- 1379
B.CU.14.14CU005 ------K----------------A--------------A----------------------------------------GA----AC-----------------------C--------G-----G---A-------A--------C--------G-------------C 1109
B.DE.13.366396 --------------------------A--A--G-----------------C-----C--------------A--T----GA-----------------------------------------G-----T--------A-----------A--------------T--G-- 1109
B.DE.13.947915 ------------------------C----T--------A--T--------------------------------------A------T--------------T----------------G-----------------A--------------A---------------T- 1118
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------------------------------------------------C--------------A--G-----A------T-------------------------A-----G--G-----T--G-----A--------C-----------C----------- 1855
B.ES.15.100600 ------------------------------------T----------------------------------A--G-----A-----------------------------C--------G--G--------T-----A--------C---------------------T- 1327
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------------------A--T--------------------------------------A--------------------------------------G-----------T-----A-----G--------G----------------- 1147
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------T-----------------------------------------------------------A-----------------------------------------G--------------A-------------------------------- 1276
B.PH.15.DEMB15PH003 --------------------------A-----G-----T--T-------------TC---------T-------------A-----C--------------------------------G--------TA-------A--------C----------------------C 1921
B.RU.11.11RU21n -----------------G--------------------A-----------------------------------------A------T----------------------------------G--------------A-----G--------G-----------T----- 1457
B.SE.15.102SE -----------------------------------------------------A-----------------A--------A-----------------------------------G------------A-------A------A------------------------- 1109
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------------------------A--------------A-----------------A--------A-----C--------------------------------G---------A--------------A-------A----------------- 1208
B.US.16.2609 ------------------------C-------G-----A-----------------C--A--------------------A--C-----------------------------------G-----------------A-----G-------------------------- 1190
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------------T--------------------A-----------------C-------G------A--G----G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G-------------- 1312
C.CN.10.YNFL19 -----------------C--------A-----------A--T--------------C-------G------A-------G----T--A-------G-----------------------G--------T-----C--A--------G--------G-------------C 1257
C.DE.10.622166 -----------------C-----------------------------------A--C-------G--G---A---A---G-------T-------------------------------G--------T--T--C--A--------G--A-----G-------------C 1100
C.ES.15.100_118 --------------------------------------A-----------------C-------G--GG--A--G----GA------T-------------------------------G--------T--------A--------G--A-----G-------------- 1327
C.ET.08.ET104 -----------------C-----------------------------C--------C-------GG-----A-------G----T--T-------------------T-----------G--------TA----C--A--------GC-------G-------------C 1103
C.IN.15.NIRT008 -----------------C--------A-----------------T-----------C-------G--G-C-A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A------A-A--------G-------------C 1100
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------------C---C----------------------------C-----C-------G----C-A-------G-------T----G--------------------A-----G--------TA----C--A--------G--A--C--G------------AC 1890
C.NG.10.10NG020523 -----------------C--------AA---------------------------TC---C------G---A---A---G----T--T-------------------------------G--------T-----C-----------A-----A--G-------------C 1101
C.NP.11.11NP016 -----------------C-----------------------T-----------A--C---C----------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA----C--A--------G--------G-----------G-C 1088
C.PK.14.DEMC14PK009 -----------------C--------------------A-----------------C--A----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T-----C--A--------G---------------------AC 1331
C.SE.15.100ET -----------------C--------------------------------------C-------G------A--G----G-------T-------------------C-----------G--------T-----C--A--------G--------G-------------C 1103
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------C---------A-------------T--------------C--------------A--G----G-------T-------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G--------T----C 1887
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -----------------C--------------------A-----------------C--------------A---A---G-------T-------------------------A-----G--------T-----C--A--------G--------G-------------C 1205
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----------------C---------A----------------------------C-------G------A----A--GA---T--T-------G-----------------------G--------TA----C--A--------A--------G-------------C 1256
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------------C--------------------------C-----------C--------------A-------G----T--T----G--------------------------G--------TA----C--------G--G--------G-------------C 1247
D.BR.10.10BR_RJ095 --G--C--------------------------------A-----------C--A--C--C-----------A------CA---------------------------------------G--G--G-----------A--------------A--G-------------- 1352
D.CD.03.LA17MuBo ---GG------------T--------------------A--T-----------A-----C-----G-----A-------G-------T----------------------------T--------G---A-------A-----------------G--C----------C 1917
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----G---A-------A--------A--------G-----A-------C 1261
D.CY.06.CY163 -----------------------------T--------A--------------A-----C-----G-------------G-------T-------------------------------G-----C-----------A--------A--------G---------A---C 1109
D.KE.11.DEMD11KE003 ----GG--------T-----------A--------------------C-----A-A---C---------A---------G-------T-------------------------------G--G------A-T-----A-------------------------------C 1248
D.SE.12.077UG --------------C-----------------------A--------------A--------------------------C------T-------------------------------G--G------A-T--------------G--------G-------------C 1115
D.TZ.04.CO6405V4 --------------------------------------A--T-----------------C------------------CA-------T-------G-----------------------G--G--G-----------A-----------------G----------G--C 1112
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------T--------------------------T-----------A-----C--------------G--C---------T-G--------------------------------G------A-T-----A-----G--C--------G-----------G-C 1236
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------T-----------------------------------C--A--C--C---------A-------G...------T-------------------------------G--G------A-T-----A-----------------G-------------C 1247
D.YE.02.02YE516 --------------------------------------A--------------A-----C-----G-------------G----T--T----------------------C--------G-----G---A-------A-----------------G---------AT--C 1103
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --GGG------------C--------------------------------------C--------G--------GT---G--G-T-GA----------------------C--------G--------T--------------------------G-------------- 1100
F1.AR.02.ARE933 -----------------C--------------------------------------C----------G-------T---G---------------------------------------G--------TA-------------------------G-------------C 1195
F1.BR.11.DEMF111BR037 --G--------------C--------------------------------------C---C------------------G----T--T----------------------C--------G-----G--TA-------------------------G-------------C 1405
F1.CY.08.CY222 --GGG------------C-----------T--------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------T---------------A----------G-------------C 1097
F1.ES.11.VA0053_nfl --GGG------------C--------------G-----------------------C-----G---------------------T-------------------------------------------T--------------------------G-------------C 1325
F1.FR.04.LA22LeRe --GGG------------C--------------------------------------C------------------A---G---------------------------------------G---------A-------------GA----------G---------A---C 1781
F1.RO.03.LA20DuCl --GGG------------C---------A----------------------------C--C-------------------G---------------------------------------G--------TA----------G--------------G--T----------C 1934
F1.RU.08.D88_845 --GGGC-----------C--------------------------------Y-G---C-----------------T----G---------------------------------------G-----G--TA-------A------A----------G-------------C 1360
F2.CM.10.DEMF210CM007 --GGGC-----------C--------------------------------------C--------------A-------G---------------------------------------G--------T--------A-----------------G-------------- 1251
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---GGC-----------C--------------------------------------C----------------------G----T-G--------------------------------G--------T--A-----A------A----------G--------TA---C 1242
G.CD.03.LA23LiEd ---GGC----------------------C---------------------------C--C----G------A-------GA-----------------------------C-----G--G---------A-------A-----------A-----G-------A---G-C 1916
G.CM.08.789_10 --G--C-----------C--T-----------------T--T--------------C--C----G--G-C-A---T---G------G--------------------------------G-----------------------------A-----G-------------- 1364
G.CM.10.DEMG10CM008 --G--C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------G------------G--------------------------G--------T--------A--------G--A-----G-----------G-- 1282
G.CN.08.GX_2084_08 -----C--------------------------------A-----------------C--C----G--G-C-A---A---GA--------------------------------A-----G---------A----C--A-----------A-----G---------A-T-C 1126
G.CN.16.224GX -------------------------------------------------.------C--C----G--G-C-A---A---G---------------------------------A-----G---------A----C--A--------G--A-----G---------A-T-C 1127
G.ES.14.EUR_0033 ---GGC-----------C-----------------------------------A--C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-T--C--A-----------A-----G---------A-G-C 1317
G.GW.08.LA57LmNe -----C-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------A-----G---------A-T--C--A-----G---C-A-----G-----------G-C 1924
G.KE.09.DEMG09KE001 ----GC-----------C---C-------------------T--T--------------C-----------A----A--GA-----G-----------------------C--------G---------A-------A-----------A-----G--C--------G-C 1282
G.NG.12.12NG060409 -----C-----------C--------------------------C-----------C--CC----------A---G---G---------------------------------A-----G---------A----C--A------A----A-----G--G--------G-C 1107
H.CD.04.LA19KoSa ---GG----------A-C-----A-----------------T--------------C-------G------A--G----G----T--G----G-----------------------------------TA-------A---------C-------G--------T----C 1944
H.CF.02.LA25LeMi --G--------------C-----A-----------------T--------C-------------G------A----A--G-------A-------------------------------G-----G--TA-------A-----------------G-------------- 1735
J.CD.03.LA26DiAn -----------------T--------------------A--T--------------C--C-----------A---T---GA--------------------------------------G--------T--------A-----------------------------G-- 1916
J.CM.04.04CMU11421 -----------------T---------A----------A--T--------C-GA--C--Y-----------A-------GA-----------R-----------------Y--------G--------T--T-----A--------------W---------------A- 1416
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------------C-------------C--A-------------G---C--------G--G------T---G-------T-------------------------------------G--T--------A-----G-----------G-----------G-- 1097
K.CM.96.96CM_MP535 --G--------------C---C-------------C--A-----------------C-----------G----------G----T--T-------G-----------------------G-----G--TA-------A------A----------G-----------G-- 1097
01_AE.CM.11.1156_26 -----C--------------------A--------------T-----C------T-C--C--G-----T------A---G-------T-------------------C--C--------G--------T--------A-----G-----------G--------T---A- 1257
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-T----T----------------------C--------G--------TA-------A-----G--C--------G-------------- 1220
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------------------------C-A-----------A--T-----C-----AT-C--------------A---T---GA--C---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-----------CAC 1115
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------------------C-A-----------A--T-----C------T-C---C----------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G-----------T-- 1382
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----C------------------C-A-----------A--T-----C--C-----C---------T----A---A---GA---T--T-------------------------R-----G--------TA-------A-----G-----------G------------AC 1088
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----C--------------------A--T-----------T-----C------T-C---C----------A---A---GA------T----------------------C-----------------T--------A-----G-----------G-----------G-- 1844
01_AE.SE.12.070SE ------------------------C-A--------------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA-----CT----------------------C--------------------------------G-----------G-------------- 1100
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------------------C----A-----G-----A--T-----C-----AT-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G-----------C-- 1201
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------T--------A-----G-----A-----G-------------C 1110
01_AE.TH.90.CM240 -----C------------------C-A--------C-----T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------------------C-C 1463
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A--G----G------------------------------C--A-----G--------T--------A-----G---C-------G--------T----- 1271
02_AG.DE.09.701114 -----C--------------T---C----------------T-----C------T-C---C----------A-------G-------T-------------------------------G--------T--T-----A-----G---C----A--G--------T----- 1115
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----C------------------C----------------T-----C-----AT-C-------G------A--G----G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G---C-------G-------------- 1557
02_AG.KR.12.12MHR9 -----C--------------AC-TC-----------T----T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA-------A-----G-----------G--------T----- 1551
02_AG.LR.x.POC44951 -----C------------------C----------------T-----C------T-C---C----------A---T---G-------T-------------------------------G--------T--------------G-----------G--------T----- 1899
02_AG.NG.12.12NG060304 ---GCC-----------------AC----------------T-----C------T-C-------G------A-------GA------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T----- 1101
02_AG.NG.x.IBNG -----C------------------C----------------T-----C------T-C-------G------A---A---G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T----- 1429
02_AG.PK.15.PK032 -----C------------------C-------G--------T-----C------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------TA-------A-----G-----------G------G-A----- 1467
02_AG.SE.14.098GN -----C------------------C----T-----------T--------------C-----G--------A--------A------T-------------------------------G--------T--T-----A-----G-----A-----G--------T----- 1097
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Gag p24 Capsid end Gag p2 start
B.FR.83.HXB2 AAAAATTGGATGACAGAAACCTTGTTGGTCCAAAATGCGAACCCAGATTGTAAGACTATTTTAAAAGCATTGGGACCAGCGGCTACACTAGAAGAAATGATGACAGCATGTCAGGGAGTAGGAGGACCCGGCCATAAGGCAAGAGTTTTGGCTGAAGCAATGAGCCAAGT 1898
Gag _K__N__W__M__T__E__T__L__L__V__Q__N__A__N__P__D__C__K__T__I__L__K__A__L__G__P__A__A__T__L__E__E__M__M__T__A__C__Q__G__V__G__G__P__G__H__K__A__R__V__L__A__E__A__M__S__Q__V
02_AG.SN.13.9580 -----C------------------C----------------T-----C--------C---C---G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------TA-------A-----G-----------G--------T----C 1258
03_AB.RU.97.KAL153_2 --G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A---T---G-------T------------------T---C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T----- 1130
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------------------C--C----------------T-----C------T-C--C-----------A---A---G-------T-------------------------------G---------A-------A-----------A-----G-----------G-C 1264
05_DF.BE.x.VI1310 -----C--------------------------------A--------------A-----C-----------A----A-CA---------------------------------------G--G--G---A-------A-----------------G-------------C 1277
06_cpx.AU.96.BFP90 -----------------C--------------------A-----------------C-------G------A-------GA--------------------------------------G--------T--------------------A-----G-----------G-C 1923
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------C--------------------------------------C-------G------A-------G----T-CA-------------------------------G--------TA-------A--------G--------G------------AC 1236
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------------C--------A-----------------------------C-------G------A---T---G----T--T----------------------------------------TA----C--A--------G--------G------------AC 1096
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------A---------------C----------------T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------T--------A--------------Y-----------T----- 1109
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------C--------------------------------------A-----C---------------------------T-------------------------------G--G------A-T-----A-----------A-----G-----------G-C 1277
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---C-A-------------G----C-------G--------T-----C--C--AT---------G------A---A---GA------T-------------------------------------------------A-----G-----------G-------------- 1274
12_BF.AR.99.ARMA159 --G--------------C-----------------------------------A--C------------------T---G---------------------------------------G--------T----------------------------------------C 1906
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----C-----------C-----------------------T--------------C--C----G------A-------G---------------------------------------G-----------------A-----------A-----------------G-C 1276
14_BG.ES.05.X1870 ---GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G-----------T--C--A-----------A-----G-------------- 1371
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------A---C-A-C------------T-----C------T-C--------------A---T---GA---T--T-------------------------------G--------TA-------A-----------------G-----------T-- 1306
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------------------C----------------------------AT-C--C--G-G---C--A-------G----T--T-------------------------------G---------A-------A-----G-------------------------- 1259
17_BF.AR.99.ARMA038 --GGG------------C-----------------------T-----------A--C----------------------G---ACA---G-----------------------------G--------T--------------------------G-------------- 1115
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------AC----------------T-------------AC-------G------A-------G---------------G-----------------------G---------A-------A--T--G--------------------T--T-- 1215
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T-----------------------A--------------A-----CC------------------G-------T-------------------------------G--------TA-T-----A-----------------G-------------C 1124
20_BG.CU.99.Cu103 ---GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA-----------------------------C--------G-----------------A-----------A-----------------G-- 1373
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------C------C----------------------------AT-C--C--G--------A-------G-------T----------------------C--------G---------A-T-----A--------GC-A-----G-------------C 1103
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------------------C-A--------------------C-----AT-C-------G------A--GA---G-------T-G--------------------C--------G--------G--------A-----G-----A-----G--------T----- 1103
23_BG.CU.03.CB118 ---GGC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA----GT-----------------------------------------T--------A-----------A-----------------GA- 1347
24_BG.ES.08.X2456_2 ---GGC-----------C-----------------------------C--------C--C----G------A-------GA---T----------------------------------G--------T--------A-----------A--------------T--GA- 1358
25_cpx.CM.02.1918LE ---GGC-----------T--T-----------------A--T--------------C--C----G---G--A-------GA---T-------------------------C--------G-----------------A---------C-A--A--G-----------G-C 1106
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---GCC-----------C--TC-------------------T--------------C-------G--G---A----A--G----T--T-G-----------------------------G-----------------------G-------------------------- 1909
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------AGC--------------------A--T--------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G--G-----TA-T-----A--------G--A-----G-----------G-C 1892
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---GG------------C--------------------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------------------G-------------C 1267
29_BF.BR.01.BREPM16704 --GGG------------C-----------------------------C--C-----C----------------------G---------------------------------------G--------TA-------------G-----------G-------------C 1302
31_BC.BR.04.04BR142 --G--------------T--------A-----------A---------------T-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T-----C--A--------G--------G-------------- 1352
32_06A6.EE.01.EE0369 --G--C---------------C--C-------------A--T-----------A--C-------G------A-------G-------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T----C 1539
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------------AC-A--------------T-----C------T-C---C----------A---T---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-------------- 1208
34_01B.TH.99.OUR1969P -----C------------------C-A--------------T-----Y------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C-----------------TA-------A-----G-----------G------------AC 1103
35_AD.AF.07.169H ---GG---------------A--A--------------A--T------------T-C--CC----------A---A---G-------T----------------------C--------G--------TA-------A-----------A-----G--------T----C 1107
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------C-A--------------------C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C--------G--------T--------------G-----A-----G-------------- 1106
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----C---------------C--C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---G-------T----------------------C-----------------T--------A-----G-----A-----G-------CT----C 1097
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------C-----AC-----------------------------T-C-----------------T----G------------G------------T-------------G--------T--------------G----------CG-------------- 1312
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---GCC-----------T------C-------------A-----------------C----------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A-------------------------------C 1372
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------C--------------------------------------C----------------------G------C--------------------------------G--------TA--------------A----------G-------AT----- 1384
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----------------C-----------A--------A-----------------C-------G------A-------G-------T-------------------------------G-----G-----------A---------C-------G-------------- 1106
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --GGG------------C--------------------------------------C----------------------G---------------------------------------G-----G--T-----------------------A--G-------------C 1437
43_02G.SA.03.J11223 -----------------C-------------------------------------AC--CC---G------A---T---G---------------------------------A-----G---------A----C--------G-----A-----G-----------G-C 1423
44_BF.CL.00.CH80 --G--------------C-----------------------------------A--C---C---G--------------G---------------------------------------G--------T--------------G--G--------G--------T----- 1343
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------------C-------G-----A--T-----C--------C--C----G------A-------G-------T-------------------------------T--------TA-------A----AGA-------------------T----C 1890
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --GGG------------C--------------------------------------C----------------------G---------------------------------------G--------TA--------------A----------G-------------- 1339
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------------------T-------------------C---------------------CA------------------------------C--A-----G-----G-----------A--------------A----------------C 1340
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----GC-----------------AC-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA--A---T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------------------G-C 1109
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------C----------------T-----C--------C-------G--G---A-------G----T--T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----A--------------T----- 1333
50_A1D.GB.10.12792 --------------C--------------------------------------A---------------------------------T----------------------C--------G-----------------A-----G--------C--G--------T--G-- 1312
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------------------A-----G-----T-----------------C------------C----G-----A-----C--------------------------A-----G---------A-T-----A--------C----------------------C 1105
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----Y------------------C-A-----------R--T-----C------T-Y--------------A---T---GT------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-------------C 1215
53_01B.MY.11.11FIR164 -----C--------------A--AC-A--------------T-----C------T-C--C-----------A---A---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------------G---C-------G---------A-T-C 1244
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------------G--------T-------------------------------------GA--------------------------------------G--G------A-------A------A------------------------- 1297
55_01B.CN.10.HNCS102056 --G--C---------------C--C-A--------------T-----C------T-----C----------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-------A-----G-----------------------CA- 1214
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----C------------------C----------------T-----C--------C---C---G--G---A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G-----------G--------T----C 1249
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------------------------------------------------------------------A--------------------------------------G--------TA----C--A--------G--------G------------AC 1100
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---G---GA------T-G-----G--------------C--------G--------TA-------A-----G-----------G-----------C-C 1249
59_01B.CN.09.09LNA423 -----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T----------------------C--------G--------TA-T-----A-----G--C--------G-------------C 1097
60_BC.IT.11.BAV499 --------------G--GT-----------------T-------------------C-------G------A--G----G--S----T-------------------------------G--------T-----C--A--------G---------------------C- 1873
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------C--------------------------------------C-------G------A-------G-------T-------------------------A-----G--------TA----C--A--------G--------G------------AC 1337
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------------T--------------------------------------C-------G------A-------G----T--T-------------------------------G--------TA----C--A--------G---------------------AC 1245
63_02A.RU.10.10RU6637 -----C------------------C----------------T-----C------G-C-------G------A-------G-------T-------------------------------G--------T--------A-----G--G--------G--------T----- 1445
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------------C--------A-----------------------------C-------G------A-------G----T--A-------------------------------G--------TA-------A--------G--------G------G------C 1258
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------------C--------A-----------A-----------------C-------G------A-------G----T--A-------G-----------------------G--------TA----C--A---C----G--------G-------------C 1287
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--------R--G-----TA-------R-----G-----------G---------ARC-- 1253
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----C--------------------A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA-----TT----------------------C--A-----G--G-----TA-------A-----G-----------G---------A-K-- 1244
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------------------------------------C------------------------C----------A--C-----------------------------------G--G--------A--C--A------------------------G------- 1271
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---GG---------G--C--------------------------------------C-------G------A-------A-------A-----A-------------------A--------------T-----------------G--------G-------------C 1354
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------G--C--------------------------------C---G-C-------G--------------G---------------------------------------------G--T-----------------A--------G-------------- 1408
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --GGG------------C--------------------------------------C-------G------A-------G---------------------------------------G--G--G--TA-------A-----------------G-------------C 1406
73_BG.DE.01.9196_01 ----GC-----------C--------------------------------------C--C----G------A-------GA--------------------------------------G---------A-T--C--R-----------A-----G-----------G-C 1421
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----C-----------------AC-A--------------T-----C------T-C--------------A---A---GA------T-G--------------------C--------G--------TA-------------G-----------G-------------C 1201
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -----------------T--------------G-----------------------C-------G------A-------G----T--A-------------------------A-----G--------TA-------A--------G--------G------------CM 1189
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----C------------------C-A--------------T-----C------T-C--------------A---GT--G-------T----------------------C--------G--------T--------A-----G-----------G-----------G-C 1058
79_0107.CN.15.SX15DT013 --------------------T---C-A--------------T-----C------T-C--AC----------A---A---GA---T--T-G--------------------C-----------------TA----C--A-----G-----------G--------T----C 1281
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --------------------------------------------------------C-------G------A---------------T----G--------------------------G-----R--TA----C--A--------G--A-----G------------AC 1079
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------------C--------------------A-----------------C---C---G------A-------G-------T-------G-----------------------G--------TA----C--A--------G--------G------------AC 1088
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -----------------C--------A-----------------------------C-------G---C--A-------G----T--A-------------------------------G--------TA-------A--------GC-------G------------AC 1252
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------------C--------------------------------C-----C-------G------A-------G----T--A-------------------------A-----G--------TA----C--A------A-A--------G-------------C 1049
87_cpx.CN.12.DH32 --------------------------------------------------------C-------G------A-------G-------T----------------------------T--G--------TA----C--A--------G----------------------C 1267
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----------------C--TC----A-----------------------------C-------G------A-------G----T--A----------------------C--------G--------TA----C--A--------G--------G--------T---AC 1109
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----------------------------------------T-----------------C-----------A--------A------T-------------------------------G--G------A-------A-----G-------------------------- 1280
O.CM.96.LA51YBF35 ---------------------C--C-T--T------T-C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---C--------------------AACT--------C---A-A--A--A---------GCTTCC-C 1942
O.CM.96.LA52YBF39 ---------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA--------------G------GT---C-----A--------G--G--AACA--C-----C-----AC-A--A---------GCTAC--C 1950
O.CM.99.99CMU4122 ------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT----G--G------GT---C--------------------AACT--------C--G--GC-A--A---------GCTAC--C 1377
O.CM.x.pCMO2_3 ------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------A-CT--------C--G--GC-A--A---------GCTAC--C 1950
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --G---------------------C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G--------A--G----GA-----CT--------------GT---C-----------G--------AACT--------C-----AC-A--A---------GCTAC--C 1378
O.FR.06.RBF206 ------------------------C-T--T--G-----C-----------C--ACAA-----G--------A--C----GA----ACT----G---------GT---C-----A--------------AACT--C-----T-----AC-A--A---------GCTTCT-C 1949
O.GA.10.10Gab1190 ---------------------C--C-T--T--------C--T--------C--ACAG-----G--------A--G----GA----ACT-------G------GT---C--------------------AACT-----A--T-----AC-A--A---------GCTAC--C 1106
O.GA.11.11Gab6352 ------------------------C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G--------A--G----GA--CT-C-----G---------GT---C-----------G--------AACT--------C-----GC-A--A---------GCTAC--C 1103
O.SN.99.99SE_MP1300 ---------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAG-----G---T----A--G----GA-----CT---------------T---T--------------------AACT--------C-----AC-A--A---------TCTGC--C 1948
O.US.10.LTNP ---------------------C--C-T--T--------C-----------C--ACAA-----G---T----A--G----GA-----CT-------G------GT---C--------------------AACT--------C---A-AC-A--A---------GCTACT-C 1867
N.CM.15.S4858 --GC-G--------------AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----CT-------G--------R--C--C--------G--G-----A--G--------------AC-A--A--G--T---TCA--GA- 1397
N.FR.11.N1_FR_2011 --G--------------C--AC-C--A--A--------A--------------ACAGC-CC----------A--G----GA-----TT----------------G--C--C--------G--G-----A-CG--------------GC----A--G--T---TCA--G-- 1272
P.CM.06.U14788 ----G------------C-----AC-A--A--------T--T--------Y---CAG-----G-----TC---------GT--C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--C 1363
P.FR.09.RBF168 --G-G------------C--A--A--AA-A--------T--T------------CAG-----G-----TC---------G---C--CT---------------AT--C-----A--------G-----AACA--------C--G--C--A--A-----T---GCAGC--C 1930
CPZ.TZ.06.TAN5 --------------------T--AC----G--------A--T--------C---CAC-----------T--A----AG-GA--A---T----G------C-C-----C-----A-----G---------TCT----------AGA-CC--------------GCAAC--C 2002
CPZ.US.85.US_Marilyn ----CC-----------G---C-T-----A-----C--T--T-----------A----------G---C--------T-GA--C--C------------G-------------A-----G----------CT-----------G--C--A--------C---T-----A- 1946
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----------------G--AC--C-T--T--G-----C--T--------C--ACAG---C----GT----A--G----G------CT-G--G----------T---C-----A--G-----------AACT--------T-----AC-A--A---------GC-TCT-- 1362
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----------------T-----A--A--A--------T--T--C-----C---CAG---C-G-----CC-A-------G---C--CT-G--G----------AT--T-----A--------G-----AACA--------C--G--C-----A-----T---GCAGC--C 1239
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Gag p2 end Gag p7 nucleocapsid start
Gag-Pol fusion TF protein start

B.FR.83.HXB2 A.....................ACAAAT...TCAGCTACCATA...ATGATGCAGAGA............GGCAATTTTAGGAAC......CAAAGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGG 2023
Gag __.__.__.__.__.__.__.__T__N__.__S__A__T__I__.__M__M__Q__R__.__.__.__.__G__N__F__R__N__.__.__Q__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__
A1.CD.02.LA01AlPr -.....................CA-GG-......A-A-A----...------------............-----C----A-GG-......--G-A--G-...A----------------------------A---CT------------------------A------- 2034
A1.CM.08.886_24 G.....................CA-C-A......A-A-G----...------------............------CC----GG-......--------A...A----A--------C--------------A--TCT---------------A--------A------- 1485
A1.ES.15.100_117 -.....................CA-C-G......T-A-A----...---G--------............------------GG-......--G-A-GGA...A----------T--C--------------A---CT--------G---------T------------- 1492
A1.KE.11.DEMA111KE002 -.....................CA----......-TA-A-G--...------------............----------A-GG-......--G------...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 1394
A1.PK.15.PK034 -.....................CA-C-A...CATA-A-A----...------------............--T-------A-GG-......--G-A--G-...A----A--C-----C--------------A---CT---------------------C--A------- 1624
A1.RW.11.DEMA111RW002 -.....................CA-C-G......A-A-G----...------------............----------A-GGT......--G-A--GA...A-------------C------------------CT-------------------------------- 1374
A1.SE.13.078SE -.....................CA-C--......A-A-A----...--------A---............--T---------GG-......--G-A----...A-------------C--------------A---CT------------------T----A-------- 1231
A1.UG.11.DEMA110UG009 -.....................CA-C--......A-A-A----...------------............------------GG-GGA...--G-A----...A-C-----------C-A------------A---TT-------------------------------- 1372
A2.CM.01.01CM_1445MV -.....................CAC-G-ACAAATCAA-ATG--...------------............-----------AGGT......-C--A--GA...A-------------C--------G-----A---CT-------------------------------- 1222
A3.SN.01.DDI579 -.....................CA-C--......A-A-A-G--...------------............------------GGT......--G-A--GA...A-------------C--------------A---CT---T---------------------------- 1224
A4.CD.97.97CD_KCC2 G.....................-TG---......A--------...-------T--A-GGA.........-----C-----AGG-......--G-A--GA...A-------------C-----------G--A---CT------------------------A--G---- 2019
A6.BY.13.PV85 -.....................CA----......A-A-A----...----------A-............A-T---------GGA......-C--A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 1480
A6.IT.02.60000 -.....................CA---G......A-A-A----...----------A-............-----------AGG-......-CG-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 2028
A6.RU.11.11RU6950 -.....................CA----......--A-A----...----------A-............A-T---------GG-......-C--A--GA...A-------------C-----T--------A--TCT-------------------------------- 1547
A6.UA.12.DEMA112UA024 G.....................CA----......A-A-A----ATG----------A-............A-T--------AGG-......-C--A--GA...A-------------C------------------CT---T---------------------------- 2047
B.AR.14.DEMB14AR003 -.....................------...-------G----...----------A-............-----C--------T......---------CC---------------------------G-------T-------------------------------- 2025
B.BR.10.10BR_MG035 -.....................----GG......T----TG--...------------............---------------......--------ACC-A-------------------------G-------TG--A-A------T--------G----G----- 1501
B.CU.14.14CU005 -.....................------...---CA---TG--...------------............---------------......----------G-----------------------------------T--------------A----------------- 1234
B.DE.13.366396 -.....................------...-------A----...--------A-A-............---------------......----------C------A----------------------------T------------------------A----G-- 1234
B.DE.13.947915 -.....................------...---A--G--G--...----------A-............----GG---G-----......----------C-A-------C------------------------TT------------------------A------- 1243
B.DO.11.DEMB11DR001 -.....................------...-----C------...-----------G............-----C----A----......-------GA-----------------------------G-----T-T-----A---------------C-------G-- 1980
B.ES.15.100600 -.....................------...C--A--G-TG--...------------............-----------A---......A-------A-----------------------------G-------T---A-A------------A------------- 1452
B.FR.11.DEMB11FR001 -.....................------...------------...----------A-............---------------......----A--G--GCA-------C------------------------CT------------------------A----G-- 1272
B.JP.12.DEMB12JP001 -.....................------...C-TA----A---...------------............--T------------......----A--G--C-A----------------------G--------T-------A-------------------------- 1401
B.PH.15.DEMB15PH003 -.....................-----A...-------G----...------------............---------------......---C----A-C---------------------------C--A----T-------------------------------- 2046
B.RU.11.11RU21n -.....................----G-...-----C--A--G...------------............-------A--A----......----------C-----------------------------------T---A-A---------A---------------- 1582
B.SE.15.102SE -..................ACA-ATTCAGCCG------ATG--...------------............A---------A----......--------A-----------------------------T-------T-----A------------------A------- 1240
B.TH.10.DEMB10TH002 -.....................-----C...C--A--------...C-----------............----------A----......----A--GA-----------------------------------T-T-----A------------------A----G-- 1333
B.US.16.2609 -.....................G---CC...C--C--------...-----------G............-----C--------T......-----------------A--------------------T--A--T-TT-----------T-----------A------- 1315
C.BR.11.DEMC11BR035 -.....................-AC---......A-A-G----...----------A-............A---------AAGG-......-CT----GA-C-A----A--C-----C--------G-T-------TT------------------------------A- 1434
C.CN.10.YNFL19 C.....................-AC-GC.........-A----...C-A---------............A---------AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G--------T-T-----A------------A------------- 1376
C.DE.10.622166 -.....................-AC-GC.........-A----...C----A------............A---------AAGG-......-CT-A--GA-C------A--------C--------G--------T-T------------T-----------A--G---- 1219
C.ES.15.100_118 -.....................-A--G-......A-A-A----...------------............----------A-GG-......-CT-A--GA-C-A----A--C-----C-------GG---------TT---------C----A---------A------- 1449
C.ET.08.ET104 -.....................CAC---......A-A-A----...------------............A---------A-GGT......-CT-----ACC-A----A--------C--------G---------CT---T--------T-----------------A- 1225
C.IN.15.NIRT008 -.....................-AC---.........-AT---...------------............A---------AAGG-......-CC-A--GACC------A--------C--------G-----A----T-----A------------------------A- 1219
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -.....................-AC.........A-A-A----...C-----------............A-------C-AAGG-......ACT----GA--------A--------C--------G----------T-----A-------------------------- 2009
C.NG.10.10NG020523 -.....................-ACC--......--A-A----...------------............AAT-------AAGGT......GC--A--GA--------A--------C--------G----------T---T-A---------A--T-----A------- 1223
C.NP.11.11NP016 -.....................-AC-G-.........------...T-----------............A---------AAGG-......TCT-A--GA-C-A----A--------C--------G----------T-----A------------------------A- 1207
C.PK.14.DEMC14PK009 -.....................--C---.........G-----...-----------G............A---------AAGG-......-CT-A--GA-C-A----A--C--T--C--------G---------TT---T-----------A--------A------- 1450
C.SE.15.100ET -.....................-AC---......A-A-AT---...------------............----------AAGG-......-CT----GA-C-A----A--------C--------G----------T---------C--------------------A- 1225
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -.....................-AC---......--A-A----...------------............A---------AAGG-......ACT-A--GA---A----A--------------------G--A----T------------------T------------- 2009
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -.....................-AC-C-......A-A-A----...C-------A---............----------AAGG-......-CT-A--GA---A----A-----------------G--G-------T-----A------------T------------- 1327
C.ZA.13.DEMC13ZA152 G.....................GGC--C...CATC-A-G----...----------A-............A---------AAGG-......-CT----GA---A----A--------C--------G----------T---A----------A------C--------A- 1381
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -.....................-ACC--......--A-A----...----------A-............A-T-------AAGG-......GCT-A--GA--------A--------C--------G-TG-------T-----A------------------------A- 1369
D.BR.10.10BR_RJ095 -..................ACAGGTTCAACTA-T---G-A---...-----------G............----------A-GG-......--------A-G------------T--C-----------G-----T-T---A---------------------------- 1483
D.CD.03.LA17MuBo C.....................----G-GCC--T---G-----...-----------G............----------A-GG-......TC---G--A-C---A--A----------------------------T---A-A-------------------------- 2045
D.CM.10.DEMD10CM009 -.....................-AC---......-----AG-G...-----------G............----------A-GG-......TC--A--GA-C---------------C-------------------T---A---------C---------------G-- 1383
D.CY.06.CY163 -.....................G---CC...AATA--G-A---...-----------G............----------A--G-......-C--AG-GA-------------------------------------T---A-A------------------A------- 1234
D.KE.11.DEMD11KE003 C.....................---TC-GTAAAT---G-T---...------------............AA---C----A-GG-......-C--A--GA--C--------------C------------------GT---A-A------------T----------G-- 1376
D.SE.12.077UG -.....................---C-GGCAAGT---G-AG--...----------A-............----------A--G-......-C-----GA--CA---------------------------------T---A-A---------A-----A--A--G---- 1243
D.TZ.04.CO6405V4 -.....................---GG-GCAG-T-----AG--...----------A-............---CC------AGG-......--------A--CA-------------C-----------G------CT---A-----------A--------A------- 1240
D.UG.10.DEMD10UG004 -.....................------GTAAAT---G-T---...------------............-----G-A--C-GG-......-C---G--A-GCA-------------C------------------CT---A----------A---T------------- 1364
D.UG.11.DEMD11UG003 C.....................------GCAAAT---G-T---...------------............----------A-GG-......-C--AG-GA--CA-------C-----C-----T-------------T---A-A------------T----------G-- 1375
D.YE.02.02YE516 -.....................----G-AACAAT---G-A---...-----------G............----------A----......-C---G--A--------A--------C-------------------T---A-A---C--------------A------- 1231
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -.....................CA----......--A-G----...----------A-............A-T--C----A-GG-......-----G--A-C-A----A-----T-----------------A---CT------------------------A------- 1222
F1.AR.02.ARE933 -.....................----G-......A-A--TG--...----------A-............A---------A-GG-......--G-A--G---A-----A-----T-------------T---A----T-----A---------------C--A------- 1317
F1.BR.11.DEMF111BR037 -.....................---GG-......--AG-TG--...C--C------A-............A----C----A-GG-......--------A--------A-----T-----------------A----T-----A------------------A-G----- 1527
F1.CY.08.CY222 -........................---......A-AG-----...----------A-............A-T-------A-GG-......--------A-C------A-----T----------------------T------------T-----------A------- 1216
F1.ES.11.VA0053_nfl -.....................------......A-A-AA---...C---------AC............A-T--C----A-GG-......--------A--------A--C--T--------T---AC---A--T-T-----A------------------A------- 1447
F1.FR.04.LA22LeRe -........................---......A-A------...----------A-............A-T--C----A-GG-......-------GA--------A-----T-----------------A----T---A--------------------A------- 1900
F1.RO.03.LA20DuCl -.....................----G-......A-AG-TG--...-----------G............--T--C----A-GG-......--G-----A-C---C--A-----T-----------------A--TGT-----A------------------A----G-- 2056
F1.RU.08.D88_845 -.....................----G-......A-AG-----...----------A-............A---------A-GG-......----A------------A-----T--C--------G--G--A--T-T---------------A--------A--G---- 1482
F2.CM.10.DEMF210CM007 -.....................--C---......A-A------...----------A-............A----C----A-GG-......-------GA--A--------------C----------T------T-T---A-A------------------A------- 1373
F2.CM.11.DEURF11CM026 -.....................---C-A......T-AG-----...----------A-............A---------A-GG-......--G----GA--------A--------C-----------------T-T-----A------------------A----GA- 1364
G.CD.03.LA23LiEd -.....................GGGGCA......A-AG----G...------------............A---------A-GG-......-C--A--GA-A-A-------------C-----T--G--------TTT------------------------A------- 2038
G.CM.08.789_10 -.....................T--GGGGCAGG---GG-----...----------A-............A---------A-GG-......-C--A--GA-A-A-------------C--------G-----A--TTT-------------------------------- 1492
G.CM.10.DEMG10CM008 -........................--CACAGG-A-AG-----...------------............----------A-GG-......-C--A--GA-A-A-------------C-----T--------A---CT------------------------A------- 1407
G.CN.08.GX_2084_08 -.....................T--GG-...G-C--AG-----...--------A-A-............A---------A-GGT......-CG----GA-R-A-------------C--------G-----A--TCT------------T------------------- 1251
G.CN.16.224GX -.....................T--GG-GCCG----AG-----...--------A-A-............A---------A-GGT......-CG----G--A-A-------------C--------G-----A--TCT---------------R--------A------- 1255
G.ES.14.EUR_0033 -.....................T--GGG......--A--AG--...--------A-A-............A----C----A-GGT......-C-----GA--GA-------------C--------------T---CT---A-A------------------A------- 1439
G.GW.08.LA57LmNe -.....................T--GGG......--A--A---...--------A-A-............A---------A-GG-......-C-----GA--GA-------------C--------G-----A---CT------------------------A------- 2046
G.KE.09.DEMG09KE001 -.....................T-TCTA......C-AT-----...----------A-............A-T--C----A-GGT......-CG----GA-C-A-C-----------C--------G-----A---CT---------------------C--A------- 1404
G.NG.12.12NG060409 -.....................T---GCACAG----AG-----...----------A-............A---------A-GG-......----AG-GA-ACA---G---C-----C--------G-----A--T-T------------------------A------- 1235
H.CD.04.LA19KoSa -.....................------GCAAAT--AG-T---...----------A-............--T--C----A-GG-......-C-----GA-C-A----A--------C-----T--G-----A---CT---T---------------------------- 2072
H.CF.02.LA25LeMi -.....................----C-GCAAAT--AG-----...------------............----------A-GG-......-----G-GA--------A--------C--------------A----T-------------------------------- 1863
J.CD.03.LA26DiAn G.....................--C---......A-A-A-G--...------------............--T--C----A----......--T----GA-----------------------------G-------T---T-A---C---------------------- 2038
J.CM.04.04CMU11421 G.....................--C---...A----A-A----...--------A-RG............--T--Y----A-GG-......--R-A--GA--GA-------------------W---CC---A---CT---M-----Y-----A--------R--R---- 1541
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -.....................------......T-AG--G--...------------............-----C----A-GGT......-------GA---A-------C-----C--------------A---CT------------T-----------A------- 1219
K.CM.96.96CM_MP535 -.....................------......C-AGTTG--...----------A-............-----C----A-GG-......--T-----A-----------C-----C-------------------T------------------------A------- 1219
01_AE.CM.11.1156_26 G.....................CA----......--A-AT---...------------............----------A-GG-......--GG---GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 1376
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -.....................CA----......--A-AT---...------------............----------A-G--......----A--GA...A----A--C-----C-------G------A---CT------------------------A------- 1339
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -.....................CA-C-G......--A-AT---CTG--------A---............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C-----------G--A---CT---T--------------------A------- 1237
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -.....................CA-C-G......A-A-AT---...------------............----------A-GGA......-CG----GA...A----A--C-----C--------------A---CT------------------------A------- 1501
01_AE.MM.14.fKSDU26 -.....................CA----......-TA-A----...------------............----------A-GGT......--G-A--GA...A-------C--T-----------------A---CT------------------------A------- 1207
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -.....................CA-C-G......A-A-AT---...------------............----------A-GGA......-C--A--GA...A-------------C--------------A---CT------------------------A------- 1963
01_AE.SE.12.070SE -.....................CA-C--......--A-ATG--...------------............--------C-A-GG-......--G-----A---A-------C-----C--------------A---CT------------------T-----A------- 1222
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -.....................CA-C-G......--A-ATG-G...--------A---............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C--------G-----A---CT------------------------A------- 1320
01_AE.TH.11.40436v09_04 -.....................CA-C-G......--A--T---...------------............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C-------G------A---CT---------C-----------G--A------- 1229
01_AE.TH.90.CM240 -.....................CA-C--......--A--T---...------------............--------C-A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C-----T-G------A---CT------------------------A---C--- 1582
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -.....................CA-C-G......A-A-AT---...------------............A-----------GG-......-GG----CA...A-A-----------C-----T--------A---CT--------------A----------------- 1390
02_AG.DE.09.701114 -.....................CA-C-G......A---A----...------------............------------GG-......--G----CA...A-A-----------C-----------G--T---CT--------------A---T-----A------- 1234
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C.....................CA-C-G......A-C-A----...------------GGCAATTTTAGG------------GG-......--G----CA...A-A-----------C--------G-----A---CT--------------A----------------- 1688
02_AG.KR.12.12MHR9 -.....................CA-C-G......C-C-A----...------------............------------GG-......--G----CA...A-A--A--------C--------------A---CT--------------A---T----------G-- 1670
02_AG.LR.x.POC44951 -.....................CA-C-G......--C-A----...--------A---............------------GG-......-GG----CA...A-A-----C-----C--------------A---CT--------------A----------------- 2018
02_AG.NG.12.12NG060304 -CAA..................CA-C-A......T-C-A----...----------A-............--T---------GG-......--G----CA...A-A-----------C-----------G--A---CT--------------A--------------G-- 1223
02_AG.NG.x.IBNG -.....................CA-C-G......--C-A-G--...------------............------------GG-......--G----CA...A-A-----------C--------------A---CT--------------A--------------G-- 1548
02_AG.PK.15.PK032 -.....................CA-C-A......T-C-A----...------------............--T---------GG-......--G----CA...A-A--------T--C--------------A---CT---T----------A--------------GA- 1586
02_AG.SE.14.098GN -.....................CAGC-G......T-C-G----...------------............------------GG-......-------CA...A-A-----------C--------------A---CT--------------A--------------G-- 1216
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B.FR.83.HXB2 A.....................ACAAAT...TCAGCTACCATA...ATGATGCAGAGA............GGCAATTTTAGGAAC......CAAAGAAAGATTGTTAAGTGTTTCAATTGTGGCAAAGAAGGGCACACAGCCAGAAATTGCAGGGCCCCTAGGAAAAAGG 2023
Gag __.__.__.__.__.__.__.__T__N__.__S__A__T__I__.__M__M__Q__R__.__.__.__.__G__N__F__R__N__.__.__Q__R__K__I__V__K__C__F__N__C__G__K__E__G__H__T__A__R__N__C__R__A__P__R__K__K__
02_AG.SN.13.9580 -.....................CA-C-G......T-C-A-G--...------------............------------GGT......--G----CA...A-A--A-----T--C-----------G--A---TT--------------A--------------GA- 1377
03_AB.RU.97.KAL153_2 -.....................CA----......--A-A----...----------A-............A-T---------GG-......-C--A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 1249
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -.....................T-----GCAG----AG-----...----------A-............A----A----A-GG-......-------GA-C-A-------------C--------G-----A--TCT-------------------------------- 1392
05_DF.BE.x.VI1310 -.....................------TCAG-T-----AGC-...------------............----------A-GG-......-C------A---A-------------C-----T-------------T-----A------T-----T---G-A------- 1405
06_cpx.AU.96.BFP90 -.....................T--GT-......-GAG-----...----------A-............A---------A-GG-......-CG-A--GA-G-A-------C-----C--------G-----A--TCT------------------------A------- 2045
07_BC.CN.98.98CN009 -.....................-AC-G-.........------...C-----------............A---------AAGG-......TCT-A--GA--------A--------C--------G----------T-------------------------------- 1355
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -.....................-AC---.........------...C-----------............A---------AAGG-......TCT-A--GA--------A--------C--------G----------T-----A------------------------A- 1215
09_cpx.GH.96.96GH2911 -.....................CA----......A-A-A----...C-A---------............----------A-GGT......--G-A--GA...A-------------C--------------A--MYT-------------------------------- 1228
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -.....................---GG-...GG-AA---T---...------------............----------A-GG-......-C--AG--A-GCA-------------C-----------------------A-A------------T-------G--G-- 1402
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -.....................CA-C-G......A-A-AT---...--------A---............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 1393
12_BF.AR.99.ARMA159 -.....................----G-......A-AG-TG--...C---------A-............A-T-GC----ATGG-......-------GA--------A------------------AC---A----T-----A--------A---T-----A------- 2028
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C..................TCA-GTGCAGCAG----AG-----...----------A-............A---------A-GG-......-C--A--GA---A-------------C-------GG-----A--TCT-------------------------------- 1407
14_BG.ES.05.X1870 -.....................T--GGG......--AT-AG--...--------A-A-............----------A-GGT......-------GA-ACA-------------C--------G-----A---CT---T--------------------A------- 1493
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -.....................CA-C-G......A-A-ATG--...------------............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------G-----------------A------- 1425
16_A2D.KR.97.97KR004 -..................CAA-AT-CAAAT---AAC-TA--G...----------A-............------------GGG......----A---....A-------------C--------G-----A---CT-------------------------------- 1386
17_BF.AR.99.ARMA038 -.....................------......C-A--TG--...C-------A-A-............A-T--C----A-GG-......-C------A-A------A-----------------------A----T------------------------A------- 1237
18_cpx.CU.99.CU76 -.....................CA----......A-C-A----...------------............--A-----C-A-GG-......--G-A--GA...A----------------------------A----T-------------------------------- 1334
19_cpx.CU.99.CU7 -.....................------TCACAT---------...----------A-............--T-------A-GG-......-T------AG----------------C-------------------T---A-----------A--------A------- 1252
20_BG.CU.99.Cu103 -.....................T--GG-GCAGG---AT-----...C-------A-A-............A---------A-GG-......-C--A--GA-A-A----------T--C--------------A---CT-------------------------------- 1501
21_A2D.KE.99.KER2003 -.....................-----CTCAG-T-T---AG--...------------............----------A-GG-......-C--A--GA---A----------T--C-------------------T---A-A------------------------A- 1231
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -.....................CA-C--......A-AGGT---...------------............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------------C--------------A---CT-A----------------------A-G----- 1222
23_BG.CU.03.CB118 -.....................C--GG-GCAGG---AT-----...--------A---............A----C----A-GG-......-C--A--GA-A-A----------T--C-----------T--A---CT-------------------------------- 1475
24_BG.ES.08.X2456_2 -.....................T--GG-GCAGGG--AT-----...--------A-A-............A-----------GG-......-C-----GA-A-A----------T--C--------G-----A---CT---A-A-------------------------- 1486
25_cpx.CM.02.1918LE -.....................T--GG-ACAG----AG-----...------------............----------A-GG-......-C-----GA-A-A-C--A--------C--------G-----A--TCT---------------A-----A--A------- 1234
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 G.....................CA----......--A-A----...T--G-----G--............----------AAGG-CAG...AG-G----A---A----A--------C--------------A---CT--------------A------C--A--G---- 2034
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -.....................T--GG-GCAGT-A-AG-----...----------A-............--------C-A-GG-......--G-A--GA---A-------------C--------G-----A--TCT-------------------------------- 2020
28_BF.BR.99.BREPM12609 -.....................------......A-A--TG--...------------............--T--C----A-GG-......--------A--------A-----T-----------------A----T------------------------A------- 1389
29_BF.BR.01.BREPM16704 -.....................------......A-A--TG--...----------A-............A-T--C----A-GG-......-------GA--------A-----T-----------------A----T------------------------A------- 1424
31_BC.BR.04.04BR142 -.....................-AC---......A-A-A----...------------............A---------AAGG-......-CT-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------TT------------------------------A- 1474
32_06A6.EE.01.EE0369 -.....................CA----......--A-A----...----------A-............A-T---------GGA......-C--A--GA...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 1658
33_01B.ID.07.JKT189_C -.....................CA-C-A......A-AGGT---...------------............--------C-A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C------------...---CT------------------------A------- 1324
34_01B.TH.99.OUR1969P -.....................CA-C-G...G--AA--TG--G...------------............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C--------------A---TT------------------------A------- 1225
35_AD.AF.07.169H -.....................CA-C--......A-A-A---C...------------............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------------C--------------A---CT---------------------------G--A- 1226
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -.....................CA-C--......--AGGT---...-----A------............A-----------GG-......-------CA...A-A--A--------C--------G-----A---CT-------------------------------- 1225
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -.....................CA-C-G......A-A-G----...--------A---............A---------A-GGT......-C--A--GA-A-A----A--------C--------G-----A--TCT------------------------A------- 1219
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -.....................------......T-AG-TG--...--------A-A-............--T--C----A-GG-......-C-----GA-C------A-----------------------A----T-----A------------------A------- 1434
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -.....................-ATC-A......A---A----...---G--------............----------A-.........-C-----G--C-----------------------------------T-----A-------------------------- 1491
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -.....................------......A-AG-TG--...----------A-............A-T--C----A-GG-......-------GA--------A-----T-----------------A----T---A-A------------------A--G---- 1506
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -.....................------TCC--TA--G-AG--...------------............----------AAGG-......TC------ACC-A----A--------C--------G--G-------T------------------------------A- 1234
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -.....................---GG-......A-AG-TG--...C-----------............A-T--C----A-GG-......-C------A--------A-----T-----------------A----T-----A------------------A------- 1559
43_02G.SA.03.J11223 -.....................T--GG-GCAG----AG-----...----------A-............----------A-GG-......-C-----GA-A-A----------T--C--------G-----A--TCT-------------------------------- 1551
44_BF.CL.00.CH80 -.....................------......A-AG-TG--...----------A-............A-T--C----A-GG-......-------GA--------A-----------------------A----T-------------------------------- 1465
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -.....................CA--G-ACAAACCTA-TG--G...------------............----------A-GG-......--G-A----...A-------------C--------------A---CT-------------------------------- 2015
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -.....................---C--......A-A-ATG--...C---------A-............A-T--C----A-GG-......-------GA--------A-----T-----------------A----T------------------------A------- 1461
47_BF.ES.08.P1942 -.....................---GC-...---AA-GT----...----------A-............-------A----GG-......--G-----------C-------------------G------A----T-----A-------------------------- 1465
48_01B.MY.07.07MYKT021 -.....................CA-C-A......-GAGGT---...------------............--------C-A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT---------C--------------A------- 1228
49_cpx.GM.03.N26677 -.....................CA----......T-C-A----...----------A-............----------A-GG-......--G-----A...A-------------C--------------A---CT-----A-------------------------- 1452
50_A1D.GB.10.12792 G.....................CA-TC-......T-A-A----...------------............----------A-GG-......--G-A--G-...A-------------C--------------A---CT------------T------------------- 1431
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -.....................--T-G-...G--A---G----...------------............---------------......-------GA-C------------T----------------------T-----A-------------------------- 1230
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -.....................CA-C-A...CATR-A-AT---...------------............----------A-GG-......-C--A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A------- 1337
53_01B.MY.11.11FIR164 -.....................CA-C--......--A--T---...------------............----------A-GG-......--G----GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A------- 1363
54_01B.MY.09.09MYSB023 -.....................-----C...C--C--------...-----A------............---------------......---G---GA-C---C-----------------------------TGT------------------------------A- 1422
55_01B.CN.10.HNCS102056 G.....................CA-TC-......A-A-AT---...------------............----------A-GG-......--G-----A...A-------C-----C-------G------A---CT---------------A--A-----A------- 1333
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -.....................CA-C-G......--C-A----...-----A------............-----------AGG-......--G---TCA...A-A--A-----T--C--------------A--TCT------G-------A--------------G-- 1368
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -.....................-AC--G.........------...------------............A---------AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G----------T------G-----T-----------------A- 1219
58_01B.MY.09.09MYPR37 -.....................CA-C-A......A-AGGT---...--------R---............----------A-GG-......A-C-R--RA...A-------C-----C------------------TT-----A------------------A------- 1368
59_01B.CN.09.09LNA423 -.....................CA-C-G......A-A--T---...------------............----------A-GG-......--G-A--GA...A-------C-----C-------G------A---CT------------------------A------- 1216
60_BC.IT.11.BAV499 -.....................-AC---......--A-A----...-----------G............A---------AAGG-......-CT-A--GA-C-A----A--C-----C--------G---------CT---T---------------------------- 1995
61_BC.CN.10.JL100010 -.....................-AT-G-.........G-----...C-----------............A---------AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G--G-------T------------------------A------- 1456
62_BC.CN.10.YNFL13 -.....................-AC-G-.........G-----...------------............A---------AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G----------T------------------------------A- 1364
63_02A.RU.10.10RU6637 -.....................CA-C-G......T-C-A----...------------............------------GG-......--G-A--CA...A-A--A--------C------------------CT-------------------------------- 1564
64_BC.CN.09.YNFL31 -.....................-AC---.........GT----...C-----------............----------A---T......--------------C-------------------------------T-----A-------------------------- 1377
65_cpx.CN.10.YNFL01 -.....................-AC---.........------...------------............----------AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G----------T---A-A------------------------A- 1406
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -.....................CA-C--......A-A-AT---...----------A-............----------A-GG-......-CG-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------T------------------- 1372
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -.....................CA-C-G......--A-GTG--...----------A-............----------A-GG-......-CG-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT---------C--T------------------- 1363
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-.....................---GG-...------G-----...------------............---------------......---------CC---------------------------G-----T-T-----A---------A--------A------- 1396
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -........................---......--A------...----------A-............A-T--C----AAGGT......---G---GA--------A-----T------------C--A-A--T-T---T-A--------A---------A-----A- 1473
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -........................---......A-A--T---...----------A-............A-T--C----A-GG-......--------A--AA----A----------------G------A--TCT---------C----A----------------- 1527
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -.....................-----A......A-AG-TG--...--------A-A-............A-T-------A-GG-......--------AG-------A-----T--C--------------A----T------------------------A--G---- 1528
73_BG.DE.01.9196_01 -.....................T--GGG......--A--A---...---C----A-A-............A---------A-GGT......-C-----GACAGA-------------C--------G-----A---CT---T--------------------A------- 1543
74_01B.MY.10.10MYPR268 -.....................CA-C-A......--AGGT---...------------............----------A-GG-......-CG-A--GA...A-------C-----C--------------A---CT------------------------A------- 1320
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -.....................-ACGG-.........G-----...Y-T---------............----------AAGG-......-CT-A--GA--------A------------R-------------T-T-----A------------------A------- 1308
78_cpx.CN.13.YNTC19 -.....................CA-C--......--A-AT---...------------............---------------......-C--------C---C-------------------------------T-----A-------------------------- 1180
79_0107.CN.15.SX15DT013 -.....................CA----......-TA-AT---...--------A---............----------A-GG-......-C--AG--A...A----A--------C--------------A---CT------------T-----------A------- 1400
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -.....................-AC---.........------...------------............-----C---------......---------CC---C-------------------------------T-----A-------------------------- 1198
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -.....................-AT-G-.........-A----...------------............----------A----......----------C---C-----C-----C--------G----------T------------------------------A- 1207
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -.....................-AC-G-.........G-----...C-----------............A---------AAGGT......GCC-A--GA--------A--------C--------G----------T---A-A------T------------------- 1371
86_BC.CN.13.15YNHS18 -.....................-AT---.........GT----...------------............-----C----AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G----------T-----A------T-----------------A- 1168
87_cpx.CN.12.DH32 -.....................-AT---.........------...------------............A---------AAGG-......-CT-A--GA--------A--------C--------G----------T-------------------------------- 1386
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -.....................-AC-G-.........G-----...C-----------............A---------AAGG-......-CT-A--GA--------A-----------------G----------T---T-A-------------------------- 1228
90_BF1.BR.11.BRGO6043 G.....................------...-----C----C-...------------............--G-------AC--TCCTAACA---A--G----A---------------------G------A----T---A-A---------A--------A------- 1411
O.CM.96.LA51YBF35 CCAG.........CAAGATCTA-A-GGAGGG-ACA-AG-AG--...T-C-----A---............--GC-AAA-TCA---......AG--A-GG-CC-A-A-----------C-----G-----------TGT---A--------TC-A--A------------- 2082
O.CM.96.LA52YBF39 CCAG.........CAAGAACTA-G-GGAGGA-ACA-AT-AG--...T-C---------............--GC-AGGCCCA-TT......AGG-A-GG-CC-A-A--A--------------A-----G--A--TGT---A--------TC-A--A-----A--G--A- 2090
O.CM.99.99CMU4122 CCAG.........CAAGATCTG-A-GGAGGA-ACA-AG-AG--...T-T-----A---............--GC-AAA-CCAGGA......AGG-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A--------G--A- 1517
O.CM.x.pCMO2_3 CCAT.........CAAGATTTG-A-GGAGGG-ACA-AG-AG--...T-T-----A---............--GC-AAA-CCAGGA......AGG-A-GGACC-A-A--A--------------A-----G--A--TCT---A--------TC-A--A-----A--G--A- 2090
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO CCAG.........CAAGATTTG-A-GGAGGA-ACA-AG-AG--...T-C-----A---............--GC-AAA-CCA--T......AGG---GGAGC-A-A--A--------C-----------G--A----T---A-A------TC-A--A-----A------- 1518
O.FR.06.RBF206 CCAG.........CAAGATCTA-A-GGAGGA-ACT-AT-AG--...T-C---------............--GC-CAA-CCA--T......AG----GG-CC-CCA--A--------------G--------A----T---A-A---------A--A-----A------- 2089
O.GA.10.10Gab1190 CCAG.........CAAGATTTG-G-GGAGGC-GCA-AG-AG--...T-C-----A---............--GC-AAA-CCA--T......AGGG---GA---A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A------T--A--A--A--A-G----- 1246
O.GA.11.11Gab6352 CCAG.........CAAGATCTG-A-GGAGGA-ATA-AT-AG--...T-C-----A---............--GC-AAACCCAGTT......A-----GG-CC---A--A--C--T--C-----A-----G--A----T---A-A---------AAG------A-GG--A- 1243
O.SN.99.99SE_MP1300 C............CAAGATCTG-AGGGAGGA-ACT-AG-AG--...T-T-----A---............--GC-AAACCCAGGT......AGG-A-GG-CC-A-A--A--------------A--------A--TCT---A--------TC-A--A-----A--G--A- 2085
O.US.10.LTNP GCAG.........CAAGATTTG-G-GGGGGA-ACA-AG-TG-C...T-T-----A---............--GC-GAACCCA--T......AGG---GGAGC-A-A--A--------C-----A-----G--A--T-T---A-A-------C-A--A-----A------- 2007
N.CM.15.S4858 -............CAGCCAACA--T-G-...ATC............T-TGCA--A---............--A--C----AAGG-......AT---G-GA-CCA----A--------------------G--C--TTTG--A-----C--T-A---------A-G----- 1522
N.FR.11.N1_FR_2011 -............CAGCCAACA--T---...ATC............T-TGC---A--G............--A--C----AAGG-......AT---G--ACCCA-------------------------G--C--TCTG--A-----C--T-A---------A-G----- 1397
P.CM.06.U14788 TAATCAAGCTAGCCAAGAATTA-A-GGAGGG-ATA-A--AG-T...T-T--------T........................GGA......--G------CCA--------C--T--C-----A----T---A----T---A-AG--C----A---A-----A-G--G-- 1500
P.FR.09.RBF168 TAATCAAGCTAACCAAGATTTA-A-GGAGGG-ATA-A--TG-T...T-C--------T........................GGA......--G---W--CCA--------C--T--C-----A---AT---A----T---A-AG--C--T-A---A-------G---A- 2067
CPZ.TZ.06.TAN5 -............ACAAGTGCAG--GGGGGAATCAA-.........---C-----G--............--A--AAGGCCACC-TTA...AG--AGGGCCAGT-GC-A-----T--C-----A---AT---C--------A--------T--A-----A--A--G--A- 2136
CPZ.US.85.US_Marilyn G.....................-A---C...C-CT-A-G-G--...T-TC-A----A-............--A--CGC-G----G......-C-G-G-GA-AAA-C--A-----T--------------G--A--TCT------------------T--A--A-G---A- 2071
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CCAC.........CAAGATCTA-A-GGAGGA-ACA-AG-AG--...T-C-----A---............--GC-AAACCCA--T......A-G---GG-CC-A-A--A-----T--C-----A-----------TTT---A-A------TC-A--A-----A-G----- 1502
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CAACCAAGCYAGCCAAGACTTG-A-GGGGGA-ACA-AG-AG-C...T-T-----A---........................GGA......--G---GG-CCA--------C--T--C-----A--GCT------T-T---A-AG--C--T--A--A--G----G---A- 1376
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B.FR.83.HXB2 GCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT.........GAGAGACAG......GCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTCCTACAA............GGGAAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACCAGA................ 2150
Gag G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__E__R__Q__.__.__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__E__.__.__.__.__._
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__R__.__.__.__.__.__
A1.CD.02.LA01AlPr ----------------C-----------T--------G--C------.........---------......----------------GA--T---------A----............---G-----G--A-------C---------------................ 2161
A1.CM.08.886_24 ----------------G-----G-----------------C------.........--A------......-----------------A--T---------AG---............---G----------------C---------------................ 1612
A1.ES.15.100_117 ----------------------G--------------------C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---------------C----C-----A-----TG--................ 1619
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------G-----------------C--C---.........--A------......--A--------------A--T---------AG---............A--G--------A-------CC--------------................ 1521
A1.PK.15.PK034 ----------------------G-----T-----------C--C--A.........--A------......--------------------T---------A----............A-----------A-------CC----------T---................ 1751
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------G-----G-----T-----------C--C---.........---------......----------------GA--T---------A----............---G--------A-------CC--------------................ 1501
A1.SE.13.078SE ----------------G-----G-----------------C--C---.........---------......------------------C-T---------A----............---G----------------C---------G-----................ 1358
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------------G-----G-----------------C--C---.........---------......-----------------A--T---------AG---............---G--------A-------C---A------A-G--................ 1499
A2.CM.01.01CM_1445MV -T--C-----------G-----------T--------------C---.........---------......-----------------A---------C--A----............A--G--------A--C----CC---------A----................ 1349
A3.SN.01.DDI579 ----------------G-----G-----------------C--C---.........---------......-----------------A------------A----............---G--------A-------C---------------................ 1351
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----------------G-----------T-----------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............A--G-----------C----CC----AAG---T---................ 2146
A6.BY.13.PV85 ----C--------------------C--T-----------C--C---......ACT---------......----------------GA--T---------A----............A--G----------------C---------------................ 1610
A6.IT.02.60000 -------------------------C--T-----------C------.........---------......-----------------A--T---------AG---............---G----------------C---------------................ 2155
A6.RU.11.11RU6950 ---------G---------------C--T-----------C--C---.........---------......----------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C---------------................ 1674
A6.UA.12.DEMA112UA024 -------------------------C--T-----------C--C---.........---------......----------------GA------------AG---............A--G----------------C---------G-----................ 2174
B.AR.14.DEMB14AR003 -------------------------------G---------------.........--A------......-----------------AC-----------C----............--------------------C---------------................ 2152
B.BR.10.10BR_MG035 ------------------G---------------------G------.........----A----......------------------------------C----............---G--------------C-----------------GCCAACAGCCCCACCA 1644
B.CU.14.14CU005 ----------------C------------------------------.........---------......------------------------------C----............---------G----------C-----A---G-T---................ 1361
B.DE.13.366396 -T-----------------------G---------------------.........-----G---......-----------------A------------C----............---G-----------C--C-----------------................ 1361
B.DE.13.947915 ----C-------------G---------------------------C.........---------......-----------------A------------C-G--............---G-----------C----C---------------................ 1370
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------------------------------------C--C--A.........--A------......-----------------A------------C----............A--------------------C--------------................ 2107
B.ES.15.100600 ------------------G----------------------------.........---C-----......------------------------------C----............---G-----G--A--C----------A---------................ 1579
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------G-----G------------------------------.........---------......-----------------A-----------------............---------G--------C-----------------................ 1399
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------T------------------.........---------......------------------------------C----............---------------C--C-----------G-----................ 1528
B.PH.15.DEMB15PH003 -------------------------------------------C---.........-----G---......-----------------A------------C----............---------G--A-------C-----------T---................ 2173
B.RU.11.11RU21n -----------------------------------------------.........---------......------------------------------C----............---G--------------C-----------------................ 1709
B.SE.15.102SE ----------------------------------------C---GA-.........---------......-----------------A------------C----............------------------C-------A---GA----................ 1367
B.TH.10.DEMB10TH002 ----C-----------------G--------------G--C--C---.........---------......----------------GAT-----------C----............------------------------------------GAGCAGACCAGA.... 1472
B.US.16.2609 -----------------------------------------------.........---------......-----------------A------------C----............---G--------------------------------................ 1442
C.BR.11.DEMC11BR035 ----------------------------T-----------C---GA-.........-----G---......-----------------A--T---------C----............---G--------A-----C--C--------------................ 1561
C.CN.10.YNFL19 -----------------------------------------------.........---------......-----------------A------------C----............---------G----------------A----A----................ 1503
C.DE.10.622166 ------------------GA--------------------C------.........---------......-----------------A--T---------C----............------------------C-----A-A---G-----GCCAACAGCCCCACCT 1362
C.ES.15.100_118 -------------------------------------G--C------.........-----G---......-----------------A--T---------C-G--............---G--------A-----C--C--------------GCCAACAGCCCCACCA 1592
C.ET.08.ET104 ----------------------------------------C------.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G--------------C-----------------................ 1352
C.IN.15.NIRT008 ----------------------------T--G--------C------.........-----G---......-----------------A--T---------C----............---G--------------C-------A----A----................ 1346
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------------------------------------C-----A.........--A--G---......-----------------A--T---------C----............---G--------------C-------A---G-----GCCAACAGCCCCACCA 2152
C.NG.10.10NG020523 ------------------G---------------------C------.........--A--G---......-----------------A--T---------C----............------------------C------------A-G--................ 1350
C.NP.11.11NP016 ----------------------------------------C------.........---------......-----------------A--T---------C----............------------------C--C--------------................ 1334
C.PK.14.DEMC14PK009 ----------G--------A--------------------C----A-.........---------......-----------------A--A---------C----............---G-----------C--C-----------------................ 1577
C.SE.15.100ET ----------------------------------------C------.........-----G---......------------------C-T---------A----............---------------C--C-----------------GCCAACAGCCCCGACA 1368
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------G--A--------T--G---------------.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G-----G--A-----C-------A----A----................ 2136
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------------------G------------G---------------.........---------......-----------------A------------C----............---------------C--C-------A---GA----ACCAACAGCTCCACCA 1470
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----------------G-G---------------------C------.........--A------......--G--------------A--T---------A----............A--G-----G--------------------------GGCAACAGCCCCCCTT 1524
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------------C----------------------C------.........---------......-----------------AC-T---------C----............---G-----------C--C--C--------------GCCAACAGCTCCCCTT 1512
D.BR.10.10BR_RJ095 ----C--------------------------G--------G--C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---------G--------------------------................ 1610
D.CD.03.LA17MuBo ------------------GA--------------------C--C--G.........--A------......-----------------A--T---------C----............---------G-----C--------------------................ 2172
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------------C---.........--A------......----------------G---T---------A----............---------G--A--C--------------------GCCAACAGCCCCACTA 1526
D.CY.06.CY163 ----------------------------T-----------C--C---.........--A------......--------------------T---T-----C----............--------------------------A---------................ 1361
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------G--------------------C---.........--A------......--------------------T---------C-G--............---------G-----C--C------G----G-----................ 1503
D.SE.12.077UG ------------------G------------------------C---.........--A------......--------------------T---------C----............------------------C-----------------................ 1370
D.TZ.04.CO6405V4 -------------------------------------------C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---------G-----C--C-----------------................ 1367
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------G--------------------------------C---.........--A------......----------------GAT-T---------C-G--............---------------C--C-----------------................ 1491
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------G------------------------------C--C---.........--A------......-----------------T--T---------CG---............---------------C--C--------A--G-----................ 1502
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------C---.........---------......----------------GA------------AG---............---G-----G--A--C--------------------................ 1358
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------G---------------------C--C---.........--A------......----------------GA--T---------C----............---G-----G--A-----------------------................ 1349
F1.AR.02.ARE933 ------------------GA--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-----------------................ 1444
F1.BR.11.DEMF111BR037 ------------------GA-----G--------------C--C---.........---------......-----------------A--T---------A----............---G--------------C-----------GA----................ 1654
F1.CY.08.CY222 ----C--------------A--------T-----------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G--------A--C--------------------................ 1343
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------------A--------------------A--C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G-----C--A-----C-------A---G-----................ 1574
F1.FR.04.LA22LeRe ------------------GA--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----C--A-----------------------................ 2027
F1.RO.03.LA20DuCl ----C--------------A-----------G--------C--C---.........---------......-----------------A--T---------C----............---G-----C--A-------------A-CAGAACAGACCAGA.......... 2189
F1.RU.08.D88_845 ------------------GA-----------------------C---.........---------......----------------GA--T---------AG---............A--G----------------C---R-------T---................ 1609
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------G-----------------------------C--C---.........---------......-----------------AC-T------C--AG...............C--G-----C----------------A---------................ 1497
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----------------------------T-----------C--C---.........---------......-----------------A------------C-GGG............---------------------C----A---------................ 1491
G.CD.03.LA23LiEd ----------------------G-----T-----------------A.........---------......-----------------A------------AG---............---G-----------C----------A---G-----................ 2165
G.CM.08.789_10 ------------------G---G-----T-----------C--C--A.........---------......------------------C-----------C----............---G--------A--C---A------A---------................ 1619
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------------------G--G--------------C--C--A.........--A------......-----------------A------------AG---............--------------------------A---------................ 1534
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------G---G-----T--------R--C--C--A.........---------......-----------------A--T---------A----............---G-----G--------C-------A---G-T---................ 1378
G.CN.16.224GX ------------------G---G-----T-----------C--C--A.........---------......-----------------A--T---------A----............A--G-----------C--C-------A---G-T---................ 1382
G.ES.14.EUR_0033 ----------------------G-----T-----------C--C--A.........---------......-----------------A------------A----............---G-----------------C----A---G-----................ 1566
G.GW.08.LA57LmNe ----------------------G-----T-----------A--C--A.........---------......-----------------A--T---------C----............---G----------------C-----A---G-T---................ 2173
G.KE.09.DEMG09KE001 ----C-----G-------G---------T-----------C--C--A.........--A------......-----------------A--T---------A----............A--------------------C----A---G-----................ 1531
G.NG.12.12NG060409 ------------------G---G-----T--------G--C--C--A.........---------......-----------------A------------C----............---------------C--------------------................ 1362
H.CD.04.LA19KoSa -T-----------C----G---------T--G--------C-----A.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----------C--------------GA----................ 2199
H.CF.02.LA25LeMi ----------------------------T--G--------C--C--A.........---------......-----------------A--T---------AG---............A--G-----------------C--------GA----................ 1990
J.CD.03.LA26DiAn ----------------------------------------C--C---.........---------......-T---------------A--T---------AG---............A--G-----------C-----C--------------................ 2165
J.CM.04.04CMU11421 -----------------C----------Y-----------C--C---.........---------......-----------------R------------A----............R--G-----------C-----Y--------R-----................ 1668
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------G--A--------T--G--------C---T--.........---------......------------------T--------CT-A----............A-AG--------A-------------A---------................ 1346
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------G-----------T--G--------C--C---.........---------......-----------------A------------C----............---G--------------------------------................ 1346
01_AE.CM.11.1156_26 -T--------------G-----------T--------G--C--C--C.........--A------......-----------------A--T---------AG---............---G--------A-------C---------------................ 1503
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -T--------------G--A--------T-----------C--CC--.........---------......-TG-------------GAC-G---------A----............------------C--C--C-C----------A----................ 1466
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -T--------------------------T--G--------C--C---.........---------......-----------------A--T--------...---............A-------------------C------------G--................ 1361
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -T--------------G-----------T-----------C--C---.........---------......--------------A---C-T---------A----............------------A--C----A-----------T---................ 1628
01_AE.MM.14.fKSDU26 -T--------------------------T-----------C--C---.........---------......--------------A-GAC-T---------C----............---------------C----C---------------................ 1334
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -T--------------G-----------T-----------C--C---.........---------......-----------------AC-G---------A----............---------G--A--C----A---------------................ 2090
01_AE.SE.12.070SE -T--------------------------T-----------C--C---.........---------......--------------------T---------A----............A-----------A--C----C---------------GCCAACAGCCCCACTA 1365
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -T--------------------------T-----------C--C---.........---------......-----------------A--T---------A----............---------G--A-------C---------------................ 1447
01_AE.TH.11.40436v09_04 -T--------------------------T-----------C--C---.........---------......----------------GA--T---------CT---............---------G--------C-C---------------................ 1356
01_AE.TH.90.CM240 -T-----------C--G-----------T-----------C--C---.........---------......-----------------A--T---------A----............---------G----------C---------------................ 1709
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------G--A--------------------C--C---.........---------......--G--------------A--T---------A----............---G----------------C---------G-----................ 1517
02_AG.DE.09.701114 -T--------------G-----------------------C------.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G--------A-------C----------A-G--................ 1361
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------------------G------------------------.........---------......-----------------A--T---------A----............---G--------A-------C-----------AG--................ 1815
02_AG.KR.12.12MHR9 -T--------------G-----------------------C---C--.........--A------......-----------------A--T---------AG---............---G----------------C------------G--................ 1797
02_AG.LR.x.POC44951 ----------------------------------------C------.........---------......-----------------A--T---------AG---............A--G--------A--C----C------------G--................ 2145
02_AG.NG.12.12NG060304 ---------G------G-----------------------C------.........--A------......--------------------T---------AG---............---G--------A-------C---------------................ 1350
02_AG.NG.x.IBNG ----------------G--A--------------------C------.........---------......-----------------A--T---------AG---............---G--------A-------C------------G--................ 1675
02_AG.PK.15.PK032 ----------------------------------------C------.........---------......-----------------A--T---------AG---............------------A--C----C---------------................ 1713
02_AG.SE.14.098GN -T--------G-----------------------------C--C---.........---------......-----------------A------------AG---............---G--------A-------C-----------AG--................ 1343
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HIV-1 Genomes

Gag p7 nucleocapsid end Gag p1 start Gag p1 end Gag p6 start
Pol start

Gag-Pol -1 ribosomal slip site

B.FR.83.HXB2 GCTGTTGGAAATGTGGAAAGGAAGGACACCAAATGAAAGATTGTACT.........GAGAGACAG......GCTAATTTTTTAGGGAAGATCTGGCCTTCCTACAA............GGGAAGGCCAGGGAATTTTCTTCAGAGCAGACCAGA................ 2150
Gag G__C__W__K__C__G__K__E__G__H__Q__M__K__D__C__T__.__.__.__E__R__Q__.__.__A__N__F__L__G__K__I__W__P__S__Y__K__.__.__.__.__G__R__P__G__N__F__L__Q__S__R__P__E__.__.__.__.__._
Pol _F__F__R__E__D__L__A__F__L__Q__.__.__.__.__G__K__A__R__E__F__S__S__E__Q__T__R__.__.__.__.__.__
02_AG.SN.13.9580 ----------------------------------------C------.........--A------......----------------GA--T-------T-AG---............---G----------------C--------A-A----ACCATTTCCTCAGAGC 1520
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------------------------C--T-----------C--C---.........---------......----------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C---------------................ 1376
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C-----G-----------G-----T-----------C--C---.........---------......----------------GA--G---------AG---............A--G--------A-------------A---G-----................ 1519
05_DF.BE.x.VI1310 ----------------G-GA--------------------C--C---.........-----G---......-----------------AG-T---------C----............---G-----------C--C--C-----------G--................ 1532
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------------------G-----T-----------------A.........---------......-----------------A------------A----............---G----------------------A---G-----................ 2172
07_BC.CN.98.98CN009 -------------------A---------------------------.........---------......--C--------------A--------C---C----............------------------------------------................ 1482
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------------------------C------.........--A--G---......--G--------------AT-T---------C----............---G--------------C--C--------------................ 1342
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------G-----------------------C--C---.........---------......-----------------A--T---------A----............A--G-----------C----CY-----------G--................ 1355
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------G-------------C----------CC-A......GAAAGA------......-----------------A--T---------A----............A--------------C--C-----------------................ 1532
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C-----------G--------------------G--C--C--C.........---------......-----------------A--T---------AG---............---G-----------------C--------G-----................ 1520
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------A--------------------C--CC--.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-------A---G-----................ 2155
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------------G-----T-----------C--C-TG.........--A------......-----------------A------------A----............A--G-------------------------------GACCAACAGCCCCACCA 1550
14_BG.ES.05.X1870 ----------------------G-----T-----------C--C--A.........---------......----------------GA--T---------AG---............---G----------------CC----A---G-T---................ 1620
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -T--------------GG----------T-----------C--C---.........---------......----------------GAC-T--------...---............--------------------C---------------................ 1549
16_A2D.KR.97.97KR004 ----C-----------G-----------T-----------C--C---.........---------......-----------------A--T---------C---G............C--G----------------C----------A----................ 1513
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------GA--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-------A---G-----................ 1364
18_cpx.CU.99.CU76 ----------------G--A--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----------------C----AA--G-----................ 1461
19_cpx.CU.99.CU7 -------------------------G-----------------C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G--------A--C--C-----------------................ 1379
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------------G-----T--------G--C--C--A.........---------......-----------------AC-T---------C----............---------------------C--------G-----................ 1628
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------------G----------G------C--G.........--A------......-----------------A--T----------C---............---G-----G-----C--------------GT----................ 1358
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T--C-----------G-----------------------C--C---CTTACTCTT---------......-----------------A--T---------AG---............---G-----------C----C----G-------C--................ 1358
23_BG.CU.03.CB118 -A--------------------T-----T-----------C--C--A......GAA-G-------......-----------------AC-T---------C----............---------------C----C-----A---G-T---................ 1605
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------G-----------G-----T-----------C--CT-A.........---------......-----------------AC-T---------C----............---------G-----C----C-----A---G-T---................ 1613
25_cpx.CM.02.1918LE ----------------------T-----T-----------C--C--A.........---------......----------------G-------------AG---............A--G-----------C-----C----A---G-----................ 1361
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------G------------------------C---.........---------......----------------GAT--------C--A----............---G----------------C---------GTT--T................ 2161
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------------GA--G-----T-----------C-----A.........---------......-----------------A--T---T--C--A----............A--G-----------------C----A---G-----................ 2147
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------GA-----------------------C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G-----C--A-----C-------A---G-----................ 1516
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------A--------------------A--C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G-----C--------C-------A---G-----................ 1551
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------------------------------C----A-......AAT-----G---......----------------GA--T---------C----............---G--------------C--C--------------GCCAACAGCCCCGCCA 1620
32_06A6.EE.01.EE0369 -----------------C-------C--T-----------C--C---.........---------......-----------------A--T---------AG---............---G-----------C----------A---G-----................ 1785
33_01B.ID.07.JKT189_C -T--------------GC----------T------------------.........--A------......------------------C-----------C----............---G-----------C--C-----A---C-------................ 1451
34_01B.TH.99.OUR1969P -T--------------G-----------T-----------C--C---.........----A----......AT---------------AT-T---------A----............---------G--------C-C---------------................ 1352
35_AD.AF.07.169H ----------------G--A--------------------C--C---.........---------......-----------------A--T---------A----............C--G--------A-------C----G----------................ 1353
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------------G-----------------------C--C---......AAT--A------......-----------------A--T---------AG---............---G----------------C---------------................ 1355
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----------------------------------------C--C---.........---------......----------------GA--T---------AG---............A--G--------A-------C------------G--................ 1346
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------GA--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G-----G--A-----C-----------G-----................ 1561
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------------------------CT---C------.........--A------......-----------------A------------A----............---G---------------------------A----GCCAACAGC....... 1627
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------GA---------------------------.........---------......---------------------------C-------............---G--------------C-------A---G-T---................ 1633
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -------------------------T--------------C------.........-----G---......--------------------T---------C----............---G--------------C-------A---GT----GCCAACAGCAGCGGAC 1377
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------GA--G-----------------C--C---.........--A------......-----------------A--T----------G---............---G-----C--A-----C--C----A---G-----GCCAAGGCCAGA.... 1698
43_02G.SA.03.J11223 ----------------------G-----T-----------C--C--A.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G-----------C--C-----------G-----................ 1678
44_BF.CL.00.CH80 ----------------G--A--------T-----------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G--------A-----C-C-----A-----T---................ 1592
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------G-----------T--------------C---.........---------......-----------------A--T---------AG--G............A--G-----------C----C------------G--................ 2142
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------------GA--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---G-----C--A-----C-------A---G-----................ 1588
47_BF.ES.08.P1942 ----------G--------A--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------AG---............---G-----------------C----A---G-----................ 1592
48_01B.MY.07.07MYKT021 -T--------------------------T------------------.........---------......--------------A---C-----------C----............---G-----------C---A----------------................ 1355
49_cpx.GM.03.N26677 ---------G------G--A-----------------G--C--C--A.........-C-G-----......----------------GA--T---------C----............---G-----------------C----A---------................ 1579
50_A1D.GB.10.12792 ----------G--C--------G--------------------C---......AAT--A------......-----------------A--T---------C----............A-----------------C--C--------------................ 1561
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------------------------------C---.........---------......------------------------------C----............---------G--------------------------................ 1357
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -T--C-----G-----GC----------T-----------C--C--G.........---------......-----------------A--T---------A----............A--------G----------C---------G-Y---................ 1464
53_01B.MY.11.11FIR164 -T--------------G-----------T------------------.........---------......------------------C--------K--C----............---G-----R-----C--C-----R-A-C-------................ 1490
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------------------------------------......AAT---------......-----------------A--------C---C----............---------------C----------A---------................ 1552
55_01B.CN.10.HNCS102056 -T--------------G-----------T-----------C--C---.........--A------......----------------G-C-G---------A----............---------G--A-------C---------------................ 1460
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------------------------------C------.........--A--G---......-----------------A--T---------A----............---G--------A-------C------------G--................ 1495
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------------------------------C------.........--A------......------------------C-G---------C----............---G--------------C-----------------................ 1346
58_01B.MY.09.09MYPR37 -T--------------G-----------T------------------.........---------......-----------------AT--------C--A----............A--G-----------C--C-----R---C-------................ 1495
59_01B.CN.09.09LNA423 -T--------------G-----------T--------------C---.........---------......-----------------A--T--------...---............A-----------A-------CC--A-----------................ 1340
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------------------------------C------.........--A--G---......----------------G---T---------C----............---G--------A-----C--C-----------G--................ 2122
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------------------------------C------.........--A------......--------------------T---------C----............---G--------------C--C--------------................ 1583
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------------------------------------C---G--.........--A--G---......-----------------A--T---------C----............---G--------A--------C--A-----G-----................ 1491
63_02A.RU.10.10RU6637 -------------------------C--T-----------C--C---.........---------......----------------GAC-T---------A----............C--G--------A-------C---------------................ 1691
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------------------------------------------.........---------......--------------------------C---C----............------------------------------------................ 1504
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------------------------G--------C------.........--A--G---......-----------------A--T---------C----............---G--------------C--C----------T---................ 1533
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -T--------------G-----------T-----------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------A----............---------R----------CM--------------................ 1499
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -T--------------G-----------T-----------C--C---.........---------......-----------------A--T---------A----............R-------------------C---------------................ 1490
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------------------------------G-.........---------......-----------------A------------C----............------------------C-----------------................ 1523
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -A-----------------A---A------T---------C--C---.........--A------......------------A----A--T---------C----............---G------A-A------A------A---G-----................ 1600
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------G---------T-----------C--C---.........--A------......----------------GA--G---------AG---............---G-----C--A-----C-------A---GA----................ 1654
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -G----------------GA--------------------C--C---.........--A------......-----------------A--T---------C----.........AGG---G-----C-----C--C-------A----A-G--................ 1658
73_BG.DE.01.9196_01 ----------------------G-----T-----------C--C--A.........---------......-----------------A--T---------A----............---G-----------------C----A---G-----................ 1670
74_01B.MY.10.10MYPR268 -T--------------G-----------T------------------.........---------......------------------C-----------C----............---G-----------C--C-----A-A-C-------................ 1447
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -------------------A--------------------C----A-.........---------......--------------A-GAC-----------C----............---------------C--C-A-----------T---................ 1435
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------------------------------G---------------.........--A------......--------------A--A------------C----............------------------------------------GCCAACAGCCCCACCA 1323
79_0107.CN.15.SX15DT013 -T--------------G-----------T-----------C--C---.........--A------......----------------GAC-G---------A----............------------C-------C----------A----................ 1527
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ----------------------------------------C--C---.........--A------......--------------A--R--T------K--C----............---G--------------C--C--------------................ 1325
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ----------------------------------------C------.........--A--G---......----------------GA--T---------C----............---G--------------C--C--------------................ 1334
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------------------A--------------------C------.........--A--G---......--A--------------A--T---------C----............---------------------C----A---------................ 1498
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----------------------------------------C----T-.........--A------......-----------------A--T---------C----............---G--------------C--C--------------................ 1295
87_cpx.CN.12.DH32 ----------------------------------------C------.........--A--G---......--------------C---------------C----............---G--------------C-----------------................ 1513
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ----------------------------------------C--C--A.........---------......-----------------A------------C----............------------------C-----------------................ 1355
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------------------G----------------------------.........---------......-----------------A------------A----............---G-----G-----C----------A-----T---................ 1538
O.CM.96.LA51YBF35 -T--C------------C-------T----T------------C-GA......AAT-GA-A----......--G-----------CCGATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A---G----AACA-GTGTC................ 2212
O.CM.96.LA52YBF39 -A--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA-A----......--A-------------GATA-------C-GGGGGG............C-AG--------C----A-G-G----AACA-GT-CC................ 2220
O.CM.99.99CMU4122 -T--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA-A----......--A--------------ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-GCA-----ACA-GTGTC................ 1647
O.CM.x.pCMO2_3 -T--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA-A----......--A--------------ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-GCA-----ACA-GTGCC................ 2220
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ----C------------C-------------------------C-GA......AAT-GA-A----......--A-----------C--ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----ACT-G----AACA-GTG-C................ 1648
O.FR.06.RBF206 -T--C----G-------C-------T-----------------C-GA......AAT--C-A----......--A-------------GATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-G-G----AACA-GTGTC................ 2219
O.GA.10.10Gab1190 -T--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA-AG---......--G---------------TA-------C-TGGGGG............CACG--------C----A-G-G----AACA-GTGTC................ 1376
O.GA.11.11Gab6352 -T--C------------C-------T--T--G-----------C-AA......AAT-GA------......--A-----------C--ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-G-G----AACA-GTGC-................ 1373
O.SN.99.99SE_MP1300 -T--C------------C-------T-----------------C-GA......AAT-GA-A----......--A--------------ATA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-GCA-----ACA-GTGTC................ 2215
O.US.10.LTNP -T--C------------C-------T----T------------C-GA......AAT-GA-A----......--A-----------C---TA-------C-GGGGGG............CACG--------C----A-G-A----AACA-GTG-C................ 2137
N.CM.15.S4858 ----------------G--A--------T--------------C-AC...AATGAA-G-------......----------------G--G----T--C---T--C............A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A--AGGAAAGA.......... 1661
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------G-----GC-A--------T--------------C-AA...AGTGAA-GA------......--------------A-G-GG----T--C---T---............A--G--A-----A--C--C-CC----CA-C-A--AGGAAGGA.......... 1536
P.CM.06.U14788 -R--------G------C-------T--T-----------C--C-AA......TCA-GA------......--A------------------------C-GGGGGG............CAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT-C-................ 1630
P.FR.09.RBF168 -A--C-----G------C-------T--T-----------C--C-AA......TCA-GA------......--A-----------A------------C-TGGGGG............CAAG--------C--C-A-G-A----AACA-GT-C-................ 2197
CPZ.TZ.06.TAN5 ----C-----------CC-A--G-----T--------------C--C...GCAAAAA-C-ACAGTGCTGGG-TA--------------ACG-ACC--C-TG-GGGG............-T-C--A--------C---G-G----A--CC-----GAAAGGGAGGAA.... 2287
CPZ.US.85.US_Marilyn -G--C-----G-----GC----------T-----------C--C--A...GCAGGAA-C------......-----------------ACAT---T-CC-A-CGTGGAGCGGGGGATCAAAG--A--------C--C--GG-A-A---GAAG--................ 2216
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -T--C------------C----G--T--T--------------C-AA......AAT-GA--G---......--A---------------TA-------CTGGGGGG............CACG--------C----A-G-G----AGCA-G--C-................ 1632
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A--C------------C-A--G--T--T--G--------C--C-AA......ATA-GA-A----......--A--------------A---------C-GGGGGG............CAAG--------C----A-G-G----AGCA-GTGC-................ 1506
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B.FR.83.HXB2 .......................GCCAACAGCCCCACCAGA.........AGAGAGCTTCAGGTCTGG...............GGTAGAGACAACAAC...TCCCCCTCA............GAAGCA............GGAGCCGATAGA.........CAAGGA... 2234
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__A__P__P__E__.__.__.__E__S__F__R__S__G__.__.__.__.__.__V__E__T__T__T__.__P__P__Q__.__.__.__.__K__Q__.__.__.__.__E__P__I__D__.__.__.__K__E__.
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__A__N__S__P__T__R__.__.__.__R__E__L__Q__V__W__.__.__.__.__.__G__R__D__N__N__.__S__P__S__.__.__.__.__E__A__.__.__.__.__G__A__D__R__.__.__.__Q__G__._
A1.CD.02.LA01AlPr .......................-----------------C.........------TG-TG--ATG--...............--A-----T...---...C--TT---C............------............-----A--A---.................. 2236
A1.CM.08.886_24 .......................----------------AT.........G----T--GTG--ATG--...............--A-----T...-GG...CT------T............------............-----A--AG--.........--G---ACA 1696
A1.ES.15.100_117 .......................------T----------C.........---ACT---TG--ATG--...............--G-----T...G--...CT------T............------............-----A--A---.........------ACA 1703
A1.KE.11.DEMA111KE002 .......................-----------------C.........-----T--GTG--ATG--...............--A-----T...---...C-------T............--GA--............-----A--AG--.........--G---... 1602
A1.PK.15.PK034 .......................-----------------C.........-----T---TG--ATGA-...............--AG----T...-G-...--------C............------............-----A--ACAG.........--G---CCA 1835
A1.RW.11.DEMA111RW002 .......................----T------------T.........G--ACT---GG--ATG--...............--A-----T...-G-...CT------C............--GA--............-----A--G---.........--G---ACA 1585
A1.SE.13.078SE .......................A--------A-------C.........---TCT---GG--ATG--...............--A-----T...-G-...CT------C............------............-----A--A---.........--G-A-CTG 1442
A1.UG.11.DEMA110UG009 .......................-----------------C.........-----T---TG--ATGA-...............--A-----T...--T...CT------C............------............-----A--GCA-.........--G---CCC 1583
A2.CM.01.01CM_1445MV .......................------------G----C.........-----A-G-TG-AATG--...............--A-----T...-G-...-T--T-GTC............------............---A-T--G-A-.........--G---ACA 1433
A3.SN.01.DDI579 .......................-----------------C.........---TCT-C-GG--ATG--...............A-A-----T...---...CT--T-C-C............------............-----A--AG--.........--G---... 1432
A4.CD.97.97CD_KCC2 .......................-----------------C.........-------C-GG--ATG--...............--G-----T...---...CT--T-C-T............------............----ATA-AG--.........--G---CCA 2230
A6.BY.13.PV85 .......................----T------------C.........-----A--GGG--A-GACGGG............--A-----T...G--...C---T-C-T............---A--............---A-A--A---.........--G---ACA 1697
A6.IT.02.60000 .......................-----------------C.........----GA-C-TT--ATG--...............--A-----T...--A...C---T---T............---A--............-----A--A---.........--G---ACA 2239
A6.RU.11.11RU6950 .......................----T------------C.........G--A-A---TG--ATG--...............--A-----T...---...C---T-C-T............---A--............-----A--AG--.........--G---ACA 1758
A6.UA.12.DEMA112UA024 .......................----T------------C.........-----A---TG--ATG--...............--A-----T...--T...C---T-C-T............---A--............---A-A--AG--.........--G---ACA 2258
B.AR.14.DEMB14AR003 .......................------------------.........------------.....................--A---A----T---...----T-C--............------............--------GG--...TCAGGA------... 2236
B.BR.10.10BR_MG035 GC.....................A----------------C.........--------------T---...............--A------------...----T----............------............-----A------.........-C----... 1730
B.CU.14.14CU005 .......................------------------.........----G--CC----ATG--...............--A------------...---------............------............--G-A-A-----.........------... 1445
B.DE.13.366396 .......................------------------.........G-------------T---...............--A------------...----T----............---A--............----T---A---.........------ACT 1448
B.DE.13.947915 .......................------------------.........--------------T---...............--A------------...----T----............----A-............---C-A-GGG--.........-C---G... 1454
B.DO.11.DEMB11DR001 .......................-----------------CCCCACCAGA--------------T---...............--AG-----...---...---AT----............------............---A-A--C---.........------GGA 2200
B.ES.15.100600 .......................----------------AT.........G-------------T---...............--AG-----...---...C---T----............------............-------G----.........------... 1660
B.FR.11.DEMB11FR001 .......................------------------.........--------------T---...............--AG-----------...----T----............------............A----A--C---............---... 1480
B.JP.12.DEMB12JP001 .......................-----------------CCCCACCAGA--------------T---...............--A-A-----GAG--...----T----............---A--............------------.........------... 1621
B.PH.15.DEMB15PH003 .......................A-----------G----C.........----------G---T---...............--AG-----------...---------............------............---------G--.................. 2251
B.RU.11.11RU21n .......................------------------.........G-----T-------T---...............--AG-----------...----T----............------............-----A--A---...CAGGGA--G---CAA 1802
B.SE.15.102SE .......................------------G----C.........------------C-T---...............--GG-----------...-T-------............------............---------GA-.........------... 1451
B.TH.10.DEMB10TH002 .......................------------------.........--------------T---...............--AG-----------...C---T----............------............---A----C---.........------... 1556
B.US.16.2609 .......................------------------.........--------------T---...............--A--------T---...----T----............------............--------AG--.........------... 1526
C.BR.11.DEMC11BR035 .......................A----------------C.........--------------T..................C-AG----T...---...----T---C............------............-----A-GA-A-.........------... 1639
C.CN.10.YNFL19 .......................---------T-------C.........--------------T---............GGAA-AGACA--...---...---AT----............----TC............------------.........------... 1587
C.DE.10.622166 GCAGA..................---C-------------C.........---A-T----G---T..................C-GG-----...---...--A-G---C............-G----............--G-T---A---.........--G---... 1445
C.ES.15.100_118 GCAGAGAGTTTCAGACCAGC...---------T--T----C.........G-----------A-T..................C-AG-----...---...C---T---C............--G---............-----A--GG--.................. 1684
C.ET.08.ET104 .......................-----------------C.........--------------T..................C-AG-----...---...C---T---T............------............--------A---.........G----GACC 1433
C.IN.15.NIRT008 .......................------------T----C.........---C----------T..................C-AG-----...---...C-T-G---C............----A-............----T-A-A---.........-C----... 1424
C.MW.09.703010256_CH256.w96 CTAGA..................A----------------C.........--------C....................................C--...C---G---T............------............-----A--A---.........--G---... 2220
C.NG.10.10NG020523 .......................-----------------C.........-----------A--T..................C-AG-----...---...C---A---C............------............--------AG--.........--G---... 1428
C.NP.11.11NP016 .......................-----------------C.........------T----A--T..................C-AG-----...---...C--AG---C............A-----............-----A--A---.........--G---... 1412
C.PK.14.DEMC14PK009 .......................---G-------------C.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............-----A--AG--.........------... 1655
C.SE.15.100ET GT.....................A----------------C.........G----------A--T..................C-AG-----...---......T----T............------............---A-A--A---.........--G---... 1445
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .......................-----------------C.........----------GA--T..................C-AG-----...---...C-A-----C............------............-----A--A-A-.........--G---... 2214
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 CTTCAGAGCAGACCAGA......-----------------C.........--------------T..................C-AG-----...-G-...CTT-G---C............------............--------AG--.........--G---... 1565
C.ZA.13.DEMC13ZA152 CA.....................A-----T----------C.........G-------------T..................C-A----C-...---...C---G---C............---A--............-----T--GG--.........--G---... 1604
C.ZM.11.DEMC11ZM006 CA.....................-----------------C.........--------------T..................C-AG-----.........C---G---C............------............--------A---.........--G---... 1589
D.BR.10.10BR_RJ095 .......................-----------------C.........----------G---TC--...............--AG----T...---......------............---A--............---C-A--A---.........------... 1688
D.CD.03.LA17MuBo .......................-----------------C.........----------G---T---...............--A-----T...-G-...C---T----............---A--............-----A-GGG--...CAAAGA------... 2259
D.CM.10.DEMD10CM009 GA.....................-----------------C.........----------G---T---...............--A-----T...---...C-T-T----............---A--............---A-A--GG--.........---AA-... 1609
D.CY.06.CY163 .......................-----------------C.........----------G---T---...............--AG----T...---...C---T----............---A--............-----A--GG--.........---A--... 1442
D.KE.11.DEMD11KE003 .......................A--C-------------C.........-------C-TG---T---...............--AG----T...---...A---T----............---A--............-----A--A--G.........------... 1584
D.SE.12.077UG .......................-----------------C.........----------G---T---...............--AGA---T...--A...C--------............---A--............---A-A--C---.........-C----... 1451
D.TZ.04.CO6405V4 .......................A----------------C.........----------G---T---...............--AG----T...---...C---T----............---C--............---A-A--AG--.........------... 1448
D.UG.10.DEMD10UG004 .......................-----------------C.........----T-----G---T---...............--AG-----...--A...C---T----............-C-A--............-----A--AG--.........------... 1572
D.UG.11.DEMD11UG003 .......................-----------------C.........----------G---T---...............--A-----T...---...A--------............---A--............-----A--A---.........-G--A-AGA 1586
D.YE.02.02YE516 .......................------T----------C.........----------G---T---...............--A-----T...---...C---T----............---A--............-----A--AG--...CAAAGA------... 1445
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................-----------------C.........----------G---TCA-...............--AG----T...GC-...--------C............------............-----A--AG--.........AG---GACA 1433
F1.AR.02.ARE933 .......................------------G----C.........----------G---TCA-...............A-AG----T...---...C---T---C............------............-----A--A---.........-G---GACT 1528
F1.BR.11.DEMF111BR037 .......................------------G----C.........----T-----G---TCA-...............--AG-----...---...C--AG---C............------............-----A--A--C.........-G---GACA 1738
F1.CY.08.CY222 .......................----T-------G----C.........----------G---TCAA...............A-AG----T...-G-...C---T---C............-G----............-----A--AG--.........-----GGCT 1427
F1.ES.11.VA0053_nfl .......................A-----------G----C.........----------G---TC--...............--AG----T...---...C---T---T............---A--............-----A--AG--.........-G---GACC 1658
F1.FR.04.LA22LeRe .......................------------G----C.........----------G---TCA-...............A-AG----T------...C---T---C............------............-----A--A---.........-G---GACA 2114
F1.RO.03.LA20DuCl .......................----T------------C.........---------TG---TCA-...............A-AG--A-T...---...C---T---C............------............-----A--AG--.........-G---GACA 2273
F1.RU.08.D88_845 .......................----T-------G--G-C.........G---------G---TC--...............--AG----T...---...C---T---C............--G---............-----A--A---.........------TCA 1693
F2.CM.10.DEMF210CM007 .......................------------G----C.........----------G---T---...............A-AG----T...---...----T-C-C............------............-----A--A---.........------GCC 1581
F2.CM.11.DEURF11CM026 .......................-----------------C.........----------G---T---...............A-AG----T................................................A----A--A-A-.........AG--A-CCT 1557
G.CD.03.LA23LiEd .......................-----------------C.........-------C--G---TC--...............--AG----T...-G-...C--TG-C-C............------............--------AG--.........A-----... 2246
G.CM.08.789_10 .......................---------------G-C.........-------C-TG---TC--...............--AG----T...-G-...C---A-C--............-G---C............--------AG--.........A---A-... 1700
G.CM.10.DEMG10CM008 .......................---------------C-C.........---------TG---TC--...............--AG----T...-G-...C---AAC--............---A--............-----A--AG--.........A-----... 1615
G.CN.08.GX_2084_08 .......................---------------C-C.........----------G---TC--...............A-AG-G--T...---...C---T-C-C............---A--............--------GG--.........AC----GCC 1462
G.CN.16.224GX .......................------------T--C-C.........-------C--G---TC--...............A-AG-G--T...-G-...C---T-C-C............------............--G-----AG--............---... 1460
G.ES.14.EUR_0033 .......................---------------C-C.........G---------G---TC--...............A-AG----T...-G-CCCCT--T-C-C............--G--C............A-------AG--.........A-----... 1650
G.GW.08.LA57LmNe .......................---------------C-C.........----------G---TC--...............A-AG----T...-GT...CT--T-C-C............------............--------AG--.........A-----... 2254
G.KE.09.DEMG09KE001 .......................---------------T-C.........----------G--CTC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............------............A--C-A--AG-G.........G-G---... 1612
G.NG.12.12NG060409 .......................-----------------C.........----------G---TC--...............AAAG----T...-G-...-----TC-C.................................C----AG--.........A-----... 1434
H.CD.04.LA19KoSa .......................-----------------C.........----------G---TC--...............A-AG----T...G-A...C---T---T............------............---A----AG--.........--G---... 2280
H.CF.02.LA25LeMi .......................-----------------C.........----------G---TC--...............A-AG----T...G--...C---T---C............------............---AT---GG--.........------... 2071
J.CD.03.LA26DiAn .......................-----------------C.........----------G---TC--...............--AG----T...-G-...CT--T-C-C............---A--............--------AG--............---... 2243
J.CM.04.04CMU11421 .......................-----------------C.........----------G---TC--...............--A------.........CY-YY-C-C............---A--............A--AG---AG--.................. 1740
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................-----------------C.........---------TG---TC--...............--AGA---T...---...C---T---T............--GA--............---AAT--A---.........TC----ACA 1430
K.CM.96.96CM_MP535 .......................-----------------C.........----------G---TC--...............--AG----T...---...C---T---C............--G---............----A-C-A---.........------ACA 1430
01_AE.CM.11.1156_26 .......................-----------------C.........---------GG--ATG--...............--A-----T...---...CT--ATC-C............------............-A---A--G---.........--G-AG... 1584
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .......................-----------------C.........---A-A--GGG--ATG--...............--A----G-...---...CT--T-A-T............------............-----A--A---.........-C-...... 1544
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................----T-------G----C.........---A-A--GGG--ATG--...............--A-----T...-G-...CT--T-GAC............-G----.......................................... 1424
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .......................-----------------C.........---A-A--GGG--ATG--...............--A------.........AT--T-A-T............---A--............-----A--A---.........------TCA 1709
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................-----------------C.........-----A--GGG--AGG--...............--A-----T...G--...CT--TTA--............------............-----A--A---.........------GCA 1418
01_AE.PH.15.DE00115PH012 .......................A----------------C.........G----A--GGG--ATG-A...............--G------...-G-...CT----A-T............---A--............-----A--A---.........------CCA 2174
01_AE.SE.12.070SE GA.....................-----------------C.........---A-A--GGG--ATG-A...............--A--G--A.............................................................................. 1412
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .......................-----------------C.........-----A--GGG--ATG--...............--A------...---...CT---TA-T............--G---............-----A--A---.........------ATC 1531
01_AE.TH.11.40436v09_04 .......................-----------------C.........---A-A--GGG--ATGA-...............--A----TT..............................------............-----A--A---.........-G---GACA 1428
01_AE.TH.90.CM240 .......................-----------------C.........---A-A--GGG--ATG--GGAAGAGATAACGGG--A-----T...---...CT--TTA-C............------............-----A--A---.........------ACA 1808
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .......................A-------------T--C.........-------C-TG--ATG--...............--A-----G...-C-...CT--T---C............------............--------AG--.........-----GATT 1601
02_AG.DE.09.701114 .......................A--------T-------C.........-----T---TG--GTG--...............--A---A-T...---...CT------C............--G---............--------GG--.........-----GACT 1445
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................A----------------C.........-----A---GG--ATG--...............--A-----T...---...CT--T---C............-C----............---A----GG--.........-----GGTT 1899
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................A----------------C.........---------AG--ATG--...............--A-----T...---...CT------C............------GGAGCAGAGGGA--------GG--.........-----GACT 1893
02_AG.LR.x.POC44951 .......................A--------------G-C.........---------TG--ATG--...............--A-----T...---...CT------C............------............---A----GG--.........-----GACT 2229
02_AG.NG.12.12NG060304 .......................A----------------C.........------T--AG--ATG--...............--A-----T...---...CT--T---T............-C----............---A----AG--.........-----GACT 1434
02_AG.NG.x.IBNG .......................A--------T-------C.........---------TG--ATG--...............--A-----T...-C-...----T---C............AC----............---A----GG--.........-----GGCT 1759
02_AG.PK.15.PK032 .......................A-----------G----C.........---------TG--ATG--...............--A-----T...---...CT------C............------............---A-A--GG--.........-----GACT 1797
02_AG.SE.14.098GN .......................A----------------C.........-----C--GGG--ATGA-...............--AG--A-T...---...C-T-----C............A-----............---A----GG--.........------GCT 1427
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B.FR.83.HXB2 .......................GCCAACAGCCCCACCAGA.........AGAGAGCTTCAGGTCTGG...............GGTAGAGACAACAAC...TCCCCCTCA............GAAGCA............GGAGCCGATAGA.........CAAGGA... 2234
Gag _.__.__.__.__.__.__.__.__P__T__A__P__P__E__.__.__.__E__S__F__R__S__G__.__.__.__.__.__V__E__T__T__T__.__P__P__Q__.__.__.__.__K__Q__.__.__.__.__E__P__I__D__.__.__.__K__E__.
Pol .__.__.__.__.__.__.__.__A__N__S__P__T__R__.__.__.__R__E__L__Q__V__W__.__.__.__.__.__G__R__D__N__N__.__S__P__S__.__.__.__.__E__A__.__.__.__.__G__A__D__R__.__.__.__Q__G__._
02_AG.SN.13.9580 AGGACAGA...............A----------------C.........---------GG--ATG--...............--A----GT...---...C---T----............---A--............---A----GG-G.........------ACT 1612
03_AB.RU.97.KAL153_2 .......................----T------------C.........---A-A---TG--ATG--...............--A-----T...---...C---T-C-T............---A--............---A-A--AG--.........--G---ACA 1460
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .......................------------G--C-C.........G--AT----AGA-AGGAA...............A-AG-----...---...CT--T---T............------............---A----GG--.........------... 1600
05_DF.BE.x.VI1310 .......................---CT-------G----C.........--------------T---...............--AG----T...-G-...CT--T---C............------............-----A--AG--.........-G---GACT 1616
06_cpx.AU.96.BFP90 .......................---------------CAT.........----------G-T-TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............---A--............----T---AG--.........G-----GGA 2256
07_BC.CN.98.98CN009 .......................------------------.........G-------------T---............GGAA-AGACA--...---...---AT----............------............----A-A-----.........------... 1566
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .......................-----------------C.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............---A----A---.........--G---... 1420
09_cpx.GH.96.96GH2911 .......................----T-G-----R----C.........---------TG--ATGA-...............--A------...M--...CT--T---Y............R--R--............-R--AA-GA............-GG---ACR 1436
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .......................---------T-------C.........----------G---T---...............--AG----T...---...A---T----............---A--............-----A--A---.........------... 1613
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .......................-----------------C.........----------G---TC--...............A-AG---GT...-G-...C---T-C--............---A--............--------AG--............---... 1598
12_BF.AR.99.ARMA159 .......................------------G----C.........---------TG---TC--...............A-AG----T...---...CT--T---C............-----G............-----A--A---.........-G---GACA 2239
13_cpx.CM.96.96CM_1849 GAGAGCAGACCAGA.........-----------------C.........----------G---TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C--............------............---A----AG--.................. 1639
14_BG.ES.05.X1870 .......................---------------C-C.........---------TG---TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............------............A-------AG--.........A-----... 1701
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .......................----T------------C.........-----A--GGG--ATG--...............--A------...---...CT--TTA-T............------............-----A--A---.........--G---ACA 1633
16_A2D.KR.97.97KR004 .......................A----------------C.........----GA---TG-AATG--...............--AG-----...---...C---TTG--............------............-----T--A-A-.........--G---ACA 1597
17_BF.AR.99.ARMA038 .......................------------G---TT.........----------G---TC--...............--AGAC--T...---...C----AG-C............------............--------A---.........-G---GACT 1448
18_cpx.CU.99.CU76 .......................-----------------C.........G--------GG---TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............------............A---T---AG--.........GG--A-... 1542
19_cpx.CU.99.CU7 .......................------------------.........----------G---T---...............--AG--A-T...---...C---T----............---A--............---T-A--A---.........------... 1460
20_BG.CU.99.Cu103 .......................---------------T-C.........----------G---TC--...............A-AG----T...-G-...----T-C-C............------............A-G--A--AG--.........G-----... 1709
21_A2D.KE.99.KER2003 .......................-----------------C.........-----TG---G---TC--...............--A-----T...---...C---T----............---A--............-----A--A---.........------... 1439
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................-----------------C.........-------G-GG--ATG--...............--A-----T...---...CT--T-C--............------............-----A--G---.........G-----ACA 1442
23_BG.CU.03.CB118 .......................---------------T-C.........----------G-A-TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............------............A-G-----AG--.........GC----... 1686
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................---------------T-C.........-------C--G---TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............------............A-G--A-CCG--.........G--A--... 1694
25_cpx.CM.02.1918LE .......................---G-------------C.........-------C--G---T---...............--AG----T...---...C---T-C-C............------............-----A--A---.........------... 1442
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 .......................---------T-------C.........-----A---GG-AATG-A...............A-AG-G---...---...C---T-C-C............---A--............-A-AGA-GG---...............ACA 2239
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .......................-----------------C.........-------C--G--ATCAT...............--AG----T...G--...CT--TA--C............---A--............-----T--AG--.........------... 2228
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................------------G----C.........--------------TC--...............A-AG-----...---...C---T---C............------............-----A--A---.........GG---GACT 1600
29_BF.BR.01.BREPM16704 .......................----T-------G----C.........---------AG---T---...............A-A-----G...---...C---T---C............------............-----A--A---.........-G---GGAA 1635
31_BC.BR.04.04BR142 GCGAGCAGACTAGA.........---G--------G----C.........--------------T..................C-AG-----...---...C---T---C............------............-----A--G---.........--G---... 1712
32_06A6.EE.01.EE0369 .......................---------------T-C.........--------------TC-A...............--AG------G--G-...C---T-CTC............------............--------AGA-.........A-----... 1869
33_01B.ID.07.JKT189_C .......................-----------------C.........--------------T---...............--A-C----...---AAC---AT----............------............-----A------.........------... 1535
34_01B.TH.99.OUR1969P .......................------------------.........G-------------T---...............--A--G---...---AAC---AT----............---A--............------R-----.........------... 1436
35_AD.AF.07.169H .......................-----------------C.........----------G---T---...............--A-----T...--A...G---T----............---A--............-----AA-A---.........-GG---... 1434
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................A----------------C.........-----A---TG--ATA--...............--A-----T...GT-...CT-TT----............------............---AT---GG--.........-----GACT 1439
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................-----------------C.........----------GA-GTGAA...............A-AG--AGT...-G-...CT--T---T............------............---...............GGG------ACT 1424
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .......................----T------------C.........---A--T--TG---TC--...............A-AG----T...---...C-------CGAAGCAGGAGCA------............-----A--AG--.........-G---GAAT 1657
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .......................C----------------C.........-------C-A-T--T---...............--AG---------G-...----T-C--............---A--............--------GG--.........------... 1711
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .......................------------G----C.........---------TG---TC--...............A-AG----T...---...C-------C............------............-----A--A-A-.........-G---GACT 1717
41_CD.TZ.05.CO6577V5 AGGCCAGA...............-----------------C.........----------G---T---...............--A-----T...---...AT--T----............A--A--............---A-A--AGA-.........------... 1466
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .......................------------G----C.........---------TG---TC--...............A-AG----T...---...C---T---T............------............--G--A--A---.........-G---GTCT 1782
43_02G.SA.03.J11223 .......................---------------T-C.........----------G---TC--...............A-AG----T...-G-...----T-C--............------............--------GG--.........G-----... 1759
44_BF.CL.00.CH80 .......................-----------------C.........---------TG---TC--...............A-AG----T...---...C--TT---C............------............-----A--AG--.........-G---GAAA 1676
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .......................----T-------T----C.........---------TG--ATG--...............--A-----T...---...CT--TG--C............------............-----A--AG--.........--G---GCA 2226
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .......................------------G----C.........----------GA-ATCA-...............A-AG----T...---...C---T----............------............-----A--A---.........-G---GACT 1672
47_BF.ES.08.P1942 .......................------------G----C.........---------GG---T---...............A-AG-----...---...C---T---C............------............---A-A--A---............--GACT 1673
48_01B.MY.07.07MYKT021 .......................-----------------C.........G-------------T---...............--A------...---AAC---AT----............------............------------.........------... 1439
49_cpx.GM.03.N26677 .......................-----------------C.........G---------G---TC--...............A-A-----T...-G-...C---T-C-C............------............-----A--AG--............---... 1657
50_A1D.GB.10.12792 .......................-----------------C.........----------G---T---...............--A---AGT...--T...A--TT-C--............---A--............-----A--A---.........------... 1642
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .......................-----------------C.........--------------T---...............--AG-----------...----T----............------............------------.........------... 1441
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .......................-----------------C.........---A-A--GGG--ATG--...............--A-----Y...---...CT--T-A-T............------............-----A-RAG--.........------TCC 1548
53_01B.MY.11.11FIR164 .......................------------------.........G---------C---T---...............--A--G---...---AAC---AT----............------............------------.........------... 1574
54_01B.MY.09.09MYSB023 .......................------------------.........G-------------TG--...............--A------------...---A-----............------............------------.........------... 1636
55_01B.CN.10.HNCS102056 .......................-----------------C.........----GAT-GGG--ATG--...............--A-----T...---...CT--T-A-C............A-----............-----A--A---.........-----GACA 1544
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................A----------------C.........-------G-TG--ATG--...............--A---AG-...---...CTA-T---C............--G---............----T-A-GG--...CAAGGA------ACT 1585
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .......................------------------.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG-G-C............------............A--A-T--A---.........--G---... 1424
58_01B.MY.09.09MYPR37 .......................----W-------------.........G-------------T---...............--AR-----...---AAC---AY----............------............--G---------.........------... 1579
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................-----------------C.........---A-A--GGG--ATG--...............--AG----G............-TTA-T............------............---A-A--A---.........------ACA 1418
60_BC.IT.11.BAV499 .......................A--------A-------C.........--------------T..................C-AG-----...---......---G-C............------............-----A--A---.........--G---... 2197
61_BC.CN.10.JL100010 .......................------------G----C.........--------------T..................C-AG-----...-G-...CT-AG-C-C............------............---AAT--A---.........--G---... 1661
62_BC.CN.10.YNFL13 .......................-----------------C.........--------------T..................C-A------...---...C--AG---C............------............---AT---A---.........--G---... 1569
63_02A.RU.10.10RU6637 .......................-----------------C.........-------G-GG--ATG--...............--A-----T...---...CT--T---C............-C----............--------GG--.........-----GGCT 1775
64_BC.CN.09.YNFL31 .......................----T------------C.........------T-------T---............GGAA-AGACA--...---...---AT----............-----C............----GG--C---.........------... 1588
65_cpx.CN.10.YNFL01 .......................---G-------------C.........--------------T..................C-A------...---...C--AG---C............--G---............----T---A---.........--G--G... 1611
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .......................-----------------C.........----GA--GGG--ATG--...............A-G-----T...---...CTT-T-A-C............------............A----A--A---.........------... 1580
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .......................-----------------C.........----GA--GGG--ATG--...............A-G-----T...---...CT--T-A-C............------............A----A--G---.........--G---... 1571
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.......................----T-------------.........-------C----...G-A...............--AGACA--...---...G-T-A----............------............---T--A-----.........------... 1601
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................-----------------C.........--------------TC--...............A-A-----T...G--...C-------CGAA.........------GGA.........-----A--A---.........-G-A-GACG 1690
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .......................------------G----C.........----------G---TC--...............--A-----T...G--...C---T----............------............-----A--A-AG.........-G---GACT 1738
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .......................------G--T--G----C.........----------G---TC--...............A-AG----A...---...C---T---C............------............--------AG--.........AG---GACT 1742
73_BG.DE.01.9196_01 .......................---------------C-C.........----------G---TC--...............A-AG----T...-G-...C---T-C-C............------............A-------AG--.........A-----... 1751
74_01B.MY.10.10MYPR268 .......................------------------.........G-------------T---...............--A------...---AGC---AA----............A-----............----------A-.........------... 1531
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .......................-----------------C..........................................A-AG-----...---...C--AA---C............---A--............---........................... 1483
78_cpx.CN.13.YNTC19 GCAGAGCTTCAGAGCAGGCCAGA------------G----T.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............---A----A---.........--G---... 1424
79_0107.CN.15.SX15DT013 .......................A----------------C.........----GA--GGG--ATG--...............--A--G---...---...CT----A-T............------............-----A--AG--.........------ACT 1611
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................---------T-------C.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............---A--A-A---.........--G---... 1403
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................-----------------C.........------T-------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............---A----A---.........--G---... 1412
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .......................-----------------C.........----G---------T..................C-AG-----...---...C--AG---T............------............---A----A---.........--G---... 1576
86_BC.CN.13.15YNHS18 .......................-----------------C.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............---A-A--AG--.........------... 1373
87_cpx.CN.12.DH32 .......................------------G----C.........--------------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............---A-R--A---.........--G---... 1591
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .......................---C--------T----C.........-----A--------T..................C-AG-----...---...C--AG---C............------............--------AG--.........--G---... 1433
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .......................------------------.........--------------T---...............--AG----------G...----T---T............------............----GA--A---.........------... 1622
O.CM.96.LA51YBF35 .......................C---T-----------AT.........G---GAGG-AGT-AAGA-...............-CAG----A............G-AGGGGCA.........-G-AA-...TCAGACTCAA-G-GGAGACC-.........GG-C--... 2299
O.CM.96.LA52YBF39 .......................C---T-----------AT.........G---GAGG-A-T-AAG--...............ACA-----A...............---............-G-A--............-A--GG-GA-CC.........A--C--... 2292
O.CM.99.99CMU4122 .......................C---T----T--T--GAT.........G---GAGGAA---AAG--...............ACC-----G...............---............-G-A--............-A--GG-GACCC.........G--C--... 1719
O.CM.x.pCMO2_3 .......................C---T-------T---AT.........G---GAGGAA-T-AAG--...............ACA-----A...............---..............................-A--GG-GATCC.........G--C--... 2286
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .......................C---T-----------AT.........G---GAGGAA-TAAAG--...............ACAG----A...............---............-G-A--............-A-AGG-GGCCC.........G-CC--... 1720
O.FR.06.RBF206 .......................C---T-----------AT.........G---GAGA-GGA-AAG--...............-CA-----A...GGA......GAAG--............---T--............--G-GG-GACC-.........G--C--... 2297
O.GA.10.10Gab1190 .......................C---T-----------AT.........G---GAAG-...-AAG-A...............-CAG----A...............--G............-G-A--............-A--GG-GACC-.........G-CA--... 1445
O.GA.11.11Gab6352 .......................C--CT----------GAT.........G---GAGGAAGT-CAGAA...............ACA-----A...............---............-G-A--............-A--GG-GACCC.........A--C--... 1445
O.SN.99.99SE_MP1300 .......................C---T----------GAT.........GAC-GAGGAA-T-AAG--...............ACA---A-A...............---............-G-A--............-A--GG-GACC-.........G--C--... 2287
O.US.10.LTNP .......................C---T----T-----GAT.........G---GAGGAGGTAAACA-...............ACAG----A...............---............-G-A--............-A-AGG--GCCC.........A-CC--... 2209
N.CM.15.S4858 .......................---C--------G---CT.........-----AT-ATG-----CA...............--AG----G...G-G...CAAG-AGGG............----G-............-AT--A-GAG--.........TC----GAA 1745
N.FR.11.N1_FR_2011 .......................A--C--------G---CT.........-----AT-ATG---T-CA...............--AG----A...G-G...CA-A-AGGG............----G-............-AT--A-GAG--.........-C----GAG 1620
P.CM.06.U14788 .......................A--G-----------TAT.........G---GA...........................--AG----T...G--...--AGAACA-GCA.........--R-G-............---AAA-GAG--.........-G--A-AGA 1705
P.FR.09.RBF168 .......................A--------------TAT.........G---GA...........................--AC----T...G--...C-GGGACA-GCA.........--G-G-............-R--GA-GAG--.........SG----... 2269
CPZ.TZ.06.TAN5 .............................TCAGGA--AG--.....................---A-TACA............-AC-CCAGTGGT-C-...AA-GG-C-C............ACCA-T............----AT-CC-ATGAA......AG-C-G... 2359
CPZ.US.85.US_Marilyn .......................---C-----T------AT.........----GAT---G---A-CA...............A-A------...-GT...GA-A-AGG-............---A--...............-GGA-AG--.........A-----... 2294
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .......................A--GT-----------AT.........G---GAAG-G-T-AAA--...............AAAG----A...............---............-G-T--............A-G-GG-GATC-.........GGGA--... 1704
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .......................---------------CAT.........G---GA...........................--AG--AGT...G--...C-AGAGCAGACA.........----G-............A-G-----AG--............---... 1575
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B.FR.83.HXB2 ...............ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAAT 2389
Gag __.__.__.__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _.__.__.__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M
A1.CD.02.LA01AlPr ...............G-CTCC--------T--------AA----------------------T------G----A--------A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A--------------- 2391
A1.CM.08.886_24 ...............GG-CCCA--C---GT--------AA----------------------T------G---------AA--A--------A--------------------------------------------T--AGAG----------A--------------- 1851
A1.ES.15.100_117 ...............GGCCCCG--C---GT--------AA--------------------------G------GA----A------G----GA--------------------------------------------C--A-A-----------A-----------G--- 1858
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...............--ACCCA----C--T--------AA-------------------T--T----T-G----A--------A--GT----A--------------C-----------------------------C--AGAG----------A--------------- 1757
A1.PK.15.PK034 ...............GAATCCA----C-GT--------AA-------------------T--T------G----A--------A--G-----A--------------C--------------------T--------T--A-A---------G-A--------------- 1990
A1.RW.11.DEMA111RW002 ...............GGGCCCA------GT--------AA----------------------T------G----A----AA--A--G----GA-----------------------------C------------A-T--A-A----A------A------G-----G-- 1740
A1.SE.13.078SE ...............GGAACCA----C-GT--------AA-------------G-----T--A----TGG----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1597
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...............GAGCCCA----C-GT--------AA-------------------T--T------G----A-----------GT----A-----C--------------G-----------------------C--A-A-----------A--------------- 1738
A2.CM.01.01CM_1445MV ...............--ACAC----AC--T---------A----------------------T------G----A----AA--A--GT----A--------------C--------------------G-----G--T--A-A-C---------A-----G--------- 1588
A3.SN.01.DDI579 ...............--C-CC-------GT---------A--------------------A-T------G---GA-----A--A--G-----A-----------------------------------G--------C--A-A-----------A--------------- 1587
A4.CD.97.97CD_KCC2 ...............G-AA-C---C--G-TC-------AA--------------------G-A------G---GAG---AA--A--G-----A-----------------------------------G--------C--A-A-----------A--------------- 2385
A6.BY.13.PV85 ...............GAGACC-----C--T--------AA--------------------G-T------G----A----AA-----GT----A--------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1852
A6.IT.02.60000 ...............G-ATCC----GC--T--------AA----------------------T-----------AG----A--A--G-----A-----------------------------------------G--C--A-A-----------A--------------- 2394
A6.RU.11.11RU6950 ...............G-ATCC-----C--T--------AA----------------------T---G--G---GA-----A--A--G-----A--------------C-----------------------------C--AGA-----------A--------------- 1913
A6.UA.12.DEMA112UA024 ...............G-GTCC-----C-GT--------AA--------------------A-T------G---GA----AA--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 2413
B.AR.14.DEMB14AR003 ...............---------C---GTC-------AA----------------------T----------G------------------A--------------------------------------------C----A--------------------------- 2391
B.BR.10.10BR_MG035 ...............-------------G----------A-------------------------------------C--------G--------------------------------------------G----------A---A-------A--------------- 1885
B.CU.14.14CU005 ...............T------------G---------AA----------------------T--T---G----A-----A-------------------------------------------------------------A-----------------G--------- 1600
B.DE.13.366396 ...............GTATCC------G----------AA----------------------T---T-------------------------A-----C-----G------------------------A---------------------------------------- 1603
B.DE.13.947915 ...............-------------G-C-------AA-------------------AG-A-----------------------------------------------------------------C--------C--A-------------A--------------- 1609
B.DO.11.DEMB11DR001 ...............GAA------------C--------A-------------G--------T--T---G------------------------------------------------------------------------A-----------A------G-------- 2355
B.ES.15.100600 ...............---------C--G----------AA----------------------A-----------------------------------C-------------------------------------------A---A-------A--------------- 1815
B.FR.11.DEMB11FR001 ...............-AA------------C--------A----------------------A-----------------------------------------------------------C-------------------A---------G----------------- 1635
B.JP.12.DEMB12JP001 ...............--A----------G---------AA--------------------T-A------------G-------A--G--------------------------------------------------C----A---A-----C-A--------------- 1776
B.PH.15.DEMB15PH003 ..................CCCG--C--TG----------A----------------------T-----------A----A------G--------------C----------------------------------------A---A----------------------- 2403
B.RU.11.11RU21n GGA............G--------C---G----------A---------------------------------G---------------------------------C---------------------G-------C---TA--------------------------- 1960
B.SE.15.102SE ...............---A--------G-A--------AA--------------------A-A--------------------A---A-----------------------------------------A------------A-----------A--------------- 1606
B.TH.10.DEMB10TH002 ...............-G-----------G----------A-------------------------------------------------------------C-----------G--------------------G-------A---A----------------------- 1711
B.US.16.2609 ...............-A-------C---G-C-------AA---------------------------G-----GA--------A---AC---------------------G------------------C-------C---GAG-------------------------- 1681
C.BR.11.DEMC11BR035 .....................---C-------------AA-------------G--------T-----------AG-------A--G--------G-----C-----C--------------------------------A-AG----------CT-------------- 1788
C.CN.10.YNFL19 ...............---A--C--C-------------AA----------------------T------G----AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-------------A---------G----- 1742
C.DE.10.622166 .....................A--C------G------AA-------------G--------T--T--------A-----A--C--GA----A--G-----C-----C-----------C----------------------------------A--------------- 1594
C.ES.15.100_118 .....................---C-------------AA-------------G--------T----------GAG-------A--GA-------------C-----C----------------------------------AA----------AT-------------- 1833
C.ET.08.ET104 ............CTAC-A-G-A--C------G------AA-------------G--------T----------GA--------A--GT-------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A--------------- 1591
C.IN.15.NIRT008 .....................G--C-------------AA-------------G--------TA--C--G---GAG-------C--G-----A--G-----C-----C--------------------------------A-------------A--------------- 1573
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .....................A--C-C--T--------AA----------------------T----------GAG-------A---A-------G-----------C--------------C---------------T-A-------------A--------------- 2369
C.NG.10.10NG020523 .....................A--C-------------AA-------------G------A-G---T-------A--------C---A-------G-----T----------------------------------------A-----------A------------G-- 1577
C.NP.11.11NP016 .....................AG-C-------------AA-------------G--------T---T-------AG----A--C--GAC---A--G-----CC----C------------------------------T-A-A-----------A--------------- 1561
C.PK.14.DEMC14PK009 .....................A--C-------------AA-------------G------A-T---T------GAG-------C--GAC------G-----C-----C--------------------------------AGA---A----------------------- 1804
C.SE.15.100ET .....................A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG---A---A--G----G---------C-----C--------------------------------A-A-----------A--------------- 1594
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .....................AA-C-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GA-------------C-----------------------------------T--A-A-----------A--------------- 2363
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .....................A--C-------------AA----------------------T---T-----G--G-------C-TGA----A--G-----CC---------------------------------------A---------G-A--------------- 1714
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ..................TCCA--C----T--------AA-------------G--------T---T-------AG-------C--GA-------------CC----------------------------G-----C--A-A---------G-A--------------- 1756
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .....................AG--A-------------A----------------------T---G--------G-------T--GAC------G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A-----------G--- 1738
D.BR.10.10BR_RJ095 ...............------------G--C--------A-----------G-G--------------------------A--A--GA----------------G--------------------------------C--AGA-----------A--------------- 1843
D.CD.03.LA17MuBo ...............---------C---G---------AA----------------------T---T--------G-------A--GA----------------------------------------------------A-A---A-------A--------------- 2414
D.CM.10.DEMD10CM009 ...............CAA-G----C---G---------AA--------------------T-T------G-------------A--G-----A--------------------------------------------C--AGA---------G-A--------------- 1764
D.CY.06.CY163 ...............---------C--------------A----------------------T---T--------G-------A--------A--------------------G-----------------------C--A-A-----------A--------------- 1597
D.KE.11.DEMD11KE003 ...............G-A--G----C------------AA----------------------G-----------A----A---A--------------------------------------------------------A-A-----------A--------------- 1739
D.SE.12.077UG ...............-------------G---------AA----------------------T---T-------A--------A--GT------------------------------------------------------A-----------A--------------- 1606
D.TZ.04.CO6405V4 ...............----------GC-G---------AA-------------G--------T-----------A--------A--GT----------------------------------------------------A-A-----------A------G--T-G--- 1603
D.UG.10.DEMD10UG004 ...............G--------C---G-C--------A-----------------------------G-------------A--G-----------------------------------C-----------------A-A---------G-A--------------- 1727
D.UG.11.DEMD11UG003 ............CGAG--------C-----C-------AA-------------G--------T------G-------------A--GT------------------------------------------------------A---A-------A--------------- 1744
D.YE.02.02YE516 ...............T---------C-------------A----------------------T-----------T--------A--G-A---A--------------------------------------------C--AGA-----------A--------------- 1600
F1.AO.06.AO_06_ANG32 GGGACAGGG...ACTGTATCC---C---G---------AA-------------------AG-A------G----AG---A---A--G--------------G-----C-----------------------------C--A-A-----------A------G-------- 1600
F1.AR.02.ARE933 ...............GTACCC---C---G---------AA----------------------A--TG-------C--------A--G-----------G--------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1683
F1.BR.11.DEMF111BR037 ...............GTACCC---C---G-C-------AA----------------------A----------GAG------AT--G-----A--------------------------------------------C--AGA---A----------------------- 1893
F1.CY.08.CY222 ...............GTATCC---C---G-C-------AA--------------------G-A--TGT-G----AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A-----G--------- 1582
F1.ES.11.VA0053_nfl ...............GTACCC---C---G---------AA--------------------G-A------G----A----A---A--G--------------------------------------------------C--A-A----A------A--------------- 1813
F1.FR.04.LA22LeRe ...............GTACCC-------G----------A----------------------A--------------------A--G--------------T-----------------------------------C--A-A-----------A--------------- 2269
F1.RO.03.LA20DuCl ...............GTATCC---C---G-C-------AA--------------------T-A-----------AG---A---A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A------G-------- 2428
F1.RU.08.D88_845 ...............GTGCCC---C--G----------AA-------------------AG-A------G----AG-------A--G--G-G------------------------------C--------------C--A-A-----------A--------------- 1848
F2.CM.10.DEMF210CM007 ...............GGC------C------G------AA-------------G------T-A-----------AG---------------G---G--G--------------G-----------------------T--A-A-----------A--------------- 1736
F2.CM.11.DEURF11CM026 ...............GTATCC---C--G----------AA----------------------T------G----AG---------------G---G--------G--------G-----------------------T--AGA-----------A--------------- 1712
G.CD.03.LA23LiEd ...............G--A-----C---G---------AA----------------------A------G---GA--------A--G--G-TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A--------------- 2401
G.CM.08.789_10 ...............T-C------......C-------AA-------------G--------A----GTG---GAG------AA--G----TA--------------C-----------------------------C--A-A---A-----G-A-----------G--- 1849
G.CM.10.DEMG10CM008 ...............G--------C---G-C-------AA-------------G--------A----ATG---GAG-G-----A--G----TA--G--C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1770
G.CN.08.GX_2084_08 GAGGGAGAA...GGGGT-ACC-------G-C-------AA----------------------A------G---GA--------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A--------------- 1629
G.CN.16.224GX ...............GT-ACC-------G-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A-------A-----------G--- 1615
G.ES.14.EUR_0033 ...............GACA--C--C---G-C--------A-------------G--------A------G----A--------A-------TA-----C--GC----C-----------------------------T--A-A---A-------A--------------- 1805
G.GW.08.LA57LmNe ..................A--C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A--------------- 2406
G.KE.09.DEMG09KE001 ..................-CC---C-------------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------G--A-----A-------A------G-------- 1764
G.NG.12.12NG060409 ...............-ACACC---C-----C--Y----AA----------------------A--TG--G---GAG-------A-------TA--------------C---------------------------A----AGAG--A-------A--------------- 1589
H.CD.04.LA19KoSa ..................A-C---C-------------AA-------------G--------T------G----A----A---A--GT-----------------------------------------C----------A-A---A-----G-A--------------- 2432
H.CF.02.LA25LeMi ..................A-C---C--G-----------A-------------G--------T------G----A----AA--A---T---G------------G-----------------------------------A-A-----------A--------------- 2223
J.CD.03.LA26DiAn ...............---A------C------------AA-------------G------A-A------G----A--------A--G--G-G---------------------------------------------C--AGA-----------A--------------- 2398
J.CM.04.04CMU11421 ...............----------C------------AA-------------R--------Y-----------A--------A--G--G-G------------G------------------------A----------AGA-----------Y--------------- 1895
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...............GGGTCC-----------------AA-------------G------G-T------G----AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A---A--G----A--------------- 1585
K.CM.96.96CM_MP535 ...............GAGCCC-----------------AA--------------------A-T-----------AG-------A--GT---GA-----------------------------------------------A-A-----------A--------------- 1585
01_AE.CM.11.1156_26 ...............T-CCA-C----C-GT--------AA-------------------T--T--T---G---GA----A---A--GT-G--A--------------------------------------------C--A-A--------------------------- 1739
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ...............T-ATCC-----C-GT--------AA----------------------T-----------A----AA--A--GA-G--A--------------------------------------------T--AGA-----------A--------------- 1699
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ...............T-CTCC-----C--T--------AA----------------------T------G----A----AA--A--G--G-GA--R-----------------------------------------T--A-A-----------A--------------- 1579
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ...............T-CCCC---C---GT--------AA----------------------T-----------AG-------A--G----GA---------------------------------------A----G--A-------------A--------------- 1864
01_AE.MM.14.fKSDU26 ...............T-CTCC---C----TC-------AA--------------------A-T-----------A-----A--A--G--G--A--------T-----------------------------------T--A-A-----------A--------------- 1573
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ...............G-CCCC---C----T--------AA--------------------T-A----------GA-----A--A--G--G-GA-----------------------------------------------A-A-----------A--------------- 2329
01_AE.SE.12.070SE ...............--ATCC-----C-GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G-GA---------C-------------------------------G--T--AGA-----------A-----------G--- 1567
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ...............T-CCCC-------GT---------A----------------------T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----G--------- 1686
01_AE.TH.11.40436v09_04 ...............C-CTCC---C---GT--------AA-----------------------------G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------T-----T--A-A-----------A--------------- 1583
01_AE.TH.90.CM240 ...............T-CTCC-------GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A--------------- 1963
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ...............-TATCC-------G---------AA--------------------T-A--T---G---GA--------A--G----TA--------------C--------------------G-----------A-A---A-------A--------------- 1756
02_AG.DE.09.701114 ...............-TATCC---C---G---------AA--------------------T-A------G---GAG-------A--G----TA--------------C-----------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1600
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...............-TATCC-------G---------AA--------------------T-A------G---GA-----A------A---TA-----C--------C-----G-----------------------C--A-----A-------A--------------- 2054
02_AG.KR.12.12MHR9 ...............-TATCC---C-------------AA--------------------T-A------G---GA--------A--GT---TA-----C--------C--------------------------------A-A---A-------A-----G--------- 2048
02_AG.LR.x.POC44951 ...............-TATCC-----------------AA--------------------T-A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGAG--A----------------------- 2384
02_AG.NG.12.12NG060304 ...............-TATCC---C-------------AA--------------------T-A------G---GA-------AA--G----TA-----C--------C--------------------T-----G--C--A-A---A----------------------- 1589
02_AG.NG.x.IBNG ...............-TATCC-----------------AA--------------------T-A--T---G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1914
02_AG.PK.15.PK032 ...............-TATCC---C-------------AA--------------------T-A------G---GA--------A-------TA-----C-----------------------------------------A-A-C-A-------A--------------- 1952
02_AG.SE.14.098GN ...............-TATCC---C-------------AA--------------------T-A------G---GA----AA--A--G----TA-----C--T-----C--------------------------------A-A---A-------A--------------- 1582
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Gag-Pol TF end Pol protease start Gag p6 end
Gag end

B.FR.83.HXB2 ...............ACTGTATCCTTTAACTTCCCTCAGGTCACTCTTTGGCAACGACCCCTCGTCACAATAAAGATAGGGGGGCAACTAAAGGAAGCTCTATTAGATACAGGAGCAGATGATACAGTATTAGAAGAAATGAGTTTGCCAGGAAGATGGAAACCAAAAAT 2389
Gag __.__.__.__.__.__L__Y__P__L__T__S__L__R__S__L__F__G__N__D__P__S__S__Q__*_
Pol _.__.__.__.__.__T__V__S__F__N__F__P__Q__V__T__L__W__Q__R__P__L__V__T__I__K__I__G__G__Q__L__K__E__A__L__L__D__T__G__A__D__D__T__V__L__E__E__M__S__L__P__G__R__W__K__P__K__M
02_AG.SN.13.9580 ...............-TATCC------------------A-------------------AG-AA-----G----AG----A-AA--G-C--TA-----C--------C-----G--------------------------AGA---A----------------------- 1767
03_AB.RU.97.KAL153_2 ...............G-ATCC-----C--T--------AA------------G---------T------G---GA-----A--A--G-----A--------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1615
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ...............---A-------------------AA-------------G--------T-----------AC-------A--GA---G---G-----T--------------------------------------A-A-----------A------G-------- 1755
05_DF.BE.x.VI1310 ...............GTACCC---C---G---------AA--------------------G-T----------G------------G--------------------------G-----------------------C--A-A-----------A--------------- 1771
06_cpx.AU.96.BFP90 AAA.........GGGG--A-----C---G-C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A--------------- 2417
07_BC.CN.98.98CN009 ...............---A-------------------AA-----------------------------------------------T-------------------------------------------------C----A---------G-A--------------- 1721
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .....................A--C--------------A-------------G--------T---T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--C---------------------------G-A-A-----------A--------------- 1569
09_cpx.GH.96.96GH2911 ...............G-CCCC-------RT--------AA--------------------A-T------G----A-----A--A---T-------------G-----C--------------------G-----------A-A-----------A--------------- 1591
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ...............G-C-C----C---G---------AA----------------------T--------------------A--G------------T------------------------------------------A-----------A--------------- 1768
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ...............G--A---------G---------AA-------------G------A--------G----A----CA-----G--G-GA-----------------------------------------------A-A---A-------A--------------- 1753
12_BF.AR.99.ARMA159 ...............GTACCC---C---G---------AA----------------------A----T------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 2394
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ...............GACA-----C---G--G------AA-------------G------A-A----T-G------------AA--G----TA-----C-----------G---------------------A-------A-A--------------------------- 1794
14_BG.ES.05.X1870 ...............GA----C--C---G-C-------AA-------------G--------A------G----A--------A--G----TA-----C--G--------------------------G--------T--A-A---A-------A--------------- 1856
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ...............TACTCC-------GT--------AA----------------------T--T--------A-----A--A--G--G--A---------------C--------------C-------------T--A-A---C-----G-A------C-------- 1788
16_A2D.KR.97.97KR004 ...............--ACAC----GC--T--------AA----------------------T--T---G----A----AA--A--G----GA-----------------------------------G--------T--A-A-C-A-------A--------------- 1752
17_BF.AR.99.ARMA038 ...............GTACCC---C---G---------AA----------------------A---GA------AG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----GG-------- 1603
18_cpx.CU.99.CU76 ..................A--------CT---------AA-------------G---------------G-------------A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1694
19_cpx.CU.99.CU7 ...............---------C---G-C-------AA----------------------T--------------------A--G--------------------------------------------------C--A-A---A-------A-----G--------- 1615
20_BG.CU.99.Cu103 ........................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A--------------- 1855
21_A2D.KE.99.KER2003 ...............---------C-C-GT--------AA----------------------T--T--------A--------A--G-----------------------G-------------------------------A-----------A--------------- 1594
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...............G-CTCC-------GT--------AA----------------------T-----------A-----A--A--G-----A---------C----------------------------------C--AGA-----------A--------------- 1597
23_BG.CU.03.CB118 ........................C----TC-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A--------------- 1832
24_BG.ES.08.X2456_2 ........................C----TC-------AA-------------G--------A------G----AG-------A--G----TA--G--C--------C-----------------------------T--A-A---A-------A--------------- 1840
25_cpx.CM.02.1918LE ...............GT-A------A-GG---------AA-------------G--------A------G----A-----A--A---A---TA-----C--------C-----------------------------T--A-A---A-----G-A------G-------- 1597
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ...............GTCTCC----C---T--------AA----------------------------------A----AA--A-------GA--------------------------------------------T--A-A----T------A--------------- 2394
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..................ACC-------GT--------AA----------------------T------G---------A---A--G----G------------------------------------------------A-A-----A-----A------G-------- 2380
28_BF.BR.99.BREPM12609 ...............GTACCC---C---G-C-------AA----------------------A------------G-------A--G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1755
29_BF.BR.01.BREPM16704 ...............GTACCC---C---G----------A----------------------A------------G-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1790
31_BC.BR.04.04BR142 .....................A--C-------------AA-------------G--------T-----------AG----------G--------G-----C-----C--------------------------------A-AA----------AT-------------- 1861
32_06A6.EE.01.EE0369 ...............G--A-----C-C-G----------A--------------------A-A------G---GA-------AA--G----TA-----C--------------------------------------T--A-A---A-------A------------G-- 2024
33_01B.ID.07.JKT189_C ...............G--A------G--G---------AA-----------------------------------------------T---G---------------------------------------------G--A-A-----------A--------------- 1690
34_01B.TH.99.OUR1969P ...............---A-------C-G---------AA----------------------T--T---G----A-----A--A--G--G--A--------------------------------------------T--A-A-----------A--------------- 1591
35_AD.AF.07.169H ...............GT--------C------------AA-----------------------------G----AT-------A--G-A--G----------C----------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1589
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...............-TATCC---C-------------AA--------------------T-A--T---G---GA-----------GT---TA-----C--------C-----------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1594
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ...............-TACCC-------G---------AA-------------G------A-AAC----G-------------A--G----TA-----CT-------C-----------------------------C--A-A-----------A---------C----- 1579
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ...............GTACCC---C---G---------AA--------------------T-A-----------A--------A--G------------T-------------------------------------C--A-A---A-------A--------------- 1812
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ...............---------------C--------A--------------------A-------------AG-------A--G----G---------------------------------------------T--A-A-----------A-----C--------- 1866
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ...............GTATCC---C-------------AA--------------------G-A------G-T--A--------A--G-----A---------------------------A----------------C--A-A---A-----G-A--------------- 1872
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ...............G-----------------------A----------------------T------G--GC-G-------A--G-----------------------------------------------------AGA-----------A--------------- 1621
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ...............GTGCCC---C--------------A----------------------------------AG------AA--GA------------------------------------------------------R--------------------------- 1937
43_02G.SA.03.J11223 ...............-TCACC---A---G-C-------AA----------------------G----A-G----A-------AA--G----TA--------------C---------------------------C----AGA---A----------------------- 1914
44_BF.CL.00.CH80 ...............GTACCC---C--TG---------AA----------------------A----A------AG-------A--GA----A--------------------------------------------C--A-A-C---------------C--------- 1831
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .....................GGTC-ATC---------AA--------------------G-T------G----AG----A--A--G-----A--------------C--------------------------------A-A-----------A--------------- 2375
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ...............CTACCC---C---G---------AA----------------------G-----------AG----------G----G---------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1827
47_BF.ES.08.P1942 ...............GTATCC---C---G----------A----------------------A------G----AG-------A--GA-G-----------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1828
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...............---A---------G-C--------A-------------G---------------------------------T-G--------C-------------------------------------------A-----------------G--------- 1594
49_cpx.GM.03.N26677 ...............-----------C-G---------AA-------------G--------A--T--C----GA-----------G--G--------------------------------------------------AGA-----------A------G-------- 1812
50_A1D.GB.10.12792 ...............G----------C-G----------A-----------------------------G---G-G-------A--G--G-----------C--G-------------------------------------A-----A-----A--------------- 1797
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...............--A------C---G-C-------AA-------------------T--T-----------A-----------G--------------C--------------------------------------AGA---A-----G----------------- 1596
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ...............T-CTCC-----C-GT--------AA-------------G--------T--T---G----AG----A--A--G--G-GA--------------------------------------------T--AGA-----------A--------------- 1703
53_01B.MY.11.11FIR164 ...............G--A-------------------AA----------------------------------AG---C-------T-------------------------------------------------G----A--------------------------- 1729
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...............---A------G-GT--G------AA--------------------A-A------------------------GA---------------------------------------GC-------C--A-A--------------------------- 1791
55_01B.CN.10.HNCS102056 ...............T-GCCC----G--GT--------AA----------------------T-----------A----AA--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A------G-------- 1699
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ...............-TACCC---C-------------AA-------------G------T-A------G---GA--------A-------TA-----C--------------------------------------C--A-A---A-------AG-------------- 1740
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .....................A--C-------------AA----------------------T---T------GAG-------C--GA----A--------C-----C--------------------------------A-A-----------A--------------- 1573
58_01B.MY.09.09MYPR37 ...............---A--C-----G----------AA-------------G---------------------------------T-------------------------------------------------T--AGA-----------A--------------- 1734
59_01B.CN.09.09LNA423 ...............G-CTC----C-C--T--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A-----------G--- 1573
60_BC.IT.11.BAV499 .....................A----------------AA-------------G------G-T-----------AG-------A--G--------G----CC-----C-------------------------------CA-AA----------AT-------------- 2346
61_BC.CN.10.JL100010 .....................A-----------------A-------------G--------T---T-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------A--------------- 1810
62_BC.CN.10.YNFL13 .....................A-----------------A-------------G--------T---C------TAG-------C--GA-G--A--G-----C--------------------------G-----------A-A-----------A--------------- 1718
63_02A.RU.10.10RU6637 ...............-TATCC-------G---------AA--------------------T-A------G---GA----A---A--G----TA-----C--------C-----------------------------C--AGA---A-------A--------------- 1930
64_BC.CN.09.YNFL31 ...............---A--C--C---G---------AA----------------------T--GT-------AG-------C--GA----A--G-----C-----C----------------------------------A-----------A--------------- 1743
65_cpx.CN.10.YNFL01 .....................A--C-------------AA----------------------T---T------GAG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A---A-------AG-------------- 1760
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ..................AC----C-C-GT--------AA----------------------T------G----A-----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A--------------- 1732
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..................AC-G--C---GT--------AA----------------------T------G----AG----A--A--G-----A--------------------------------------------T--A-A-----------A--------------- 1723
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420...............-------------G----------A--------------------------GA------A-----------G-----------------------------------------------------A-A--------------------------- 1756
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ...............GTACCC---C-------------AA----------------------G-----------AG-------A--GA----R------T--------------------------------R----C--A-A---A---RRG-A--R------------ 1845
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ...............GTACCC---C---G---------AA--------------------T-G----A------A--------A--G--------------------------G-----------------------C--AGA-----------A--------------- 1893
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ...............GTACCC---C---G---------AA--------------------A-G--T-------GAG-------A--G--------------------------------------------------C--A-A-----------A--------------- 1897
73_BG.DE.01.9196_01 ...............GTCA--C--C-----C-------AA-------------G--------A------G---GA--------A--G----TA-----C--G-----C--------------------G--------T--A-A---A-------A--------------- 1906
74_01B.MY.10.10MYPR268 ...............---A-------C-G---------AA-----------------------------------------------T----A-------------------------------------------------A--------------------------- 1686
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .....................A--C-C--T--------AA-------------G--------T---T------GAG-------T---A----A--G-----T-----C-----------------------------CG-A-A---------G-A--------------- 1632
78_cpx.CN.13.YNTC19 .....................A--C-------------AA-------------G--------T---T-------AG-------C---A----A--G-----C-----C-----------------------------T--A-A-----------A--------------- 1573
79_0107.CN.15.SX15DT013 ...............T-CTCC-----C-GT--------AA--------------------G-T------G----A----AA--A--GA----A--------------------------------------------T--A-A-----------AG-------------- 1766
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .....................A-----------------A-------------G--------T---T------RAG-------C---A----A--G-----C--------------------------------------A-A-----------A--------------- 1552
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .....................-G-C--------------A-------------G--------T---G-------AG-------A---A----A--------T-----C--------------------------------A-A-----------A--------------- 1561
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .....................A--C----T---------A-------------G--------T-----------AG-------C--GA----A--G-----C-----C-----------------------G----------------------A--------------- 1725
86_BC.CN.13.15YNHS18 .....................G--C-----C--------A-------------G--------T-----------AG-------C--GA-G--A--G-----C-----C--------------------------G-----A-A-----------A-----G--------- 1522
87_cpx.CN.12.DH32 .....................A--C-------------AA----------------------T--T--------A-----A--C---A----A--G-----T-----C--------------------C---------G-A-A-----------A--------------- 1740
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .....................A--C--------------A-------------G--------T---T------GAG-------C--GA----A--G-----C-----C--------------------------------A-A-----------A--------------- 1582
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ...............G-----C--C--T----------AA-------------------G--------------------A------------------------------------------------G-------R----------------A--------------- 1777
O.CM.96.LA51YBF35 ...............---C--C--G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A----T-GC----G-T-----C--T---TGT--G-T-T--C-G-----G--G------------------A-CA-C--ACAA--AGAG----------C--------- 2454
O.CM.96.LA52YBF39 ...............---C--C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A------GC----G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C--------- 2447
O.CM.99.99CMU4122 ...............---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-T--ACAA---GA-----A-----C--------- 1874
O.CM.x.pCMO2_3 ...............---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C--------- 2441
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ...............G--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----A...A-T---GC----G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G---------------C--ACCA-C--ACAA--AGA-----A-----C--------- 1872
O.FR.06.RBF206 ...............G--A-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-AA---T-GC---AG-T-----T--T--CTGT--G-T-T--C-G--C-----G------------------A-CA-C--ACAA---GA-----A-----C--------- 2452
O.GA.10.10Gab1190 ...............G--C--C--A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--C--GTGT----T-T-GC-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAC--AGAG----AT-------------- 1600
O.GA.11.11Gab6352 ...............G--C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T-GC-G--C-----G--------C------C--A-CA-T--ACAA---GAG--GGA-----C--------- 1600
O.SN.99.99SE_MP1300 ...............---C-----G--TG-C-------AA--C--------G-CA----AA-A--TC--GC--G-G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-TA-C--ACAA---GA-----A-----C--------- 2442
O.US.10.LTNP ...............---C-----G--TG-C--------A--C--------G-CA----AA-AA-T---GC----G-T-----C--T---TGT----T-T--C-G--------G---------------C--A-CA-C--ACAA---GA-----------C--------- 2364
N.CM.15.S4858 GACAGAGAACTCTCTGTACCCA--C--------------A-------------G------G--A-----G----A------AAAG--G---G---------T--------------T------------A--------C-ACAA--AGAG----A--------------- 1915
N.FR.11.N1_FR_2011 GACAGAGAACTCTCTGTACCCA--C--------------A--------------------G--A-----G----A-----A-A-G--GA--TA--------T--------------T------------A-------CT-ACAA--AGA-----------G--------- 1790
P.CM.06.U14788 ...............GT----C------G-C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC--G----A-----------TA-TTGT--G-----------------G--T-----C------G----TA-CT-ACC---AGA--------------------- 1860
P.FR.09.RBF168 ...............GGAA--C--------C--------A-----------G-CA----AG-AA-AC--G---GAG----------TA-TTGT--G---T----------------T-----C------G----TA--T-ACC---AGA------------------T-- 2424
CPZ.TZ.06.TAN5 ...........................GTTC-------AA---A---------G-----AA-GA-G---G-G--AG-CCA---A---G-CTGTC-G-----TC-------T-----------C-GT--T--TTGTA-T--C-AA--AAAG---CAG---GC--------C 2502
CPZ.US.85.US_Marilyn ...............G-CC-T--AGC------------AA-------------G---------C---G------AG---CA-----GA--GTA--------T-----C--------T------------C----CA-C--ACAAA-TGA---G-C-----G--------- 2449
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ...............G--C-----A--TG-C-------AA--C--------G-CA----AG-A--T---GCG--A--C-----C--T---TGT----T-T-GC-G--------G--------------GC--C-T--C--ACAA--AGA-----A-----C--------- 1859
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ...............---------------C-------AA-----------G-CA----AG-AA-AC-TG----A--------A--TA-TTGT------T-------------G--T-----C------G----TA----ACCA--AGA------G---GT--------- 1730
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Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCC 2559
Pol __I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__
A1.CD.02.LA01AlPr ------------------------------G-------------------AA--------T------A-A--G--------------C--G--------------------------------G---A-------A-----------T--------------A-----T- 2561
A1.CM.08.886_24 ------------------------T--G----A---------G--------T--------T------A-A--G---------------C-G--------------C---------------------A-------C--------------------------A-----T- 2021
A1.ES.15.100_117 ------------------C--C----------A----------------GCT--------T-----GA-A---------------------A-------C-----------------------G---A-------C---C----A--T-----------C--A-----T- 2028
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------------------------G----A---A--------------T--------T-----GA-A--G-----------------------------------------------------CA-------C-----------T--C--------C--A-----T- 1927
A1.PK.15.PK034 ---------------------C----------A-----------------AG--------T------A-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------T-----------C--A-----T- 2160
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------------------------A------------------T--------T-----GA-A--G--------------------------------------------------G---A-------------------T--------------A--C--T- 1910
A1.SE.13.078SE ---------------------C----------A-G-A--------------T--------T------A-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------T---C-------C--A-----T- 1767
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------------C-----G----A---A-----G--A-----T--------T------A-A--G---------------C-G------------------------------------A-------C-----------T--------------A-----T- 1908
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------G-----------------A------------G-T-----G--T----A-A-A-GG--C---------------------------------------------------A-A---GT----C-------T--------------A-----T- 1758
A3.SN.01.DDI579 ---------------------------------------------------T--------T------A-A--G-----------------G--T-----------C--------------------CA-------------------T--------------A-----T- 1757
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------------------------------A------------------T--------T------A-A--G--------------------G-----C-----------T---------------A-------------------T---C----------A-----TT 2555
A6.BY.13.PV85 ---------------------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------------------------C------------------------A----------------C--T--------------A--A--T- 2022
A6.IT.02.60000 ------R-----------C--------------------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-------------------T--------------M--A--T- 2564
A6.RU.11.11RU6950 ---------------------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C----------------------A--A--T- 2083
A6.UA.12.DEMA112UA024 -------------------------------------------------G-T--------T------A-A--G-----------------------------C-----------------------CA-------------------T--------------A--A--T- 2583
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------A---------------------------G---CT---------------------A-------------G---A----------------------------------------A------C----A-----------------------T- 2561
B.BR.10.10BR_MG035 ----------------------------------------------G--------------------------A--GA-------------A----------G-----------------------------------------C-----------------T-----T- 2055
B.CU.14.14CU005 ----------------------------------------------G---C-G--------------------------------------A----------------------------------------------------G-----------------T-----T- 1770
B.DE.13.366396 ------------------------T-------A-------------G---C------------------C-----------------------------------------T-----------G-----------C---C-----------C----------T-----T- 1773
B.DE.13.947915 --------------------------------A-------------G--TG-----------------------T-G--------------A-------A---------------------------------------C-------T--------------------T- 1779
B.DO.11.DEMB11DR001 ------------------------------------------G--A----C-------------------------GA-------------A-------------A-----------------------------------------------G--------------T- 2525
B.ES.15.100600 ---------------------------------------------AG---A------G--T------------A-----------A----------------------------------------------------------------C-----------------T- 1985
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------G---AT-----------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------T- 1805
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------------------A----------------GCT-----------C--------------------------------------------T-----------------------A------C----C--------------C--------T- 1946
B.PH.15.DEMB15PH003 ------------------------T-------A-------------G--TCAG-------------G------------------------A----------------------------------C-----A------C-------T--------------------T- 2573
B.RU.11.11RU21n ------------------------------------A---------G---C---T-----------G--A--G--------------------G--------------------------------------------------------------------------T- 2130
B.SE.15.102SE ------------------------T-----------A-----G-------C---------------------------G------------A-------------------------------------A---------C----G--------------------A--T- 1776
B.TH.10.DEMB10TH002 -------------------------------------------------TC---------------G--------------------G--------------------------------------CT----------------G-----------------------T- 1881
B.US.16.2609 -------------------------------------------------ACT-------------------C--T-G--------------A-----G----------------------------------------AC-----------C----------------T- 1851
C.BR.11.DEMC11BR035 ---------------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G---------------C----G-----------------------------G--CA-----------C----A------C----------A-----T- 1958
C.CN.10.YNFL19 ------A--------------------------G--A--------A----C----------------A-A--G--------------------------------------------------------A---------C----------------------------T- 1912
C.DE.10.622166 ------A--------------------------------------A---ACT--------T------A-A--G--------------------G--------------------------C--------------A---C----A-----A-----------A------- 1764
C.ES.15.100_118 ------A--------G----------------A------------A--------------T-----GA-A--G---------------C-------------------------------------C------------C----A-----AC----------A-----T- 2003
C.ET.08.ET104 ------A-----------C-----T--------------------A-----T--------T-----GA-A--G---------------C----------C------A-------------C------A-----------C----A-----AC----------A-----T- 1761
C.IN.15.NIRT008 ------A-----------------------------A--------A----C---------T------A-A-GG--------------------------C------A--------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T- 1743
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------A-----------A--------------------------A---TCT--------T------A-A--G-----------------G-----------------------------------CA-----------C----A-----CC----------A-----T- 2539
C.NG.10.10NG020523 ------A--------------------------------------A---TCT--------TA-----A-A-GG--------C-----------G---------------------------------A-----------C----A--T--A-----------A-----T- 1747
C.NP.11.11NP016 ------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A-GG--------------------------C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T- 1731
C.PK.14.DEMC14PK009 ------A-----------------------------------G--A---G-T--------T-A----A-A--G--------------G------------------A--------------------A----------------A-----AC----------A-----T- 1974
C.SE.15.100ET ------A-----------------------------A--------C-----T--------T----AGA-A--G---------------C----G-----------------------------G---A-----------C----A-----AC----------A--A--T- 1764
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------A-----A-----C--------------------------A---G-T--------T------A-A--G---------T----------G-----A-----G---------------------A-----------C----A-----AC----------A-----T- 2533
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------A-----------A-----------------------GG-A-----T--GA----T------A-AC-G--------------------G--------------------------------C------------C----A-----AC----------A-----T- 1884
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ------A-----------------------------------GG-A-----T--------T------A-A--G--------------------------C-----------------------G---A-------A---C----A--T--AC----------A-----TT 1926
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------------------------------G--A----C---------T------A-A--G------------------------------------------------------------------C----A--T--AC----------A-----T- 1908
D.BR.10.10BR_RJ095 ---------------------------------------------A----CTT-------------G-------T-GA-------------A-------------G-----T-----------------A-----C---C----------A-----------A-----T- 2013
D.CD.03.LA17MuBo ------------------------------------A--------------T-----G---------------------------------------------------------------------T-------C--------C------C----------A-----T- 2584
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------------------------------------CT--------------------G-----------------------------------------------------CT-------C--------C------C----------A-----T- 1934
D.CY.06.CY163 ------------------------------------A--------------T--------------------G--------------------------G--------------------------CA-------C--------C-----CC----------A------- 1767
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------------C--------------------------A---GGT---------------T-----------------------------------------------------------T----------A-----------A-----------A-----T- 1909
D.SE.12.077UG ---------------------------------------------A----C--------------------------A-------------A-------------------------------G---T----A-----A-----C-----------------A-----T- 1776
D.TZ.04.CO6405V4 ------A--------G----------------A---------C--A-----T--------------------------------------------------------------------G------T-------C--------A-----------------A-----T- 1773
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------C-----T--------------------A---ACAG----C-----------------------------G--------------------------------------CT----------------------A-----------A-----T- 1897
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------------C--C--T-------A------------C--CTC-G-G--C--------C------------------------A-------------------T-----------G---T----------------------------------A-----T- 1914
D.YE.02.02YE516 ------------------------------------------A---G-C--TG-------------G-----G-----------------------------------------------------------------------A--T---C-------C--A-----T- 1770
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------------------------------------A---AC------T--T------T-C--G----C---------G---A-----------------------------------A----------------------------------A------- 1770
F1.AR.02.ARE933 --------------------------------A----------A-C--------------T--------C--G----C-T-------G--G------------------------T------T----A-------------------T------C-------A-----T- 1853
F1.BR.11.DEMF111BR037 --------------------------------A----------A-C-----------C--T--------C------G-------------G--------C--G--------------------G---A-------------------T---C----------A-----T- 2063
F1.CY.08.CY222 --------------------------------A------------A---AC------T--T--------C--G----C---------G--------C--C--G------------------------A-------------------T--------------A-----T- 1752
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------------------------A---------GA-C--------------T------T-C--G--C-C---------G--G-----------G------------------------A----------------------------------A------- 1983
F1.FR.04.LA22LeRe ------------------------T-------A------------C--------------T-----C--C--G---G----------G--------------G------------------------A----------------G--T--------------A-----T- 2439
F1.RO.03.LA20DuCl ---------------------------G----A------------A---AC------T--T--------C--G----C---------G--------------G-----------------------CA----------------------------------------T- 2598
F1.RU.08.D88_845 ------------------G-----T-------A----------------G----------T-----------G-----------------G------------------------------------A----------------------------------A--A--T- 2018
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------------------------------------A--------------T--------A--G-----------------------G-----G--------------------G--CA-----------------------C----------A-----T- 1906
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------------------------T--------------------A--------------T--------C------G----------------G--G-----G-----------------------CA----------------------CC----C-----A-----T- 1882
G.CD.03.LA23LiEd ---------------------------------------------A-----T--------T------A-A--G--------G-----G------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T- 2571
G.CM.08.789_10 ------------------------------------A-----G--A----CT--------TGAA---A-A--G--------G---A-------------G------A--------------------A-------------------T--------------A-----T- 2019
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------------------------A---A-----G--A----CT--------TGAA--GA-A--G--------G--------------------------------------G------A-------------------T--------------------T- 1940
G.CN.08.GX_2084_08 ------------------A-----------G-A-------------G---CT--------TGAA--GA-A-----------G------C-----------------A--------------------A-------------------T--------------A-----T- 1799
G.CN.16.224GX ------------------A-------------A-----------------CT--------TGAA--GA-A-----------G------C-----------------A-------------G-----CA-------------------T--------------A-----T- 1785
G.ES.14.EUR_0033 ---------------C--G--------------G-----------A-----T--------T-----GA-A--G---G----G--------G---------------A-------------G------A----------A--------T--------------A-----T- 1975
G.GW.08.LA57LmNe ---------------T-----------------------------A-----T--------T------A-A-GG--------G--------------------------------------G------A----------------C--T--------------A-----T- 2576
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------------------------------A--------A-----T--------TG-G--GA-A-----------G------------------------A-------------G------A----------------C--T--------------A-----T- 1934
G.NG.12.12NG060409 ------------------A-----------G--------C-----AG----TC-------TGAA--GA-A-----------GT-----------------------A-A-----------G------A-------------------T--------------A-----T- 1759
H.CD.04.LA19KoSa ------A-----------C-----T-----------------A--AG--TC-T-------A------A-A-GG-----------------------G--------------T---------------A-A--------A-----A-----------------A-----T- 2602
H.CF.02.LA25LeMi ------------------------------------------G--AG--GC---G-----T------A-A--G--------------------------------------T-----------G---A-A--------A-----C-----C-----------A-----T- 2393
J.CD.03.LA26DiAn ----------------------G-----------------A--G--G---C-G-------TGAG---A-A--G-T------------------------------AT----------------G--CT--A-------AC-------T--------------A-----T- 2568
J.CM.04.04CMU11421 ------------------------------------R---AGCA-Y----C---------TGAG---A-A--G--Y--R--------------------------------------------G--CA-----------C----C--T--------------A--Y--T- 2065
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------------------------------A--------AG--TGT--G-----T-----G--A--G--------------G--------------------------------------CA----------------G--T--------------A-----T- 1755
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------------------------A--------AG----T--------T--------A--G------------------------------------------------C----C--------------------T--------------A-----T- 1755
01_AE.CM.11.1156_26 ------------------------T-----------A------------ACT--------T------A-A--G--------A---------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T- 1909
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------------------------G--------A--------------T--------T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-----------C-------T---C-------C--A------- 1869
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------------------------------G--A--------------T--------T------A-A--G---G-------------G------------------------------C-----A-------------------T---C-------C--A-----T- 1749
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G---------------------------------A--------------C-----A-----------C-------T--------------A-----T- 2034
01_AE.MM.14.fKSDU26 ------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G------------------------------------------------C-----A-T-----------------T-----------C--A-----T- 1743
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ------------------------------------A--------------T--------T-----GA-A--G--------------G---------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A------- 2499
01_AE.SE.12.070SE --------------------------------AG--A--------------T--------T------A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T- 1737
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G-----------G--G---------------------------------C----CA-------------------T--------------A-----T- 1856
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---------------------------G----AG--A--------------T--------G------A-A--G--A-C---------G--------G------------------------C-----A-----------G----C--------------C--A-----T- 1753
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------------G----AG--A--------------T---------------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T- 2133
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------------------------------A--------------T--G-----T-----GA-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T- 1926
02_AG.DE.09.701114 ---------------------------------------------A-----T--G-----T------A-A-GG--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T- 1770
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------------------------------A--------------T--------T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T- 2224
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------------------------------------------T--------T-----GA-A-----C---------------------------------------------C-G--CA----------------G--T--------------A------- 2218
02_AG.LR.x.POC44951 ------------------------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C-----------------G---------------------------C-----A-----------------------------C----A-----T- 2554
02_AG.NG.12.12NG060304 --------------------------------------------------AT--------T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A----------A-----C--T--------------A-----T- 1759
02_AG.NG.x.IBNG ------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A--G--C---------------------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T- 2084
02_AG.PK.15.PK032 ---------------------------------------------------TT-------T------A-A--G--C-----------------------C---------------------C-----A-------A--------G--T--------------G-----T- 2122
02_AG.SE.14.098GN ---------------G----A---T--------------------------T--------T------A-A-GG--C---------------------------------------------C-----A-------C--A--------T--------------A-----T- 1752
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HIV-1 Genomes

Pol Protease end Pol p66 and p51 RT start
B.FR.83.HXB2 GATAGGGGGAATTGGAGGTTTTATCAAAGTAAGACAGTATGATCAGATACTCATAGAAATCTGTGGACATAAAGCTATAGGTACAGTATTAGTAGGACCTACACCTGTCAACATAATTGGAAGAAATCTGTTGACTCAGATTGGTTGCACTTTAAATTTTCCCATTAGCC 2559
Pol __I__G__G__I__G__G__F__I__K__V__R__Q__Y__D__Q__I__L__I__E__I__C__G__H__K__A__I__G__T__V__L__V__G__P__T__P__V__N__I__I__G__R__N__L__L__T__Q__I__G__C__T__L__N__F__P__I__S__
02_AG.SN.13.9580 -------------------------------------------------GCT--------T-----GA-A--G--C---------------------------------------------C----CA-------------------T--------------A-----T- 1937
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G-----------------G-----------------------T--------T------A-A--G-----------G-----------------C------------------------A-----------C-------T--------------A--A--T- 1785
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------C-----------------------A-------------CT--------T------A-A--G--C-----C-----G---------------------------------C----CA-----------C-------T--------------A-----T- 1925
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------------------------------TG----------------G---------------------------------------------------------T-------C--------C-----------------A------- 1941
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------------------A------------A-----T-----G--T------A-A--G---------------------------------A--------------C----CA-------C-----------T--------------A-----T- 2587
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------------------A-------C------------C-----C---------------------------------------------------------------------C----------------------A--C---- 1891
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------A-----------------------------A-----G--A----CT--------T------A-A--G--------------------G-----C-----------------A---------A-------C---C----A-----AC----------A--C--T- 1739
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------------------------------------------A-----T-----G--T--------A--G--G---------------------------------------------C-G--CA----------A--------T--------------A-----T- 1761
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G--A--------------------------------------A-----T--------A------T----------------------------------------------------G------T----------------------------------A-----T- 1938
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------------------------------------GG-A--------------TGAA---A-A--G--------------G-----------------C-----------------G--CA----------------A--T--------------A-----T- 1923
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------------------A----------A-CG-------------T--------C--G--------------G---A-------------G---------------------------------C----------------------------T- 2564
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------------------------------------A-C--GAG---------TGAG---A-A--G------------------A-----------------------------------A-------------------T--------------A-----T- 1964
14_BG.ES.05.X1870 ------A--------T--A-----------------A--------A-----T--------T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T- 2026
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------------------------G-----G--A-------------CT--------T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A----------AC-------T-----------C--A-----T- 1958
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------------G--A------------ACT--------T----A-A-A-G---C---------------------------------------------------A-----GT---AC-G-----T--------------A--A--T- 1922
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------------------------A----------G-T--------------T--------C--G-----------------------------------T-----------------------------AC-----------C----------------T- 1773
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------------------A--------A-----T--------T------A-A-GG------------------------------------------------------A-------------------T--------------A-----T- 1864
19_cpx.CU.99.CU7 ---------------------------------------------A----C---------T--------G--------------------------G------------------------------T----------------C-----------------A------- 1785
20_BG.CU.99.Cu103 ---------------------------------------------A-----T--------T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T- 2025
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------------G--------T--------------------A----C-C----------------------------C-----G---------------------------------------T-------C--------C-----------------A--A---- 1764
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------------------------G--------A--------A-----T--------T------A-A--G--------------G--------------------T------------C-----A----------------C--T--C--------C--A--A--T- 1767
23_BG.CU.03.CB118 ---------------------------------------------A----CT--------T------A-A--G--------G------------------------AC------------G------A-------------------T---C----------A-----T- 2002
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------------------------------A-----T--G-----T------A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T---C----------A-----T- 2010
25_cpx.CM.02.1918LE -------------------------------------------G-----G--T-------TA-----A-A--G--------G------C-----------------A--------------------A-A--------------C--T--A-----------A-----T- 1767
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------------------G--------A--------AG--AC------T--------GA-A--G--------------------------------------------------G---A----------------C--T--------------A-----T- 2564
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------------G--A-----GG-AG--ACTG----C--T------A-A--G--C-----------G-----------------------T-----------G---T-A--------------------------------A-----T- 2550
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------A----------G-C-----------C--T--------C--G----C---------G--------------------------------------CA-------------------T--------------------T- 1925
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------G----------------A----------G-C--------------T--------C--G--------------G--G------------------------------------A-------------------T--------------------T- 1960
31_BC.BR.04.04BR142 ------A--------G-----------------------------A-----T--------T------A-A--G--------------------G--------------------------------CA-----------C----A-----AC----------A-----T- 2031
32_06A6.EE.01.EE0369 ---------------------------------------------A----AT-----G--T------A-A--G------------------------------------------------C----CA-------C-----------T-----------G--A--A--T- 2194
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------------------G--A--------------T-----G--T------A-A--G------------------------------------------------C-----A--C----C-----------T--------------------T- 1860
34_01B.TH.99.OUR1969P --------------------------------------------------CT-----------C-----C---------------------------------------------------------------------C-------T--------------------T- 1761
35_AD.AF.07.169H ---------------------C----------A------------A---GCT--------T-----GA-A--G-----------------G------------------------------------A-------C-----------------------C--A-----T- 1759
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------------------------------A-------------CT--------T-----GA-A--G--------------G------------------A--------G----GC-----A-------------------T--------------A-----T- 1764
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------------A-----------------A--------A----CT--------T------A-A--G-----------------G--------C---------------------C-----A-------------------T--------------A--C--T- 1749
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------A----------A-C---TG---------T----AC--C--G-T--C-------------A----------------A------------------------------C----------------------------T- 1982
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------A--G-------------------GA-C----C---------T--------C--G----------------------------------C---T-----------------C--------------C-----------------------T- 2036
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------------G---G-A---------GG-C----C---------T--------------------------------------------G--T--T------------G----C--------------C------C----------------T- 2042
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------------------C--------------------------A---TCTG------------------G-------------------------------------------------------T----------------C-----------------A-----T- 1791
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------------T-------A----------A-C---AG------C--T--------C--------------------------W--------------T---------------------------C----Y--------------C--------T- 2107
43_02G.SA.03.J11223 ------------------A-------------A------------A----CT--------TGAA---A-A--G--------G------C-----------------A-------------C------A-------------------T--------------A-----T- 2084
44_BF.CL.00.CH80 --------------------------------A-------A--G-C---AC---------T--------C--G--------------------------------------------------------------------------------------------C--T- 2001
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------------A------------------------------G-T--------T------A-A--G---------G----------G-----C--------T------------C-----A----A--------------T--------------A-----T- 2545
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------------------------A----------G-C--------------T--------C--G-----------------G-----------G------------------------A-------------------T--------------A-----T- 1997
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------------------A---A----------T------A-G--------------------------------------------------------------------A-----------------------------T- 1998
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------------------------------------------------C------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------T- 1764
49_cpx.GM.03.N26677 ----------------------------------------A--G-T--------------TGAG---A-A--G---G----------G--------------------------------------CA-----------C-------T---C----------A-----T- 1982
50_A1D.GB.10.12792 ------------------C-------------------------------C---------------------------C------------A----------------------------------C--------C-----------T-----------C--A-----T- 1967
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------------------G--TCAG----T-----------------------------G-----------------------------------G-----------C-----------T---C----------------T- 1766
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------------G--A--------R-----T--------T------A-A--G--------------G---------------------------------C-----A-------C-----------T-----------C--A-----T- 1873
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------------------------G--A-----G--------TC-------T------A-A--G-----------------G------------------------------C-----A-----------C-------T-----------C--A--Y--T- 1899
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------------------------------------C---------T-----G--C-----------------T--------------------T--T---------------------------C----------------------------T- 1961
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------------------G--C--G--A--------------T--------T------A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T-----------C--A-----T- 1869
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------------------------------C-----------------TCTG-------T------A-A-GG--C---------------------------------------------C-G---A-------------------T--C-----------A-----T- 1910
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------A--------------------------G--A--------A----CT--------T------A-A-GG--------------------------C---------------------------------------C----G-----------------------T- 1743
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------------------------------------------R----C------------C-----C--------------------G-----G------------------------------------------M----------------------------Y- 1904
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------------C--------------G--A------------TGT--------T-----GA-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T--------C-----------T- 1743
60_BC.IT.11.BAV499 ------A--------G----C------------------------A---GCT--------T------A-A--G--------------G--------------------------------G-----CA-A---------C----A-----AC----------A-----T- 2516
61_BC.CN.10.JL100010 ------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G--------------T--------------------------------------C------------C----------------------T-----T- 1980
62_BC.CN.10.YNFL13 ------A-----------------T-----------A--------A----CT--T-----T------A-A-GG-----------------------T--C--------------------G------A-------C---C----G-----AC----------A--C--T- 1888
63_02A.RU.10.10RU6637 ------------------C--------------------------------T--G-------A----A-A--G--C-----------------------------------T--------GC-----A----A--C-----------T--------------A--A--T- 2100
64_BC.CN.09.YNFL31 --------------------------------A-----------------CT--------T--------C--G------------------A-----------------------------------------------C----G-----------------------T- 1913
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------A-----------------------------A--------A---GCT--------T------A-A--G--------------------------C---------------------------A-A---------C----A-----AC----------A--C--T- 1930
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T------TG---C--------T- 1902
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A---------------------------------------------------C-----A-------------------T--------------------T- 1893
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------------------------------------------C----------------A-A--G------------------A----------------------------------CT----------------C-----------------------T- 1926
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 R---R-R------R--R-------------------A------A-T--------------T---R----C--G----C---------G--GA-----------------------------------A-------C--------C--T--A-----------A-----TT 2015
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------------G----------------A---------GA-C--G-----------T--------C--G--------------G--G--------C--G--------------------G---A----------------A--T--------------A-----T- 2063
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------------------------A------------A-----------------------A-----------------G--------------------------------------------------------------------------------T- 2067
73_BG.DE.01.9196_01 ---------------T-----------------------------A-----T--------AG-----A-A--G--------G------------------------A-------------G------A-------------------T--------------A-----T- 2076
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------------------------G-----G--A--------------T--------T------A-A--G------------------------------------------------C-----A-------------------T--------------------T- 1856
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ------A--------------------G--------A--------A----CT--------T------A-A-G---C-----A-----------G-----M------A--------------------A-----------C-C--A-----AC----------A--C--T- 1802
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---------------------------G----AG--A--------------T--------T------A-A--G--C------T----------G-----C---------------------------A-----------C----A-----AC----------A--C--T- 1743
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---------------------------G----AG--A--------------T--------T------A-A-GG--------------G---------------------------------C-----A-------------------T--------------A-----T- 1936
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ------A-----------------------------A--------A----CTG-------T-----CA-A--G--------------------G-----C---------------------------------------C----A-----AC----------A--C--T- 1722
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ------A-----------------------------A------G-A---ACT--------T------A-A-GG-----------------------------G------------------------------------C----G--------------------C--T- 1731
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------A-----------------------------A-----G--A---ACT--C-----T------A-A--G-----------------G--G--------------------------------G------------C----------------------A--C--T- 1895
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------A-----------------------------A--------A----CT--------T------A-A--G--------------------G------------A--------------------T----A------C----G-----AC----------A-----T- 1692
87_cpx.CN.12.DH32 ------------------C---------------------------G---C------------C-----C---A----------------------------------A--T---------------------------C----------------------------T- 1910
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------A--------G--------------------A--------A----C---------T------A-A-GG--------------------G-----C--------------------------CA-----------C----A-----AC----------A--C--T- 1752
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------------------------------------------ATG-------T------A-G-----------------------------------------------------------------A---C-------------------C--A-----T- 1947
O.CM.96.LA51YBF35 ---------T--A--G--------A-------A---A---A-CA-TG-GACA--------AGAA---A-G---ATACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AG-AC-A-----T--AC-C-----C--T--A---- 2624
O.CM.96.LA52YBF39 ---------T--A-----------A-------AGG-A--CAG-G-TG-GA-AG-----G-AGAA---AGG----TACAG--A--------G--G--------C-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A---- 2617
O.CM.99.99CMU4122 ---------T--A-----------A-------A-G-A---T--R-TG-GAAAG----G--AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A---- 2044
O.CM.x.pCMO2_3 ---------T--A-----------A-----------A---A--G-TG-GACAG-------AGAG---AGAG---TACAG--A--------G--G----T---T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A--C--T--AC-------C--T--A---- 2611
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---------T--A--G--------A-------A-G-A--CA--A-TG-GACAG-----G-AGAA---AGGG---TA-A---A--------G--G--------T-----T-----T------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC-------C--T--A---- 2042
O.FR.06.RBF206 ---------C--A-----------A-------A-G-A---C--G-TG--ACAG-------AGAG---A-G----TACA---A--------G--G--------T-----T-----TC-----------A-A-----AGGAT-G--------AC-------C--T--A---- 2622
O.GA.10.10Gab1190 ---------T--A--G--------A-G-----AGG-A-----AA-TG-GACAG-------AGAA---AGGG---TACA---A--------G--G---T----T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-A-----T--AC----C-----T--A---- 1770
O.GA.11.11Gab6352 ---------T--A-----A-----A-------A-G-A--CA--A-TG-GACAG-------AGAG---AGG----TGCAG--AGT------G--G--------T-----T--T--T------------A-A-----AGGAT-A-----T--A-----C-----T--A---- 1770
O.SN.99.99SE_MP1300 ---------T--A-----------A--G----A-G-A---A----AG-G-CAG-------AGAG---AGGG---TAC-G--A--------G--G--------T-----T--T--T-----------CA-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A--T- 2612
O.US.10.LTNP ---------T--A-----A-----A-------A-G-A-----CA-TG-GGCAG-------AGAA---AGGG---TACAG--A--------G--G--------T-----T--T--C------------A-A-----AGGAT-G-----T--AC-------C--T--A---- 2534
N.CM.15.S4858 ------------------A-----------------A------A-TG--ACAG----T--ACAG---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T- 2085
N.FR.11.N1_FR_2011 ------------------A-----------------A------A-T---TCAG-G--C--ACAG---AGA-----AG-T--------------------A--------T--T--T--A-----------T--A--A--------C--T--------------A--A--T- 1960
P.CM.06.U14788 ------------A--R--------A-------A-G-A-T---AG-AG-TAAGR-------AGAA---AGAC---T-TAT--R--T--------G--Y--A--C--A--A--T-----A---------A-T-----ATTA-----A--T-----G-G---C-----C---- 2030
P.FR.09.RBF168 ------A-----A--G--------A-C-----A-S-A-T---AGWAG-TAAGG-------AGAA---AGAG---T-TAC--A--T--------R--C--A--C--A--A--Y-----A---------A-T-----ATTA-----A--T---C---G---C-----C---T 2594
CPZ.TZ.06.TAN5 A-----------A-----A---G-ACC---T--TG----CT--A-T--T-CAG--C----TG-CAATA-AG---T--G--CC--T--TC--------GAA--T--CA----T-----A--T------A-TC-A-AA--AT-G-----T--------------T------- 2672
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G--------------------A-------A---A--------CG-CAAT--------AGAG---AGA-----ACAG---T----T-----G-----A-----A--A--T--T-----C--G---A-T--A--A--A-----A--T--------------T--C---T 2619
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---------T--A--G--------A--G--G-A-G-A-T-A-CA-TG-GACAG--C----AGAA--CAGGG---T-CAG--A--------G--G--------T-----T--T--TG----------CA-A-----AGG-T-G--------A--------C-----A---- 2029
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------A-----A-----A-----T-------A-G---T---AA-TG-TAAA--------AGAA--TAGAG---T-CAT--G-----------T--C--G--C--A--T--T-----A-----G--CA-T-----ATCC-----C--T--------------T--C---- 1900
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B.FR.83.HXB2 CTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTA 2729
Pol P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V_
A1.CD.02.LA01AlPr ---------------------TG--------------------------G------------------------------------------AC-----------G------------------A-----------------------G--------------------- 2731
A1.CM.08.886_24 ---------------------C------A--------------------G------------------------------------------AC------------------------------A------A-------------------------------A------ 2191
A1.ES.15.100_117 -------A-----------------------------------G-----G---------------C--------------------------AC---------------C--------------A----------G---------C---------------------A-- 2198
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------A--------------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A----------G---A---------------------------A-- 2097
A1.PK.15.PK034 -------T-----------------------------------------GA---------------------------------GG------AC----------G-------------------A------------------------------------------A-- 2330
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------------------------------------------------A---------------------------------------AC---C------G----A--------------A--------------------------------------------- 2080
A1.SE.13.078SE -------T--------------------------G--------------G------------------------------------------AC---------------T-----------G-------------G---------------C-----T---------A-- 1937
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------------C----------------------------G-----------------A------------------------AC------------------------------A--------------------------------T---------A-- 2078
A2.CM.01.01CM_1445MV -------A-----------------------------------------G------------------------------------------AC-----------A---C--------------A--------------------------------------------G 1928
A3.SN.01.DDI579 -----A-A-------------C---------------------A-----------------------------------------------GAC--C--------AG---------G-------A-----------------C--------------------------- 1927
A4.CD.97.97CD_KCC2 -------A-----------------------------------------G--------G---------------------------------AC-----------AT-----------------A-----C--------------------------T---------A-- 2725
A6.BY.13.PV85 -------A-------------C---------------------------G-----------------A--------G---------------AC-----------AT--A--------------A--------------------------------------C------ 2192
A6.IT.02.60000 -------A-----------------------------------------G-----R-----------A-----G------------------AA----------GMT--A--------------A--------------------------------T------------ 2734
A6.RU.11.11RU6950 -------A-------------CG-----------------------C--G-----------------A--------G---------------AC-----------AG-----------A-----A--------------------C------------------------ 2253
A6.UA.12.DEMA112UA024 -------A-------------C---------------------G-----G-----------------A--------G---------------AA----------GAT--A--------------A-----------------A------------------------A-- 2753
B.AR.14.DEMB14AR003 -------A--------------------A-----------------------------------------------G--------------------------------A--------------A--------------------------------------------- 2731
B.BR.10.10BR_MG035 -------A---------------C-------------------G----G---------------------------G------------C-------------------A--------------A--------------------------------------------- 2225
B.CU.14.14CU005 -------A----------------------------------------G------------------------------------------------------------A-------------------------G---------------------------------- 1940
B.DE.13.366396 -------A-----------------------------------G----G------------------A--------------------------------C--------A-----G------------------------------------------------------ 1943
B.DE.13.947915 ----------------------T---------------------------A-------G------C-----------------------C----------C--------A--------------A--------------------------------------------G 1949
B.DO.11.DEMB11DR001 -------A-----------------------------------G-----------------------------------------------G-----------C-----A--------------A--------------------------------------------- 2695
B.ES.15.100600 -------A-----------------G-----------------------------------------------G-----------------GAC---------------A--------------A----------G-------------------------------A-- 2155
B.FR.11.DEMB11FR001 -------A-------------G-C-----------------------------------------------------------------------A-------------A--------------A--------------------------------------------- 1975
B.JP.12.DEMB12JP001 -------A--------------------------------------------G---------------------------------------A----------C--------------------------C--------------------------------------- 2116
B.PH.15.DEMB15PH003 -------A-----------------------------------------------------------------------G-----------------------------A--------------------------------A------------------------A-- 2743
B.RU.11.11RU21n -------A----------------------------------------G----------------C--------------------------A----------------A--------------A--------------------------------------------- 2300
B.SE.15.102SE -------A------------------------------------------------------------------------------------AC---------------T-----G--------A----------GG--------------------T------------ 1946
B.TH.10.DEMB10TH002 -------A--------------------A------------------------------------------------------------C--AC----------G----------------------------------------------------T---------A-- 2051
B.US.16.2609 ----A--A--------------------------------------------------------------------G--------G------AC---------------A--------------A-----------------------------------------CA-- 2021
C.BR.11.DEMC11BR035 -C-----A-----------G-----------------------------G--C--------------A--------G---------------AC--C-------GAC--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------- 2128
C.CN.10.YNFL19 -------A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC-----------AT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-- 2082
C.DE.10.622166 -C-----T----------------------A---------C--T--G--G-----G---------C----------G-------G-------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C-----T--G 1934
C.ES.15.100_118 ----A--A---A-------------------------------------G--C--------------A--------G---------------AC------C----AT--A-----G-G------A------A-------C-----------------T--C--------- 2173
C.ET.08.ET104 -C-----A-----------T---------G----------------------C---------------------------------------AA---G------GA------------------C------A-------------------------T--C--------- 1931
C.IN.15.NIRT008 -C-----A-----------------------------------------G-----------------A--------G---------------AC----------GAT--A-----G--------A------A---G---------------------T--C------A-- 1913
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -C-----A-----------------------------------------G------------------------------------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------C-----T--C--------- 2709
C.NG.10.10NG020523 -C-----A-----------------------------------------G------------------------------------------AC--C-------GAG--A--------------A------A-------------------------T--C------A-- 1917
C.NP.11.11NP016 -C-----A---A----------------------------------------------------------G---------------------AC----------GAT--A-----G--------A------A----------------------------C------A-- 1901
C.PK.14.DEMC14PK009 -------A--------------------------------------------A---------------------------------------AC----------GAG--A-----G--------A------A----------C--------------T---------A-- 2144
C.SE.15.100ET -C-----A-----------------------------------------------G---------------------------GG-------AA--C-------GA---A--------------A--------------------------------T--C--------- 1934
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -C-----------------G--------------------------------------------------T--G------------------AC--C-------GAG--T--------------A------A----------------------C--T--C--------- 2703
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -C-----A-----------------------------------------G-----------------A--------G---------------AC--C-------GA---A--------------A------A-------------------------T--C--------G 2054
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -C-----A-----------------------------------------G------------------------------------------AC-----------A---A-----G--------A-----CA-------------------------T--C--------- 2096
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -C-----A-----------------------------------------G--C-----------------------G---------------AC--C---A---GAC--A--------------A------A-------------------------T--C------A-- 2078
D.BR.10.10BR_RJ095 -------A------------------------------------------------------------------------------------AC---------------A--------------A----------G---------------------T---------A-- 2183
D.CD.03.LA17MuBo -------A--------------------------------------------------------------------G---------------AC---------------A--------------A------------------------------------------A-- 2754
D.CM.10.DEMD10CM009 -------A---A--------------------------------------------------------------------------------AC---------------A--------------A----------GG--------------------T---------A-- 2104
D.CY.06.CY163 -------A--------------------A-----------------------------------------------------------G---AC---------------T--------------A----------G---------------------T------------ 1937
D.KE.11.DEMD11KE003 -------A--------------------------G--------------------G------------------------------------AC-C-------------A-------TA-----A----------G------------------C------------A-- 2079
D.SE.12.077UG -------A--------------------------G---------------A-------------G--A--G--------------------GAC-----------A---A--------------A----------G------------T------------------A-- 1946
D.TZ.04.CO6405V4 -------A--------------------A-----------------------A---------------------------------------AC---------------T--------------A------------G----------------------C------A-- 1943
D.UG.10.DEMD10UG004 -------A--------------------------G--------T--------------G---------------------G-------CC--AC-----------G---A------G-------A----------G------------G--------T---------A-- 2067
D.UG.11.DEMD11UG003 -------A--------------------------G------------------------------------------------------C--AC---------------T--------A-----A----------G-------------------------------A-- 2084
D.YE.02.02YE516 -------A------------------------------------------------------------------------------------A----------C-----A--------------A----------G---------------------T-----C---A-- 1940
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -------A---A-------------G--A--------------T-----G---------------------------------------C--AC---G--A---GA---A--------A--G------------------------------------------------ 1940
F1.AR.02.ARE933 -----A-A--------C--------G-----------------------G------------------------------C----G------TC------A----TT--A--------A-----A---------------------------------N----------- 2023
F1.BR.11.DEMF111BR037 -------A-----------------G--A-----------------T--G----------------------C-------------------AC------A---TT---A--------------A-----C--------------------------------------- 2233
F1.CY.08.CY222 -------A-----------G-----G-----------------------G---------------------------------------C--AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------- 1922
F1.ES.11.VA0053_nfl -------A-----------------G--------T--------------G--C-----G-----------------G-------R-------A-------A--------T--------A-----A----------G---------------------------G------ 2153
F1.FR.04.LA22LeRe -------A-----------------------------------------G------------------------------------------AC---C--A----T---A--------A-----A--------------------------------------------- 2609
F1.RO.03.LA20DuCl -------A-----------------------------------G-----G-----------------A-----G------------------AC------A---G----T--------------A--------------------------------T---------A-- 2768
F1.RU.08.D88_845 -------A-----------------G----------------------GG----------------------------------TG---C--AA------A--------A--------A-----A--------------------------------------------- 2188
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------A-----------------------------------G----GG------------------------------------------AC---------------A--------------A----------G---------A------------------------ 2076
F2.CM.11.DEURF11CM026 -C-----A-----------------------------------------G--------------C------------------------C--AC----------G----T--------A-----A--------------------A------------------------ 2052
G.CD.03.LA23LiEd -------A--------------------------C--------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--C------ 2741
G.CM.08.789_10 A-G----A--------------G-----------------C--A-----G--------G---------------------------------AC---------------A-------------------------G------A-----------------C------A-- 2189
G.CM.10.DEMG10CM008 -------A-----C-----------------------------A-----G-----------------------G------------------AC------------------------------A----------G---------------------T--C------A-- 2110
G.CN.08.GX_2084_08 -------------------------------------------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------- 1969
G.CN.16.224GX --------------------C----------------------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A-----------------------------------C--------- 1955
G.ES.14.EUR_0033 -------A-----------------------------------T-----G--------------------------G---------------AC---------C-----A--------------A-----------------A-----------------C------A-- 2145
G.GW.08.LA57LmNe -------A--------------G--------------------T-----G---------------------A--------------------AC---------------A-------G------A--------------C--A-----G-----------C------A-- 2746
G.KE.09.DEMG09KE001 -------A-----------------------------------------G--------------------------G--G-----G------AC---------------A--------------A---------G--------------------------------A-- 2104
G.NG.12.12NG060409 -------------------------------------------------GA-----------------------------------------AC-----------TG--A--------------A-----------------------G--------T--C------A-- 1929
H.CD.04.LA19KoSa -------A-----------------------------------------G-----------------A------------------------AC---------------A-----------------G--------------------G--------T--C--C---A-- 2772
H.CF.02.LA25LeMi -------A-------------C---------------------------G------------------------------------------AC---------------A--------A-----A----------G---A--------G-----------C------A-- 2563
J.CD.03.LA26DiAn -------A-----------G-----------------------------------------------------------------------GAC-C--------G----A------GCA-----A--------------------------------T--C--------G 2738
J.CM.04.04CMU11421 -------A--------------------A--------------S-----------------------------R------------------AC----------TT---A--------------A-----------------R--------------T--C--------G 2235
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A-----------------------------------------G-----------------------------------------------G-----------A--------A-----A-----------------------------------C--C-----G 1925
K.CM.96.96CM_MP535 -------A-----------------------------------------G-----------------A------------------------AC---------------A--------A-----A-----------------------G--------T--C--------G 1925
01_AE.CM.11.1156_26 -------C--G---------GC---------------------G-----G------------------------------------------AC-----------A------------------A--------------------------------------------- 2079
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------C-------------C---------------------A-----G--------G--------A-----G------------------AC-----------A----------C-------A-----C--------------------------------------- 2039
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------C-------------C------------T--------A-----G--C-----G---------------------------------AC-----------A------------------A-----C--------------------------T------------ 1919
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------C-------------C---------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A-A--------G------AA-----C-----G-----------G------------------A-- 2204
01_AE.MM.14.fKSDU26 -------A-------------C---------------------G-----G-----G--G---------------------------------AC-----------A---R------G-------A-----C--------------------------------C------ 1913
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------C-----------------------------------A-----GA-------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C----GG-----------G------------------A-- 2669
01_AE.SE.12.070SE -------C--------------G--------------------A----GG----------------------------------T-------AC-----------A------------------A-----A--------A--A------------------------A-- 1907
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------C-----------------------------------A-----G--------G----------------------------------C-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------T 2026
01_AE.TH.11.40436v09_04 -------C-----------------------------------A-----G------------------------------------------AC-----------AG---------G----G--A-----C--------------------------------------- 1923
01_AE.TH.90.CM240 -------C-------------C---------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--------------------------------------- 2303
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------A-----------------------------------T-----G-----------------------------------G-----------G--------------------A-----A-----------------------------------C--------- 2096
02_AG.DE.09.701114 -------A-----G--------------------------C--------G------------------------------------------AC---T-----------A--------------A--G------------------------------------------ 1940
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------A-----G-----------------------------T-----G-------------------------------------------C-A-C------G-------------------A--------------A--A--------------------------- 2394
02_AG.KR.12.12MHR9 -------A-----G-----------------------------T-----G------------------------------------------AC---C-----C--------------------------------------C-----------C--------------- 2388
02_AG.LR.x.POC44951 -----A-A-----G--T--------------------------------------G------------------------------------AC---C------G-------------------A--------------------------C------------------ 2724
02_AG.NG.12.12NG060304 -------A--A--G----------------------------------G-A-------------------G---------------------AC------------------------------A------------------------------------------A-- 1929
02_AG.NG.x.IBNG -------A-----G-----------------------------------G------------------------------------------AC---C--------------------------A-----------------A--------------------------- 2254
02_AG.PK.15.PK032 -------A-----------G-----------------------------GA-------------------------G--G------------AC---T-----------A--------------.------------------------------------------A-- 2291
02_AG.SE.14.098GN -------A-----G-----------------------------------G-----G------------------------------------AC---G------G----C------------------------------------------------------------ 1922
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B.FR.83.HXB2 CTATTGAGACTGTACCAGTAAAATTAAAGCCAGGAATGGATGGCCCAAAAGTTAAACAATGGCCATTGACAGAAGAAAAAATAAAAGCATTAGTAGAAATTTGTACAGAGATGGAAAAGGAAGGGAAAATTTCAAAAATTGGGCCTGAAAATCCATACAATACTCCAGTA 2729
Pol P__I__E__T__V__P__V__K__L__K__P__G__M__D__G__P__K__V__K__Q__W__P__L__T__E__E__K__I__K__A__L__V__E__I__C__T__E__M__E__K__E__G__K__I__S__K__I__G__P__E__N__P__Y__N__T__P__V_
02_AG.SN.13.9580 -------A-----G-----------------------------------G--C--------------------G------T-----------AC------A--------A--------------A-----------------------------------C------A-- 2107
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------A-------------C---------------------------G-----------------A--------G---------------AC---C-------AG-----------------A--------------------------------------------- 1955
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------A-----------------------------------------G--------------------------------------C---AC---G--A--------C--------------C--G---------------------------------------A-- 2095
05_DF.BE.x.VI1310 -------A-----------------------------------------------------------A------------------------AC---------------T--------------A-----C----G---------------C---------------A-- 2111
06_cpx.AU.96.BFP90 -------A---------------C----------G--------------G--------------------------G--G------------AC-----------A---A--------A-----A--------------------------------------------- 2757
07_BC.CN.98.98CN009 -C-----A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-- 2061
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -C-----A-----------------------------------------G------------------------------------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A----------------C--------T--C------A-- 1909
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------A------------------------------------------A-------------C---------------------------AC----------G-------------------A--------------------------------T------------ 1931
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------A--G-----------------------------------------------------G-----------G------------C--AC-----------A---A--------------A--------G-GG--------------------T---------A-- 2108
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --G----C-----------------------------------------G------------------------------------------AC------C--------A--------------A--------------------------C-----T--C--------G 2093
12_BF.AR.99.ARMA159 -------A------------------------------------------------------------------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------- 2734
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------A------------------------------------------------------------------------------------AC------C----A---A--------------A-----------------A--------------T--C--------G 2134
14_BG.ES.05.X1870 -------A-----------------------------------T-----GA-----------------------------------------A----------------A-------G------A-----------------A-----------------C--C---A-- 2196
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------A-----------------------------------A-----G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C------------------------------------A-- 2128
16_A2D.KR.97.97KR004 -------A--------------------------------------------C---------------------------------------AC-----------A---A-----------G--A--G--------------------------------C--------G 2092
17_BF.AR.99.ARMA038 -------A-----------------------------------------------G--------------------------------------------A--------A--------A-----A--------------------------------------------- 1943
18_cpx.CU.99.CU76 -------A-----------------------------------------G-----------------------------G------------AC------A-----------------------A-----------G-----------------------C--C---A-- 2034
19_cpx.CU.99.CU7 -------A--------------------------G-----------------G---------------------------------------AC---------------T--------------A--------C--------------G--------T---------A-- 1955
20_BG.CU.99.Cu103 ----C--T-----G--------------------------------------G--------------------------------------------------------A--------------A-----------------------------------C--------- 2195
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A------------C-------------G-----------------------G---------------------------------AC-----------TG--T--------------A----------G-------------------------------A-- 1934
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------A------------GC---------------------A-----GA-------------------------G-----------T---AC-----------A------------------A-----------G-----------G------------------A-- 1937
23_BG.CU.03.CB118 ----C--A--------------------------------------------G--------------------------------------------------------AT-------------A-----------------------------------C--------- 2172
24_BG.ES.08.X2456_2 -------A-----G--------------------------------------A--------------------G-----------------------------------A--------------A--G--C-----------------------------C--------- 2180
25_cpx.CM.02.1918LE -------A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC-----------AT--T--------------A----------G---A-----------------------C---A-- 1937
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --G----A---------------C----------G--------------G---------------C-----------------------A--AC------A----AT--A--------------A------------G-------A--------------C------A-- 2734
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------A-----------------------------------------G-----G-----------------------------------------------------A--------------A----------G---------------------T--C--A-----G 2720
28_BF.BR.99.BREPM12609 -------A--------------------------------------------------------------------------------------------C--------A-----------------------------------------------T------------ 2095
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------A--A-----------------------------------------------G---------------------------------A-G-----C--------A-----------------------------------------------T------------ 2130
31_BC.BR.04.04BR142 -C-----A-----------------------------------------G--C-----------------------G---------------AC-----------AT--A-----G-G------A--------------------------C-----T--C--------- 2201
32_06A6.EE.01.EE0369 -------A----------------------------------------GG--------------------------G-------G-------AC---------------A--------A-----A------------------------------------------A-- 2364
33_01B.ID.07.JKT189_C -------A-----------------------------------T--------------G---------------------------------A-------C--------A------------------------------------------------------------ 2030
34_01B.TH.99.OUR1969P -------A--------------------------------------------------------G----------------------------C----------G----A--------------A------------------------------------------A-- 1931
35_AD.AF.07.169H -------T-------------GG--------------------------G------------------------------------------AC---------------A--------------A--------------------------C---------------A-- 1929
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------A------------GC---------------------A-----G---------------------------------------C--AC----------G-------------A-----A--------------------------------------C------ 1934
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----A-C------------TC------------G--------------G------------------T-------G---------------AC---------C-AT--A--------------A----------G-G-------------------T--C------A-- 1919
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------A--------------------------------------------------------------C---------------------A-G-----A---G----T--------A-----A--------------------------------------------- 2152
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------A----------------------------------------G-------------------------------------------C-----------G-----T-A---G---CT--A--------------------------------------------- 2206
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -------A------------------------------------------------------------------------------------AC------A--------A--------A-----A--------------------------------------------G 2212
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -------A--G----------G------A---------------------------------------------------------------AC-----------T---T--------------A-----------------------------------C------A-- 1961
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -------A-----------------------------------------G------------------------------------------AC------A---T----A-----G--A-----A--------------------------------------------G 2277
43_02G.SA.03.J11223 -------------------------------------------------G----------------------C---G---------------AC----------TT------------------A-----------------------------------C------A-- 2254
44_BF.CL.00.CH80 -------A----------------------------------------------------------------G-------------------A----------------------------------------------------------------------------- 2171
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------A-----------------------------------------G------------------------------------------AC------------------------------A-----------G------------------------------A-- 2715
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------C-----------------G----------------------GG------------------------A-----------------AC------A---G----A--------A-----A--G------------------------------------------ 2167
47_BF.ES.08.P1942 -------A-----------------G-----------------------G--C--------------A--G---------------------A-------C--------A--------------------C--------------------------------------- 2168
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------A------------------------------------------------------------------------------------A-G--------------A--------------A--------------C-----------------T------------ 1934
49_cpx.GM.03.N26677 -------A--------------------A--------------T------------------------------------------------AC---------------A--------------A--------------------------------------------- 2152
50_A1D.GB.10.12792 -------------------------------------------------G------------------------C-G------------C--AC----------G----T------G-------A------A-----------------------------------A-- 2137
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------A--------------------A-----------------------------------------------G--------------------------------A--------------A------------------------------------------A-- 1936
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------C-----------------------------------A-----G--------G---------------------------------A----------------A--------------A--R------------------------------------------ 2043
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A-T-----------------------------------A-----G------------------------------------------AC-----------A----------G-------A-----C--C---------------------------------A-- 2069
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------A------------------------AAC-----------G-G---------------T---------------------------A-------------C--AC----------------------------------------------------------- 2131
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------C-----------------------------------G-----G------------------------------------------AC------C----A---A------G-------A-----C--------------------C------------------ 2039
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A A------A-------------GC--------------------A-----G--------------------------G---------------AC-----------A---TG------------------------G---------------------------------- 2080
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------A--------------G--G-----------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T---------A-- 1913
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------A-----------------------------------------------------------------------------G------A----------------A--------------A-----C--------------------------------------- 2074
59_01B.CN.09.09LNA423 -------A--------------------------G--------------------------------------------------------------------------A--------------------C--------------------------------------- 1913
60_BC.IT.11.BAV499 -------A-----------------------------------------G--C-----------------------G--------G------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C--------- 2686
61_BC.CN.10.JL100010 -------A-----------G-----------------------------G--------------------------G-----------G---AC--C-------GAT--A--------------A--G---A-------------------------T--C------A-- 2150
62_BC.CN.10.YNFL13 -C-----A--------------G--------------------------G--------------C--------------G--------C---A----------------A--------------A-----------------------------T--------------- 2058
63_02A.RU.10.10RU6637 -------A-----------------------------------------G------------------------------------------AC--CC-----------A--------------A-----------------A--------------T---------A-- 2270
64_BC.CN.09.YNFL31 -------A-----------------------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-- 2083
65_cpx.CN.10.YNFL01 -C-----T-----------------------------------------G--------------------------G---------------ACG-C-------GAT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-- 2100
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------C-----------------------------------A-----G--------G---------------------------------AC---------------A--------------A--------------------------------------------- 2072
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------C-----------------------------------T-----G--------G---------------------------------AC------------------------------A-----C-----G--------------------T------------ 2063
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------A--------------------------T-------------GG-----------------------------------------------------------A--------------A--------------------------------------------- 2096
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------------------G-----------------------G------------------------------------------AC------A---G----A--------------A-----C--------------------------------------- 2185
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------A-----------------G-----------------------------------------A------------------------AC------A--------C--------A-----A--------------------------------------------- 2233
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------A-----------------------------------------G------------------------------------------AC------A----TG--A------------------------------------------------------------ 2237
73_BG.DE.01.9196_01 -------A-----------------------------------T-----G------------------------------------------AC---------------T-------G------A-----------------A-----------------C------A-- 2246
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------A-----------------------------------T--------------G-----------------------------------------C--------A--------A--------------------------------------------------- 2026
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -C-----A-------------G------------G--------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A--------------A------A-------------------------T--C------A-C 1972
78_cpx.CN.13.YNTC19 -C-----A-----------------------------------------G--------G---------------------------------AC-----------A----------G-A--G--A-----A--------------------------------------G 1913
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------C-----------------------------------A--------------G--------A------------------------AC--C-------GA------------------A-----------------------G--------------------- 2106
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -C-----A-------------G---------------------------G--------------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-- 1892
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -C-----A-------------G---------------------------G-----------------A-----------------------------------------A-----------------------------------------------T--C------A-- 1901
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -C-----A-----------------------------------------G--A-----------------------G--------G------AC---G------GAT--A-----G--------A------A-------------G-----------T--C------A-- 2065
86_BC.CN.13.15YNHS18 -C-----C-----------------------------------G-----G-----C--------------------G---------------A-G---------G----A-----------------------------------------C------------------ 1862
87_cpx.CN.12.DH32 -------A---------------C-------------------------G--------------------------G--------G------AC--C-------GAT--A--------------A-----CA----------------G--------T--C------A-- 2080
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -C-----A-----------------------------------------G-----G--------------------G---------------AC--C-------GAT--A-----G--------A------A-------------------------T--C------A-- 1922
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -------A----------------------------------------GG------------------------------------------AC------A--------A--------A-----A-----C--------------------------------------- 2117
O.CM.96.LA51YBF35 -C--A--C--A------------C-G-----------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G-------GAC--C---A---CAG--A------C-A--G--A----------G---A--A-----------T--T-----A--CA-T 2794
O.CM.96.LA52YBF39 -C--A-CCC-A--------G---C----A--------------A--------A-----------CC-A--TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--A------C-A-----A-----C----G---A--A-----------T--T-----A--TA-C 2787
O.CM.99.99CMU4122 -C--A-CCC-A--G--------RC-G--A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G-G-A--A-----G-----T--T-----A--TA-C 2214
O.CM.x.pCMO2_3 -C--A-CCC-A--G---------C-G--A--------------A------T-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C 2781
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -C--A-CCC-A--G--------GC----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A--CCAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C 2212
O.FR.06.RBF206 -C--A-CC--A--G--------G-----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G-G-----GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A------------G-A--A-----------T--T-----A--TA-T 2792
O.GA.10.10Gab1190 -C--A-CCC-A------------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TA-----------G-------GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C 1940
O.GA.11.11Gab6352 -C--A--AC-A--G---------C----A--------------A--T-----A-----------CC-AT-TA-----------G----C---AC--C---A---CAG--AT-----C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-C 1940
O.SN.99.99SE_MP1300 -C--A-CCC-A------------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TA-----------G----C--GAC--C---A---CAG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----A--TA-C 2782
O.US.10.LTNP -C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A------A-A-----------CC-AT-TAG---G------G----C--GAC--C---A--CCGG--A------C-A-----A----------G---A--A-----------T--T-----C--TA-- 2704
N.CM.15.S4858 -------A--------------------A--------------------G--A-----------T-------C----------G-G-----GAG---------------A-----------R--A--------T-----A--------G--------T--C------A-T 2255
N.FR.11.N1_FR_2011 -------A--------------------A-------------------GG--A-----------T-------C----------G-G------AG---------------A-----------------------T-G---A-----------------T--C------A-W 2130
P.CM.06.U14788 -C--A--A-TA-----------------AG-------------G--T-GG--G--G--------C---T--A-G---------G----T---AG--CC--C---CA----------C-------A-----AA-------------------------T--C--C--CA-T 2200
P.FR.09.RBF168 -C--A--A-TA--------R-W-------G------W------G--T--G--A--G-M------C--RT--A-R---------G----T---AG--ST------CA----------C-------A-----AA-M-----------------------T--C--C--CA-C 2764
CPZ.TZ.06.TAN5 --G-A---GTA---AA----C--C----AGA------------A--------A-----G-----TC-CT-CAG---------TG-G------AC---G-------ACACAT-------------A--G--C--TGC---A-----A-----C--------C--A---A-T 2842
CPZ.US.85.US_Marilyn -----A-A-------------G------A-----------------T-G---A--G----------------C---------T--G------AC---------CCA---A--------A-----A--G---A---G-G-A-----A--------T--------A---A-T 2789
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -C--A-CCC-A--G---------C----A--------------A--------A-----------CC-AT-TAG----------G--------AC--C---A---CAG--A------C-A-----A--G--A----G---A--------------T--T-----A--CA-- 2199
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -C--A--AGTA--------------G--A-----C-----C--G--T--G--G--G--------T--AT--A----G------G--------ACT-CT--C--CCA---T------C-------A-----AA---G------------------C--T--C--C--TA-T 2070
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B.FR.83.HXB2 TTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA.AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTT 2898
Pol _F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L_#_K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__
A1.CD.02.LA01AlPr -----T--------------------------------------------T-----G--C-----A--------G--------------C--------------G-----A--G--T---.-----------------------------C-----G--------C---- 2900
A1.CM.08.886_24 -----T-----------------C-----------G--------------------G--A-----A-----------T--------------------------T-----A-----T---.--------G--------------------------G--C--C------- 2360
A1.ES.15.100_117 -----T-----------------C-----------G--------------------G--C-----A-----------T--T-----------------------------A--G--CC--.--------------------------A--------G--C---------- 2367
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----A--------------T--C-----------G--------------------G--C-----A-----A--------T-----------------------G-----G--G--C---.--------------------------A--------G--C---------- 2266
A1.PK.15.PK034 -----T-----------------C--------------------------T-----G--C-----A--------------T--------C--------------G-----G--G--T---.--------------------------A--------G--C---------- 2499
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----T-----------------C--C-----------------------------G--C-----A--------G-----------------G--------C--------A-----T---.--------------------------A--------G--C---------- 2249
A1.SE.13.078SE -----T-----------------C-----------G--G-----------------G--C-----A--------------T-----------------------------A--G--C---.--------------------------A--------G--C---------- 2106
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----T--------------T--C--------------------------------G--C-----A--------------T-----------------------G-----A--G--C---.--------------------------A--------G-----C------- 2247
A2.CM.01.01CM_1445MV -----T-----------------C-----------------------------------C--------------------------------G-----------------A-----A---.--------------------------A--------G--C---------- 2097
A3.SN.01.DDI579 -----T-----------------------------G-----G--------------G--C-----A-----A--G-----------------------------G-----A--G--T--G.-----------------------------------G--C---------- 2096
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----T----G------------C-----------G--------------T--------C-----A-----------T--T--------------G--------------A---------.--G-----------------------A--------G--C---------- 2894
A6.BY.13.PV85 -----T-----------G-----C-----------G-----------------G--G--C-----A--------G-----T-----------------------C-----A-----T---.--------------------------A--------G------------- 2361
A6.IT.02.60000 -----T-----------G-----C-----------G-----------------G-----C-----A--------G-----T-----------------------------M--G--T---.--------------------------R-----R--A------------- 2903
A6.RU.11.11RU6950 -----T-----------G-----------G-----G-----------------G--G--C-----A--------G-----T------------C----------C-----A--G--T---.--------------------------A--------G------------- 2422
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----T----GA-----G-----C-----G-----G-----------------G-----C-----A--------------T-----------------------C-----A--G--T--G.-----------------------------------G------------- 2922
B.AR.14.DEMB14AR003 -----A-----------------------------------------C--T--------------A--------------T--------A------------------------------.--G---------------------------------------------- 2900
B.BR.10.10BR_MG035 --------------------------------------------------T--------------A--------------------------------------------T---------.---C-------------------G------------------------- 2394
B.CU.14.14CU005 -----------------G-----------------------------C--------------------------------------------------G-----------------A---.---------------A----------A---------------------- 2109
B.DE.13.366396 -----------------G-----------------------------------------------------------------------C-----------------------G------.--G--------------G-----C-----------------G------- 2112
B.DE.13.947915 -----------------G-----------------------------------------------A--------------------G-----------------T-----T---------.-----------------------------C------------------- 2118
B.DO.11.DEMB11DR001 -----------------------------------------------------------------------------------------------------------C-----------G.-------GC--------------------------------------C- 2864
B.ES.15.100600 --------------------T-----------------------------------G------------------------------------------------------T--------.--------------------------A-----A--------------C- 2324
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------------G--------------------------------------------------------------------------T--G------.-----------------G------------------------------- 2144
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------G-----------------------------------------------A--------------------------------------------T---------.-----------------------------------A------------- 2285
B.PH.15.DEMB15PH003 --------------------------C--------------------------------A--------------------------G-----------------------T---------.----G-----G---------------A-----------------C---- 2912
B.RU.11.11RU21n -----T--------------------------------------------T--------------------------------------------------------C--A---------.--------T--------G--------A---------------------- 2469
B.SE.15.102SE -----------------------------------------------------------------A-----------------------C--------------C---------------.------------------------------------------------- 2115
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------------------------------------C-----------------------------G--G-----------------T---------.------------------------------------------------- 2220
B.US.16.2609 --------------------T----------------------------------------------A---------T--T------A----G-----C-----------T---------.----G------------------------------------------C- 2190
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------A--G--G--T--------G-----------------------G-----C-----A--------------T------------C----G--------C--A---------.-----------------G-----------C-----G-----------C- 2297
C.CN.10.YNFL19 -----T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T-----------------------------C--A---------.C----------------G-----------------G------------- 2251
C.DE.10.622166 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T------------C-------------C---T--------.-----------------G--------A--------G------------- 2103
C.ES.15.100_118 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------.-----------------G-----------------G-----C------- 2342
C.ET.08.ET104 -----------A--G--G-----C-----G-----------------------G--G--C-----A--------------T-----------------G--------C--AA--------.-----------------G--------A-----A--G-----------C- 2100
C.IN.15.NIRT008 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C--C--A-----------T--T--------C-----------------C--A---------.-----------G-----G-----------------G------------- 2082
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --------T--A--G--G--------A--G-----------------------G-----------A--G-----------T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G------------- 2878
C.NG.10.10NG020523 -----------A--G-----------A--G-----------------------------C-----A--------------T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G------------- 2086
C.NP.11.11NP016 --------T--A--G--G-------T---G--------------------T--G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.----G---------------------A--------G------------- 2070
C.PK.14.DEMC14PK009 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.--G--------------G-----------------G------------- 2313
C.SE.15.100ET -----T-----A--G--G-----------G-----G-----------------G-----C-----A--------------------------------G--C-----C--A---------.-----------------G------T----------G-----------C- 2103
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --C--------A--G-----T--------G--------------------T--------C-----A--------------T--------------------------C--A--------G.--G--------------G--------A--------G--------C---- 2872
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -----------A--G--G-----C-----G-----------------------------C-----A--------------T--------------------------C--A---------.--------G--------G-----------------G------------- 2223
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----A-----A--------------T--T-----------------------C--A---------.--------G-G------G-----G--A--------G------------- 2265
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --C--------A--G--------------G-----------------------G-----C-----A--------------T--------------------------C--A---------.--------------------------A-----A--G------------- 2247
D.BR.10.10BR_RJ095 --------------G--------------G-----------------------------------A-----------T-----------A--------------G-----T------C--.-----------------------------------G------------- 2352
D.CD.03.LA17MuBo -----T-----------------------G--------------------------------------------------------------------------------T------C-G.---------------A----------A-----A---------------- 2923
D.CM.10.DEMD10CM009 -----T-----------------------G-----------------------------------------------------------C--------------------T------C-G.-----------------------G------A-A---------------- 2273
D.CY.06.CY163 -----T--------------------G--G-----G-----------C--------------------------------------------------------------G------C-G.--------------------------------A---------------- 2106
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------------------G-----------------------------------------------------------G---C----------------T-----A---.-----------------------------------------------C- 2248
D.SE.12.077UG -----T-------G----------...--G--------G------------------------------------------------------C----------------T------A--.----T-------------------------------------------- 2112
D.TZ.04.CO6405V4 --------------------------C--G--------G--------------------------------------T--------------------------------T-----AC--.--------------------------A---------------------- 2112
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------------------------G--------GC----------T-----------------G-----------T------------C----------------T------C--.-----------------------G------------------------- 2236
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------------G-----------------------G---------------------------------------C-------------C--T------C--.-----------G------------------------------------- 2253
D.YE.02.02YE516 -----T-----------------------G--------------------T-----------------------------------------------------------T------C-G.-----------------G-----------------------C------- 2109
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------G-----------------------------C--T--------------A-----------T--T-----G-----------------------T---------.-----------G-----------------------G-----------C- 2109
F1.AR.02.ARE933 -----T-----------------------------G-----------C-----------------A-----------T--T-----G-----------------------T-----A---.-----------G-----------------------G------------- 2192
F1.BR.11.DEMF111BR037 --------------------T--------------G-----------------------------A--G-----G--T--T-----G-----------------------T---------.--------T--------------------------A------------- 2402
F1.CY.08.CY222 -----T-----------------C--------------------------T--------------A-----------T--T-----------------------------T---------.-----------G------------T----------G------------- 2091
F1.ES.11.VA0053_nfl -----T-----------------------------G--------------T--------------A-----------T--T-----G--------------------C--T---------.-----------G-----------------------G-----------C- 2322
F1.FR.04.LA22LeRe -----------------------------------G-----------------------------A-----------T--T-----G-----------G-----------T---------.-----------G-----------G--A--------G--------C---- 2778
F1.RO.03.LA20DuCl -----------------------------------G--------------T--------------A--------G--T--T-----------------------------T---------.-----------G------------T----------A------------- 2937
F1.RU.08.D88_845 --------------------T---T-------------------------------------C--A--------G--T--T--T--G-----------------------T---------.-----------G-----------------------G------------- 2357
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------------G---------------------C-------------G-----------A-----------T--T-----G------C-------------C--G---------.-----------------------------------G------------- 2245
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----T-----------G-----------G--------G--------C-----------C-----A--------------T-----G--------------------C--T---------.-----------------------------------G------------- 2221
G.CD.03.LA23LiEd -----T--------------T--------------------------------------C-----A--------------------G--C--G-----T-----T--------G---C--.---C------G---------------A--------G------------- 2910
G.CM.08.789_10 -----T--------------T--------------------------C--------G--C-----A-----------T--------GA-C--------------T-----T--G------.---C--------------------T-A-----A--A------------- 2358
G.CM.10.DEMG10CM008 -----T-----------------------------------------C--------G--C-----A--------------------G--C--------------T-----T--G------.---C----------------------A--------A------------- 2279
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------------------------------G-----------------C-----A--------------------G--C--------T-----T--------G------.----------G---------------A--------A------------- 2138
G.CN.16.224GX --------------------T--------------------G-----------------C-----A-----G--------------G--C--------C-----T--------G------.----------G-------T-------A--------A------------- 2124
G.ES.14.EUR_0033 -----------------------------------------G--------------G--C-----A--------------------G--C--------------T------T-G------.---C-------------------GT-A--------G--------C---- 2314
G.GW.08.LA57LmNe --------------------------A--------------G--------------G--C-----A-----C--------------G--C-----G--------T------T-G------.--------C--------------G--A--------G--------C---- 2915
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------------------G--------------------------G--C-----------C--------------G--C--------------T--------G--T---.--------------------T-----A--------G--------C---- 2273
G.NG.12.12NG060409 -----------A--G-----------------------------------------G--C---.-A--------------------G--C--------C-----T---------------.--------------------------A--------G--------C---- 2097
H.CD.04.LA19KoSa -----------A--G--G------T-------------------------T--------C-----A--------------------------G--------------C--A---------.------------------T----------------G-----------C- 2941
H.CF.02.LA25LeMi -----------A--G--G--------------------------G-----------G--C-----A-----C-----T--T-----------G-----------------A---------.--G---------------T----------------G------------- 2732
J.CD.03.LA26DiAn -----------------------C-----G--------------------T--------C-----A--------------------------------------------A-----A---.-----------------C------T----------G------------- 2907
J.CM.04.04CMU11421 --------------------------------------------------T--------C-----R--------------Y-----R--G--G-----------------A---------.--G--------R-----C-----------------G--Y--C------- 2404
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------------------------T---------------T--------C-----A-------C------------------------G-----------A---------.--------------------------------A--G------------- 2094
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------------------------T--------C-----A--------------------------------------------A-----A---.-----------------------------------G------------- 2094
01_AE.CM.11.1156_26 -----T-----------G-----C-----------G--------------------G--------A-----C--G-----T-----------------------G-----A-----A---.--------------------------A--------A------------- 2248
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A-----------T--T-----------------------G-----A-----T---.--G--A--G-----------------A--------A------------- 2208
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----T-----------G-----C--C-----------G-----------T-----G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.------------------------T-A--------A------------- 2088
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----T-----------G-----C--A-----------------------T-A---G--C-----A--G-----G-----T-----------------------------A-----T---A--------------------------A---A-A-AA------------- 2374
01_AE.MM.14.fKSDU26 --C--T-----------------------------G--GC----G-----------G--C-----A-----A--G-----T-----------------------G-----A-----T---.-----------G------T-------A--------A------------- 2082
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----T-----------G-----C--A-----------------------T--G--G--C-----A--G-----G-----T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A--------A------------- 2838
01_AE.SE.12.070SE -----T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.-----------------------------------A-----C------- 2076
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----T-----------G-----C--C--------------------------------C-----A--------G-----T-----------------------------A-----T---.--------------------------A--------A------------- 2195
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----T----GA-----G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------------T-----------------------------A-----T---.-----------------------G--A--------A------------- 2092
01_AE.TH.90.CM240 -----T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A--------A------------- 2472
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------G-----T------------------------------------T-A-----A-----------------------C---C----------T--------G--A---.----------G---------------A--------G------------- 2265
02_AG.DE.09.701114 --------------------T--------------------------------------C--------------------------G--C--------------T-----------A---.--------------------------A--------G------------- 2109
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------------T--------------------------------G--------C-----------------------G-----------------T-----------A---.----G------------------T--A-----A--G------------- 2563
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------G--T--------------------------------------C--------------------------G--C--------------T-----------A---.---G----------------------A--------G------------- 2557
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------T-----C--------------------------------C--------------------------G--C--------------T--------G--A---.---G----------G-----------A--------G------------- 2893
02_AG.NG.12.12NG060304 --------------------T--------------------G-----------------C-----A--------------T-----G--C--------------T-----------A---.--------------------------A--------G------------- 2098
02_AG.NG.x.IBNG -----------------G--T--------------------------------------C-----------------T--------G--C--G-----------T--------G--A---.-----------------------G--A--------G------------- 2423
02_AG.PK.15.PK032 -----G--------------T--------------------------------------C--------------------------GA-C--------------T--------G--A---.--------G--------G--------A--------A------------- 2460
02_AG.SE.14.098GN -----------------G--T--------------------------------------C-----------------T--------G--C--------------T-----A-----A---.-----------G--------------A--------G------------- 2091
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B.FR.83.HXB2 TTTGCCATAAAGAAAAAAGACAGTACTAAATGGAGAAAATTAGTAGATTTCAGAGAACTTAATAAGAGAACTCAAGACTTCTGGGAAGTTCAATTAGGAATACCACATCCCGCAGGGTTA.AAAAAGAAAAAATCAGTAACAGTACTGGATGTGGGTGATGCATATTTTT 2898
Pol _F__A__I__K__K__K__D__S__T__K__W__R__K__L__V__D__F__R__E__L__N__K__R__T__Q__D__F__W__E__V__Q__L__G__I__P__H__P__A__G__L_#_K__K__K__K__S__V__T__V__L__D__V__G__D__A__Y__F__
02_AG.SN.13.9580 -------------G---G--T--------------------G-----------------------A---------------------A-C--------------T-----------A---.--------------------------A--------G------------- 2276
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------------G------------------------------------------------------------C--T---------.--------------T---------------------------------- 2124
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G-----------------G-----------G--C--A---------.--G---------------------T----------G------------- 2264
05_DF.BE.x.VI1310 -----------------G----------GG-----------------------------------------------T--T--------------------------C--G---------.-----------G---A-------------------G------------- 2280
06_cpx.AU.96.BFP90 -----T--------------T--------------------------------------------A--G-----------T-----------------------------T--T-----G.--G---------------------T----------G------------- 2926
07_BC.CN.98.98CN009 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------C-----------------C--A---------.----G------------G-----------------G------------- 2230
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------GA--G--G-------G---G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.-----------------------C-----------------------C- 2078
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----T-----------G-----C-----G-----------------------------------A--------G--T-----------------G--------------A--G--TC--.------------------------T----------G------------- 2100
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------------------------G--------------------------------------------------T------------C----------------T------C--.------------------------------------------------- 2277
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----T-----------------C--------------------T-----T--------C-----A--------------------------------------------A--G------.-----------------------------------G------------- 2262
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------------G-----------------------------A-----------T--T-----G--G--------------G-----T---------.--------------------------A--------G--------C---- 2903
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----T---------------------------------C----T-----T--G-----C-----A--------------------------------------------A-----T---.-----------------------------------G------------- 2303
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------------------------------------G--C-----A--------------------G--C--G-----------T------T-G------.-----------------------G--A--------G--------C---- 2365
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--G-----G--T--T--------G--------G-----G-----A-----T---.--------------------------A-T------A------------- 2297
16_A2D.KR.97.97KR004 -----T-----------------C---------------C-------------------C--------------------------------G-----------------A-----A---.----T---------------------A------A-G------------- 2261
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------------------C-------------------------A-----------T-----------------------------------T------.--------------------C---------------------------- 2112
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------------------------------------------------------A-----------T--T-----------G-----G-----------T--T------.------------------------T----------G------------- 2203
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------------------G-----------G-----------------------------C--------------------------------------T------C--.--G---------------------T-------A---------------- 2124
20_BG.CU.99.Cu103 --------------G-----------------------------------------G--C-----A--------------------G--C--------------C--------G------.--------------------------A--------G-----------C- 2364
21_A2D.KE.99.KER2003 -----T-----------G--------C--G---------C-------C-----------------------------T-----------C--------------------T---R--C-G.--------------------------A---------------------- 2103
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----T-----------------C-----------------------------------C-----A--------G-----T-----------------------G-----A--G--A---.-----------------------G-----------G--------C---- 2106
23_BG.CU.03.CB118 -----------------GA----------G-----------------------G--------------------------------G--C--------------T--C-----G--T---.--------------------------A--------G------------- 2341
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------------------G-----------------------G-----A---------------------------------------------------T--------.--------------------------A--------G------------- 2349
25_cpx.CM.02.1918LE --------------G-----T-----------------------------------G--A-----A-----------T--------G--C--------------T--------G--TC--.------------------T-------A--------G------------- 2106
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----T-----------------C--------------------------T-----G--C-----A-----------T--------------------------------A-----T---.--------------------------A-----------------C---- 2903
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------G---------------------------------T-----T--G-----C-----A--------------------------------------------A---------.---------------A----------A--------G------------- 2889
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------------------------------------------G---------------------------------------------------------------.-----------G------------------------------------- 2264
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------------------------------------------------------------------A---------------------------G---------------------C--.-----------G------------------------------------- 2299
31_BC.BR.04.04BR142 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--------------T-----------------G--------C--A---------.--------C--------G-----------------G------------- 2370
32_06A6.EE.01.EE0369 -----T-----------G--T--------------------------------------------A--G-----------T-----------------------------G--T-----G.--G---------------------T----------A------------- 2533
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------------G-----C--------------G-----G-----T--------------A--------------T-----G---------------------------------.--------------------------A--------A--------C---- 2199
34_01B.TH.99.OUR1969P -----T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.-----------G-----------C-----C-----------------C- 2100
35_AD.AF.07.169H -----T-----------G-----C--------------------G-----T--------C-----A-----------T--T--------C--GC----------G-----A--G--C---.--------------------------A--------G------------- 2098
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----------G---------T--------------------------------------C-----A--------------------G--C--------------T--------G--A---.----------G---------------A--------G------------- 2103
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------------------------------------------G--C-----A--------------------G--A--------C-----C-----T--G--A---.----------G---------------A--------G--C--------C- 2088
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------------------------------------------A----------------------------------------------------.----G------G-----------------------Y------------- 2321
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------------------------------------A-G---C-----------------------------------------------------------------------.--------T--G-----------------------G-----------C- 2375
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----T-----------GA---------G---------------------------------------------------------------G---------------------------.-----------G-----------------------A------------- 2381
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --C--------------------------G--------------------T--------------A-----------T--------------------------G-----T---------.-----------------------------------A------------- 2130
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----T-----------------------------G-----------------------------A--------------T------------------------------------C--.-----------R------------------------------------- 2446
43_02G.SA.03.J11223 --------------------------------------G--G-----------R--G--C-----A--------------T--------C--------C-----T--------G------.--R--------------------------------A------------- 2423
44_BF.CL.00.CH80 --------------------------C--------G-----------------------------A-----------T--T-----G-----G-----------------T---------.-----------G-----------------------G------------- 2340
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------------GA-T--------------------------------------------A-----------T--T-----------------------------T--T-----G.------------------------T----------G------------- 2884
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------------------------------------------------------A-----------T--T-----------------------------T-----T---.----------GG-----------------------A------------- 2336
47_BF.ES.08.P1942 --------------------------A-----------------------T--------------A-----------T--T-----G-----------------G-----T-----A---.------------------------T-A--------A------------- 2337
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------------------C--------------------------T--------------A---G-------T--------------G---------------------------.----------G---C---T----C-----------------------C- 2103
49_cpx.GM.03.N26677 --------------------T--------------------------------------------A-----------T--T-----------------------------T--T------.------------------------T-A--------G-----C------- 2321
50_A1D.GB.10.12792 -----A-----------G--T--C----------------------------.---G--C-----A-----A--------T-----------------------------A--G--TC--.-----------------------------------G------------- 2305
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----T-----------G-----------------------------------------G--------------G--T---------------C----------------G---------.--------------------------------------------C---- 2105
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------C-----T--------------G--------G-----A-----T---.--------------------------A--------A------------- 2212
53_01B.MY.11.11FIR164 -----T-----------G--TG----C--------G--------------------G--C-----A--------G-----------------------------G-----T-----T---.--------------------------A--------A------------- 2238
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------GA---------G---------------------T--------------A-----------T------------------------------------------.G-G-----------TA-G-----T-----------G-----------C- 2300
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----T-----------------C--C--------G-----------C--------G--C-----A--------G-----T-----------G-----------G-----A-----T---.----G---------------------A-----A--A------------- 2208
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------------------------------------C-------------------------------------------------------------------------G------.--------------------------A--------G------------- 2249
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A--G--------T--------G--------------------C--A---------.--------C--------G-----------------G------------- 2082
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----T-----------G--------C--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A--------A--------C---- 2243
59_01B.CN.09.09LNA423 -----T-----------G-----C--C--------------------------------C-----A-----G--------T-----------------G--------C--A-----T---.-----------------G--------A--------G------------- 2082
60_BC.IT.11.BAV499 --------------------------------------------------T-----------------------------------G---------------------------------.-----------G-----------R------------------------- 2855
61_BC.CN.10.JL100010 -----T-----A--G--G-----------G--------------------T--G-----C-----A--------------------------------------------T-----T---.--------------C--------CT----------------------C- 2319
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------------G-----------------------------------G-----------A--------------------------------------------T---------.--------------T--G-----G-----------G-----------C- 2227
63_02A.RU.10.10RU6637 --------------------T--------------------------------------C--------------G-----------G--C--------------T-----A--G--A---.--------------------------A-----A--A------------- 2439
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T-----------------------------C--A---------.-------G---------G-----------------G-----------C- 2252
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------A--G--G-----------G-----------------------------C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.-----------------G-----------------G------------- 2269
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----T-----------G-----C--C--------G--------------------G--C-----A--------G-----T-----------------------G-----A-----A---.-----------------G--------A--------A------------- 2241
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----T-----------G-----C--C--------G--------------T--------C--------------------------G--G------------------------------.--------------------------A--------------------C- 2232
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------G--T-----------------------------------------------------------------------------------------A---------.--------------------------------A-----------C---- 2265
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----------------------------------------------------------------A--G-----G--T--T-----G--------------------C--T---------.-----------G-----------------------G-----------C- 2354
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----T-----------G--T--------------G-----------------------------A-----------T--T-----G--------------------C--T---------.-----------G---A--------T-------A--G------------- 2402
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----T--------------------------------------------------G--------A-----------T--T-----G-----------------------T---------.-----------G-----------------------A------------- 2406
73_BG.DE.01.9196_01 -----------------------------------------G--------------G--C-----A--------------------G--C--------------C------T-G------.-----------------------G--A--------G--------C---- 2415
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------------------------------------G-----------T--------------A---------------------------------------------T----A---.-----------------------G--A--------A------------- 2195
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -----------A--G--G--T--------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T------A-------------------C--A---------.-----------------G--------A--------G------------- 2141
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----T-----------G--T--C--C--------G--------------------G--C-----A--------G--T--T-----------------------G-----A-----T---.--------------------------A--------A------------- 2082
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----T-----------G-----C--A--------G--------------------G--C-----A--------G-----T--------------------C--G-----A-----T---.--G-GA--G--------------------------A------------- 2275
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A---------.-------G---------G--------A--------G------------- 2061
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--------------G---------------------------.-----------------G--------A--------G------------- 2070
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -----------A--G--G--T-----C--G--------------------T--------------A-----------T--T--------------------------C--A---------.-----------------------------------G-----T------- 2234
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------------------------------------------C-----G-----------A-----------T--T------A----------------------T---------.--------C--------------C-----------------------C- 2031
87_cpx.CN.12.DH32 -----------A--G--G-----------G-----------------------G-----------A--------------------------------------------A---------.-----------------G-----------------G------------- 2249
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----T-----A--G--G-----------G-----------------------G-----C-----A-----------T--T--------------------------C--A--------G.-----------G-----------C-----------G------------- 2091
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----T--------------T--------------G-----------------------------A-----------T--T-----G--C--------------G-----T---------.-----------------------T--------------------C---- 2286
O.CM.96.LA51YBF35 -----T-----A--G-----T--C-----G-----G-----G-----C---------T-A-----A-----A-----T-----------G--G-----T--C--------T-GG--T---.---C-A--GC-G--T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C- 2963
O.CM.96.LA52YBF39 -----T-----A--G-----T-----C--G-----------G-----C--T------T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C- 2956
O.CM.99.99CMU4122 -----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--------T--C-----C--G-GG--C---.--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C- 2383
O.CM.x.pCMO2_3 -----T-----A--G-----T----G---G--------GC-G--------T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C-----C--G-GG--T---.--GC----GC----T--TT----C--A-----A--A-----T-----C- 2950
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -----T-----A--G-----T--------G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.--G--A--GCG---T--T-----CT-A-----A--A-----C-----C- 2381
O.FR.06.RBF206 -----T-----A--G-----T--C--A--------------G---------------T-A-----A-----A-----T--------G--G--G-----T--T--------A-GG--TC--.--GC-A-G-C----T--T-----CT-A--------G-----T-----C- 2961
O.GA.10.10Gab1190 -----T-----A--G-----TG---A---------------------C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--------T--C--------G-GG--T---.---C-A--GC-------T-----TT-A-----A--A-----T-----C- 2109
O.GA.11.11Gab6352 -----T-----A--G-----T--------G--------------------T--G---T-A--C-----G--A-----T-----------A--G-----T--C--------G-GG--T---.C-GC-A-GGC----T--T-----C--A-----A--A-----C-----C- 2109
O.SN.99.99SE_MP1300 -----T-----A--G-----T--C-----G--------GC-G-----C--T--G---T-A--C--------A-----T--------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.--GC-A--GC----T--T-----C--A-----A--A-----T-----C- 2951
O.US.10.LTNP -----T--------G-----T--------G-----------------C--T--G---T-A--C--------A--------------G--A--G-----T--C--------G-GG--T---.---C-A---C----T--T-----CT-A-----A--A-----T-----C- 2873
N.CM.15.S4858 -----T-----A--G-----TG-C---------------------------------T-A-----A--G--C-----T--T--------G--G--------T--------A-----A---.--GC-------------G-----TT-------A--A-----T------- 2424
N.FR.11.N1_FR_2011 -----T----GA--G--R--T--C-----------------G---------------T-A-----A--G--C-----T--T--------K---Y-------T--------A-----AY--.--G------------A-------YT-A-----A--A-----T------- 2299
P.CM.06.U14788 -----A-----A--G-----TG-C-GC--G-----G-----------C-----------A-----A-----A-----T-----------C-----G--R--C--T-----A-G---TC-T.C-G--A-GR--------G--CA--T-A-----A--R-----T-----C- 2369
P.FR.09.RBF168 -----A-----A--G-----T--C-GC--R-----G---------K-C-----------A-----------A-----T--T--------A--GH-G-----C--T-----A-G---TC-T.--G--R-GR--------G------T-A--------G-----T-----C- 2933
CPZ.TZ.06.TAN5 -----T--T-----------T---T--------------------------------T-A-----A-----------T--T------C-G--GC-G-----------C--A-----AC--.--G----G---CATG--------G--------A--G-----C------- 3011
CPZ.US.85.US_Marilyn -----T--C--A--G-----T--C-----------------------C--T------T-A-----A--G--A--------------------G-----C--------C--A-----A---.--G-------G------------C--A-----A--G-----C------- 2958
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----T-----A--G-----T--C-----G--------------------------GT-A-----A-----A-----T--------G--A--G-----T--C--------T-GG--T---.--G--A--GC----T--C-----TT-A-----A--A--C--C-----C- 2368
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----A-----A--G-----T--C-G------------GC----------T-----GT-A-----A-----------T--T--------C--GC-G-----C--T--C--A-G---TC-T.--GC----G--G--------------A--------A-----T-----C- 2239
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B.FR.83.HXB2 CAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAA 3068
Pol S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K_
A1.CD.02.LA01AlPr -------T---T------G---T--A--------------C-----------------------A--------A--C--G-----------------C-----------------------G-----------G--C--------------T--------C------GC- 3070
A1.CM.08.886_24 -------T---C----------T--A--------------C-------------C---T-----------------C--G---TGC-----------------A-----------------------------G--------------------------C--C---TC- 2530
A1.ES.15.100_117 -------T---------A----T--A-----------G--C--------------------------------A--C--G--------T--------G--------------------C--G-----------G----------T---------------C------TT- 2537
A1.KE.11.DEMA111KE002 -------T--------------T-----A-------------------------C------------------A--C--------A-----------------------------------------------G-----------------------T---------GC- 2436
A1.PK.15.PK034 ----C---------A--A----T--A--A-----------C-------------CT-------CAG-------A--C-----C--------C--------------------------------------T---T-------------------------C------TC- 2669
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------T----------GT--T--A-----------G--C--------------------------------AG----G--------------------------------------------------T--G-----------------A--------C------TT- 2419
A1.SE.13.078SE ----C------------AG---T--A--------------C-------------C------------------A--C-----------------------------------------G--------------G----------T---------------C-A----TC- 2276
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------G------AG---T--A--------------C-------------C------------------A--C--G-----------------------------------------G-----------G--------------------------C------TC- 2417
A2.CM.01.01CM_1445MV -C---------T-------------A--A--------------A-----------------------------AG----G--------------A--------------------------------------G----------T---------------C-------C- 2267
A3.SN.01.DDI579 -------T---------AG---T--A--------------C--------C----C------------------AG-C--G-----------------A-----------------------------------GTA------------------------C------TC- 2266
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---------------C-A----T-----------------C--T----------C------------------T-----G-----------------------A-----------C--------T--------G----C---------------------C------TC- 3064
A6.BY.13.PV85 --A----T---C-----AG---T--A--------------C--T-----A--------------------------G-----------------A---------------------------T----------G----------T---------------C------GC- 2531
A6.IT.02.60000 -------T---------RG---Y--R--------------C--T----------Y---------------------Y-----------------------------------------C--------------G--------------------------Y------TM- 3073
A6.RU.11.11RU6950 -------T---------AG------A--------------C--T-----A----A---------------------C-----------------A--------------------------------------G--------------------G-----C------TT- 2592
A6.UA.12.DEMA112UA024 -------TC--C----GAG------A--------------C--T-----A--------------------------C-----------------------------------------------C--------G-----------------T--------C------TC- 3092
B.AR.14.DEMB14AR003 -------------CA----A----------------------------------C------------------AG-------------------A--G-----------------C--------G--------G----------T---------------C--------- 3070
B.BR.10.10BR_MG035 -------------------------------C----------------------C---T-----------------------------------------------------------------------------C--------------------------------G 2564
B.CU.14.14CU005 ----G---------A----A-----------------------------------------------------------G------------------------------------------------------T----------------------T------------ 2279
B.DE.13.366396 --------------A---------------------------------------C------------------------------------------------A--------------------------T---GCC--------------------------------- 2282
B.DE.13.947915 ----C---------A-G--A--------------------------------------------A--G-----A--------------------A---------------------------------------T----------G-----T------------------ 2288
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------A----A-----A-----C-----------A-----------------------------------------------------------A------------------------------------------------------------------ 3034
B.ES.15.100600 --------------A----A--------------------C--------------------------------A-----------------------G--------------------G--------------G-----------------T------------------ 2494
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------A-------------A--------------------------------------------------------------------C-----------------------------T--------C--------------T------------------ 2314
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------A----T--T--A--A--------------------C---T----------------------------------------------------------------------------T---T-------------G--------------------- 2455
B.PH.15.DEMB15PH003 --------------A-G-----T-------------------------------C---T--------------------------------C-----C--G-----------------G------------------------------------------------G-- 3082
B.RU.11.11RU21n --------------CC---T-----A----------------------------C------------------------------------------------------------------------------------------------------T------------ 2639
B.SE.15.102SE --------------A----------------------------A----------C---------A-----G--------G-----------------------A------------------------------CA---------------T-------------A--GG 2285
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------A----A-----A------------------------------------------------G----------------------C-----------------------------------------T-----------T-----T------------ 2390
B.US.16.2609 --------------A--------C-------------------------------------------------A-----G-----A-----------------------------------------------G------------------------------------ 2360
C.BR.11.DEMC11BR035 -G--A--T-------C-A----T-----A-----------C-------------A---------A--------------------A--T-----------------------------------G--------------T-------G---T--------C-----G-C- 2467
C.CN.10.YNFL19 -------T---C-------G--------A-----------C-------------G---------A--T-----------G-----A--T--C--------------T-----------------------T--G----------T---------------C-----GGCG 2421
C.DE.10.622166 -------T------A-------------------------C-----------------------A--------------------A--T--------C--------------------------------------------------------------C-----G--- 2273
C.ES.15.100_118 ----A--T------A-------T-----A-----------C------------G----------A-----------------------T--------------------------------------------GT-C--T-----------T---A-A--C-----GGC- 2512
C.ET.08.ET104 -------T-----CA-------------A-----------C-----------------------A--------------------A--T--------C-----A-----------------------------------------------T--------C--C--G-C- 2270
C.IN.15.NIRT008 -------T---T----------------A-----------C-------------G---------A--------------------A--T--------G-----------------------------------GGA------------------------C-----GGC- 2252
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------T------A----T--------A-----------C-----------------------A--------A-----------A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C------GC- 3048
C.NG.10.10NG020523 -------T---------AG---------A-----------C--T--------------------A--------------------A--T-----C-----------------------------------T--G-----------------------A--C------GC- 2256
C.NP.11.11NP016 -------T---T----------------A-----------C-------------G---------A-----T--------------A--T--------------------------------------------G-----------------------A--------GGC- 2240
C.PK.14.DEMC14PK009 -------T---------AG---------------------C-------------C------------------------------A--T--------------------------G-----------------G--------------------------C------GC- 2483
C.SE.15.100ET ----C--T------A----G--------A-----------C-----------------------A----------C---------A--T---------------------------------T-------T--G--C-----------------------C-----G-TG 2273
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------TC----------T--------------------C-----------------------A-----------------C--A--T-----------------------------G--------------G--------------------------C--C--GGT- 3042
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ----------------------------A-----------C-----------------------A--------------------A--T-----A-----------------G--------------------GT-------------------------------G-C- 2393
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----C--TC--------A----------A-----------C--------A--------------A--------------------A--T--------------------------------------------G--------------------------C-----G--- 2435
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------T---------AGT--------A-----------C-----------------------A-----G--------------A--T--------------A--------------------------T--G--------------------------C------GC- 2417
D.BR.10.10BR_RJ095 ----C-----GT-------A--T--A--A-----C--------T-----C----C-----------------------------------------------------------------------------------------T-------C----T--C--------- 2522
D.CD.03.LA17MuBo -----------C----------T--------C--------C-------------C----------G-------------------------------------------------------------C--------------------------------C--------- 3093
D.CM.10.DEMD10CM009 -------A------A----A--T--A-----C--A-----C-------------C---------------------------------------------------------------------G---------T-C--T-------------------------AG--G 2443
D.CY.06.CY163 -------------------T--T--------C--------C-------------C------------------------G--------------------------------------------G---------T----T-------------------------A---G 2276
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------T----------T--A--A--C--------C--------------------------------A-----------------------------------------G--------------T--------------------------A------------ 2418
D.SE.12.077UG ----------GT----------T--A--A-----------C-----------------T-----A--------------------------------------------------------G--------------------------------------C-A------- 2282
D.TZ.04.CO6405V4 --A--------TG---------T-----A-----------------------------T---------------G-------------------------------------G--------------------G--------------------------C--------- 2282
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------T------G---T--A--A------------------------------------G----G--A--------------------A--------------------------G--------------------------G--------A-----------G 2406
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------A----T--A--A-----------C--T-----------------------------A-----------------C-----------A-----------------------------------------------------A------------ 2423
D.YE.02.02YE516 -------T---------AGT--T--A-----C--------C-------------C------------------------------------------------A--G-----G---------------------T-C--T--------------------C--------- 2279
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------A-G--G-----------C--------C------------G-T-----------------A--C--------------------G------------------------------------T----------------A--------C-------C- 2279
F1.AR.02.ARE933 ----------------G--T-----------C--------C------------G-C-----------------A--------C--------------------A--G-----------------------T---T-------------------------C-------C- 2362
F1.BR.11.DEMF111BR037 --------------A-G--A--T--------C--------C-------------CC-----------------A-----G--C--A-----------------A------------------------------T----------------------T---------GC- 2572
F1.CY.08.CY222 -------T------A-G--G--------A--C-----------T---------C-C-----------T-----A--C-----C--------------------A--------------------------T--------T--------------------C------GT- 2261
F1.ES.11.VA0053_nfl --------------A-G--G-----------C--------C-----------CC-T--T--------------A-----G--C--------------------A--------------C---------------T---S------------T-----T--C------GC- 2492
F1.FR.04.LA22LeRe ----C---------A----A-----------C--------C------------G-C--T--------------C-----G--C--------------------A-----------------------------GT-------------------------C------GC- 2948
F1.RO.03.LA20DuCl --------------A-G--G-----A-----C--------C------------C-C-----------------AG-C-----C--------------------A------------------------------CA---T-------G------------C-------C- 3107
F1.RU.08.D88_845 -------T------A-G--G-----------C-----------------------C--------------------------Y-----------A--C-----A-----------G------------------TC-------------------A----C-------C- 2527
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------T------A-G--G--T--A-----C--------C--------------C-----------------A------------------------------------------------------------------------C-T-----------C------GC- 2415
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----A--------CA-G--G-----------C--------C-----------C--T-----------------A--------C--------------------A-----------G------------------T-C-----------------------C-------C- 2391
G.CD.03.LA23LiEd -----------------AG---T--A--------------C--T--------------T--------------------------------------C--------------------------------T---GC------------------------C-------G- 3080
G.CM.08.789_10 -----------------A----T--------C--------C--T---------G----T--C--------------------------------A--C--------------------------------T--GTC------------------------C--------C 2528
G.CM.10.DEMG10CM008 ----C--T---------AGT--T--A--------------C--T---------G----T-----A-----------------------------------------------------------------T--GT------------G------------C--------G 2449
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T--------------R-----------------------------A--R--------------------------G-------------R---------A----------T- 2308
G.CN.16.224GX -----------------A-T-----A--------A-----C--T--------------T--------------------------------------------A--------------------------T--G-------------G---------A-----C----T- 2294
G.ES.14.EUR_0033 ----G------------AG---T--A--------------C--T----------C---T-----------------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------T- 2484
G.GW.08.LA57LmNe ----G------------AG---T--A--------------C--G----------C---T-----------------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------T- 3085
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------AG---T--A--------A-----C--T---------G---------------------AG--G--------T--------G-----------------------------C--T--G--------------------------C-------T- 2443
G.NG.12.12NG060409 -----------T----------T--A--A-----A-----C--T----------C---T--------G--------------------------------------------------------------T--G-----------------------A--A-------C- 2267
H.CD.04.LA19KoSa ----C--T---C----------T-----------------C-----------C--------------C-----A--------------T-----A--------------------------------C-----G-----------------------A--A--------- 3111
H.CF.02.LA25LeMi ----C--T---C--A-------------------------C-----------------------A--T--------------C-----T-----------------------------T--------------G-------------C------------C--------- 2902
J.CD.03.LA26DiAn -------T----------GA-----A--A--C--A-----C--T--------------------------------C--------------------A-----------------------------------GT---------------------------------TG 3077
J.CM.04.04CMU11421 ----C--T---------R-------------C--------C--T-----------------------------RR-C--------------Y-----A-----------------------------------GT----------------A-----A-----C----C- 2574
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----C--T------A----T--------------------C--T-----------T-----------------A--------------------A--A--------------------------------T---T-------------------------C-------GG 2264
K.CM.96.96CM_MP535 ----C--T------A-------------------------C--T-----------T--------A---------G----------------------A-----A------------------------------CA------------------------C-------T- 2264
01_AE.CM.11.1156_26 -------T---------AG---T--A--------------C-------------C------------------A--A--G-----------------G-----------------------------------G--------------G-----------C--------- 2418
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --A----T---------AG---T--A----------------------------C------------------A--C--------------------G-----------------------------------G--------------G-----------C----A--T- 2378
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------T---------AG---T--A--------------C-------------C-----------A------A--C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C----AG-T- 2258
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G--------------G--------G-----------G-----------G--G-----------C-------C- 2544
01_AE.MM.14.fKSDU26 -------T---------AG---T--A--------------Y--------------------------------A--C--------------------G-----------------------------------GT----Y--------------------C-------T- 2252
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------T---------AG---T--A--------------C-------------C------------------A--C--------------------A-----A-----------------------------G---T----------G-----------C-------T- 3008
01_AE.SE.12.070SE -------T---------AG---T--A--A-----------C--------------------------------A--C--------------------G--------------G--------------------GT-C-----------------------C-------C- 2246
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------T---------AG---T--A-----------------------------------------------A--C--------------------G-----------------------------------G--------------------------C-------T- 2365
01_AE.TH.11.40436v09_04 -------T--------GAG---T--A--------------C-----------------------A--------A--C--------A--------A--G--------C--------------------------G--------------------------C-------G- 2262
01_AE.TH.90.CM240 -------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T- 2642
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------G---A-------T--A--A-----------C--T---------G----T-----------------------------------------------------------------------T--GGC---------------------A--C------GCG 2435
02_AG.DE.09.701114 --------------A-------T--A--------------C--T--------------T--------------------------------------G--------------------------------T--GGCA-------------------------------T- 2279
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------A-------T--A-----------------T---------G-G--T--------------A--------------------------------T-----------------------T--GGCA-----------------------C-------C- 2733
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------A-------T--A-----C--------C--T-----A---G----T-----------------------------------A-----------------------------------T--GGCA-----------------------C------GC- 2727
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------T--T--A--------------C--T--------------T--------------------------------------------A--------------------------T--GGCA-----------------------C--C----C- 3063
02_AG.NG.12.12NG060304 --------------A-------T--A--------------C--T--------------T-----------------------------------A--------A-----------------------C--T--GGCA-----------------------C-------C- 2268
02_AG.NG.x.IBNG --------------A-------T--A-----------------T---------G----T-----------------------C--------------------------------G-----G--------T--GGCA-----------------------C-------C- 2593
02_AG.PK.15.PK032 --------------A-G-----T--A--------------C--T---------G----T-----------------------------------A--------A-----------------------T-----GGCA------------------------------GC- 2630
02_AG.SE.14.098GN --------------A-------T-----------------------------------T--------------------------------------------A-----------------G--------T--GGCA-------T---------------C-------TG 2261
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B.FR.83.HXB2 CAGTTCCCTTAGATGAAGACTTCAGGAAGTATACTGCATTTACCATACCTAGTATAAACAATGAGACACCAGGGATTAGATATCAGTACAATGTGCTTCCACAGGGATGGAAAGGATCACCAGCAATATTCCAAAGTAGCATGACAAAAATCTTAGAGCCTTTTAGAAAA 3068
Pol S__V__P__L__D__E__D__F__R__K__Y__T__A__F__T__I__P__S__I__N__N__E__T__P__G__I__R__Y__Q__Y__N__V__L__P__Q__G__W__K__G__S__P__A__I__F__Q__S__S__M__T__K__I__L__E__P__F__R__K_
02_AG.SN.13.9580 -------T------A----T--T--A-----C--------C--G--------------T--------------A-----G-----------------A--------------------------------T--GGCA-------------------------------C- 2446
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------C----------A----------------------------C------------------------------------------------------------------------T------------------------------------------ 2294
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------CC---G-----------C--------C-------------CC-----------------A--------------------------------C---------------------------T-------------------------C------TTC 2434
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A-G--A-----------C--------C--------------C-----------------A--C-----C--------------------A------------------------------T-------------------------C--------- 2450
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-----C--------A-A--T--A--------------C--T----------C---T-----A-----------------------------A-----------------------------------T--G----------T---------------C-------T- 3096
07_BC.CN.98.98CN009 -------T---T----------------A-----------C-------------C---------A--------------G--------------A--------------------------------------------------------------------------- 2400
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------T------A--------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------------T----------------------------------- 2248
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----C--T------A-------------------------C--T---------G-T--T-----------G-----C--------------------A-----------------------------------G--------------------------C-------T- 2270
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------T----------------A-----------C--------------------------------A-----------------------------A-----------------G-----------------------------------------C------ 2447
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----C--TC--------AG---------------------C--T-----------------------------------------------C-----A--------------------------T-----T--G------------------C----A--A-------C- 2432
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C-----------G-CT-----------C--------C---------T--G-C-----------------A-C---G--C-----------------------G-----------------------------C-----------G---C----------------- 3073
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----C--TC-----A-------------------------C--T---------G-------------------------------A-----C-----G-----A--C--------------------------GT----------G-----------A--A-------C- 2473
14_BG.ES.05.X1870 ----G------------AG---T--A--------------C--T--------------T-----------------------------------------------------------------------T-----------------------------C-------G- 2535
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------T---------AGT--T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G-----A-----------------G-----------GT-------------------------C--------- 2467
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------C-------------A--A--C----------------------C------------------AG----G--------------------------------------------------------------------------------C--------- 2431
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A----A-----------------------------------------------------A-----------------------A-----------------------------------G--C--------------------A------------ 2282
18_cpx.CU.99.CU76 --------------CC---G-----------C--------C--------------C-----------------A--C-----------------------------------------------------------------------------------C--------- 2373
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------AG---T--A--------------C--------------------------------------------------------------------------------G--------T---------------------C----T--C--------- 2294
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------T--T--A--A-----A-----C--T--------------T------------T-------------------------------------------G------------------------------------------------------ 2534
21_A2D.KE.99.KER2003 -G--C------AG---------T--A--A-----C--------------------------------------------------------------------A-----------------G--G-----------------------------------C--------- 2273
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------T---T------G---T--A--------------C-------------C---------A--------A--C--G-----------------G-----------------------G-----------G-------------G---------T--C------GC- 2276
23_BG.CU.03.CB118 -------------------A--T--A--A-----A--------T--------------T--------------------------------------------------------G------------------T-----------------C----------------- 2511
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------A----T--T--A--A-----A-----C--T---------T----T-----------------------------T--------A--------------------------T---------T--------------------R-------C------ 2519
25_cpx.CM.02.1918LE ----------G---A----G--T--A--------------C--T----------C---T-----------------------------------------G-----------------------------T--G----C------------T----G-A-C-----GGC- 2276
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -------------CA----A--T--A--------------C---------------------------------G----G-----------------------A--------------------------T--G-----------------------A--C-----GGC- 3073
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C--TC-----A----------------------------T-----------------------------------------------------A-----------------------------------GT----------------------A--A-------C- 3059
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------A----A--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------C----------G---------------------- 2434
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A----A---------------------------------G----T-----------------------------------------------------------------------------C--------------------------------- 2469
31_BC.BR.04.04BR142 ----A--T---------AG---T-----A-----------C-----------------------A-----------------------------------------------------------------T--------------------------------------- 2540
32_06A6.EE.01.EE0369 ----C--T-----CA-------T--A-G------------C--T--------------T-----------------------------------A-----------------------------------T--G-----------------T--------C--------- 2703
33_01B.ID.07.JKT189_C -------T---------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------------------G--------------------------------------G----------GG-----------C-------T- 2369
34_01B.TH.99.OUR1969P -------T------A----------------------------------------------------------A--C--------------------------------------------------------GT-------------------------C--------- 2270
35_AD.AF.07.169H --------------A-------T--A--------------C-----------------T--------------A-----------------------------A-----------------G----------------------T---G--------A------------ 2268
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------A-------T--A--------C-----C--T--------------T-----------------------------------------------------------------------T--GGC------------------------C-------C- 2273
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------T---------AG---T--A--------A-----C-------------C------------------------G-----------------------------------G-----G-----------GT-------------------------C-----GGC- 2258
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----A---------A-G--T-----------C--------C--------C--------------------------------------------------------------------------------------C--T---------------------------C-- 2491
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A--------C----G--G-----------C--C-----C------------G-C-----------------A-----G--C----G---------------------------------------------------------------------------------- 2545
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------A-G--A--T--------C--------C--------------C-----------------A-----------------------------A------------------------------T----T-----------------T--C--C---GC- 2551
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----------T-------A--T-----A-----------------------------T--------------------------------------------------------------G-----------------T-----------T--------C--------- 2300
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --------------A-------------------------------------C-C---------------------------------------A-----------------------------------------C--T-----------------------C------ 2616
43_02G.SA.03.J11223 -------A---------AG---T--A--------A-----C--T----------CG--T--------------A---------TGT-----------G--------------------------------T--G-----------------------A--C-------C- 2593
44_BF.CL.00.CH80 -------A------A----A-----------C--------C-------------C-------------------G-------------------C--------------------------------------------------------------------------- 2510
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----C--T------A----T-----------C--A-----C--T-----------T--T-----------------------C--------------A-----------------------------------G--C--------------------A--C-------C- 3054
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------C-G--T-----------C--------C--------A---G-C-----------------A--------C--------------G-----A-----------G------------------T----T--------------------C------GC- 2506
47_BF.ES.08.P1942 -----------T-------A----------------------------------C---------------------------------------A-----------------------------------T-----C--------G------------------------ 2507
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------T------A-------T------------------------------G-----------G--------------------------------------------------------------------T----------------------------------- 2273
49_cpx.GM.03.N26677 ----C--T---------A-T--------A--C--A-----C--T-----------T--T-----------------C--------------------A-----------------------------------G-----------------------A--C-------C- 2491
50_A1D.GB.10.12792 -------T---C----------T--A--A--C--------C--------------------------------A--C--------------------------------------------------------GGC------------------------C------TC- 2475
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------A----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T-----------------C------------ 2275
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------TC--------AG---T------------------------------G-----------G--------------------------------------------------------------------T----------------Y------------------ 2382
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------------AG---T--A--------------C--------------------------------A--C--------A--------AT-G-----------------------------------------------------------A--C-------T- 2408
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------T---------------------------------------------G----------------------------------------A---------------------------------------T----------------------------------- 2470
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------T---------AGT--T--A--------------C--T----------G------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------ 2378
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------A----A--T--A-----C--------C--T----------C---------------------------------------A-----------G-------------------------------------T---G--T------------------ 2419
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------T---T----------------A-----------C-----------------------A--------------G-----A--T--------------------------------------------GCA-----------G------------C------GC- 2252
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----C--T---------AG---T--A--------------C------------G-------------------A--C--------------------G-----------------------G-----------G--------------------------C-------T- 2413
59_01B.CN.09.09LNA423 -------T---------AG---T--A--------------C-------------G------------------A--C--------------------G--------------------------------T--G--------------------------C-----G-T- 2252
60_BC.IT.11.BAV499 -----------T-------T-----A-------S---------------------------------------------------------------------A---------------------G--------G----------------------------------- 3025
61_BC.CN.10.JL100010 -------T------A-------------A--------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------------------------ 2489
62_BC.CN.10.YNFL13 -------T------A----T---------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------T----T------------------------------ 2397
63_02A.RU.10.10RU6637 ----A---------A-------T--A--------------C--T---------T----T-----A--------------------------------------------------G--------------T--GGCA-----------------------C-------GG 2609
64_BC.CN.09.YNFL31 -------T---T-------T--------------------C-----------------------A--T-----------G-----A--T-----------------T-----------------------T--G--------------------------C-----GGCG 2422
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------T---T-------T--------A-----------C-----------------------A--------------G-----A------------------------------------------------T----------------------------------- 2439
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------T---------AG------A--------------------------------------A--------A--C--------------------A-----------------------------------------------------------------------T 2411
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A----T---------A-------A--------------------------------------A--G--------------------T----------------------------------------------------------G---------------------- 2402
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------------A------------------------------------------------C---------------------------------------------------------------------------------------------A------------ 2435
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------T------A-G--T-----------C--------C------------G-T-----------------A-----G--C--A-----------C-----A------------------------------T-------------------------C------GC- 2524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --A-C---------A-G--A-----------C--------C------------G-C-----------------A-----G-----------------------A------------------------------T----------------------T---------GC- 2572
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------CA-G--T-----------C--A-----C--------------C-----------------A--C--G--C-----------A--------A--------G---------------------T----------------T-----A--C------GC- 2576
73_BG.DE.01.9196_01 ----G---------A--AG---T--A--------------C--T----------C---T-----------------------------------------------------------------------T-----------------------------C--Y----T- 2585
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------T---------A----T--A--------------C-------------G------------------A--C--G-----------------G--------------------------------------------------------------C-------T- 2365
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -------T---Y----------------------------C-----------------------A--------------G-----A--T--------------------------------------------------------------------------C------ 2311
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------A------A-------T--A--------------C------------G-------------------A--C--------------------G-----------------------------------G-----------------T--------C-------T- 2252
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------T---------AG---T--A----------------------------C------------------A--C--------------------G-----------------------------------GTA------------G-----------C-------C- 2445
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -------T---Y-------T--T-----------------C-----------------------A--------------G-----A--T-----------------------------------------T---T----------------------------------- 2231
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ----C--T---T----------------A-------------------------G------------------------------A------------------------------------------------T-C--------------------A--C-----GGC- 2240
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------T--------------------A-----------C-----------------------A--------------------A--------A-----------------------------------------------------------G--A------------ 2404
86_BC.CN.13.15YNHS18 -------T------A----A---------------------------------T-------------------A-----G--------------------------------------------------T---T----------------------------------- 2201
87_cpx.CN.12.DH32 -------T---C-------------A--------------C-----------------------A--------------------A--T--------------------------------------------G------------------------------------ 2419
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------T---T-------------A--A-----------C-----------------------A--T--------C--G-----A--T--------------A-----------------------------G--------------------------C-----G-C- 2261
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------A-G--G-----A-----C--------C------------G-C--T--------------A-----G--C-----------A-----C--A-----------G-------------------------------G---T------------------ 2456
O.CM.96.LA51YBF35 --TG---T-----CCC-A-------A--A--------T--C--T--T------G-G----------TC-----A--A-----------------C--------A-----------T--------T--------G---TCA-----------TC----T--A-----G--- 3133
O.CM.96.LA52YBF39 --TG---T-----CCC---T-----A--A-----------C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C--------C--C--C--G--A--------------G-----C--C--T------TC------------TC----T--A-----G--- 3126
O.CM.99.99CMU4122 --TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-------------T-----C--A-----------------C--C--G--A-----------G--------T--------R---TCA---GT------TC-T--T--A--C--G--- 2553
O.CM.x.pCMO2_3 --TGC--------CCC---T-----A--A--------T--C--T--T------G-------------T-----A-CA--------A--------C--C--G--A--------G--G--------T------------TCA----T------TC-T--T--A-----G--- 3120
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --TGC--------CCC---T--T--A--A--------T-----T--T------G-------------C-----AG-A-----C-----------C--C--G--A-----------T--G-----C------------TCA-----------T-----T--A-----G--- 2551
O.FR.06.RBF206 --TG---TC----C-----T-----A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-G-----C-----------C--C--T--------------T--------T--------G----CA-----------T-----A--A-----G--- 3131
O.GA.10.10Gab1190 --TG---A-----CA----T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C--G--A--A-----C-----------C--C-----A-----------G--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G--G 2279
O.GA.11.11Gab6352 --TGC---C----CCC-A-T-----A--A--------T--C--T--T------C-G-----------C-----AG-A-----C-----------T--------A-----------T--T-----T------------TCA---GTG-----T-----T--A-----G--- 2279
O.SN.99.99SE_MP1300 --TGC--------CCC---T-----A--A--------C--C--T--T------G-G-----------C-----A--A-----C-----------C--C--G--------------G--G-----T------------TCA-----------T-----T--A-----G--- 3121
O.US.10.LTNP --TG---T-----CCC---T--T--A--A--------T--C--T--T------G-G-----------C-----AG-A-----C-----------A--C--G--------------C--------T------------TCA-----------TC----T--A-----G--- 3043
N.CM.15.S4858 --TG---T--G--------T--------------A--T--------------------------------T--T--------C-----T------T-G--------C--------G-----------T--T------TCA--------G--TC----C--A--------G 2594
N.FR.11.N1_FR_2011 --TG------G--CA----G-----A--------A--T--------------------------------T--TG-------C-----T-----AT-G-----A--C-----G--G--G--------T--T-------CA-----------TC----A--A-----G--- 2469
P.CM.06.U14788 -CTGY--T------CC---T--T--A--A-----A--T--C--T---------G----T-----C--------AC----R---GT---Y-----T--G--T-----------G-----------C--T--Y--GCA-TCA-----T--G--------A--C-----R--G 2539
P.FR.09.RBF168 -CTG---T------CC---T--T--A--A-----A--T-----T---------G----T--------------A--------------T-----T--G--T-----------------G-----C--C--T--GTA-TCA-----T--G--------A--C-----GG-G 3103
CPZ.TZ.06.TAN5 -CA-----C-G---CC---------A--------A--T-----T---------C-T--T--CA-C--------A-AA--G-T------T------T-G--T-----------G-----T--------T--T--G--C--T------------C----T--C--C------ 3181
CPZ.US.85.US_Marilyn -TTG---AC-G---A-G--A--T--A--A--C--A-----------C------G-------------C-----A--------C-----T------T-A-----A-----------G-----------T-----G--C--T-----------TC----T------------ 3128
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --TG---A-----CCC---T-----A--A-----A--T-----T--T------G-------------------AG-G-----C--A--------C--C--G--A-----------C--T-----T-----T------TCA-----T--G--TC----T--A--C--R--- 2538
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -CTG----------CC---T-----------C--A--T-----T---------G----T-----A---------G-C-----C------------T-A--T--A--G-----G-----------C--C------CA-TC------C--G---C----T--A--C--G--- 2409
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B.FR.83.HXB2 CAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGAT 3238
Pol _Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M
A1.CD.02.LA01AlPr --G--------A--------T---------G-------C-----------C-----T----------A----------------------A--T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------------G----------------------------- 3240
A1.CM.08.886_24 ---------------A----T-----------------C-----------------T---------------------------G-------AT-A---GCT-----A-----------GT----T--------T-----G--------G-------------------- 2700
A1.ES.15.100_117 A----------A---A----------------------C-----------------T-------C------A------G----------A---T-A---GCT-----A-----C------T----T--C--------------------------G-----T-------- 2707
A1.KE.11.DEMA111KE002 A----------AG--A-C-----------T--------C-----------------T-----G--------------------G-----A---T-----GCT-----A--A-AA------T----T--------------G----------------------------- 2606
A1.PK.15.PK034 A----------A---A----------------------C-----------------T--------------A------------G----A---T-A---G-G-----A-----A------T----T--------------G-----A--------------T-------- 2839
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------A---A----A-----------------C-----------------T--------------------------------A--AT-----GCT-----A-----C-----GT----T-----------------------------------T-------- 2589
A1.SE.13.078SE A----------A---A----------------------C--A--------------T---------------------G-----G----A---T-----A-T-----A-----C------T----T--------------G--------G-----------T-------- 2446
A1.UG.11.DEMA110UG009 A-G--------A---A-----------------------C----C-----------T--G------------------------G----A---T-A-A-A-------A-----C------T----T--------------G--------------------T-------- 2587
A2.CM.01.01CM_1445MV A----------G---A-C-----C--------------C-----------------T-----------T---------G-------------AT-A--GGCT---T-A-----A------T-C--T-----------------------G-----------T-------- 2437
A3.SN.01.DDI579 -----------A---A----------------------C---------------A-T-----------------------------------A--A---GCT-----A----AA------T----T--------------G--------G-----------T-------- 2436
A4.CD.97.97CD_KCC2 A----C-----G--------------------------C-----------------T---------------------G--------------T-----GCT-----A--A-AA------T----A--------T--G--------------G--------T-------- 3234
A6.BY.13.PV85 A-------------------------------------C-----------C-----T--------------A--C--------------------A---GCT-----A----AA------T-A--T--C-----------G-----------C--------T-------- 2701
A6.IT.02.60000 --------------------------------------Y-----------Y-----T----------------------MG------------Y-A---SCC-----A-----S------T----Y--------------G--------------------Y-------- 3243
A6.RU.11.11RU6950 A----------T--------------------------C-----------C-----T--------------A------------G--------T-A---GCT--C--A-----C-----GT----T--------------G--------------------T-------- 2762
A6.UA.12.DEMA112UA024 A----------A--------------G-----------C-----------C-----T--------------A------G----------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------------------T--G----- 3262
B.AR.14.DEMB14AR003 --------------------------------------------------------------------------C---------G-------A--------C----------A-------T-------------T--------------------------T-------- 3240
B.BR.10.10BR_MG035 ----------------A---A-----------------------------------------------A---------G-----G----A--A-------------------C------------------------------------------C-------------- 2734
B.CU.14.14CU005 -----------TT----------C--------------------------G-----------------A---------G------------CA------G----C-----A-A---------------C-----------G----------------------------- 2449
B.DE.13.366396 --------------------T-----------------------------G-----------------------------------------A-------------------A---------------------------G--------------C-------------- 2452
B.DE.13.947915 ----------G---------------G-----------------------G----------------A---A-------T---------T--A--A--------------A-AA------T-C--------------------------------------T-------- 2458
B.DO.11.DEMB11DR001 -----------A-----------------------------------------------------------A-----G--------------A------G------------A-------T----T-----------------------------------T-------- 3204
B.ES.15.100600 -----------A-----C-----------------------------------------------------A--------------------A------G-C--------A---------T-------------------------A--------C-----T--G----- 2664
B.FR.11.DEMB11FR001 --G-----T-----G--C-----------------------A-----------G-----------------------------------------------------------------GT-------------T--------C-----------C-------------- 2484
B.JP.12.DEMB12JP001 ---T-------------C--------------------C--A-------------------------A------------------------A-------G----------G--------T-------------------------------G--C-------------- 2625
B.PH.15.DEMB15PH003 A----------T---A-------C-----------------A---------------------C---AAA--------------G-------A-----G---------------------T-C--------------------------------------T--G----- 3252
B.RU.11.11RU21n -----------A--------------------------------------------------G-----------------------------AT-----A--------C----------------------------------------G-------------------- 2809
B.SE.15.102SE A-C--------A--TA----------G-----------------------G----------------A----------------G-----C-A-------------------C-------T----------------------------G-----C-------------- 2455
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------C----------------T--------------------------------------A-----------------------A--A--------------------------------C--------------------------------T-------- 2560
B.US.16.2609 ----------------AC---------------------------------------C---------A-----------T---------T--A--A---A-C-----A----A------GT-------------------G--------------A-----T-------- 2530
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------AC----------------T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---G-------A----A-------T-C--A-----------G-----------------C-----T-------- 2637
C.CN.10.YNFL19 -----------A-----C-----------T--------C-----------------------------T--A------G--------------T-A---G--------------------T-C--------------G-----------------------T-------- 2591
C.DE.10.622166 ---------A-A----AC--------G--T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---GG---------A-A-------T-------------T--G-----------------C-----T-------- 2443
C.ES.15.100_118 -----------A--G--------------T--------C-----------------T--------------A------G--------------T-A---A-----T-A----A------GT-C--------------------------------------T-------- 2682
C.ET.08.ET104 -----C-----A-----C-----------T--------C--------------A--T--------------A------G--------------T-A---G----C--A----A-G-----T-------C--G-C---G----T--G---------C--G--T-------- 2440
C.IN.15.NIRT008 -----------A-----C----G------T--------C---------------------------------------G-------------AT-A---G----------A---------T-C--------------G--G--------------------T-------- 2422
C.MW.09.703010256_CH256.w96 A----C-----A-----C-----------T--------C--A--------G--------------------A------G--------------T-A---A----C--A----AA------T----------------G-----------G--G--C-----T-------- 3218
C.NG.10.10NG020523 -----C-----A-----C--------G--T--------C-----------------T--------------A-----GG--------------T-----G----C--A----AA------T----------------------------------C-----T--C----- 2426
C.NP.11.11NP016 A----------------C-----------T--------C--------------------------------A------G-----G-------AT-A---GC---------A---------T-------------T--G-----------------C-----T-------- 2410
C.PK.14.DEMC14PK009 -----------A-----C-----------T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---G----------A---------T----------------G--G--------------------T-------- 2653
C.SE.15.100ET A----C-----------------------T-----------------------------G-----------A------G-----G----A---T-A---G-----T------A------GT-C-----------T--G--------A--G-----C-----T-------- 2443
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 AG---C-----------------------T--------C-----------------T--------------A------G-------------AT-A---G-----T------AA------T----------------G-----------------C-----T-------- 3212
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 A----------A-----C-----------T--------C-----------------T--G-----------A------G-----G--------T-A---A-------A--A-A-------T----------------G--------A--------C-----T--A----- 2563
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----C--------------------G--T--------C--------------------------------A------G-----------A----A---G----C--A----AA-----------------------G-----------------C-----T-------- 2605
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------A-----C-----------T--------C-----------G--------------------A--C---GA----------A--T-A---G-------A--A-AA------T----------------G--------A--------C-----T-------- 2587
D.BR.10.10BR_RJ095 -----------A---------------------------------------------C-------------A-------T---------A--AT-A-----------A----A-------T-C--T--------T-----------------G--C-----T-------- 2692
D.CD.03.LA17MuBo -----------AG-------T--------------------A--------------T---------------------G----G-----AA-AT-A---G-G-----A--------------------------------------------G--------T--G----- 3263
D.CM.10.DEMD10CM009 -----------AC-------------------------------------------T-----G--------------------------A--AT-A--GG-------A----A------------------------------------G-----------T-------- 2613
D.CY.06.CY163 -----------AC-------------G-----------------------------T---------------------G----------AA-AT-A---G-------A-----------------------------------------------------T-------- 2446
D.KE.11.DEMD11KE003 -----C-----A--G-----------------------C--------------------------------------------------A--AT-A--GG-------A--A-A-------T-------------------G--------------------T-------- 2588
D.SE.12.077UG -----------A--G-------GC------------------CT------------------------A-----------------------AT-A--GG-----T-A------------T--------------------T-------------------T-------- 2452
D.TZ.04.CO6405V4 -----------------------------------------------------A--------G--------A-----------G--------AT-A---G------------A---------------------T--------------------C-----T-------- 2452
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------A--G--------------------------A--------------T----------------------T------------AT-A--GGG------A----A-------T-------------------G--------------C-----T-------- 2576
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------A--G--------------------------A-------------------------------------T------------AT-A--GG-G--C--A----A-------T-------G--------------------------C-----T-------- 2593
D.YE.02.02YE516 -----------AC-------------G-----------------------------T--------------------------------AA-AT-A---G-------A-----------------------------------------------------T-------- 2449
F1.AO.06.AO_06_ANG32 AG---------A-----------C---------------C----------G-----------------A--------GG-------------AT-A---G-G-----AC-A-AA-----GT----T-------------------------------------------- 2449
F1.AR.02.ARE933 A-------------G--------C--------------------------G------------------------------------------T-A---A-------AC---CA------T----T--------------------A--------C-------------- 2532
F1.BR.11.DEMF111BR037 A----------AC-------T--C--------------------------G--------------------------------------A-----A---G-------AC---AA------T----T-----------G--------A--------C-------------- 2742
F1.CY.08.CY222 A----------------------C--------------------------G-----------------A--------G-T---------A---T-A---GC------AC---AA-----CT----------------G-------------------------------- 2431
F1.ES.11.VA0053_nfl A---------GAT----A-----C--------------------------G-----------------A--------------------A---T-A---G-G-----AC---AA------T----T-----------G--G-----A--------C--C----------- 2662
F1.FR.04.LA22LeRe AG---------A-----------C--------------------------G------------------------------------------T-A---A-------AC--GCA------T----T-----------------------------G--------C----- 3118
F1.RO.03.LA20DuCl AG---------------------C-----------------A--------G------------C----A--------GG--------------T-A--GGC------A----AA-----CT----T-------------------------------------------- 3277
F1.RU.08.D88_845 A----------------------C--------------------------G---------A-------A--------G------G--------T-A---G-C------C---AA-----G-----T-----------------------------------T-------- 2697
F2.CM.10.DEMF210CM007 A----------A-----------C--------------------------G--------------------------G---------------T-A---GG------A-----A------T----T--------T--------------------C-----T-------- 2585
F2.CM.11.DEURF11CM026 A----------A-----G-----C-----------------A-----------------------------------GG--------------T-----G-------A----AA------T----T--------T--------------------C-----T--G----- 2561
G.CD.03.LA23LiEd AG---------A--G--A-----C-----------------A-----------------------------A------G-------------AT-A---GGT---T-AC---AA------T-------------T----------------------------------- 3250
G.CM.08.789_10 A----------A--G--G-----C-----------------A------------------------------------G-----G----A--AT-A---G-T-----AC---AA-----CT----------T--T-----------------G----------------- 2698
G.CM.10.DEMG10CM008 A----------A--G--G-----C-----------------A--------G--------------------A------G----------A---T-A---G-----T-AC---AA------T-------------T-----G--------------------T-------- 2619
G.CN.08.GX_2084_08 A----------A--G--G-----C--G--------------A--------------------G-CC------------G--------------T-A---G-T-----AC----A------T-------------T----------------------------------- 2478
G.CN.16.224GX A----------A-----G-----C--G--------------A------------------------------------G-------------AT-A---G-T-----AC---AA------T-------------T----------------------------------- 2464
G.ES.14.EUR_0033 A----------A-----G-----C-----T-----------A-----------------G------------------G-G------------T-A---A----------A--C-----GT-------------T----------------------------------- 2654
G.GW.08.LA57LmNe A----------A----AG-----C-----TG----------A--------G---------------------------G--------------T-A---A-G--------A--C-----GT-------------T----------------------------------- 3255
G.KE.09.DEMG09KE001 A-------------G--G-----C-----T-----------A--------------------G---------------GA------------AT-A---A-------A--A--C------T-C-----C-----T----------------------------------- 2613
G.NG.12.12NG060409 A----------A-----G-----C--G--------------A-----------C--------C---------------G----------A---T-A---G-T-----AC---AA------T-------------T-----------------------G-----C----- 2437
H.CD.04.LA19KoSa G-G-----T--A--------A--C------------------------------------------------------GA-------------T-----GCT---T------A-------T-C-----C-----------------A--------C-----T-------- 3281
H.CF.02.LA25LeMi --------T--A-----------C------------------------------------------------------G----------A---T-A---G-G---T----A-AA------T-------------T-----G--------------C-----T-------- 3072
J.CD.03.LA26DiAn A----C-----A---A-------C--G-----------C--------G---------C-G-------AA----------TG------------------G-G-----A----A-------T-------------T--------------------------T-------- 3247
J.CM.04.04CMU11421 A----C-----MC----C--------G-----------C--------G--------T----------AA-----C---G----------K--------RG-------R----A-------T-------------T--------------------------T-------- 2744
K.CD.97.97ZR_EQTB11 A----------T--G---T-A--C--------------------C-----G--------------------A------G-------------A--A---G-------A-----A------T-------------------G--------------C-----T-------- 2434
K.CM.96.96CM_MP535 A----------A--G-----A--C-----------------A--------G--------------------A-C------------------A--A---G-------A----AA------T-------------------G--------------C-----T-------- 2434
01_AE.CM.11.1156_26 A-C--------A--------------------------C-----------------T---------------------G--------------------GCC-----A-----C-----GT----T--------------G----------------------------- 2588
01_AE.CN.12.DE00112CN011 A----------A--------------------------C-----------T---A-T-----------------C----T-------------------GCT-----A-----C-----------T--C--------------------G-------------------- 2548
01_AE.IR.10.10IR.THR48F A----------A--GA----------C-----------C-----------------T-----------------C------------------------GCT-----A----AC-----------T--------------G--------G-------------------- 2428
01_AE.JP.11.DE00111JP003 A----------AT-GA----T-----G-----------------------------TC-------------A--C---G----------------A---GCT-----AA----C------T----T-----------------------G-----------------A-- 2714
01_AE.MM.14.fKSDU26 A----------A---A----------------------C-----------------T--G-------AR---------G----------------A---GCC-----A-----C------T----T-----------------------G-------------------- 2422
01_AE.PH.15.DE00115PH012 A----------A--G-----------G--------------A--------------T-----------------C---------------C--T-A---GCT-----A-----C------T----T-----------------------G-------------------- 3178
01_AE.SE.12.070SE A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C--GG--------------T-A---GCT-----A-----C------T----T--------T-----G--------G-------------------- 2416
01_AE.TH.10.DE00110TH001 A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C----T---------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G----------------------------- 2535
01_AE.TH.11.40436v09_04 A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C--------------------A---GCT-----A-----C-----GT----T-----C--------G----------------------------- 2432
01_AE.TH.90.CM240 A----------A--G----------------A------C-----------------T-----------------C--------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-------------------- 2812
02_AG.CM.10.DE00210CM013 A----------G-----G-----C--G--T-----------A-----------A--------G--------A------G--------------T-----G-------AC---AA------T-------------T--------------------------T-------- 2605
02_AG.DE.09.701114 A----C-----G-----G-----------T--------------------------------G---------------G--------------T-----G-------AC----C------T-------C--------------------------------T-------- 2449
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 A----------A--G--G-----------T-----------A------------------------------------G--------------T-----GC------AC---AC------T----------------------------------------T-------- 2903
02_AG.KR.12.12MHR9 G----------GG-G--G-----C-----T-----------A--------------------G---------------G----------TA--T-----G-----T-AC----A------T----------------------------------------T-------- 2897
02_AG.LR.x.POC44951 A----------G--G--G-----C-----T-----------A--------------------G---------------G-----------C--T-----G-C-----AC---AA------T----------------------------G-----C-----T-------- 3233
02_AG.NG.12.12NG060304 -----------G--G--G-----C-----T-----------A-----------A--------G--------A------G-C-----------AT-----GC------AC----A------T----T-----------------------------------T-------- 2438
02_AG.NG.x.IBNG A----------G-----G-----C-----------------A--------------T---------------------G--------------T-----GG------AC---AA------T-------------------G--------------------T-------- 2763
02_AG.PK.15.PK032 A----------G-----A-----C---------------C-A--------------------G--------A-----GG----------A---T-----G-C---T-AC-A---------T----------------------------------------T-------- 2800
02_AG.SE.14.098GN A----------G-----G-----------T-----------A---A----------------G-----A---------G-----G--------------G-------AC---AA-----------A-----------------------------------T-------- 2431
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B.FR.83.HXB2 CAAAATCCAGACATAGTTATCTATCAATACATGGATGATTTGTATGTAGGATCTGACTTAGAAATAGGGCAGCATAGAACAAAAATAGAGGAGCTGAGACAACATCTGTTGAGGTGGGGACTTACCACACCAGACAAAAAACATCAGAAAGAACCTCCATTCCTTTGGAT 3238
Pol _Q__N__P__D__I__V__I__Y__Q__Y__M__D__D__L__Y__V__G__S__D__L__E__I__G__Q__H__R__T__K__I__E__E__L__R__Q__H__L__L__R__W__G__L__T__T__P__D__K__K__H__Q__K__E__P__P__F__L__W__M
02_AG.SN.13.9580 A----------T---A-A----GC--------A------C-A-----------A-------------A---A--C--GG--------------T-----G-------AC----A-----GT-------------------G--------------------T-------- 2616
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------G--------------------------------------------------G------------------G----------A------G--------C-----------T------------------------------------------------- 2464
04_cpx.CY.94.94CY032_3 A----C-----A-----C--A--C-----T--------------------G--------------------A------G----------A-----A---G-G-----A-----A------T-C--------------------------------C-----T-------- 2604
05_DF.BE.x.VI1310 -----------AG----------C--------------------------------------------A--A-----GG--------A-----T-A---G-------AC--GCA-----GT----T-------------------------------------------- 2620
06_cpx.AU.96.BFP90 A----C-----A-----G-----C-----------------A--------G--------------------A------G--------------T-A---G-G-----A----AA--------------------T--------------------C-----T-------- 3266
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------T-----------------------------------------G-----------------------------A------------T--------------T----------------G-----------------------T-------- 2570
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------------------------C------------------------------A----------------------A------G----------A-A-------T----------------G-----------------------T-------- 2418
09_cpx.GH.96.96GH2911 A----------A--------A--C--------------------------G--------------------A------G--------A----A--A---G-------A----AA------T----T--------------G--------------C-----T-------- 2440
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------C-A--G--------------T------------------------------C----------C----C--T------------A--A--GGG---C--A--A-A-------T-----G-------------G-----------G--------T--G----- 2617
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----C-----A--------------------------C--------G--------------------A--A------GA---GG----A--AT-A--GA-G-----A------------T-C-----------T--------C--------------------C----- 2602
12_BF.AR.99.ARMA159 --------G-----------------------------------------------T-----------------------G-----------A--A--------------A---------T------------------------------------------------- 3243
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----C-----A-----G--T-----------------CC-------G------------------------------GA---GG-------AT-A---AG-------------------T-------------T--G-------------------------------- 2643
14_BG.ES.05.X1870 A----------A--G--G-----C-----T-----------A--------------T---------------------G--------------T-A---A----------A-AC-----GT-------------T----------------------------------- 2705
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 A-G--------A--G-----------------------C-----------------T-----------------C-----------------A--A---GCT-----A-----C-----GT----T--G--------------------G-------------------- 2637
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------A--------T----G------------------------------T-----------------------------------AT-A---A-T-----AC---AA------T--TA---------T--------------------------T-------- 2601
17_BF.AR.99.ARMA038 --------G---C-------------------------------------------------------------C-----------------A--A--------------A-A-------T-A----------------------------------------------- 2452
18_cpx.CU.99.CU76 G----------A--------A--C-----------------A--------G--------------------A--------------------A--A-----------A----AA------T----------------------------------------T-------- 2543
19_cpx.CU.99.CU7 -----------A---------------------------------------------------------------------------------T-A--G-------------A-------T-------------------------------------G----------- 2464
20_BG.CU.99.Cu103 ----------GA--------T-T------------------A--------------T-----------------------------------A----------------G--A-------T--TA---------T-----------------G--C-------------- 2704
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A--G-----------------------------------------------------A-----------------------AT-A---G-------A------------T-G-----------T--------------------A-----T-------- 2443
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY A----------A--------------------------C-----------------T----------A-----------T---------C---T-----GCT-----A-----C-----GT----T--------------G-----A--------------T--C----- 2446
23_BG.CU.03.CB118 -----------AT-------T--------------------A-----------------------T------------G-------------A-----------------A-A-------T----------------------------------------T-------- 2681
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------AC----A--T--------T-----------A-----------------------------A------G-------------A-----------------A-A-------T-C----------------------------------------AG----- 2689
25_cpx.CM.02.1918LE A----------A--------------------------C-----------------------------------------------------AT-A---G-----T-A----AA------T----T--------------G--------G-----------T-------- 2446
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --G--------A-----------C--------------C--------------------------------------GG--------------T-----GCT-----A----AA------T----A--------T-----G--------G-----------T-------- 3243
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C-----A--------------G-----------C-----------------------G---------------G--------------T-A---GCC---T------A-------T----T--G--------------------------C-----T-------- 3229
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------------------------------------------------------------------G-------A-----------------AGA------GT------------------------------------------------- 2604
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------G----------------------------------------------------------A-A----------------------A---------------------------T-------------------G----------------------------- 2639
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------------------------------------------------------------A--------------------A-----------C-------A-------T-CGAT-----------G-----------------C-----T-------- 2710
32_06A6.EE.01.EE0369 -----------A--G--G-----------------------A--------------------G-----A--A------GT-------------T-A--GG-----T-A----A-------T-C-----------T--------------------C-----T-------- 2873
33_01B.ID.07.JKT189_C A----C--------------T-----------------C-----------C-----T-----T-----------C-----G--G---------------GCT-----A----AC------T----T--------------G--------G-----C-------------- 2539
34_01B.TH.99.OUR1969P --------------G--------------------------A-----------------------------------------------------A---G-T-----A------------T----T--------------G--------G-----------T-------- 2440
35_AD.AF.07.169H -----------A---A----------G-----------C-----------------T----------------------T---------A---T-A---GCT-----A----A-------T----------------G--G--------------------T-------- 2438
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 A----------G-----G--T--C-----T-----------A---------------C----G---------------G--------------T-----A-------AC---AT------T----------------------------------------T-------- 2443
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------A-----------C-----------------A--------------------------A--A------G--------------------G-C--C--AC---AA------T-------------T-----------------------------C----- 2428
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------------------------------------G----A------------------------A---------------------------T-------C----------------------------------------- 2661
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --G--------A------------------G------------------C---A------------AAA---------G-------------A----------------G----------T--TA--------------------------------------A------ 2715
40_BF.BR.05.05BRRJ055 A----------AT----------C--------------------------G--------------------------------------A---T-A---G-----T-AC-A-AA-----GT--TTT--G-----GC----------A--------C-------------- 2721
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -G---------A-----------------------------------------------------------A--------------------AT-A---G-----T-A----A-------T-------------------G--------------C-----T-------- 2470
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------A-------------------------------------------------------------------T------------A---------------C----------C--C----------------------------------------------- 2786
43_02G.SA.03.J11223 A----------A-----G-----C--G---G----------A---------------------C----A---------G--------------T-A---G----C--A----RA------T-------------T--------------------------T-------- 2763
44_BF.CL.00.CH80 --------G-----------------G-----------C-----------------T-----------------------------------A-------------------A-------T-A----------------------------------------------- 2680
45_cpx.FR.04.04FR_AUK AG---------A--G-----A--C---------------C-A--------G--------------------A------G-------------A--A---G-----T-A----AA------T--------------C----G--------------C-----T-------- 3224
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 A----------G-----------C--------------------------G-----T-----------------C-----------C------T-----A-C-----AC---AA------T----T--------------------A--G-----C-----T-------- 2676
47_BF.ES.08.P1942 --G--------------G--------------------------------------------------------------------------A--------------AC---AA-----G-----T--------------------------------C----------- 2677
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------G---A----T-----------------C--A--------------T--------------A--C--------------------A---GCT--------A-AC------T----T-----------------------G-------------------- 2443
49_cpx.GM.03.N26677 .----------A--------A--C--------------------------G-----------G--------A--------------------A--A---GC------A----AA------T-------------------G-----------G--C-----T-------- 2660
50_A1D.GB.10.12792 A----------A---A-A-----C--------------C-----------------T---------------------G----------A---T----GGCT-----A-----C------T----T--C-----------G-----------------G----------- 2645
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------A---------------------------------------------------AA--A-----------GG-------A---------------------------T-C-----------T----------------------------------- 2445
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------------------------------------------------------------------------------------------A---------------------------T------------------------------------------------- 2552
53_01B.MY.11.11FIR164 A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C--------------------A--GGCT-----A-----C------T----T--------T-----G-----A--G--------C----------- 2578
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------------------G----------A-------C------------------------------------------A--------G-----------T------T-CTT----------C----------A--------C---C---------- 2640
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------------AG---------------------------------------C-------------------------------------------G---T------A------------------------G-----------------C-------------- 2548
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --T--C-----T-----C--------------------C-----------G--A------------A-A---------------G-------A--A---------T------AA--------A--------------------------------------T-------- 2589
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------------C-----------T--------CC----------C----------------A---A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-C-----G--------------------------C-------------- 2422
58_01B.MY.09.09MYPR37 A----------A--------------------------C-----------------TC-G------------------------G----------A---GCT-----A-----C------T----T--G-----T----------------------------------- 2583
59_01B.CN.09.09LNA423 A----------A---A-C--------------------C--------------C--T-----------------C----T----G----A-----A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-------------------- 2422
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------A-------------T--------C--------------------------------A------G--------------T-A---A-------A---CA---------CG-T-----------------------------C-----T-------C 3195
61_BC.CN.10.JL100010 -----------------------C------------------------------------------------------G-------------A--A---G----------A-A-------T----------------G-----------------------T-------- 2659
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------------------------T-------------------------------------C----------G-------------A-------------------A-------T-----------------------------C----------T-------- 2567
63_02A.RU.10.10RU6637 A----------G-----A-----C-----T--------------------G-----T---------------------G--------------T-----GC------A--A-AT------T----T--------------G--------------------T--C----- 2779
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------A-----C-----------T--------C-----------------T--------------A------G--------------T-A---G----------A-A-------T-C--------------G-----------------------T-------- 2592
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------A------------T--------C--A-----------------------------A--C---G--------------T-A---G----------A-C------GT----T-----------------------------C-----T-------- 2609
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 A----------------G--------------------------------G--------------------A-----G-T------------A-----G-------------A-------T-A--------------------------G-----------T-------- 2581
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------G-----------T--------------------G--------------------A-----G-T------------A-----G---------C---A-------T-A--------------------------G-----------T-------- 2572
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------------------------------------------------------------A--------------------A---------------------------T-------------------------------------------C----- 2605
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 A-------------G--------C--------------------------------------------A---------G--------------T-A---G-------AC---AA------T----T-----------------------G-----C-------------- 2694
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A----------------------C--------------------------G-----------------A---------G--------------T-A---G-------AC-A-AA-----------T--------------G-----A--------C-------------- 2742
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 AG------------------------------------------------G--C--------------A------------------------T-----G-------A----AA------T----T--------------------A--G-----C-------------- 2746
73_BG.DE.01.9196_01 A----------A-----G-----C-----T-----------A-----G--------T---------------------G-------------RT-A---A----------A-AC------T-------------T--------------------------T-------- 2755
74_01B.MY.10.10MYPR268 A----------A--G--C--------------------CC----------------T-----------------C----T------------A--------------------C------T----------------------------------------T--G----- 2535
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -----------------A-----------------------------------------------------------R-T------------A------------T------A---S---T-------------T--G-----------------------T--G----- 2481
78_cpx.CN.13.YNTC19 A----------G---AC---T-----------------C-----------------T--G--------A--A-----------------------A---GCT-----A-----C------T----T--------------G--------G-------------------- 2422
79_0107.CN.15.SX15DT013 A----------A--------------------------C-----------------T-----------------C----T-------------------GCT-----A-----C-----------T--C-----------G--------G-----C-------------- 2615
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----------------------------T--------C--------------------------------A------G----------A---T-A---G----------A-AA-----GT----------------G-----------------------T-------- 2401
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -G---------AC----C-----------T--------C--------------------------------A------G----G---------T-A---A----------A-A------GT----------------G-----------------------T-------- 2410
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --------------------------------------C---------------------------------------------G-------A------GG---------A-A-------T----------------G-----------------------T-------- 2574
86_BC.CN.13.15YNHS18 -T------------------------------------C--------------------G--------------C----T------------A------G-T--------A-A-------T----------------G-----------------------T-------- 2371
87_cpx.CN.12.DH32 --G--------A--------------------------------------------------------A---------GT---------A---T-A---G----------A-AA------T----------------G--------------G--------T-------- 2589
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----------G-----------C--------------C--A-----------------------------A------G----------A---T-A---G----------A-A-------T----------------G-----------------A-----T-------- 2431
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----------G-----C-----------------------------------A--------------------C-----------C------T-A---G-------AC-R-AA------T-------G----------------------------------------- 2626
O.CM.96.LA51YBF35 G-C--C-----A--G-AA--T-----G--------------A-----------A--T---CC-T-G-CAG----C--G-A--GGG-T--ATT---A---G-----T-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----------------C--T-AG----- 3303
O.CM.96.LA52YBF39 G-G-------------AA--T-----G-----------C--A-----------A--T--GCCCT---CAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G-G---T-A-ATCA-------T----G--C--T--T-----------A--G--------C--T--G----- 3296
O.CM.99.99CMU4122 G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A--GGG----ATT-------G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--T--G----- 2723
O.CM.x.pCMO2_3 A-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------A---GG----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----------A--G--------C--T--G----- 3290
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------C--A-----------A--T---CCCC-G-CAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--T--G----- 2721
O.FR.06.RBF206 A-T--C-----A--G-AA--T-----G-----------C--A--------G--A--T---CC-T-G-CAG-A-----G-A---GG----ATT---T---G-----T-A-AT-A-------T-C--T--C--T--T-----G--------------------T--G----- 3301
O.GA.10.10Gab1190 G-C--C-----AT---AA--T-GC--G-----------CC-AC----------A--T---CCCT-GACAG-A-------A--GGG-T--ATT---T---G----CT-A-ATCA------GT-C-----C--T--T-----G-----A--G--------C--T-AG----- 2449
O.GA.11.11Gab6352 G-C--C-----AT---AA--A-G---G---G-------C--A-----------A--TC--CCCT-GACAG-A--C----A--GGG-T--ATT---C---G----CT-A-AT-A------GT--TAT--T--T--T-----G-----A--G--------C--T--C----- 2449
O.SN.99.99SE_MP1300 A-C--C-----AT---AA--T-G---------------C--A-----------A--T---CCCC-GACAG-A-------AG-G-G----ATT---T---G----CT-A-ATCA-------T-C--T--C--T--T-----G-----A--G--------C--TT-G----- 3291
O.US.10.LTNP G-C--C-----AT---AA--T-G---G-----------CC-A-----------A--T--GCCCC-GACAG-A-------A--GGG-T--ATCA--T---G-----T-A-ATCA------GT-C--T--C--T--T-----------A--G--------C--T--G----- 3213
N.CM.15.S4858 A--C-------G---A-C--T-----G-----------CC-C-----G---------------C---CA--A------GAGGT-G----A--A--T---AGG-----T---GAT-----CT----G--C--T--------------A--G--G--A--G--T--C----- 2764
N.FR.11.N1_FR_2011 A--C--T----G---A----T-----G-----------CC-C-----G---------------C--ACA--A------GAGGC-G----A--A--T--GGG------TC---A------CT----G--C--T--------------A--G-----A--------C----- 2639
P.CM.06.U14788 AGT--------AG---AA-----Y---------------Y-A--------G--A--TY-GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--Y--GG-R--C--C-ATGTA-----GT-C--A--T--T--------R-----A--G--G-----T-----C----- 2709
P.FR.09.RBF168 AGT--Y-----AG---AA---------------------C-A--------G--A--T--GCCTT-GTCTG-A------CAGCGGG-----A-A--T--GG----C--C-ATGTA-----GT----A--T--T--------------A--G--G-----T-----C----- 3273
CPZ.TZ.06.TAN5 G-GC-------TG---AC--T--C--G--T---------C-T--------T--A---C-CAGTGAG-AAG-A--C----A-CTG---A-AA--------------T-----TTA-----G--AGAA--C--T---------T-----G--A----------TA-G----- 3351
CPZ.US.85.US_Marilyn ---C-------TG-TA-A-----------T---------C-C--------G--A--TC--A-CT---AAA-------GGA---GG----ACT---C------T--T--C-T-CT------T-C--T--C--T--T--G--G------G-G-----A------T-A----- 3298
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G-C--------A----AA--T-----G-----------CC-C--C-----G--A--T---CC-C---CAG-A-------GG---G-T----T---T--GG-G-----A-ACCA-------T----T--C-----Y-----R--C--A--G--G-----C--TT-G----- 2708
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-T--------A----AA--T-----G--------------A--------G--A-----GCC-C--TCTG-A-----GCA-CG-G-C--AA----T---G-------C-ATGCT------T----A--T--T--T--------------G-----C--T----------- 2579
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B.FR.83.HXB2 GGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCA 3408
Pol __G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__
A1.CD.02.LA01AlPr ---A-----------------------------C---------CA---A-----------------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG---------------A----C-G--------A--C--G---G--- 3410
A1.CM.08.886_24 ---A--------A--------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A---GC-------------C--G------- 2870
A1.ES.15.100_117 ---A-----------------C--G--------C--------------------T--G--A-----------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TGG---A---------------C-G-----------C--G---G--- 2877
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---A-----G-----------C--G--------C---------A----------------A-----------------T--------A--------A-----A--------------A-----TG----A----------A------G--C--------C--G---G-T- 2776
A1.PK.15.PK034 ---A--------------G--C--G--------C--A------AA---------------A-----------------T--------AC----A--A---C-A--------------A-----TA----A-----G----AA-----G-----------C--G---G--- 3009
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---A-----GT-A--------C-----------C---------CA---------------------------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------C------A----C-G-----------C--G-----T- 2759
A1.SE.13.078SE ---A-----------------C-----------G--A------CA---------------T-----------------T--------A--G--A------C-A--------------A-----TGG--------------AA--G--G-----------C--G--GG--- 2616
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A-----------------C--G--------C--A--------------------G--A-C---------------T-----A--AC----A--A---C-A--------------A-----TT----A----------A-----------G------C------G--- 2757
A2.CM.01.01CM_1445MV ---A-----G--T--------C-----------C---------AA---------G-----------------------T--------A--G--A--A--G--A--------------------TG--------C------A----C------G-------------G--- 2607
A3.SN.01.DDI579 ---A-----------------C-----------C---------CA-T----------G--------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG--------------------C-G-----------C--G---G--- 2606
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---G-----------C-----C-----------C---------CA------------G--------------------T--------A--------A--GC-A--------G-----------T----------------A----C-G----G----A-C--G---G--- 3404
A6.BY.13.PV85 ---A-----------------C-----------C--------------A-----C-----------------------T--------AC-------A---C-A--------T-----------T----------------A------G--------------G---G--- 2871
A6.IT.02.60000 ---A-----------------C-----------C---------A----------T-----------------------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----AT-A---A---A----C-G------------------G--- 3413
A6.RU.11.11RU6950 ---C-----------------C-----------C---------A----------T--------T--------------T--------A--------A---C-A--------------------T----------------A------G-----------C--G---G--- 2932
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---A-----------------C-----------C--------------------T-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------T-----A----------A------G---------A-C--G---G--- 3432
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------------------------A------AA------------------T--------------------------------A---------------------------------------A---A---G-----------------G---G--- 3410
B.BR.10.10BR_MG035 --------------------------------------------A---------------------------------------------------A--------------------------T--------C-------A----C----------T-----G------- 2904
B.CU.14.14CU005 -------------------------------------------A-------------G--------------------------------------A---------------------------------------A---A---------------------G------- 2619
B.DE.13.366396 ------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------C--TG-------------G-A---------------------G--GC--- 2622
B.DE.13.947915 ---G-----------------------------------------------------G-----T-----A-----------------A--------A-----A---------------------T---------------A---G-----------------G---C--- 2628
B.DO.11.DEMB11DR001 ------------------------G-----------A------AA---------------------------------T-----------------A--------------------A--C--TG---------------A---------------T-----G------- 3374
B.ES.15.100600 --------------------------------------------A---------------------------------------------------A-----A--------------------TG-------------------------------------G---G--- 2834
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------------------------------------------------G--T--------------------------------A--A-----A--------------------TG----------G----A------------------G--G------- 2654
B.JP.12.DEMB12JP001 ---A-----------------------------------------------------------------------------------------A--A-----A-----------------C--T--------------------------------------G---G--- 2795
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------------C------------------------------T----------G----A---------------------------------A--------------------------TT----A----------A---------------T-----G------- 3422
B.RU.11.11RU21n ------------------------------T--------------------------------T------------------------C----A--A--------------------------TG-----C-------------------------G--C--G---G--- 2979
B.SE.15.102SE ---------------------------------G--A--------------------------------------------------A--------A-----------------------A--------------GA---A----------------A----G------- 2625
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------------------------------------------------------------T--------------------------------A-----A-----------------C---T---------------AA--G-----------------G-----T- 2730
B.US.16.2609 ------------------------------------------------------C--G--A--------------------------A--------A-----A-------------------------------------A----------------A----G------- 2700
C.BR.11.DEMC11BR035 ---G-----------------C---------------------CA---------G-----T-----------------T-----------------A-----A--C-----C--------------------A--------A---C-G--------------G------- 2807
C.CN.10.YNFL19 ---G-----G-----------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------G-----A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T-----------------G---- 2761
C.DE.10.622166 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------G-----A-----A--C-----------A--C------------------------C-T--------------G--GGT-- 2613
C.ES.15.100_118 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C--------------C-----------A-----G--A---C-G------------------G--- 2852
C.ET.08.ET104 ---G--------A--------C-----------C---------CATT--------C-G--T-----------------T--C--A-----------A-----A--C-----------A---------------------------C-G---------A----G------- 2610
C.IN.15.NIRT008 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------T-----T-----------G-----A-----A--C-----------------------------G---------C-T--------------G--GG--- 2592
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---G-----------------C---------------T-----CA---A--G-----G--------------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----------A----A-G--------------G---G--- 3388
C.NG.10.10NG020523 ---G-----------------C---------------------CA------G-----G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------TG---------------A----C-T--------------G--G---- 2596
C.NP.11.11NP016 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C----------------------------------A----C-T--------------G---G--- 2580
C.PK.14.DEMC14PK009 ---G-----------------C-----------G---------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----C-----------------A-----------A---C-T--------------G--G---- 2823
C.SE.15.100ET ---G-----------------C---------------------CA-T----------G--T-----------------T-----------------A-----A--C---------------------------------------C-G-----G-----G--G---G--- 2613
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---G-----------------C---------------------AA---A--------GA-T-----------------T-----------------A-----A--C------------------T----A--C-------A----C-T--------------G--G---- 3382
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---G-----------------C----------------A-----A---------C-----A-----------------T-----------------A-----A--C----------------------------------A----C-T--------------G--G---- 2733
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---A-----------------C---------------------C-A-----------G--T-----------------T-----------------A-----A--------C------------T----T---------------C-G--C-----------G---G--- 2775
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---G-----------------C--G------------G-----CA---------G--G--G-----------------T-----------------A-----A--C-----------------T-----A-----G----A---GC-T--------------G--G---- 2757
D.BR.10.10BR_RJ095 -------------------------------------------AAA--------------G-----------------T--------------A--A-----A--C--------C--------T-A---A----------A---------C-----T-----G------- 2862
D.CD.03.LA17MuBo -------------------------------------------ACA--------C-----------------------T-----------------A---C-A-----------C--------T-----A----------AA--------------------G------- 3433
D.CM.10.DEMD10CM009 -------------------------------------------ACA--------------T-----------A-----T-----------------A-----A--------------------TG----A---C-G----AA--C-----------------G---G-T- 2783
D.CY.06.CY163 -------------------------------------------ACA--------------G-A---------------T-----------------A-----A-----------C--A-----T--C--A-----G--------------------------G---G-T- 2616
D.KE.11.DEMD11KE003 ---C-----------------------------G---------AAA--------C-----AGA---------------T---------C-------A--G--A-----------C--------T-----A--------------------C-G-TG-A----G--TG--- 2758
D.SE.12.077UG --------------------------------------------A------------G--A-----------------T-----------------------A--------C--C--------------A--C-------A---------------------G---G--- 2622
D.TZ.04.CO6405V4 -------------------------------------------CAA--AG-------G--------------------T-----------------A-----A--C--------C--------TW----A--C-------A---------------T-----G------- 2622
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------------------------------------AA---A-----------A-----------A-----T-----------------A-----A-----------C--------T-----A----------A-----------G-TG-----AG---G--- 2746
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------A--------------------G---A-----ACT-----------G--A-----------------T--------A--------A-----A-----------C--------T-----A-----------A--------C---TG-A----G------- 2763
D.YE.02.02YE516 -------------------------------------------ACA-----GC-------A-A---------------T--------AC-------A-----A-----------C--------------A----------A-----------G---------G---G-T- 2619
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---G--------T--------------------G---------CAA--------C--G--------------------T--------------A------C-A-----------------C--T-----A--CC----------------------------G---G--- 2619
F1.AR.02.ARE933 ---G-----------------------------G--A------CAAT-------G--G--------------------T--------------A--A---C-A--A-----------------T----------------A---------------------G---G--- 2702
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---G-----------------------------G---T-----CAAT-------------------------------T-----------------A---C-A--------------------T------------A---A-G-------------------G---G--- 2912
F1.CY.08.CY222 ---G-----------------------------G---------CAA--------T--G--------------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T------------A-------------C-----------G---G--- 2601
F1.ES.11.VA0053_nfl ---G------T-A--------------------G---------CAAT-------C--G--------------------T--------------A--A---C-A--------------------T--------------------------C-----------G---G--- 2832
F1.FR.04.LA22LeRe ---G-----------------------------G--A------CAAT-------C--G--------------------T--------------A--A---C-A--------------------T--------------------------------------G---G--- 3288
F1.RO.03.LA20DuCl ---G--------T-----A--------------G-----C---CAA------A-C--G--------------------T---------C----A--A---C-A-----------------C--T----------------AA--------------------G------- 3447
F1.RU.08.D88_845 ---G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A-----------------T-----------------A---C-A--------------------T----------------A------------G--------G---G--- 2867
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G-----------------C-----------G---------CA-T----------GAGT-----------------T---------C-------A---C-A--------------------T-----A----G-----A---CA-C--------------G---G--- 2755
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---G---------------------------------G-C---CAAT-------T--G--------------------T-----A-----------A---C-A--------------A-----T-----A----G-----A---C-----C-GG--------G---G--- 2731
G.CD.03.LA23LiEd ---A-----G-----------C--------G-----A------CA-T-------T-----A-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A---------------C-------G---A-------G---- 3420
G.CM.08.789_10 ---A-----G-----------C-----------G--A------CAAT-----A-T--G--A--T--------------------A-----------A---C-A--------------------T-----------G--C-A----C-----------A----G--G---- 2868
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A-----G-----------C-----------G---------CA---------C--G--A-----------------------------------A---C-A--------------------T-----A----------A----C----C------A----G--G---- 2789
G.CN.08.GX_2084_08 ---A-----G-----------C--------G-----A------AA---------C--R--A--Y--------------T-----A--A--------A---C-A--------------A-----T------------A---AA---C----------------G--GG--- 2648
G.CN.16.224GX ---A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A---AA---C----------------G--GG--- 2634
G.ES.14.EUR_0033 ---A-----G--------A--C--------------A------CA-------A-C-----A--------------C--T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------RA---C----------------G---G--- 2824
G.GW.08.LA57LmNe ---A-----G-----------C--------------A------CA---------------A-----------------T-----A-----------A---C-------------C--------------A----------AA---C----------------G---G--- 3425
G.KE.09.DEMG09KE001 ---A-----G-----------C--------G------------CA------------G--G-----------------T-----A-----------A---C-A--------------------T----------------A---GC----------------G--GG--- 2783
G.NG.12.12NG060409 ---A-----G-----------C--------G-----A------CA---------C--G--A-----------------------A--------A--A---C-A--------------------TT----A--------G-AA---C------G---------G--GG--- 2607
H.CD.04.LA19KoSa ---A-----------------C---------------T--G--AAA--------------------------------T---------------------C-A--------------------T-----A--C-------AA---------------A----G--G---- 3451
H.CF.02.LA25LeMi ---A-----------------C------------------G--AAAT-------------------------------T-----------------A---C---------------------------------G---------CC-------G--------G--GG--- 3242
J.CD.03.LA26DiAn ---A-----G-----------C--------------A------CA-T-------------A-A---------------T-----A-----------A---C-A--------------------T-----A----------A---GC----------------G--GG-T- 3417
J.CM.04.04CMU11421 ---A-----G-----------C--------------R------CA---------------A-M---------------T-----R--RC-------A---C-A-------------------WT-----A----G-----A----A-G--------------G---G-T- 2914
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T-----------------T-----A-----------A-----A--------------A--A-T------A----------AA--------------------G---GT-- 2604
K.CM.96.96CM_MP535 ---A-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--T-----------------T-----------------A-----A--------------A--A--T----------------AA-----G--------------G---GT-- 2604
01_AE.CM.11.1156_26 ---A-----------------C-----------C------G--AAA--------------------------------T--------A--------A---C-A--C-----------A-----TG--------------------C-------------C--G---G-T- 2758
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---A-----------------C-G--------------------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----A-----G----A----C-G-----------C--G---G-T- 2718
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---A-----------------C-----------C---------AAA-----------G---CAT--------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T-----------G----A------G--C-----------G---G-T- 2598
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---A--------------G--C-G---------C----------AA-----------G--------------------T-----A--A-----A-AA--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-------------C--G---G-T- 2884
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----T-----------GA---AA-----G-----------C--G-----T- 2592
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---A-----------------C-G---------C------G---AA-----------G--------------------T--------A-----A--A--GC-A--------------A-----TG----------G-----A---C-------------C--G--GG-T- 3348
01_AE.SE.12.070SE ---A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----A-----G----A---GC-G-----------C--G---G-T- 2586
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---A-----G--------C--C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------C---C-A--------------A-----TGG---A----------A----C-G-----------C--G---G-T- 2705
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---A-------------------G---------C--A-------AA-----------G--------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TGG---A-----G----A----C-G-----------C--G--TG-T- 2602
01_AE.TH.90.CM240 ---A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T- 2982
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---A-----------------C-----------C----A----CA---------------T-----------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G----G------C--G---G-A- 2775
02_AG.DE.09.701114 ---A-----------------C-----------C---------CA---------G-----------------------T--------A------------C-A--------------------TG----A----------A----C-G-----------C--G---G--- 2619
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---A-----------------------------C---------AA---------G-----------------------T--------A--G-----A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G-----------C--G---G-T- 3073
02_AG.KR.12.12MHR9 ---A-----------------C-----------C---------CAA--------------------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G-----------C--G---G--- 3067
02_AG.LR.x.POC44951 ---A-----------------C-----------C---------CA------------G--------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----G-----A------G-----------C--G---G--- 3403
02_AG.NG.12.12NG060304 ---A-----G-----------C-----------C----A-----A-----------G---------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A----------A----C-G--------------G---G--- 2608
02_AG.NG.x.IBNG ---------------------------------C------G---AA--A-----------------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG----A------A---A----C-G----G------C--G---G--- 2933
02_AG.PK.15.PK032 ---A--------T--------C-----------C---------CA-T-------------------------------T--------A--------A--GC-A--------------------TG----A------A---A---G--GA-C--------C--G------- 2970
02_AG.SE.14.098GN ---A-----------------C-----------C---------CA-T-----A-C--G--------------------T--------A------------C-C-----------------A--T-----A----------AA---C-G--------T--C--G---GT-- 2601
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B.FR.83.HXB2 GGGTTATGAACTCCATCCTGATAAATGGACAGTACAGCCTATAGTGCTGCCAGAAAAAGACAGCTGGACTGTCAATGACATACAGAAGTTAGTGGGGAAATTGAATTGGGCAAGTCAGATTTACCCAGGGATTAAAGTAAGGCAATTATGTAAACTCCTTAGAGGAACCA 3408
Pol __G__Y__E__L__H__P__D__K__W__T__V__Q__P__I__V__L__P__E__K__D__S__W__T__V__N__D__I__Q__K__L__V__G__K__L__N__W__A__S__Q__I__Y__P__G__I__K__V__R__Q__L__C__K__L__L__R__G__T__
02_AG.SN.13.9580 ---A-----------------C-----------T----AA---CA-T-------------------------------T--------A--------A---C-A-----------------C--TG----A----------A------------------C------G--- 2786
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------T---------------T-----------------------------------------C-------A--------------------------TG-------------------------------------G---G--- 2634
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-----------------C-----------G---------CAA-C-G-------G--T--------------C--T--C--------------A---C-A--------------------T----------------A---------------T-----G---G-T- 2774
05_DF.BE.x.VI1310 ---G-----------------------------G---------CAAT-------C--G--------------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------------A---------------------G------- 2790
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G-----------------C-----------G---------CAA--C-----C--G--G-----------------T--------A--G-----A---C-A--------------------T-----------------------------------C--G---G-A- 3436
07_BC.CN.98.98CN009 ---G-----------------C---------------------CA---------------T-----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T--T--A---------------C-T--------------G--GG--- 2740
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG--- 2588
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--A-----------------T--------A-----A--A-----A--C-----------------TG---------------A----C-G-----------C------G-T- 2610
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---G---------------------------T-----------CA-------A----GA-T--T--------------T-----------------A--G--A--C--------------------------------G------C-G--------------G---G--- 2787
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A-----G-----------C--------T-----A-------A---------C--G--AT-T--------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T------------A--------C----------------G--G---- 2772
12_BF.AR.99.ARMA159 ------------------------------G--------------------------------------------C--------------------A-----A-----------------------------------G-A-----------G---------G------- 3413
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A-----G-----------C--------------AG-----CA-T-------C--G--------------------T-----A-----------A---C----------------A--C--T-----A----------A----C----------------G--GG--- 2813
14_BG.ES.05.X1870 ---A-----G-----------C--------------A------CA---------C-----A-----------------T-----A-----------A---C-A-----------C-----A--T-----A----------AA---C----------------G---G--- 2875
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG-G--------G----A----C-G-----------C--G---G-T- 2807
16_A2D.KR.97.97KR004 --AA-----------------C-----------C---------AA------------G--------------------T--------A--------A--G--A--------------------TG---A-----------A----C-G-----G--------G---G-T- 2771
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------------------------G---------A-A-----------G--------------------------------------A-----A-----------------------------------G-A---------------------G------- 2622
18_cpx.CU.99.CU76 ---A-----------------C-----------C-----G---CA---------------------------------T--------------A--A---C----------------A-----T----------------A---GC-----------A----G--G---- 2713
19_cpx.CU.99.CU7 ---G--------------------G------------------TCA--------------A-----------------T--------------------GC-------------C--------T-----A-----------A--GC----------------G---G--- 2634
20_BG.CU.99.Cu103 ---A-----G-----C-----C--------------A------CA---------C-----------------------------------------A--------------------------T---------------------C----------------G------- 2874
21_A2D.KE.99.KER2003 -------------------------------------------AAA-----------G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------C--------T-----A--------------G-----------------G------- 2613
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---A--C--------------C-----------C--A------CA-------A-C-----------------------T--------A--------A-----A--------------------TG-------------------GC-G--------A-----G---G--- 2616
23_BG.CU.03.CB118 ------------A-----------------------------------------------------------------------------------A--------------------------T----------------A----C----------------G------- 2851
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------------------------------------------------G-----A-----------------TC----A-----------A--GC-A--------------------T-----------------A---C-------G--------G---G--- 2859
25_cpx.CM.02.1918LE ---A-----G-----------C-----------C--A------AAA--------G-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------TG--------C-------A-----------------------GG-A- 2616
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---A-----------------C-----------C---------AAA--------------A-A---------------T--T-----A-----A--A---C-A--------------------TG-------A--G----A----C-G-----------C--G---G--- 3413
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---A-----G-----------C--------------A------CA------------G--A-----------------T-----A--------A--A---C-A--------------------T--------C-------A----C------G---------G--GG--- 3399
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------G----------------G----TT--------------T-----------------A-----A-------------------------------------A---------------------G------- 2774
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------------------------------------------------------------------------------A-----A---------------------G----A----------A---------------------G-----T- 2809
31_BC.BR.04.04BR142 ---G-----------------C----------------------A---------T--G--G-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A-----G--A---C-G--------------G------- 2880
32_06A6.EE.01.EE0369 ---G-----------------C-----------G----------AA--------C--G--A-----------------T--------A--G--A--A---C-A--------------A-----T--------------------G--------------C--G---G-A- 3043
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T-----------G----A----C-G-----------C--G---G-T- 2709
34_01B.TH.99.OUR1969P ---A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T- 2610
35_AD.AF.07.169H -------------------------------------------AC---------------A-----------------T-----------------A-----A-----------C--------T-----A-----------A-----G--------------G------- 2608
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---A-----------------C-----------C---------CAA----------------A--------G------T--------A--G--A--A---C-A--------------------TG---------------A---GC-G--------A--C--G---G-A- 2613
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---A-----------------------------C--A------CA-T-------T-------T---------------T--------A--------A---C-A--------------------TG-------------------GC-G----G---T--C--G-----T- 2598
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------------------------------------------G--G--------------------------------------A-------------------------------------------A---------------T-----G------- 2831
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------------------------A-------------G--------------------------------------A--------------------------T-----------G--G-A------G-----G--------G------- 2885
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G---------------------------------------A----------C--G--------------------T---------C----A--A---C-A--------------------T--------------------G-----------------G---G--- 2891
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -------------------------------------------AAA--T-----------A-CA--------------------------------A---C-A-----------C--------T-----A----G------A--C-----C---TG------G------- 2640
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---A-----------------------------R---------CAA-----------G--------------------------------------A--------C-----------A-----TG-G--A----------AA--------------------G------- 2956
43_02G.SA.03.J11223 ---A-----G-----------C--------------A------CA---------C--G--A-----------------T-----A--A--------A---C-A--------------------T-----A----------A----C-G----G------C--G---G--- 2933
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------------------------A-----------G--------------------------------------A-----------------------------------------G-A-----------G-T-A-----G---C-T- 2850
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---G-----------------C---------------------CAA--------C--G--A-----------------T--------A--G-----A---C-A---------------------T----A-----G----A---------------------G---G-A- 3394
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G---------------------------------------CAAT-----A-C--G--G-----------------T--------------A--A---C-A--------------------T----------G---G-A---------------------G---G--- 2846
47_BF.ES.08.P1942 ------------A-------------------------------------A------G----A---------------------------------A--------------------------------------------A--------C-G---------G------- 2847
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---A-----G-----------C-----------C---------CAA--------------------------------T--------A--------A---C-AG-------------A-----TG--------C-G----A------G-----------C--G-----T- 2613
49_cpx.GM.03.N26677 ---G-----------------C-----------G---------CAA--------C--G--AGC---------------T--------A--G--A--A---C-A--------------------T----------------A----------------A----G---G-A- 2830
50_A1D.GB.10.12792 ---A-----G--A--------C--G--------C--------------------------A-----------------T--------A------------C-A--------------A-----TG---------------A----------------A-C--G------- 2815
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------C-----------------A-------A-T----------G--------------------------------------A--------------------------TG---------------A---------C-----------G------- 2615
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-AR-------------A-----TG----------RR---A----C-G--------------G---G-T- 2722
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A-----------------C-GG--------C----------AA----------G---------------------T--------A-----A--A---C-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C------G-T- 2748
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A-----------------C-G---------C----------AA--------------------------------T--------A--------A--GC-A--------------A-----TG----------G----A----C-G-----------C--G---GTT- 2810
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------------------------------------C------------G--------------------------A-----------A--G--A--------------A-----TG-------C--G--G-A----C-G--C--G-----C--G---G-T- 2718
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---A--------T--------C-----------C---------CA---A-----C-----------------------T--------A--------A-----A------------------------------------------------------------------- 2759
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------------------------------------A-------------G--------------------------------------A--G--A--C--------------C--------A---------------C-C--------------G------- 2592
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------------------------------A------------------A---------------------A-----------A-----A--------------------TG----------G------G-------------------G---G--- 2753
59_01B.CN.09.09LNA423 ---A-----------------C-----------C------G---AA--------------------------------T-----A--A-----A--A---C-A--------------A-----TG---------------A---GC-G----G-G----C--G---G-T- 2592
60_BC.IT.11.BAV499 ---G-----------------C---------------------CA---------C--G--T-----------------T-----------------A-----A--C--------------------------A--------A---C-G--------------G---G--- 3365
61_BC.CN.10.JL100010 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A--G--A--C-----------A-----------A---------------C-T--------------G--GG--- 2829
62_BC.CN.10.YNFL13 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T--------------G--GG--- 2737
63_02A.RU.10.10RU6637 ---A-----------------C-----------C---------CA---------C-----------------------T--------A--------A---C-A--------------------T--------------G--------G-----------C--G---G--- 2949
64_BC.CN.09.YNFL31 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T---------A-------T---------C-------A-----A--C-----------------------A-----------A---C-T--------------G--GG--- 2762
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---G---------------A-C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A---C-A--C-----------------------A-----G---------C-T---------A----G--GT--- 2779
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---A--------------A--C-G---------C----------A---------------------------------T--------AC-------A---C-A--C-----------A-----T----------------A---------------------G------- 2751
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---A--------------A--C-G---------C----------A---------------------------------T--------AC-------A---C-A--------------A-----T--------C-------A---------------------G------- 2742
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------------------------------------------------T---------------G----------------A-----------------------C--T----------------A---------------------G------- 2775
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---G-----------------------------G---------CAAT-----A-C-----------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------T-----------------A--------------T---------G--- 2864
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---G-----------------C-----------G---------CA-T----------G--------------------T--------------A--A-----A--------------------T----------------A---------------------G---G--- 2912
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---G--------------A--C-----------G---------CAAT-A--------G-----------A--------T--------------A--A---C-A--------------A-----TGG--------------A-----------G---------G------- 2916
73_BG.DE.01.9196_01 ---A--Y--G--T--------C--------------A------CA----H----C-----A-----------------T-----A-----------A--GC-A-----------C--------T-----R----------AA---C----------A-----G---G--- 2925
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------------------------------------------A----------M-----------------------T--------A-----A--A---C-A--------------------TG----------G----A----C-G-----------C--G---G-T- 2705
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---G-----------------C---------------------CA------------G--------------------T-----------------A-----A--C-----------------------A--C------------C-T--------------G--G---- 2651
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---A-----------------C--G------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A----------A----C-G-----------C--G---G-T- 2592
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---A-----------------C-----------C----------AA--------------------------------T--------A--------A---C-C--------------A-----TG----A-----G----A----C-G-----------C--G-----T- 2785
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ---A-----------------C-----------G---------CA------------G--T-----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------------A--C------------C-T--------------G--GG--- 2571
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T--T--------------A-----A--C-----------------------A------AC-------C-C--------------G--G---- 2580
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GG--- 2744
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---G-----------------C---------------------CA------------G--T-----------------T-----A-----------A-----A--C-----------------T-----A-----------A---C-T--------------G--G---- 2541
87_cpx.CN.12.DH32 ---A-----------------C--R------------------CA---------------Y-----------------------------------A--G-----------------------TG-T-----C--G------G--------------------------- 2759
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---G---------------------------------------CA------------G--T-----------------T-----------------A-----A--C-----------------------A---------------C-T--------------G--GGT-- 2601
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -------------------------------------------A-------------------------G--T--------------A--------A--G-----------------------TG---------------A---------------------G------- 2796
O.CM.96.LA51YBF35 ---G-----G--------A--C--G--------------C--CAAAT----T--C--G--AGTA--------------T--------------A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G------AG----G------T-GA------------ 3473
O.CM.96.LA52YBF39 ---A-----G-----C--A--C--G--------------C--CCAAT----TA-T--G--AGTG--------------T--------AC----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-C-A---C---- 3466
O.CM.99.99CMU4122 ---G-----G-----C--A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--G-TA-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-----A----G------AG----G-----GT-AA-------C---- 2893
O.CM.x.pCMO2_3 ---G--------------A--C-----------------C--CCAAT----TA-C--G--GGTA-----A--A-----T-----A--AC----A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C---- 3460
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---G-----G--------A--------------------C--CAAAT----TA-C-----TGTG-----A--A-----T-----A--AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G------AG----G-----GT-AA-------C---- 2891
O.FR.06.RBF206 ---G-----G-----C--A--C--G------A-------C--CCA-T----TA-C-----TGTG-----A--A-----T--------A---A-A--A-----A-----------------A--T-A------C-G-----AAG-------C---T-GA----------T- 3471
O.GA.10.10Gab1190 ---G-----G--------A--C-G---------------C--CCAAT----TA-T-------CA-----A--A-----T--------AC--A-A--A--G--A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------T---- 2619
O.GA.11.11Gab6352 ---G-----G--------A--C--------------------CCAAT----T--C--G--GGTA-----A--A-----T--------A---A-A--A-----A-----------------C--T-A---A--C-G-----AAG-----------T-AA-------C---- 2619
O.SN.99.99SE_MP1300 ---G-----G--------A--C--------------A--C--CCAAT----TA-C--G--GGAA-----A--A-----T-----A--AC----A--A-----A--------------A--C--T-A---A----G-----AAG----G-----GT-AA-------C---- 3461
O.US.10.LTNP ---G-----G--T-----A--C-----------C--A--C--CCAAT-A--TA-C--G--TGTG-----A--A--------------AC-CA-A--A--G--A-----------------C--T-A---A----G-----AAG--C-T-----GT-AA-------C---- 3383
N.CM.15.S4858 ---A-----G--------A-----------G--C-----A---AA-T-------------G-TA--------------T-----A--A-----A--------A-----------------C--T-----A--C-------AA--GC-G----G-T-AA-C---------- 2934
N.FR.11.N1_FR_2011 ---A-----G-----C--A--------------C-----A---AA-T-A--------G--TGTA--------------T-----A--A-----A--A--G--A-----------------C--T-----A--C-------AA--TC-T----G-T-AA-C-----G---- 2809
P.CM.06.U14788 ---A-----G-----------C--G-----K--G--A--C--CAAAT-A--------G--A--T-----A--A--------T------C----A--A--G--A--------T-----A-----T-----A----GG----AAG-G-----Y-----AA----------T- 2879
P.FR.09.RBF168 ---A-----G-----------C--G-----G--G--A--C--C--AT-A--------G--AGCT-----A--A--------C------C----A--A--G--A--------------------T-----A--A-GG----AAG----R--C-----AA----------T- 3443
CPZ.TZ.06.TAN5 ---------G--G-----AA-------------G--AAAC--CACA---------CC---GCAG-----A--A---C-T--C--A--A--------C--GC-A--------C-----A--C--TGGT--C--A---ACT-AAG--C----C-----AA--------GTA- 3521
CPZ.US.85.US_Marilyn ---C--------------A-----G--------G-----C---CA-T-A---C-------A-TT-----A--------T--T-----A-----A------C----C--------------A--T-----A--A---A---A---G-----C---T-AA-A-A----G-T- 3468
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---C-----G-----C--A--------------------C--CAAAT----T--C-----AGTA-----A--A-----T-----A-R-C-G--A--A-----A--------------A--C--T-A---A--C-G-----ARG--C-------GT-GA------------ 2878
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---G-----------C-----C--G--------G--A--C--TAA-T-------------A--------A--G-----T--C---GGAC----A------C-A--------------A-----T-----A--A-GGA---AAG-G-----C------A-A--G-----T- 2749
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B.FR.83.HXB2 AAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAA 3578
Pol K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q_
A1.CD.02.LA01AlPr -------------T---G-------G--T--G--------AT-----T-------G--T--G------------A-C--T--G--------C-----------------------------------------A--A-AA--C--------------------------- 3580
A1.CM.08.886_24 -------------T---G--G----G--T--G--------AT-----T-------------G--------G-----C--T--G--------A------------A-----------G----------------A--A-----G-A---G--------------------- 3040
A1.ES.15.100_117 -------------TA--G--A-T--G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------------G-------CA--C--------------------------------------A--A-------A------------------------- 3047
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------G-GA--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G-----------------T--G-----G--A--C--------------------------------------A--A-------A------------C--G--------- 2946
A1.PK.15.PK034 -------------T---G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G-----------G--C--T--G--------A--------------------------------G--------A--A--A----A---G--------------------G 3179
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------G-----G---G--A-G--G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--------------G--T--G-----G--A---------------------C--G-G-----------A--A--A-------A------------------------- 2929
A1.SE.13.078SE -------------T---G--GT-T-G--T--G--------AT----GT-------G-----G-----------------T--G-------CA--------T-----------------------------A--A--A-------A------------------------- 2786
A1.UG.11.DEMA110UG009 -------------TA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G--------A--------------------------------------A--A--A--A--------G------G----G--------- 2927
A2.CM.01.01CM_1445MV -------------CA--G-----T----TAG---------AT-----T---A---G-----G------------A-C--T--------G--A--C----------------------C------------------------G-A------------------------- 2777
A3.SN.01.DDI579 -------------CA--G--A--T-G--T--G--------AT-----T-------G-----G--------------C--T--G-----G-CA-----------------------------------------A--A------AA------------------C------ 2776
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----CT-------CA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G--------G--G-----T--G--------A-----------------------------------------A--A-----G--------------------------- 3574
A6.BY.13.PV85 -------G-----T---G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G-----------------------T--G--------A--------------------T--------------------A--A--A----A---G--------------------G 3041
A6.IT.02.60000 ----------C--TA-----A----G--TA-G--------AT-----T-------------G--------------C--T--G--------A--------------------T---G----------------A--A-------A------------------------G 3583
A6.RU.11.11RU6950 -------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T------------------------G------T--G------T-A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G 3102
A6.UA.12.DEMA112UA024 -------G-----TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----------------------T-----------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G 3602
B.AR.14.DEMB14AR003 --------------------------------------AT------------------T--G----------------------------CA------------A-------------------G--------A------A-T-----G------------G-------- 3580
B.BR.10.10BR_MG035 -----T-----------G-----------C--------------------------------------T--------A----------G-CA----------------------------------------------AAATG--------------------------- 3074
B.CU.14.14CU005 -------G--------G--------------G--------A---------------------------T-------------------G-----------T---------------G--------T-------------A------------------------------ 2789
B.DE.13.366396 --------------A--G-----T-----A-------------------------------G--A------------A----------------------------------A-------------------------A--T---------------------------- 2792
B.DE.13.947915 -G---------------G-----------AGG---------A----------------T--G--AC----------------------G-----------T---------------G-----------------------G----------------------------- 2798
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------A--G---A---------------------------------------G-----------------------------A-----------------------------------------------A-----------------------------G 3544
B.ES.15.100600 -----------------G-----------------------T-------------------G--A-----------------------------------------------------------------------A--------A-----------------C------ 3004
B.FR.11.DEMB11FR001 --T--------------------------C-G-----------------------------G--A-----------G--------------------------C----------------------------------A---T--------------------------- 2824
B.JP.12.DEMB12JP001 ---G-------------G-------C----C----------T-----T-------------G--A---T---G-------------------------------------------G----------------A-------T---------------------------G 2965
B.PH.15.DEMB15PH003 -------------------------------------------------------------G------------A-G-----------G---------------------------G-------------------A--A------------------------------ 3592
B.RU.11.11RU21n ------------------------------C---------A--------------------G--------------------------------------T---------------G--------C-------------A------------------------------ 3149
B.SE.15.102SE --A--------------G----C-----------------A--------------------G--------------------G-----G-CA--------------------------------------A--------A-T---------------------------- 2795
B.TH.10.DEMB10TH002 --T-----------A--------------------------T-------------------G------------AC--------------C---------------------------------------------A---G----------------------------G 2900
B.US.16.2609 --------------A----------------------------------A-----G--------------------------------G---------------A--------------------C-------A-----A--------G--------------------- 2870
C.BR.11.DEMC11BR035 -------------CA--G-GA----G--T--C--------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--A-----G-A---------------------C--- 2977
C.CN.10.YNFL19 -----T-------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---T--------A------------CA-----------------------G-----T--------A--A--A----TG-A---------------------C--- 2931
C.DE.10.622166 ---G-T-------CA--G-----T----T-----------AT-----T-------G-----G--A---T----------------------A-------------T------T--G-----T-----------A--A--AA-T-AT--------C-----------C--G 2783
C.ES.15.100_118 -------------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T----------T--G--A-------G---------------G--A--------------G--------------T--C-----A--A--A--C--G-A---------------------C--- 3022
C.ET.08.ET104 -------------C---G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-----------------G--------A-----------------------------T--------A--A-----AA-T-A---G--------------------- 2780
C.IN.15.NIRT008 -------------CA--G-C--------T-----------AT-----T-------G--------A--------------------------A--------T-----------T--G-----T-----------A--A-----G-A---------------------C--- 2762
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------T---G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------------------A-----------------------------------------A-----AG-T-A---G-----------------C--- 3558
C.NG.10.10NG020523 -------------CA--G----------T-----------AT-------------G-----G--A--C-----------------------A---------T----------G--------T--G-----A--A------G-T-A---------------------C--- 2766
C.NP.11.11NP016 -----T--------A--G----------T------------T-----T-------G-----G--A--------------------------A--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---------------------C--- 2750
C.PK.14.DEMC14PK009 -------------CA--G---A-T----T-----------AT-----T-------G-----G--A--------G-----------------A--------------------TC--G----T-----------A--A---A-T-AT--------------G-----C--G 2993
C.SE.15.100ET -------------CA--G--A----G--T-----------AT-----T-------------G--A---A----G-----------------A--C-----------------A--------T-----------A--------T-AA-----------------------G 2783
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----T-------CA--G----------T-----------AT-----T---AG--G-----G--A-------G-----------------CA-----------------------------T-----------A--------T-AT--------------------C--- 3552
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -------------CA--G----------T-----------AT-----T-------G--T--G--A-----------------------G--A-----------------------G-----T-----------A--A---A-T-A---------------G--C--C--- 2903
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --T----------CA--G----------T------------T-----T-------G-----G-----------------------------A-----------------------------T---C-------A--A-----G-A---------------------C--G 2945
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----T-----------G--A-------T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------G-----------A--------------------------------------------------T-AT--------------------C--- 2927
D.BR.10.10BR_RJ095 --T----------------------G--------------AT-------------------G--A---T--------------------------------------------------------C-------A--A---A-T-AA-----------C------------ 3032
D.CD.03.LA17MuBo -----T-------T--------C-------C---------AT-------------------G-----C--C--G-----------------A--------T------------------------G-------A--A-----C--------------------------- 3603
D.CM.10.DEMD10CM009 -----T-------G---G----------------------AT-------------G-----G--A-----C--------------------A-----------------------------------------A--A------A----------C-GG-----C------ 2953
D.CY.06.CY163 -----T--------A--G----G-----------------AT-------A-----G-----G-----C--C-----------T--------A------------------------------A----------A--A------A----------T-GG------------ 2786
D.KE.11.DEMD11KE003 --A----G------A--G-------G--------------AT-------------G-----G----------------------------------------A------------------------------A--A-------A---------------G--------- 2928
D.SE.12.077UG -------G---------G-------G---------------T-------A-----------G------------------------------------------G----------------------------A--A-------AA-----------------C------ 2792
D.TZ.04.CO6405V4 ----C------------------T----------------AT-------------------G--A--------G----------------C--------------T----------G----------------A--A---A-T--------------C------------ 2792
D.UG.10.DEMD10UG004 --A----G------A----------G-----G---------T-------------G--------A-------G---------------------------T---G-------------------------A--A----------A------------------C------ 2916
D.UG.11.DEMD11UG003 --A--T-G---------G-------G--------------AT----------T--------G-----------------------------A---------------------------------G-G-----A--A----C--AT--------C--------------- 2933
D.YE.02.02YE516 -----T-------T---------T-----AG---------AT-------------------G--------C-G----------------------------------------------------G-------A--A-----------------G-GG-----------G 2789
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -G-GG--------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--------------------------G--A-----------------------------------------A--A-----C-AG-----------------C------ 2789
F1.AR.02.ARE933 -G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T----------T--G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------ 2872
F1.BR.11.DEMF111BR037 -G-----------CA--G-GA----G--TA-----------T-----T-------G--T--G----------------------------CA-----C-----G-----------------------------A--A--------G--------C--------------- 3082
F1.CY.08.CY222 -G-----G-----TA--G-G-----G--T-C---------AT--A--T-A-----G--T--G--------------------------G--A------------------------G-------------A--A--A--------G--------G-----------C--- 2771
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--------------------------G--A----------A---------A--------------------A--A--------G----------T------------- 3002
F1.FR.04.LA22LeRe -G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--------------------G--------A-----------------------------------------A--A--------A------------------------ 3458
F1.RO.03.LA20DuCl -G-----------CA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G--------------------------G--A-----------C-----------------------------A--A--------G------------------------ 3617
F1.RU.08.D88_845 -G-----------TA--G-GA----G--T-C----------T-----T-------G-----G--A-----------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G--G--------------------- 3037
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A--T-------T---G-GT----G--T-C----------T-----A-------G--------A-----------------------G--A--------------------T-----------------------A-----T-AT------------------------ 2925
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------------T---G-G--------T-C----------T-----A-------G-----G--A-----------------------G--A------------G-------T--------------------A--A-----T-A----------------G-------- 2901
G.CD.03.LA23LiEd -G-----------CA--G-------G--T-C---------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------C--------------------A------------G-------A--A----T--A------------------------- 3590
G.CM.08.789_10 -------------CA--G----T--G--T-C---------AT-G---T-------------G--A--------------T--G-----G--C--------------------TC-----------G-------A--A---TT--AT--G--------------------- 3038
G.CM.10.DEMG10CM008 -G------------A--G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--------G-----C--T--G-----G--C--C-----------G-----------------GG-------A--A--AGT--AA--G--------------------- 2959
G.CN.08.GX_2084_08 -------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A----G--T--G-----------------T-----------C--C--------------------R---------G-------A--A----CC-A------------------------- 2818
G.CN.16.224GX -------------CA--G-------G--T-----------AT-----T--A-------T--G-----------------T--G-------CC--------------------A--------G---G-------A--A---TCC-A------------------------G 2804
G.ES.14.EUR_0033 -------G-----CA--G----------TRC---G-----AA-G---T-A-----G-----G-----------------T-----------C--------------------T--------T---G-------A--A----C--A---G--------C-----C------ 2994
G.GW.08.LA57LmNe -------------CA--G----------T-C---------AT-G---T-------G-----G--A-----G--------T-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G-----C--C-----C------ 3595
G.KE.09.DEMG09KE001 -------------TA--G-------G--CAC---------AT-G---T-------G-----G--A-----------G--T--------G--C---------------------------------G-------A--A--A-T--AT--------------------C--- 2953
G.NG.12.12NG060409 -------------CA--G--A----G--T--C--------AT-----T-------G-----G-----------------T-----------C--C--------------------G---------G-G--A--A--A---G-C-AA------------------------ 2777
H.CD.04.LA19KoSa ----------T--GA--G--A----G--TA----------AT----GT-------G-----G-----C--G-----G--------------A--C-----T-----------------------------A-----A-------A------------------------- 3621
H.CF.02.LA25LeMi -------------TA--G-------G--TA----------AT-G---T-------------G--A-----G-G-AC---------------A--------T---G-------------------------------A------------------------G-------- 3412
J.CD.03.LA26DiAn -------------CA--G-----T-G--TAG---------A--G--------------------------------------------GA-A------------G-------A------------G-------A--A----T--A---G--------------------G 3587
J.CM.04.04CMU11421 -GT----------CA--G-----T-G--TA-R--------AT-G-----------G----A-----------M-----------------YR--C---------G-------A------------G-------A--A---G---A---------M--------------- 3084
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----T-------CA--G----------T-C----------T-----T-A-----G--------A-----------------G-----G--A--C-----------------------------------------A-----C--------------------A------ 2774
K.CM.96.96CM_MP535 -------------CA--G-----T----T-C----------T-----T-A-----G--------------------G-----G-----G--A-----------------------------------------A--A---A-T-A------------------A------ 2774
01_AE.CM.11.1156_26 -------------TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G-----G------------A-C--T--G--------A------------------------G----------------A--A--------------------------------- 2928
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G---------------------------------G--------G-------A--A--A--G-A------------------------- 2888
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------------CA--G-G-----G--T-----------AT----GT-------G-----G--A---------ACC--T--G--------C------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2768
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A---------ACC--T-----------A---------------------C--G--------G-T-----A--A-----G-A------------------------G 3054
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----------------G-G-----G--T-----------AT-----T-------G-----G------------ACC--T--G-----G--A------------------------G--------G-C-----A--A-----G-A------------------------- 2762
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G------------ACC--T-----------A------------------------G--------G-T--------A-------A------------------------G 3518
01_AE.SE.12.070SE -----T-------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G--------A---------ACC--T-----------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2756
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----------------G-------G--T-----------AT-----T----T--------G------------ACC-----G-----G--A------------------------G--------G-------A--A-----G-A---------------G--------- 2875
01_AE.TH.11.40436v09_04 -------------CA-TG-------G--T-----------AT----GT-------G-----G----------G-ACC--TA-G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2772
01_AE.TH.90.CM240 -------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 3152
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -------------TA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G--------G----A--A--A--A----A--------------------T---- 2945
02_AG.DE.09.701114 -----------------G--GT---G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T--------G--A------------A-------------------G--------A--A-------A------------------------- 2789
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------TA--G--GT------T--G--------AT-----T-------G-----G--A----------C---T-----------A------------A-----------G----------------A--A-----------------C--------------- 3243
02_AG.KR.12.12MHR9 -------------TA--G-------G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T-----------A------------A-----------G-------G--------A--A-------A------------------------- 3237
02_AG.LR.x.POC44951 -------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--A---------A----T-----------A-----------GA-----------G----------------A--A-------A------------------------- 3573
02_AG.NG.12.12NG060304 -------------TA--G--A----G--T--G--------AT-----T-A-----------G--A--------------T-----------A------------A-------------------C--------A--A-------A---G--------------------- 2778
02_AG.NG.x.IBNG -------------TA--G--G----G--T--G--------AT-----T-------G-----G--A--------------T--------G--A------------A-----------G--------T-------A--A-------A------------------------- 3103
02_AG.PK.15.PK032 ---T---------TA--G--A--A-G--T--G--------AT-----T-------------G--A--------------T-----------A------------A----------------------------A--A-------A---G--------------------- 3140
02_AG.SE.14.098GN -------------TA--G--A----G--T-----------AT-----T-------G-----G--A---T----------T-----------A--C---------A----------------------------A--A-----G-A------------------------- 2771
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B.FR.83.HXB2 AAGCACTAACAGAAGTAATACCACTAACAGAAGAAGCAGAGCTAGAACTGGCAGAAAACAGAGAGATTCTAAAAGAACCAGTACATGGAGTGTATTATGACCCATCAAAAGACTTAATAGCAGAAATACAGAAGCAGGGGCAAGGCCAATGGACATATCAAATTTATCAA 3578
Pol K__A__L__T__E__V__I__P__L__T__E__E__A__E__L__E__L__A__E__N__R__E__I__L__K__E__P__V__H__G__V__Y__Y__D__P__S__K__D__L__I__A__E__I__Q__K__Q__G__Q__G__Q__W__T__Y__Q__I__Y__Q_
02_AG.SN.13.9580 -----T-------TA--G-GA----G--T--G--------AT----GT-------G--T--G--A--------------T-----------A------------G----------------------------A--A-------A------------------------- 2956
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------C------------------------------G------------------------------------------------------G----------------------A------------------------------ 2804
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C--------CA--G----------TAC---G------T-----T-A-----G-----G--------------------------G-CA--------------------------------------------A--------T-----------------A------ 2944
05_DF.BE.x.VI1310 -------------G--------------------------AT-------------------G--A-----------------------G------------------------------------G-------A--A----T---G------------------------ 2960
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------CA--G----------T-C---------A------T-------G-----G--A---T-------------------G--A--------------G------------------G--------------T-C--------------C-----A-----G 3606
07_BC.CN.98.98CN009 -------------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A------------------------A-A--C--------------------G-----T-----------A--------G-A---------------------C--- 2910
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------CA--G----------T-----------AT-----T-A--G--------G--A---T---------------------CA--------------------A--G-----T-----------A--------G-A---------------------C--- 2758
09_cpx.GH.96.96GH2911 G---------G--TA--G--A----G--T--G--G-----AT-----T-------G-----G--------------G--T--G-----G--A------------------------G----------------A--A-------A------------------------- 2780
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T-T-------CA--G-------G--T-----G-----AT-----T-------------G--A--------------------------A--------------G--------------T-----------A--------G-A------------------------- 2957
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----T-------CA--G-------G--T-C----------T-G--GT-------------G--A-----------------C--------A---------T--------AGT------------G----A--A--A----T--A------------------A------ 2942
12_BF.AR.99.ARMA159 -G---------------------------A-------------------------------G--A------------------------------------------------------------G-------------------T-----------------C-T---- 3583
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------------CA--G--T----G--TAC---------AT-----T-------G--------A---T----------T-----------C------------GAG-----A-------TG-----------A--A--A----AA------------------------ 2983
14_BG.ES.05.X1870 -------------CA--G----------T-T---------AT-G---T-------G-----G--A-----G--------C-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----C--A---G--------C------------ 3045
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------G-----CA--G-----T-G--T-----------AT-----T-------G-----G-------------CC--T--G-------CA------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2977
16_A2D.KR.97.97KR004 -------G-----CA--G-------G--TA----------AT-----T-A-A---G-----G--------------C--T--------G--A--C------------------------------G-------A--A--A-C--A------------------------- 2941
17_BF.AR.99.ARMA038 -G------------A--G-----------A-------------------------------G--A--------------------------------------------------------------------------------T------------------------ 2792
18_cpx.CU.99.CU76 -------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-A-----------G--A-----------G--T--G-----G--A-----------------------GG----------------A--A--AT-T-A------------------------- 2883
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------------------------AT-------------------G--A-----------------G-----------C------------------------------G----A--A--A-------A------------------------- 2804
20_BG.CU.99.Cu103 -----T-----------G-----------AC----------------T-------G-----G--A--------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3044
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------------------------------------AT-------------------G--A--------G--------------G--A--C--------------------------------------A--A--A----A------------------------- 2783
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------------G-----T-G--T-----------AT-----T-------G--T--G----------G---G--T--G-----G--C-----------------------------------------A--A--A----A------------------------- 2786
23_BG.CU.03.CB118 -----------------G-------G--T-C---------AT-G---T-------------G--A----------------------------------------------------------------------------T---------------------------- 3021
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------------G-----------AC----------------T-------------G--A--------G--------------------C------------------------------T-------------------------------------------- 3029
25_cpx.CM.02.1918LE -------------CA--G-------G--T-T---------AT-G---T-------G-----G--A---------A-C--T--G--------C--------------------A------------G----------A---G-C--A------------------------ 2786
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -------------CA--G-CA----G--TA-G--------AT-----T-------G-----------CT-G-----C--T-----------A--------------------------------------A--A-----A--G--A------------------------ 3583
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G-----------CA--G--T--T-G--T-----------AT-G---T-------------G--A-------G---------------G--A--------T------------------------G-------A--A-------A---G--------------A------ 3569
28_BF.BR.99.BREPM12609 -G---------------G-------------------------------------------G--A-------------------------------------------------------T-----------------------A---------------G--------- 2944
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G---------------G-----------A----------------G--------------G--A---A-----------------------------------G-----------------------------------A-T--------------------------- 2979
31_BC.BR.04.04BR142 -------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-------------------------CA-----------------------------T-----------A--A-----G-A---------------------C--- 3050
32_06A6.EE.01.EE0369 G------------TA--G----G-----T-C---------AT-----T-------G--------A---T-------G-----G-----G--A--C------------------------------G-------A------A-T-A------------------A-----G 3213
33_01B.ID.07.JKT189_C ----T--------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G----AG--------G---ACC--C--G--------C--------------------T---G---T----G-------A--A-----G-A------------------C------ 2879
34_01B.TH.99.OUR1969P -----T-------CA--G-G-----G--T-----------AT-----T-------G-------RA---------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2780
35_AD.AF.07.169H -------G-----TA--G--T----G--------------AT-------------------G--AC------------------------C------------------------------T--G--------A--A-------A------------------------- 2778
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------------G-----T-G--T--G--------AT-----T-------G--T--G--------------C--T--G--------C-----------------------------------------A--A--AG---A------------------------- 2783
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----GT-------T---G--A--AAG--TA-G--------AT-----T-------G----TTTT----G----------T-----------C-TA----T----GA---G--A----------.-C-------A--A-------A--------------------T---- 2767
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----T-----------G-------------------------------------G-----G----------G---------------------------------------A---G--------G----A---------TGT--------------------------- 3001
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------G------------C----------------T-------G--T-----------------------------------------------------------------------------A------A-------------------------- 3055
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -G-----------CA--G-G-----G--TAC----------T-----T-------G--T--G--A-----G--G--------------G--A-----------G-----------------------------A--A--A--C--G------T----------------- 3061
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -------G---------G--T----G--------------AT-------------------G--A-----------------------G--------------------------------------------A--A--A----A---G--------------------- 2810
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------------G-------------------------------------------G------T----------------------A--------------------------------------------A--A------------------------------ 3126
43_02G.SA.03.J11223 -------------T---G--A----G--T--G--------AT-----T-------G-----R--A--------------------Y-----A------------A-------A--------------------A--A-------A------------------------- 3103
44_BF.CL.00.CH80 -G---T-----------G-----------AG----------A----------------T--G--A---T-------------------G-----------------------G--------------------A-----A---T-------------------------- 3020
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------CA--G---T---G--T-C---------AT-----T---A---G-----G--A-------G-AGG-----G-----G--A------------A-----------------------------------------------T----------A-----G 3564
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G-----------CA--G-GT----G--T-C----------T-----T-------G--T--G--A-----------------------G--A-----------G---------------------T-------A--A--------G------------------------ 3016
47_BF.ES.08.P1942 -G-----------CA--G-----------A----G--------------------------G--A---T-------------------G--------------------------------------------------------------------------C-----G 3017
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------A-C--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2783
49_cpx.GM.03.N26677 -------------CA--G-----T-G--T-C---------AT-G-----------G-----G--A--------------------------A------------G-------A------------G-------A--A----T--A------------------C------ 3000
50_A1D.GB.10.12792 --------------A--G--A--T-G--T-CG--------AT----GT-------G-----G--A-----------C--T--G--------A--------------------T--------------------A--A-------AT--------------------C--G 2985
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----------------G-------G--------------------G--------------G--------------G-----------G-C-------------------------G----------------------------------------------------- 2785
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------C---G-------G--T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2892
53_01B.MY.11.11FIR164 -----T-------CA--G---AGM-G--TR----------AT----GT-A-----G-----G------------ACC--T--G--------A--C---------------------G--------G-------A--A-----G-A------------C-----------G 2918
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----T-------CA--G----------T-C---------AT----GT-A-----G-----G------------ACC--T--G--------A-------------------------------------------------T---------------C-----------G 2980
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G--G--------CA--G----------T-----------AT----GT-------G-----G------------ACC--T--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2888
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------------T-------C------------------------------G------------------------------------------A----------------------------------------A-----------------------G 2929
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------T---G----------T-----------AT-----T-------------G--A-----------------------G--A--------------------A--G-----T-----------A----A---G-----------------------C--- 2762
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------------G-----------AG---------RT----RY-------------G--A-----G-----R---------------------------------------G-G------G-------A--A-----G-R------------------------- 2923
59_01B.CN.09.09LNA423 -------------CA--G--A----G--T--G--------AT----GT-------------G------------A-C--T--G------------------------------A--G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2762
60_BC.IT.11.BAV499 -G-----------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A-----------R--------------A-----------G--G--------------T--------A--A--A-----G-A---------------------C--- 3535
61_BC.CN.10.JL100010 -----T-------CA--G-G--------T-----------AT-----T-------------G--A-------GG---------------A-A-----------------------------T-----------A-----A--T-A---------------------C--- 2999
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------CA--G----------TAC---------AT-----T---AG--------G--A-------G------------------A-----------------------G-----T-----------A--------G-A--------------------TC--- 2907
63_02A.RU.10.10RU6637 -------G-----TA--G-GA----G--T--G--------AT-----T-------G-----------------------G--G--------A--------------------T---G----------------A--A--A----A------------------------G 3119
64_BC.CN.09.YNFL31 ----T--------CA--G----------T-----------AT-----T----------T--G--A---T--------A-------------A-----------------G-----G-----T-----------A--A-----G-A---------------------C--- 2932
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------CA--G----------T-----G-----AT-----T-------------G--A------------A------------CA------------G----G---C-------T---G-G-----A--------G-AT--G-----------------C--- 2949
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------G-------------------------------------------G-----C--------------------------------------------G------------T-------------------------------------------- 2921
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------------G-------------------------------------------G-----C---------------TG---------------------------G------------T-------------------------------------------- 2912
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------------G---G-------------------------------------------G------------------A--------------------------------------------T----A--A------TGC--------------------------- 2945
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -G-----------CA--G-GA----G--TAC----------T-----T---A---G--T-----------------------------G--A-----------------------------------------A--A--------G------------------------ 3034
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -G-----------CA--G-G-----G--T-C----------T-----T-A-----G--T--G---------------------A----G--A-----------G---------------------C-------A--A--------G------------------------ 3082
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -G-----------CA-------------T-C----------T-----T-------G--T--G--------------------------G--------------GA----------------------------A--A--------G-----------------C-----G 3086
73_BG.DE.01.9196_01 -------------CA--G----------T-C---------AT-G--GT-------G-----G--------G--------T-----------C--------A-----------A------------G-------A--A----T------G--------C-----C------ 3095
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----T-------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------------G-------------CC--C--G--------A------------------------G--------G-------A--A-----G-A------------------------- 2875
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -----T--------A--G----------T------------T-----T-------------G--A---T-------------------G-CA-----------------------G-----T---C-------A--------G-A---G-----------------C--- 2821
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------------TA----------G--T-----------AT-----T-------G-----G--A---------ACC--T--G-----G--A--C---------G-----------G--------G----------A-------A--------------------T---- 2762
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------------CA--G-------G--T-----------AT----GT-------------G------------ACC--T--G-----G--A---------------------------------G-------A--A--A--G-A------------------------- 2955
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -------------CA-CG----G-----T---R-------AT-----T-------------G--A---T---G---M----W--------CA-----------------------G-----T-----------A--------G-AT--------------------C--- 2741
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -------------CA--G----------T--G--------AT-----T-------------G--A---T---GT----------------CA--C--------------------G-----T-----------A-----AA-T-A---------------------C--- 2750
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -GA----------CA--G-----T----T-----------AT-----T----------T--G--A------------A-------------A-----------------------G-----T--------A--A--------T-AT--------------------C--G 2914
86_BC.CN.13.15YNHS18 -G--G--------CA--G----------T-----------AT-----T-------------G--A---A-------G----------------------------------------------------------------T---------------C------------ 2711
87_cpx.CN.12.DH32 ----------------------C-----------------------------G--------G--A-----G-G-AC------------G-----------------------A-----------G--------A-------T---------------C------------ 2929
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------------CA--G-------G--T-----------AT-----T-------------G--A---T----------------------A-----------------------G-----T-----------A--A-----G-A------------------------- 2771
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----------------G-------------------------------------G-----G------T----------------A--GA----------------------T------------G---------------T------G--------------------- 2966
O.CM.96.LA51YBF35 --T--T-G---------G----TT---GTA----G-----A------T-A-A------------A-GG--G-----G-----------T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----A--------G--C--GG-A-----G 3643
O.CM.96.LA52YBF39 -GT--T-------G--GG----TT---GTA----G-----A--------A-A---------G--A-AA-----G------A-------G--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-T--T-----------AG-G--A--------T--C--G--A-----G 3636
O.CM.99.99CMU4122 -GT--T-G------A--G----TT---GTA-------------G---T-A-AG--G--------A-GG--------------------T--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A-----A--AG----G--------T-----GG-A-----G 3063
O.CM.x.pCMO2_3 -GT--T--------A--G----TT---GTAG------------G-----A-A---G--------A-AG-----G--G-----G-----T-CA--C---C-G--TGAC-----T---TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T-----G--A-----G 3630
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -GT--T-----------G-----T---GCA----G------A-G---T-A-AG--G----------AAT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAT---------TGG-TTA-T--T--------A--AG----G--------T--C--G--A-----G 3061
O.FR.06.RBF206 --T--T-G--------GG----TT---GTA----G-----A------T---A------------A-AG--------G-----------G--A------C-G--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------TG----G--------T--C--GG-A-----G 3641
O.GA.10.10Gab1190 -GT--T-----------G----T----GCA----G-----A------T-A-A------------A-AG--------------G-----T--C--C---C-A---GAT--G------TGG-TTA-T--C--A--------AGG---G-----------C--G--A-----G 2789
O.GA.11.11Gab6352 -GT--T-G---------G----T----GTA-----------T-----T-A-AG--G--------A-GG--------------G-----T--A--C---C-G--TGAC-----T--GTGG-TTA-T--T--A-----A--------G------T----C--G--A-----G 2789
O.SN.99.99SE_MP1300 -GT--T-G---------G----TT---GTA----G------------T-A-AG--G--T-----A-AGT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T-----------AA----A--------T-----G--A-----G 3631
O.US.10.LTNP --T--T--------A--G----CT---GT-----G--------G---T-A-AG-------------AAT-------------G-----T--A--C---C-A--TGAC-----TA--TGG-TTA-C--T-----A--A--AG----G--------T--C--G--A-----G 3553
N.CM.15.S4858 ----TT-G---------G-TGACT-T---A----------AT-------A-----------G-----AT--------A-CA-G--------C--C---------GG------A-----------C--T-----A--A--A-----T--------------G--C------ 3104
N.FR.11.N1_FR_2011 ----TT-G---------G-TAACT-T---A----------AT-------A-----------G-----AT--------A-CC----------C------------GG------A-----------G--T--A--A--A--A-----T--G-----------G--------G 2979
P.CM.06.U14788 -RT-CT-----------G-TG-YT-T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A------GCG--A--------T-----GG-A-TC--G 3049
P.FR.09.RBF168 --T-CT-----------G-TG-T--T--TAG---------AT-------A-AG-----T-A---A---T-------------G--------T-----CC-A---GA---G--A-------T---C--------A-----AG-G--A--------T-----G--A--C--G 3613
CPZ.TZ.06.TAN5 -G-G-T-G--T--CCC-G--GA-A-G--CAG---------AT----GT-A-AG-----T-A-C-----A--------AAG-----A----CA-----------TAA-TT-CCTC-GCAG----C-G-------------------G-----------C--G--C------ 3691
CPZ.US.85.US_Marilyn ----T-----T-----TG--AATT-T---C-T--G-----AA-G--GT-A-A------------A--------G--------------G--C------------GA------A---G--------G----A--A--A--AAGGA-T--G--------C-------T---- 3638
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -GT--T-R---------G----T----GCA----R--G--A--------A-AR-----T--G--A-GG-----G--------G-----G--A-----CC-A--TGAC---------TGG-TTA-T--T--A--A--R--AG----G--------G--C--GG-C------ 3048
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----TT-----------G-TA-CT-C--TAG----------T-------A-A------T-A---A--CT-----------AGG--------T-----CC-A---GA------A-------T---T--------A--A--AG-G--A--------T-----G--A-T---G 2919
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B.FR.83.HXB2 GAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAA 3747
Pol _E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__
A1.CD.02.LA01AlPr --A------.--------A----------------G-----G----TC---T--T-------------G-------GT---A-TG---------G-GGG-------G-------------------A-----------------A-----------A------------G 3749
A1.CM.08.886_24 --A------.------T------------------------A----TC---T----------------G-------G----A-TG-----G---G--GT-------------------------------------------T-A-----------A------------C 3209
A1.ES.15.100_117 ---------.-------------------------------A----TC---T----------------G-------G----A-TG--------GG-GGT--TG-----------------------AG----------------A-----------A--G--G-----G- 3216
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------.--G--------------G-------------AC---TC---T------------------------G----A-T---------GG-G----TG-----------------------------------C-G---A--------------G---------- 3115
A1.PK.15.PK034 --A------.--------A-------------------A--G-----C---T-----------------------------A-TG--A-----G---G-A-GG--------------------------C-----G----GG--A-----------A------------- 3348
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------.-----------------G-------------A----TC---T-----------------------------A-TG--A------G------TG-----------------------------------------A-----------A-----------G- 3098
A1.SE.13.078SE ---------.--G-----A--------G----------A--A----TC---T----------------G-------G----A-T-A-A----G-G-GGT---G--------------C--------------------------A------------------------- 2955
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----T----.--------A--------G--------G---GACC--TC---T--T---------------------G----A-TG--------GG-GGT--TG-----T-----------------------------------------------A------------- 3096
A2.CM.01.01CM_1445MV --A------.--------A--------G----------A--A----ACCA-T-----------------------------A-----A---------GT--TG--------------------------------G----G-T-A-----------A-----------G- 2946
A3.SN.01.DDI579 ---------.--G----------------------------A----TC-T-T----------------G-------GT---A-TG---------G-GGT------------------------G-----C----------G---A-----------A------------- 2945
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---------.------T-A--------G----------A--A----TCA--T----------------GG---C--T----A-T----------G-GG------------------------------------------G---A--------G--A-----------GG 3743
A6.BY.13.PV85 ---------.--G-----A-------------------A--G-G--TC---T-----------------G----------CA-TG---------G-GG-----------------T------------------------G---A-----------A------------- 3210
A6.IT.02.60000 ---------.--------A-------------------A--G-G--TC---T----------------------------CA-TG---------G-G-------------------------------T-----------G---A--------R-G-------------G 3752
A6.RU.11.11RU6950 ---------.--G-----A-------------------A--A-G--TC---T-----C----------------------CA-TG--------GG-GG------------------------------------------G---A-----------A------------G 3271
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---------.--------A-------------------A--A-G--TC---T----------------------------CA-TG--A--------TG-------G--------------------------------C-G---A-----------A------------G 3771
B.AR.14.DEMB14AR003 ---------.--------------------G-----------------------T-----------------G--G---------------------G----------------C------------GT-----------GGT-A------------------------G 3749
B.BR.10.10BR_MG035 ---------.--------------------G-------------A------------C----------G---G------------------------G-TT-------------G-------------T-----------G-T-A-----------A--G---------G 3243
B.CU.14.14CU005 --A------.-------------------------------CA---------------------------------GT---------------------------------------------G----T-----------G---A-----------A--G---------- 2958
B.DE.13.366396 ---------.-------------------------------CA--------T---------------------------------------------T------------------------------T------------GT-A--------G--A--C---------T 2961
B.DE.13.947915 --A----A-.------------------------------TC------G-----------------------G------------------------T-T-----------------------------------G--------A--------G--A------------C 2967
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------.--------A-----------G-------A---------A--------------------------------------A------G--G---TG-----T--------------------A--------------A------------------------T 3713
B.ES.15.100600 ---------.------T------------------------C-----------------------------------------T-------------G-ACAG---G---------------------------G-----G-T-A-----------A-----------GG 3173
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------.-----------------------------G---------------------------------------------------------G-TCA------T-----------------A-------------G---A------------------------G 2993
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------.--------------------G-------------A-------------------A-------G-----------C-----G------G-------------------------G-GA-------------G---------------A--G---------G 3134
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------.--------------------G--------------------------C------A----G--G-----------------G------G----------------------------------------------A-----------A------------G 3761
B.RU.11.11RU21n ---------.--------------------------------------------------------------G------------------------G----T-----------G-----------------------------A--------G--A------------- 3318
B.SE.15.102SE -----C-A-.--G-----A-----------G-------A----------A------------------G----------------------------T-------------------------------C----------G-T-A-----------A-----------CG 2964
B.TH.10.DEMB10TH002 --A--T---.-------------------------------------------------------------T---------------------G---G------------------------------------------G---A-----------A------------- 3069
B.US.16.2609 ---------.----------------------------A-----------------------------G----------------------------GT---------------------------A-TG----------G---A------------------------- 3039
C.BR.11.DEMC11BR035 --A-----C.--G-------------------------A-------AC--------A---------------G-----------T--------G---G---TG-------------------------------------G---A-----C--G--A------------G 3146
C.CN.10.YNFL19 --A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------T-----------------G---G-------T-----G----------TG-------------------------------------G-T-A-----C-----------------G- 3100
C.DE.10.622166 --A------.------T-------------G-------A--G-----C------------------------G------------------------G---TG-----------------------A--A----------G---A-----C-----------------G- 2952
C.ES.15.100_118 --A-----C.----------------------------A------A-C--------------------G---G------------------------G-TCAG--------T-----------------C----------G-T-A-----C--G--A--G---------G 3191
C.ET.08.ET104 --A-----C.-----------------G--G-------A--G----AC---------------------G-----------------------G---G--CAG-----------------------A-------------G-T-A-----T-----A----T------GG 2949
C.IN.15.NIRT008 --A-----C.-----------------G--G-------A-G-----AC------------------------G------------------------G-TCAG--------------C--------A-------------G-T-A-----C-----A-----------G- 2931
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A-----C.--------A-------------------A-CA---AAC---------A--------------------T-----------G------TG--TG--------------------G----T------G----G---A-----C-----------------G- 3727
C.NG.10.10NG020523 --A-----C.----------------------------A--G----AC--------------------G---G--------------------G---TG---G-------------------------T-----------G---A-----C-----------------G- 2935
C.NP.11.11NP016 --A-----C.--------------------G-------A-------AC---------------------G--G-----------T----------------TG-----------G-------------------------G-T-------C-----A-----------G- 2919
C.PK.14.DEMC14PK009 --A-----C.--G-----A-----------G-------A-------AC------T-----------------G-----------T-----G------G--CA------------------------A-------------G-T-A-----T----GA-----------G- 3162
C.SE.15.100ET --A------.----------GG-----G--G-------A--G-----C------------------------G---G--------------------G-TCAG-------------------------TC----------G-T-A-----T--G--A------------- 2952
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A--T--C.-----------G----------------A-------TCC-----T--------------G--G--------A--------G------G---TG--------------------G-----C----------G---A-----C-----A-----------G- 3721
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --A--T---.------T-------------G-------A---A-A--C--------------------G--------------------------------TG------------------------G------------G---A-----T-----------------G- 3072
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------G--------A---------------G-TCT--------------------------------------G---A-----C------------------- 3114
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A-----C.-----------------G----------A-------AC--------------------G---G--------------------G---G---TG---T-------G--------------C----------G-T-A-----C-----A-----------G- 3096
D.BR.10.10BR_RJ095 --A------.--------------------G----------C------A------------------------------------------------T--TT----T-------G----------G--T-----------GG-----T--------------------CC 3201
D.CD.03.LA17MuBo --A------.--------------------G----------C----------------------------------G--------------------T----------------G-------------------------G---A--------------G---------T 3772
D.CM.10.DEMD10CM009 --A------.--------A--G--------G-------A------A----------------------G----------------------------G---TG-----------C-------------------------G---A------------------------G 3122
D.CY.06.CY163 --A------.--------------------G-------A---------------T------------------------------------------G---T------------G-------------------------G---A------------------------G 2955
D.KE.11.DEMD11KE003 --A-A--A-.-----------G----------------A----------A-------------------------------------A-----------ACAC---T-T-----G-------------------------G---A--------G--------------C- 3097
D.SE.12.077UG --A------.--------------------G-------A--A---A--------T------------------------------------------G--TT----G---------------------T-----------G----------------------------- 2961
D.TZ.04.CO6405V4 ---------.--------------------G---------------A------------------------------------T----------G--TG---------------G-------------------------G---A-----------A-----------C- 2961
D.UG.10.DEMD10UG004 --A-A--A-.--------A-----------G----------A-------A----------C--------------------A---------------G--CA----T-T-----G-----------A-------------G---A--------------G---------- 3085
D.UG.11.DEMD11UG003 --A-AG-A-.--------A-----------G-------A-T--------A----T--------------G------G---C---------G------T--CA----T-T-----G--------------------G----G---A------------------------- 3102
D.YE.02.02YE516 --A------.--------------------G--------------------T-------------------------------T-------------G--CA------------G-------------------------G---A------------------------G 2958
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------.--------------------G-------A--G----TC---------------------G-----------A-----------GG--G-T-TG--------------------------------G------T-A-----------------------G- 2958
F1.AR.02.ARE933 ------C--.--------A-----------G---------------TC---------------------------------A-----------G---G-TCA---------------------------C-----G--------A-------T---A--G--G-----T- 3041
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---------.--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------A-----------G---G-TCA----T----------------C---G-------G----G---A------TT--GA--G--------T- 3251
F1.CY.08.CY222 -------G-.--------A-----------G-------A------ATC------------------G------------------------------GTTCAG--------------------G--A-T------G--------A------------A----------GG 2940
F1.ES.11.VA0053_nfl -----C---.--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------A---------------G-TCT---------------------G----T------G----GGT-A------TT---A--G--------T- 3171
F1.FR.04.LA22LeRe -------G-.--------A-------------------A-------TC---------------------------------A-----------G---G-TGT---------------------------C-----G--------A-----T-T---A--G--------T- 3627
F1.RO.03.LA20DuCl ---A-----.--------A-----------G-------A-------TC---------------------------------------A-----G---G-T-TG---T-------G--------------------G--------A-----------------------GG 3786
F1.RU.08.D88_845 --A----A-.--------------------R-------A-------TC--------------------G------------A-----------G---G-TGT---------------------------C-----G------T-A--------------G--------G- 3206
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------CA-.--------A-----------G-------A--GA---TC---------------------------------T-T-------------G--------G------------------G-GT-----------G---A------------------------- 3094
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------CA-.--------------------G----------G--A-TC------------------G--------------A--G------------G--------G----------------G--AGT-----------G---A--------------G---------- 3070
G.CD.03.LA23LiEd -------AC.----------------------------A--G-G--TC---------C-----------------------A-T-------------G-------GG-----A-------------A-T-------------T-A--T----G---A--G--------TG 3759
G.CM.08.789_10 --A----AC.----------------------------A--G-G--TC------T-----------------G--------A-TG------------G--------G---------------------T-----------G---A--T----G---A-----------TG 3207
G.CM.10.DEMG10CM008 -------AC.----------------------------A--G-G--TC------------------------G--------A-T---A-----G---G-------G------A-------------A-T-----------G---A--T---AG---A-----------TG 3128
G.CN.08.GX_2084_08 -------AC.--------------------G-------A--G-G--TC---------------------------------A---------------G-T-----G------A-------------AGT---------------A--T---AGG--A------------G 2987
G.CN.16.224GX ----A--AC.--------------------G-------A--A-G--TC---------------------------------A---------------TGT-----G-----------------G--AGT---------------A--T---AGG--A-----------GG 2973
G.ES.14.EUR_0033 -------AC.--------------------G-------A--A-G--TC---------------------------------A-T-------------G-------GG---------------------T---------------A--T----G---A------------- 3163
G.GW.08.LA57LmNe -------AC.----------------------------A--G-G--TC------------------------G----------T-------------G-------G--------------------A-----------------A--T----G---A------------G 3764
G.KE.09.DEMG09KE001 -------AC.----------------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------------G-------G-----------------------------G--------A-------G---A------------G 3122
G.NG.12.12NG060409 -------A-.----------------------------A--G-G--TC---------------------------------A---------------G-------G--------------------AGT-----------G---A--T---AG---------G------- 2946
H.CD.04.LA19KoSa --------C.----------------------------A-G-----TC------------C-----------G--------A-----------GG--G-AGTG--G----------------------T------G----G---A--T--------A--G---------- 3790
H.CF.02.LA25LeMi ---------.-----------G----------------A------AAC----------------A----------------A-----------G---G-T--------------------------A-T-----------G-T-A--T--------A-----------G- 3581
J.CD.03.LA26DiAn --A-----C.-----C-----------G----------A--G------A-----T--------------G-----------A-T-------------T---TG---T-------G-------------------------G---A--T-----------G--------G- 3756
J.CM.04.04CMU11421 ---------.-----C-----R-----R----------A--G---------------------------------------A---------------G--TTG-----------G-----------A-------------G---A-----------------------R- 3253
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------A-.------T----------G--G-----------A---TC---------------------------------A-T----------G--G---TG-----------------------A-------------G-T-A-----------A----------GG- 2943
K.CM.96.96CM_MP535 ------CA-.-----------------G--G--------------ATC---------------------G-----------A---------------G--------G-------------------A-------------G---A-----------A-----------G- 2943
01_AE.CM.11.1156_26 ---------.--------A--------G-------------AAG--TC---T----------------G---G--------A-T------G---G-GG--------G---------------------TC----------G---A-----------A------------- 3097
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------.--------A--------G--------C----AA---TC---T----------------GG-----------A-TG---------G--G------------------------------TC--------------A-----------A------------- 3057
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------.--------A--------G--------C----AA---TC---T----------------G------------A-T-------------G------------------------------------------G---A-----------A------------- 2937
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------------G-------G-----------C-----------C----------G---A------------------------- 3223
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---------.--------A-----------------C----AA---TC---T-----C----------G------------A-TG------------T----------------------------A-TC-----G------T-A-----------A------------- 2931
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------.-----C--A-----------------C----AA---TC---T----------------G-------G----A-TG------------G-------G-----------------------C----------G---A----------GA-----------G- 3687
01_AE.SE.12.070SE ---------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------------G-------------------------------C----------G---A----------GA------------- 2925
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------.--------------------------C----AA--ATC---T----------------G------------A-TG------------G------------------------------TC----------G---A----------GA------------- 3044
01_AE.TH.11.40436v09_04 --A------.--------A-----------------C--G-AA---TC---T----------------G-------G----A-T---A---------GT----------------------------G-C----------G---A-------TC-GA------------- 2941
01_AE.TH.90.CM240 ---------.--------A-----------------C----GAG--TC---T----------------G------------A-TG---------G--G-------------------------------C----------G---A----------GA------------- 3321
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A------.--------A--------G----------A--A----TC---------------------G-------------T---------GG-GG-T-----------------------------C----------G---C----------GA------------G 3114
02_AG.DE.09.701114 ---------.--------A-------------------A--A----TC-----------------------------------TG---------G-GG-T--------TG-------------------C----------G---A-----------A------------G 2958
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A----AC.--------A-------------------A--A----TC-T----------------------G--------C-T----------G-GG-T-----------------------------C----------G-T-A--------G-GA------------G 3412
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------.--------A-----------G-------A--A----TC-------------------------C---------T----------G-GG-T-----------------------------C----------G---A------------------------G 3406
02_AG.LR.x.POC44951 ---------.------T-A-----------G-------A--A----TC----------------A------------------T----------G-GG-T-----------------------------C----------G---A----------GA-----------TG 3742
02_AG.NG.12.12NG060304 ---------.--------A-------------------A--G----TC------T----------------------------T----------G-GT-T----------------------------TC----------G---A------------------------- 2947
02_AG.NG.x.IBNG ---------.------T-A-------------------A--A----TC---------------------G-------------T----------G--G-T-TG--------------------------C----------G---A----------GA--G---------- 3272
02_AG.PK.15.PK032 --A------.--------A-----------G-------A--GA---TC----------------------------G----------------GG-GG---TG--G-----------------------C----------G---A--------G--A-----------CG 3309
02_AG.SE.14.098GN ---------.---T------------------------A--G----TC--------T--------------------------T-------------G-T-AGA-------------------------C----------G---A----------GA------------G 2940
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B.FR.83.HXB2 GAGCCATTT.AAAAATCTGAAAACAGGAAAATATGCAAGAATGAGGGGTGCCCACACTAATGATGTAAAACAATTAACAGAGGCAGTGCAAAAAATAACCACAGAAAGCATAGTAATATGGGGAAAGACTCCTAAATTTAAACTGCCCATACAAAAGGAAACATGGGAAA 3747
Pol _E__P__F_#_K__N__L__K__T__G__K__Y__A__R__M__R__G__A__H__T__N__D__V__K__Q__L__T__E__A__V__Q__K__I__T__T__E__S__I__V__I__W__G__K__T__P__K__F__K__L__P__I__Q__K__E__T__W__E__
02_AG.SN.13.9580 --A------.--G-----A-------------------A--A----TCA-------------------G--------------T------G-------GTCT---------------------------C----------G---A-----------A-----------C- 3125
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------.------------------------------C----------------------C--------G------------------------G----T-----------------------------------------A-----------A------------- 2973
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------CA-.-----------------G--G----------CC--ATC------------------T-G------------A-----------G---G---TG---T----------------------------G----G-T-A-----------------------C- 3113
05_DF.BE.x.VI1310 --A------.--G-----A-----------G--------GGC--------T-------------------------G--------------------G-A--------------G-------------------------G---A------------------------- 3129
06_cpx.AU.96.BFP90 ------CA-.-----C-----------G--G-----------A-A-TC---------------------------------A---------------G--CT---------------------T----------------G---A-----------A-----------G- 3775
07_BC.CN.98.98CN009 --A-----C.--------A--------G--G-------A-------AC------------------------------------T-----G------G---TG-------------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G- 3079
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A-----C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------G-----------T-----G------G---TG-------------------------T-----------G-T-A--A--C-----A-----------G- 2927
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---------.-------------------------------A----TC---T-----G----------G---G--------A-TG--------GG-G--------------------------------C------------T-A-----------A------------- 2949
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A---CAC.-----------------G----------A--G---AAC------------C------------C----C------------------G--CA----T-T-----G--------------------G--------A------------------------- 3126
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-----C.----------------------------A--G----AC--------------------GG--G--------A-TGA-A---------TG---G-----------G-----------A-T-----------G---A----------G------------G- 3111
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------.--------------------------------------G--------------------------------A---------------G-------G-----------------------------G--------A-------T---A--G--------T- 3752
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------AC.-----C----------------------A--G-G--TC---------A---------------C-------A-T---------GG-GG----------T------------------CT---------------C-------G---A------------G 3152
14_BG.ES.05.X1870 ------CAC.-----C----------------------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------------G-------G------R-------------A-------------G---A--T----G---A------------G 3214
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------.--------------------------C----AA---TC---T----------------G------------A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A------------- 3146
16_A2D.KR.97.97KR004 --A------.-----C--A--------G----------A--G----TCCA-------------------------------A-----A---------GT--TG-----------------------A-T-----------G-T-A-----------A------------- 3110
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------.--------A------------------------------------------------------------------------------G-------------------------------------G----G---A------TT------G--------T- 2961
18_cpx.CU.99.CU76 ---------.--G--C--A-------------------A--G---ATC---T-----------------G--G---GT---A-TG---------G-GG--------------------------------------------T-A--------G--A-----------G- 3052
19_cpx.CU.99.CU7 --A------.----------------------------A----------------------------------------------------------T--TT------------G-------------T-----------G---A------------------------G 2973
20_BG.CU.99.Cu103 --A------.--------------------G-------------AAA-------------------------G---G--------------------G--CA----------------------------------------T-A--T-----G--A------------- 3213
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------.--------A--------G----------A--A----TCCA-----------------------C-------A-----A---------G---TG---GC------------------A--C----------G-T-A-----------A-----------G- 2952
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------.------T-A----------------------A----TC---T-----G-----------------------A-TG---------G-GG--------G---------------------------------G---A------------------------G 2955
23_BG.CU.03.CB118 --A------.--------------------G-------------AAA--A----------------------GC---------T-------------G-ACA--------------------------------------G-T-A-----------A------------G 3190
24_BG.ES.08.X2456_2 --A------.----------G---------G-------------AAAA------------------------G------------------------G-ACA--------------------------T-----------G-T-A-----------A------------G 3198
25_cpx.CM.02.1918LE -------A-.----------------------------A-GG-G-ATC----------------------------G---CA-----------G---G-T-----GG---------------------T-----------G-T-------------A------------- 2955
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---------.-----------------G----------A--G--A-TC---T--------------T---------G----A-TG---------G-G----TG--G----------------------------------G---A-----------------------T- 3752
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------C.-----C----------------------AG-G----T-----------------A----G------G----A-TGA----G------G----------------G-------------------G-----G---A------------------------- 3738
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------.-----------------C-------------C---------------A------------------------------------G--G-------------------------C----T-----------C-T----------G--A------------- 3113
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------.---------------------------------------A----------------------------------------------------------------G--------------------G--------A-----------A--G--------G- 3148
31_BC.BR.04.04BR142 --A-----C.----------------------------A-------AC--------------------G---G---------------------------CTG-------------------------------------G-T-A-----T--G-GA------------- 3219
32_06A6.EE.01.EE0369 ------CA-.-----C-----------G--G-------A---A-A-TC---------------------------------A---------------G---TG------------G------------------------G---A-----------------G-----G- 3382
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------.--------A-----------------C----AA--TTC---T----------------G------------A-TG------------G----------T--------------------A------------T-A--T--------A--G---------- 3048
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------.------T-A-----------------C--G-AA---TC---T----------------G------------A-T-------------G-------------------------------C----------G---A-----------A------------- 2949
35_AD.AF.07.169H ---------.--------A--G-----G----------A--A----TC---T-------------------------------TG--------GG-GG---TG--G--------------------A-------------G---A-----------A------------G 2947
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------.--------A----------------------A----TC---T--T---------A----------------A--G-----------TG------------------------------T---------------A-----------A------------- 2952
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --AT-----A-----C--A-----------G-------A--A----TC---T-----C----------G-------G----A--------G---G--G----------T---A----------------C----------G---A----------GA------------G 2937
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------.--------------------G--------------AA--A----T-----------G-----G----------T-------------T-AGT---G----------------------------G-----G---A-----C-----A------------G 3170
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------.--------------------G----------CA---A-----------------------------GT---A-T---A-----GG--T-TTT----------------------------------------T-A-----------A--G--------T- 3224
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------.--------A-----------G-------A-T-A-A---CA-------C---------------------------------------G----------------------------------C--G----G-----------T--GA--G--------T- 3230
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --A-A-CA-.--------------------G-------A----------A-------------------------------A---------------G--CA----T-T-----G-------------------------G-T-A------------------------- 2979
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------.--G----------------------G-------------------------------------------------------------G--------G-------C--------G-G--T-------------T-A-----------------G------- 3295
43_02G.SA.03.J11223 --A------.--------A-------------------A--G-G--TC----------------------G--------C---TG--------GG-GG-T--G-----------------------A--C----------G---A-----------A------------- 3272
44_BF.CL.00.CH80 ---------.--------------------------------------G---------------A----------------------------------A-----------------------------------G----G-T-A-------T---A--G--------T- 3189
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------A-.--------------------G-----------A-A-TC---T-----------------------------A------------G--G--TT---------------------------C----------G---A-----------A-----------G- 3733
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------.--------A-----------G-------A-------TC---T--------------G--------G-----A-----------G---T-TCT---------------------G----T------G--------A-------T---A--G--------T- 3185
47_BF.ES.08.P1942 ---------.-----------------------------GTCA-------------------------G---G--------------------------------------------------G--A-------------G---A----------GA--G---------- 3186
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------.--------A-----------------C----AA---TC---T--------------C-G------------A-TG---------G--G-------------------------------C----------G---A--T-------GA------------- 2952
49_cpx.GM.03.N26677 --------C.-----C-----------G----------A--G------------T---------A-------G---G----ACTG-------G-G--G---T----G----------------------C--A-----C-G---A-----------A------------- 3169
50_A1D.GB.10.12792 ---------.-----C--A----------------------AA---TC---T----------------G----C--GT---A-TG--------GG-G----GG-----T-------------------------------G---------------A--G---------- 3154
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A------.--------------------G--------GG-----------------------A----G--G------------------------G------------------------------T------G----G---A--T--------A------------- 2954
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----A----.--G-----A-----------------C----AA--ATC-T-T----------------G----C-------A-TG--------G---G-------------------------------C----------G---A-----------A-----------T- 3061
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------.--------A-----------G-----C----AA---TC---T----------------G------------A-TG--A---------G-------------------------------C----------G---A-----------A------------- 3087
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------A-.-----C--A-----------G--------G-----------T---------------------------------------------G-------------------------G--A----------------------------G-------------- 3149
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------.--------A-----------G-----C----AA---TC---T--------------C-G------------A-TG--A---------G-------------------------------C---CG-----G---A--T---------------------- 3057
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------.--------A--------T----------AG-C--------------------------G-------------------------------------------A-------------------------------A-----------A------------- 3098
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A-----C.----------G------G--G-------A-------AC----------------A-------G-----------T-----G------G---GG---T---------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G- 2931
58_01B.MY.09.09MYPR37 --A------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------G-------G----A-TG------------G-T--------Y--------------------C----------G---A----------GA------------- 3092
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------.-----C--A-----------------C----AA---TC---T--T------------------C-------A-TG------------G-------------------------------C----------G---A-----------A------------- 2931
60_BC.IT.11.BAV499 --------C.-----------G----------------A-------AC---------C--------------G------------------------G--CAG-----T-------------------------------GGT-A-----C--G-------------G-G 3704
61_BC.CN.10.JL100010 --A------.-----------------G--G-------A-------AC------------C-----------G-----------T-----G------G-T-TG-----------C-------------------------G-T-A-----C-----A-----------G- 3168
62_BC.CN.10.YNFL13 --------C.-----------------G--G-------A-------AC------------------------------------T-----G------G---TG-----T-------------------------------G-T-A-----C-----A-----------G- 3076
63_02A.RU.10.10RU6637 ---------.--------A-------------------A--G-G--TC---T----------------------------CA-TG---------G-GG----------------------------A-------------G-T-A----------GA-----------CG 3288
64_BC.CN.09.YNFL31 --A-----C.--------------------G-------A-------AC---------C--------------G-----------T-----G------G---TG-----T--------------T----------------G-T-------C-----A-----------G- 3101
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A------.-----------------G--G-------A-------AC------T-----------------G-----------T------------T---TG-------------------------T------G----G-T-A-----C-----A---------A-T- 3118
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A-----C.----------------------------A------------------------------------------------A--------------------------G-----------A-T-------------T-A-----------A------------- 3090
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A-----C.--------------------G--------------------------------------------------------A-------------YR-------------------------T-------------T-A-----------A------------- 3081
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------A-.--G---T-------------G--------------------A-----------------------------------A---------G----G-------------------------T-------------T-------------A--C---------G 3114
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --C------.--------A-------------------A-------TC---------------------------------A--------G------G-T--------T-------------------------G---------A-------T---A--G---------- 3203
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------GC.--------A-----------G-------A-------TC--------------------G-------G----A-----A--G--G---G-TCA------------------------------------------A-------T---A--G--------T- 3251
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------A-.--------A-----------G-------A-------TCAA-------------------------G-----A-----------G---G-TCT------T--------------------------G----G------------G---------------- 3255
73_BG.DE.01.9196_01 -------AC.-----------G-----G----------A--G-G--TC---------------------------------A-T-------------G-------G--------------------A-----------------A--T----G---A------------G 3264
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------.--------A-----------------C----AA---TC---T----------------GG-----------A-TT------------G--------------A----------------C----------G---A-----------A------------- 3044
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --A-----C.-----------G--------G-------A-------AC------------------------G--------T--T-----G------G--TTG--------------------------C----------G-T-A-----C-----A-----------G- 2990
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---------.--------A--G-------------------AA---TC---T----------------GG------G----A-TG------------G---T--------------C------------C----------G---A----------GA------------- 2931
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---------.--G-----A-----------------C----AA---TC---T----------------G------G-----A-T-------------G-------------------------------C----------G---A-----------A------------- 3124
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --A-----C.--------------------G-------A-------AC------------------------G-----------T-------G----G---TG-----T-----------------A-------------G-T-A-----C-----A-----------G- 2910
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -------AC.--------------------G-------A-------TC------------------------G-----------T-----G------T---TG--------------------------C------------T-A-----C-----A-----------T- 2919
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --A-----C.--------A-----------G-------A--G----AC------------------------G--G--T-----T-----G----------TG---------------------------------------T-A-----C--G--A-----------G- 3083
86_BC.CN.13.15YNHS18 -------A-.-----C--------------G-------------AA----------------------G----------------------------G-------------------T----------------------G---A-----------A------------G 2880
87_cpx.CN.12.DH32 ---TT-CA-.--------------------G-----------------------------------G------------------------------T--------------A----------G-----C--------------A------------------------G 3098
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --A------.-----------------G--G-------A-------AC------------------------GC-------A--T------------T---TG-------------------------------------G-T-A-----C-----A-----------GG 2940
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ---------.---------------------------------------------------------------------------------------G------------------------------T---------------A-----------------G-----GG 3135
O.CM.96.LA51YBF35 --TGA-CA-.--G-----C-----------------T---CA--AA-CCT-------A------A---G--T----G----A-T---C--G--GG-GT-TCAG---GCT-----------------ATTA-----------G-----AG-CACT-GA-----T------- 3812
O.CM.96.LA52YBF39 --TGA-CA-.--G--C--C--G-----G------A-T-AGCAA--A-CCT-------A------A---GG------G----A-T-C-C--G--GG-GT-TCGG---GCT---A-T--C-----G--ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------- 3805
O.CM.99.99CMU4122 ---GA-CA-.-----C--C---------------A-T--GCAA----CCT-------A------A---G-AT----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----GCT-----T--T-----G--ATTG-----------G-----A--CACT-G---G--T------- 3232
O.CM.x.pCMO2_3 --TGA-CA-.-----C--C---------------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G--T----G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT-----T--C--------ATTG-----------G-----AG-TACT--A--G--T------- 3799
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --TGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T--GCAA----CCT-------A-----CA---G-------G----A-T-A-C--G--GG-GT-TCA----TCT-----T--C--------ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------- 3230
O.FR.06.RBF206 --TGA-CA-.--G--C--A--------G--------C--GCAA-A--CCT-------A------A---GG------G----ATT---C--G--GGC-T-TCA----TCT-----T-----------ACTA------------T----AG-CACT-GA-----T------G 3810
O.GA.10.10Gab1190 --TGA-CAC.--G--C--A---------------A-T--GCAA-A--CCT-------A------A---G-------G----A-TGA-C--G--GG-GG-TCG----TCT---A-T--C--------ATTG-----------G--A--AG-CAC--GA-----T------G 2958
O.GA.11.11Gab6352 --TGAGCA-.--G--C--C--------G--------T--GCAA-AATCCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G---G-GT-TCA----GCT---A-C--C--------ATTG-----------G-----AG-CACT-GA-----T------T 2958
O.SN.99.99SE_MP1300 --TGA-CA-.--G--C--C--------G------A-T-AGCAA-A--CCT-T-----A------A---G-------G----A-T-C-C--G--GG-GT-TCA----GCT---A-T--C--------ATTG-----------G-----A--CACT-GA-----T------- 3800
O.US.10.LTNP ---GA-CA-.--G--C--C--------G------AAT--GCAA-A--CCT-------A----------G-------G------T-C-C--G--GG-GT-TCA----TC------C--C-----G--ATTG----------GG--A--A--CACT-GA-----T------T 3722
N.CM.15.S4858 -------A-.-----C-----------G----------A------ATC------T---------A-------G---GTT--A-T---A--G--GG-GG-A--------T--------T-------G--------------G-T-A--AG-----------GTG-----G- 3273
N.FR.11.N1_FR_2011 ---TTGCA-.------T-A-----------G-------A------ATC------T--C------A-------GC--GTT----TG--A-G----G-GG-A-----------------T--------A-------------G-T-A--AG-------A---GTG-----GG 3148
P.CM.06.U14788 --AGA-CA-.-----CT----------G--------C--GCAA-A--C-A-------C------A---GG---C-GG----R-T-A-A--G--GG--T-ACA------------G-----------ACTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAA-TGTG-----G- 3218
P.FR.09.RBF168 --AGA-CA-.-----CT----G-----G--------C--GCAA-A--CCA-T-----C------A---GG---C-GG----A-T-A-A--G--G-C-T-ACA------------------------ATTA--C--G----G---A--AG--A-T-GAAGT-TG-----G- 3782
CPZ.TZ.06.TAN5 --AGA-GGA.------T-A--------C----------A-TCACCA--CA-------C-----AT---G-------G---GTCTCA-A--G------GG--AT--G-----------T-----C-CTGTA---------CTCT-A--TG--TCT------------AGCC 3860
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-GGCA-.--G-----A--G--------------C---CAA--ATCA--A--T---------A-C-G---GC--GTT--A-TG------------G-T--T--G-----T--C--T---------GTA--A---------T---TAG-G--G------GTC------- 3807
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --TGAGCA-.-----C--T-----------------T--GCAA-AA-TCT-A--T--A------A---G----C--G----A-T-A-T--G---G-GT-TCA----TCT-----T--T---------TTG-----G-----G-----AG-TACT-GA-----T------G 3217
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --AGA-CA-.--G---T----G-----G--------C--GCAA-A--C-A-T-----C-----CA---GG-----GG----A-T-A-A--G--GG--T-ACA---G-----------------G---CTG--C-----C-GGT-A--AG--A-T-GAACCTTG------G 3088
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 CATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGA 3917
Pol T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G_
A1.CD.02.LA01AlPr ---------TG---C-------G--T--------------C-----------C------------C----A--------------------A-----C------A-G--------G--T--------------T--------T-----A------A-G------------ 3919
A1.CM.08.886_24 T---------G--C--------G--T--------------A-----------C------------C----A--------------------A-----C--T--------G--------T--T--------------------T-----A-----G-C------------G 3379
A1.ES.15.100_117 ---------T---C--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A-----------T--A---A-A-----C-----------------G--T--------------------C--T-----A-----G-----G--------- 3386
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---------TG--C--------G-----------------A-----A-----C-----------TC----A-----G-----T--A-----------C------A----------G--T--------------------C--T-----A------C-------------G 3285
A1.PK.15.PK034 T--------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A--------------A------------------A----------G-----------T-----------C-GT------------C-------------G 3518
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------TG--C--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C----------A-----------C--T--------------G--T-----------------------T----GA--G--GC-------------G 3268
A1.SE.13.078SE ---------TG--C--------G--T--------------A-----A-----C-----------TC-G--A--------------------A-----C-------C---------G--T--------------------C--T-----------GC-------------G 3125
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------TG--C--------G--T--T-----------A-----A-----C-----------TC----A--------------------------C-----------------G--T--------------------C--T-A---------GC-------------G 3266
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------G--T--------------------------C------------C----A---C----------------AC-------------------------T-----------------------T--A--------GC-------------G 3116
A3.SN.01.DDI579 ---------TG-----------G--T----AT--C-----A-----------C-----------TC----A-----------------------G--C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G--------G 3115
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---------TG--T-----------T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T-----------------------T-----------GC-------------G 3913
A6.BY.13.PV85 ---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G----------------C---------G--T-----------------------------------GAC------------G 3380
A6.IT.02.60000 ---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------------GC-------------G 3922
A6.RU.11.11RU6950 ---------TG-----C-----G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C-------------G--------------------G-----G--T----------------------------------GGA-------------G 3441
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---------TG--T--C-----G--T--------C-----A-----------C-----------TC-G--A---C-------------G--------C-----TA-G-----------T-------------------------------A----AC------------G 3941
B.AR.14.DEMB14AR003 ----------------------------------------------------C-----T-----------A--G-----------------------------------T--------T--T-----------A-------GT-----A--------------------- 3919
B.BR.10.10BR_MG035 ---------TG-----------------------------A-----------C------------C----A--------------------------G-------A------------T---------------------C-T-----A--C------------------ 3413
B.CU.14.14CU005 -------------A--------------------------------------C--------------------------------------------------WA-------------------------------------------------------G--------- 3128
B.DE.13.366396 T---------------------------------------------------C-----------------A-----------------G-----------T----C------------T--------------------------A--A--------------------- 3131
B.DE.13.947915 T---------------------------------------------------C-----------------A--------------------------------------------------------------------C--T--------C----C------------- 3137
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------------------G--T--------------A-----------C--------------------------------------A------------A-------------T-----------------------T--A--A--------G------------ 3883
B.ES.15.100600 ---------TG-----------------------------A-----A-----C-----------A--------------------A--G--A-----------T-C------------T--------------------C--T--A------------------------ 3343
B.FR.11.DEMB11FR001 -G--------------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3163
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------TG-----------------------------------------C-----------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--------------------G------ 3304
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------TG-----------------------------------------C----------------------------------------------------A------------------------C-----------T--A--A-----------G--------- 3931
B.RU.11.11RU21n ----------------------------------------------A-----C-----------A-----A-----------------------------------------------T--------------A--------T--------------------------- 3488
B.SE.15.102SE -------------A--------------------------------A-----C-----------------A--------------------A-----G--T-----------------T--------------A-----C--T--------------------------- 3134
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------T-----------------------------A--------------------- 3239
B.US.16.2609 ---------TG-----------------------------------------C-----------------------------T----------------------C---------------------------A-----------------------------------G 3209
C.BR.11.DEMC11BR035 -------------C--------------------------------------------T------C----A---------------C-G--A------------T-------------T-----------C--A--------T----GA------A-G-----------G 3316
C.CN.10.YNFL19 --------G----C--------------------------------A-----------------------A---------------C-G--------T--T----C-----T------T--------------A--------TC----A------AA------------G 3270
C.DE.10.622166 -------------C--------------------------------------C--C---------C----A-----------T--AC-G------------C-GAC-----T------A--------------A--------T-----T------A------G------G 3122
C.ES.15.100_118 -------------C--------------------------------------------T------C----A-----------T--A--G--------C-------C------------T--------C--------------T--A--A------A-G-----------G 3361
C.ET.08.ET104 -------------C--------------------------------C-----------------------A---------------C-G-----------------------------T--------------A--------T-----A-----G--------------G 3119
C.IN.15.NIRT008 -------------C--------------------------------A------------------C----A---------------C-G---------------AC------------T--------G-----A--------T-----A------G-G-----------G 3101
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -------------C--C-----------------------------A---A--------------C----A-----------T---C-G-----G----------C---G--------T--------------A--------T-----A------AAG-----------T 3897
C.NG.10.10NG020523 -------------C---------------------------------------------------C-G--A---------------C-G--------G--T----C------------T--------------A--------T-----A------CA------------G 3105
C.NP.11.11NP016 --------T----C--------------------------------A------------------C----A---------------C-G--------T--T----C-----T------T-----------------------T--A--A-----G--G-----------G 3089
C.PK.14.DEMC14PK009 -------------C---------------------------------------------------C----A-----------T-----G--A-----T-------C------------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G 3332
C.SE.15.100ET -------------C--------------------------------A-----C------------C----A---C-------T-G-C-G--------C------CC---------G--T--------------A--------T--A--A------A-------------G 3122
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------C---------------------------------------------------C----A---------------C-G--------------------------G-----------------A--------T-----A------A-------------G 3891
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -------------C--------------------------------------C------------C----A---------------C-G---------------A-------------T--------------A--------T-----A------A-------------G 3242
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -------------C------------------------------------A----C---------C----A--G--G---------C-G----------------C------------T--------------A--------T--A--C------C-------------G 3284
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------C---------------------------------------------------C----A--------------AC-G--A--------------------------T--T-----------A--------T-----A------C-G-----G-----G 3266
D.BR.10.10BR_RJ095 T-------GT------------------------------A-----A-----C-----------T-----A--------------A-----A--G---------A-G-----------T-----------C-----------T--A--A------A----G--------- 3371
D.CD.03.LA17MuBo ---------T---C--------------------------------A-----C-----------T-----A---------------------------------C-------------------------------------T--A--------------C-G------- 3942
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------GG--A--------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T--------A--G--T-------C------------T-----------------------T--A--A-----------G--------- 3292
D.CY.06.CY163 ---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T--------A--G---------A-------------T------------------T----T-TA------------------------ 3125
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------------------------------------------------C-----------T-----T-----------------------G-----------------------T-----------------------T--A--------------G--------- 3267
D.SE.12.077UG ----------------------------T-----------A-----------------------T-----T-----------T--------A--G---------A-------------T-----------------------T--A------------------------ 3131
D.TZ.04.CO6405V4 --------GTG-----------------T-----------------A-----C-----------T-----A--------------------A------------A----G--------A------------------T----T--A-----------------G------ 3131
D.UG.10.DEMD10UG004 -------------C--------G-----------------------------C-----------T-----T--G--------------------G---------AC------------T-----------------------T--A------------------------ 3255
D.UG.11.DEMD11UG003 T------------T--------G-----------------------------C-----------T-----T--------------------A--G---------A-------------T-----------------------T--A------------------------ 3272
D.YE.02.02YE516 ---------TG-----------------T-----------------------C-----------T-----A-----------T---------------------A-------------T-----------------------T--A------------------------ 3128
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C----------------A-C---G-------C------------------------------------T-AA--A--C---AA---G--------- 3128
F1.AR.02.ARE933 ---------TCAGTAT------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-CG--G-------C-------------------------------T----T--A--A--C---AA------------- 3211
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------------------------------C-----A-----------------T--C--TC----A--GC-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T----T--A-----C---AAG------------ 3421
F1.CY.08.CY222 -------A-T---T--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-C-----T--------A-C---G------AC---G---------------------------T----T--------C---A-------------- 3110
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------C-----------------------------A-----A-----C-----T--C--TC----A---C-G-----T--------A-C---G-------C------------T------------------T-------A-----C---AA------------G 3341
F1.FR.04.LA22LeRe ----------------C-----------------------------------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G------A--------------------------------T----T--A-----C---GA------------- 3797
F1.RO.03.LA20DuCl -------------------------------------C--A--------------C-----C--TC----A---C-------T--------A-C---G------AC------------------------------------T--A--A--C---CA------------- 3956
F1.RU.08.D88_845 --------G-------C-----------------------------------C--------C--TC----A---C----------------A-C---G------CC--A---------T--T---------------T----T--A--A--C---AA------------- 3376
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----------------------G-----------C-----A-----------C-----------TC----A--------------------A-C---C-------------T------T-----------------------T-----A------C-------------- 3264
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----------------------------------------------------C-----------TC----A---------------C----A-C---G---------------------------------------T----T--A---------C-------------- 3240
G.CD.03.LA23LiEd T------------A--------G-----------------C-----------C-----------TC----A---C-------T-GA-----A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G------ 3929
G.CM.08.789_10 T------------C--------------------------T-----------C-----------T-----A---C-------T--------A-C----------CC-----T------T-A------------------C--T-----A--A------------------ 3377
G.CM.10.DEMG10CM008 -------------C--------G--T--------------T-----------C-----T-----T---------C-------T-G------A-C----------CC------------T-A---------------------T-----A--A-----------G------ 3298
G.CN.08.GX_2084_08 T------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A--G-----------A-----A-C----------CR---------G--T-A---------------------T-----A--A--G--------G------ 3157
G.CN.16.224GX T------------C--------G-----------------T-----A-----------------TC----A--------------A-----A-C----------CA------------T-A---------------------T-----A--A--G--------G------ 3143
G.ES.14.EUR_0033 -------------A--------G-----------------C-----A-----C-----A-----TC----A-----------T--------A-C----------A-G-----------T-A---------------------T-----A--A-----------G------ 3333
G.GW.08.LA57LmNe T------------C--------G-----------------C-----A-----C--------C--TC----A-----------T--------A-C-----------C---------T--T--T--------------------T-----A--A--------G--G------ 3934
G.KE.09.DEMG09KE001 T------------A--C-----G-----------------T-----------C--C-----C--TC----A-----------T--------AGC----------CC---------G--T-AT-----------A--------T-----A--A---G-------G------ 3292
G.NG.12.12NG060409 -------------A--------G-----------------T-----------C-----------TC----A--GC-G-----T--A-----ACC----------CC------------T-A---------------------T-----A--A------------------ 3116
H.CD.04.LA19KoSa ----------------C-----G--T--------------------------G----------AT-----A---C-G-----T--------A-C---G-------C------------T------------------T----T-----A------A----G--------- 3960
H.CF.02.LA25LeMi ----------------------------A--------------------------C-------ATC----A-----------T--------A-C-----------C------------T-A------------A--------T--A--A------A-------------- 3751
J.CD.03.LA26DiAn -------------A--------G-----------------------------C-----------TC----A--------------A--G--A--G---------A-G--G--------T------------------T-----------------A-------G-----G 3926
J.CM.04.04CMU11421 -------------Y--------G-----------------------------C-----------TC----A--------------A-----A--R---------A-G-----------T--Y-------------------------------R-AAR--R--R-----G 3423
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------A--------G-----------C-----A-----------C------------C----A---C----------------A-C------------------------T--------------------C--T-----A------CAG------------ 3113
K.CM.96.96CM_MP535 -------------A--------------------C-----A-----------C-----T------C----A---C----------------A-C---------------G--------T-----C---------------C-T-----A------AAG----G------- 3113
01_AE.CM.11.1156_26 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----T-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------- 3267
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----------G--A-----------T------------A-A-----------------------TC----A---C----------A-----A--G--C------A----------G--T----------------------GT-AA--------GC-------------G 3227
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------TG-----------G--T--------------A-----------------T--C--TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G 3107
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----------G-----------G--T--------------A-----------C-----------TC-------------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------G--A---------GC---A---------G 3393
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---------TG-----------G--T--------C-----A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----C------A----------G--T--------------------C--T-----------GC-------------G 3101
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------TG--A-----------T--------------A-----------C-----T-----TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-A---------GC-------------G 3857
01_AE.SE.12.070SE ----------G-----------G--T--------------A-----------C-----------T-----A-----------T--A-----A-----C-----------------G--T-----------C----------GT--A--------GC-------------- 3095
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------TG-----------G--T--------------A-----------------------T-----A--------------A-----A-----C--T--------------G--T----------------------GT-----------G--------------G 3214
01_AE.TH.11.40436v09_04 ----------------------G--T--------------A-----------------------TC----A-----------T--A-----A-----C-------C------------T--------------A--------T-----A-A---G--------G-----G 3111
01_AE.TH.90.CM240 ---------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G 3491
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---C----------A-----------C-------C------------T--------------------C--T-----A------C-------------G 3284
02_AG.DE.09.701114 ---------TG--A--------G--T--------------A-----------C------------C----A-----------------G--------C-------C------------T--------G-----A--------T-----------GC-------------- 3128
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---------TG-----------G--T--------------------------C-----------TC----A--------------------------C--------------------T--T-----G--------------T-----A-----GC-------------G 3582
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----------C-------C------------T-----------------------T------------C-------------G 3576
02_AG.LR.x.POC44951 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------G--------------T-----------GC-------------G 3912
02_AG.NG.12.12NG060304 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------------C--------------------T------------------T----T--A--------GC-------------G 3117
02_AG.NG.x.IBNG ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A-----C--------------------T--------------A--------T--A--------GA-------------G 3442
02_AG.PK.15.PK032 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A---------------C----------------------G--------T-----------------------T------------C-------------G 3479
02_AG.SE.14.098GN ---------TG-----------G--T--------------T-----A-----C--------G--TC----A--------------A-----A-----C--------------------T--------G--------------T-----A-----GA-------------G 3110
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p51 end and p66 RT continue Pol p15 RNAse H start
B.FR.83.HXB2 CATGGTGGACAGAGTATTGGCAAGCCACCTGGATTCCTGAGTGGGAGTTTGTTAATACCCCTCCCTTAGTGAAATTATGGTACCAGTTAGAGAAAGAACCCATAGTAGGAGCAGAAACCTTCTATGTAGATGGGGCAGCTAACAGGGAGACTAAATTAGGAAAAGCAGGA 3917
Pol T__W__W__T__E__Y__W__Q__A__T__W__I__P__E__W__E__F__V__N__T__P__P__L__V__K__L__W__Y__Q__L__E__K__E__P__I__V__G__A__E__T__F__Y__V__D__G__A__A__N__R__E__T__K__L__G__K__A__G_
02_AG.SN.13.9580 ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----T-----TC----A--G-----------------A-----C-------C------------T-----------------------T-----A-----GC-------------G 3295
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------------A-----C-----------------A-----------------------------------------------T--------------A--------T-------------C------------- 3143
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------A--------G-----------C-----A-----A-----C-----------TC----A--------------------A-C---C-------C------------T-----------------------T--A--A--A---CAG------------ 3283
05_DF.BE.x.VI1310 T---------------------------------------------A-----------------T-----A-----------------------G---------T-------------T-----------------------T--A------------------------ 3299
06_cpx.AU.96.BFP90 -------------A--------------------C-----A-----A-----C------------C--------C----------------A-C---G--------------------T-----------------G-----T--A--A-----GCA------------- 3945
07_BC.CN.98.98CN009 T------------C--------------------------------A--------C--------------A---------------C-G--A-----T-------------T------T--------------A--------T------------A-------------G 3249
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------C--------------------------------A-----------------------A--------------AC-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T------------A----G--------G 3097
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------G-------------G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A--------------------A-----C------A----------G--T-----------------------T-----------GC----G-----G--G 3119
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 T---------G--C--------------------------T------------------------C----A--G------------C-G-----------------------------------------------------T--A-----A------------------ 3296
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------------C--------G-----------C-----A--------------------C--TC----A--G-----------------A--G--G------A-------------T-----------------------T-----A------G-------------G 3281
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T-AA-----C---AA------------- 3922
13_cpx.CM.96.96CM_1849 T------------C--------G-----------------T-----A-----C-----------TC----A---C-G-----T-G------A-C----------C-------------T-A---------------------T-----A--A-----------G------ 3322
14_BG.ES.05.X1870 T------------A--------------------------C-----------C-----------TC----A-----------T--A-----A-C------------------------A-AT--------------------T-----A--A-----G------------ 3384
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------TG-----------G--T--------------A--------------------A--T-----A--------------A-----A-----C-----------------G-------------------------GT-----------GC-------------G 3316
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------G-----------G--T--------------------------C-----------TC----A--GC-------T--------A-C---G------AC------------T--------------------C--T--A---------C-------G-----G 3280
17_BF.AR.99.ARMA038 -------------------------------------------------------------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C--A---------------------------CT----T--A-----C---AA------G------ 3131
18_cpx.CU.99.CU76 -------------A----------------------------------------G------GTTTC--------C-------T--------A-C---G-------C------------T-----------------------T-----A------A----G--------G 3222
19_cpx.CU.99.CU7 ---------GG-----------------T-----------------------C-----------T-----A--------------------A--G---------A-G-----------T-----------------------T--A------------------------ 3143
20_BG.CU.99.Cu103 ---------TG--------------T--------------A-----------C-----------------------------------------G-----------------------T-----------------------T--A------------------------ 3383
21_A2D.KE.99.KER2003 ---------TG-----------G--T--------------------------C--------C--TC----A---C----------------A--------------------------T--T--------------------T--A---------C-------G-----G 3122
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--G-----------A-----A-----C------A----------G--T-----C----------------GT-----------GC----G--------G 3125
23_BG.CU.03.CB118 ---------TG-----------------------------A-----------C-----------------A-----------------------------------------------T-----------------------T--A------------------------ 3360
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------TG---C-------G--T--------------A-----------C-----------------A-----------T-----------G-----------------------T--------T--------------T--A--T--------------------- 3368
25_cpx.CM.02.1918LE -------------C--------------A-----C-----A-----------C--C--------TC----A---------------------------------A----------G--T-----------------------T-----A-----GC------G------G 3125
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ----------G-----------G--T--------------------------C-----------T-----A---C----------------A-----C------A-G-----------T--------------A--------T--------------------------G 3922
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------T--------G-----------------A-----------C-----------TC----A--G--------T--------AC-G--G--------------------------------C-----------T-----A------A-------------G 3908
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------T------------------------------------------C--------------------------------------A--------------------------T-----------------------T-----A------CA------------- 3283
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------------------------------------A-----A-----C--------C--TC----A---C-------T-----G--A-C-----------A-------------------------------T----T--A-----C---AA------------- 3318
31_BC.BR.04.04BR142 -------------C--------------------------------------------T------C----A---------------C-G--------------------G--------T--------------A--------T-----A------A-G-----------G 3389
32_06A6.EE.01.EE0369 -------------A--------------------C-----C-----A-----C------------C----A---C----------------A-C---G-------------T------A-----------------G-----T--A--A------AA------------- 3552
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------TG--A--------G--T--------------A--------------------G--TC----A--------------A-----A-----C------A-G-----------T----------------------GT--A--A-----GC-------------G 3218
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------TG-----------G--T--------------A-----------C-----------T-----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------Y-----GT-----------GCG------------- 3119
35_AD.AF.07.169H ---------TG--T--------G--T--------------A-----A-----C--------C--TC----A--------------------------C-----------G-----G--T--------------------C--T-----------GC-------------G 3117
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 T--------TG-----------G-----------------A-----------C-----------TC-------------------A-----A--G--C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G 3122
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------GG--T--------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------------A--G-----------------------T--T----------------G---T--------C--GCA------------G 3107
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------TG-----------G-----------------------------C-----T-----A---------Y-------Y--------A-C---G-------C--A----------------------------T----T--A-----C---AC------------- 3340
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------------------------A-----------C-----T--C--TC----A---C-------TG-------A-C---G------A----------------------------A--------T-----A--------------------- 3394
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C------------------------------------T--A--A--------------------C 3400
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ----------------------G-----------------------------C-----------T-----A-----G-----T--A-----A--G---------A-G-----------A-----------------------T--A-----------------G------ 3149
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------T------------------------------------------C-----------------A--------------------------C--------------------T-----------------------T-----A--G--------G-----G--- 3465
43_02G.SA.03.J11223 ----------------------G--T--------------A-----------C-----------TC----C-G---------T--------------C--------G----TG-----T-----------------------T-----AT----GCA------------- 3442
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T-----G--A-C---G-------C-------------------------------T----T--A----GC---AG------------G 3359
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -------------A--------------------C-----A-----A------------------C----A---C-----------C----A-C-----------C-----T------T-----------------------T--A--A------AAG------------ 3903
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T-------A---------AAG------------ 3355
47_BF.ES.08.P1942 -------------C--------------------------------------C--------C--TC----A--G------------------------------A-------------T--------------------------------------------------- 3356
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----------G-----------G--T---C----------A--------------------G--TC----A--------------A-----A-----C------A------------------------------------GT-----------GCG------------G 3122
49_cpx.GM.03.N26677 -------------C--------------------------A-----------C-----------TA-G--A-----------------G--A-----C--------G--------G--A-----------------------T------------C----------T--G 3339
50_A1D.GB.10.12792 ---------TG--C--C-----G--T--------------A-----A-----C-----------TC----A-----G--------A-----------C-------A---------G--G--------------------C--T------------C-------------G 3324
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------TG-----------------------------------------C-----------------------------T----------G-----------G------------------------------------T--A--------------G--------- 3124
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------G-----------G--T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----------GC-------------G 3231
53_01B.MY.11.11FIR164 ----------------------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T-----------------------T-----A-----G-----G--------G 3257
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------------------------------------------C----------------------------------------------------A--A---------T-----------------------T--A--A--C------------------ 3319
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------A-----------------------C--------------C-----------TC----A---C-------T--------A--------------------------T--------------------------------------------------- 3227
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------------------------------------------------C------------C----A-----------T--A-----------C-----T--------------T-----------------------T-----------GA-------------T 3268
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A------C-------------G 3101
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------TG-----------G--G--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T--------R-----R-----Y-GT-A---------G--------------G 3262
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------TG-----------G--T--------------A-----------------------T-----A--------------A-----A--G--C--------------------T--------G-------------G--A---------GC-------------G 3101
60_BC.IT.11.BAV499 -------------C--------------------------------A-----------T------C----A---------------C-G----------------G-----T---------------------A--------T-----A------A-G-----------G 3874
61_BC.CN.10.JL100010 -------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C-G--------T-------C------------T--------------A--------T-----A--A---A-------------G 3338
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------C--------------------------------A--------------------------G------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G 3246
63_02A.RU.10.10RU6637 ----------G-----------G--T--------------A-----A-----C------------C----A---C-------------G--------------------------G--T-----------------------------A-----GA-------------G 3458
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------C--------------------------------A-----------------------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G 3271
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------C--------------A-----------------------C-----------------------------T----------------------AG-----------T-A---------------------T-----A--------------------- 3288
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------T------------------------------------------C--------------------G------------C----A-----------------------------------------------C--T--A--C--------------------- 3260
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------T------------------------------------------C---------------------------------C----A-----------------------------------------------C--T--A--C--------------------- 3251
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------T------------------------------A-----------C-----------------A--------------------A--------------------------T-----------------------T-----A--------------------- 3284
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------A--------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T----------C---G------AC-------------------------------T-C--T--A-----C---G----G--------- 3373
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------------------------------------A-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C-------------------------------T---GT--A-----C---AA------------- 3421
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------------------------------------T-----------C--------C--TC----A---C-------T--------A-C---G-------C---------------T--------------------T--------C---AA------------- 3425
73_BG.DE.01.9196_01 T---------------------G-----------------C-----A-----C-----------TC----A---Y-------T-GA-----A-C-----------C------------T-A---------------------T-----A--A-----------G------ 3434
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------TG-----------G--T--------------A-----------------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T--------G-------------GT-----------GG-------------G 3214
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -------------C--------------------------------A-----------------------A--G------------C-G--A--G--T-------C---------G--T--Y-----------A--------T------------A-------------G 3160
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------------------------T--------------A-----------C-----------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT-----------GC-------------G 3101
79_0107.CN.15.SX15DT013 ----------G-----------G--T--------------A-----A-----------------TC----A--------------A-----A-----C-----------------G--T----------------------GT--A--------GC-------------G 3294
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ----------------------G-----------------------R-----C-----------------------------T--------A-------------A---G-T------T--------------------A--T------------G-------------- 3080
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -------------C-----------------------G--------A-----C------------C--------C-------T----------------------A---------G--T-----------------------T--A------------------------ 3089
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------------C--------------------------------A--C---------------C-G--A--------------AC-G--------T------AC------------T--------------A--------T------------C----------G--G 3253
86_BC.CN.13.15YNHS18 --------G-------------------------------------------C-----------------------------T--------A--------------------------T-----------------------T------------G-------------- 3050
87_cpx.CN.12.DH32 ----------------------------------------------------C-----------------------------T----------------------A------------T----------------------GT-----R-----G-----G--------- 3268
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------------C--------G-----------------------A-----------------------A---------------C-G--------T-------C-----T------T--------------A--------T-----A------A-------------G 3110
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ----------------------------------------------------C-----------T-----A---------------------------------A----G--------T-----------------------T-----A--------------------- 3305
O.CM.96.LA51YBF35 --------G----C--------G-----------------A-----A-----C-GC--AT-C--A--GA-T--------------------A-CT-----T--T-C---G---A------A------------A--------------T--A---C-------G------ 3982
O.CM.96.LA52YBF39 --------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--G-----------------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A--T--A---C----G--------- 3975
O.CM.99.99CMU4122 --------G-G--C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-------------GA-----A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT-----------A--------T--AA-T--A---C-------G------ 3402
O.CM.x.pCMO2_3 --------G----C--------------T--------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C-------------G------A-GT-----T--TA-G--G--------A-AT------A----A--------T--AA-T--A---C-------G------ 3969
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --------G----C--------------------C--A--A-----A-A---C-GC--A--C--A--GA-C-------------G------A-GT-----T--TA-G--G----------AT-----------A--------T--A--T--A------------------ 3400
O.FR.06.RBF206 -C------G----T-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-CT-----T--T--------------A--T-----------A--------------T--A--------G--G------ 3980
O.GA.10.10Gab1190 --------G----C-----------------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C------------AGA-----A-GT-----T--CA-G--G-----------T-----------A-------GT--A-----A---C-G-----G------ 3128
O.GA.11.11Gab6352 --------G-G--C--------G--------------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--G---------AGA-----A-GT-----T--TCCG--G----------AT-----------A-----------A--T--A---C----G--G-----G 3128
O.SN.99.99SE_MP1300 --------G----C-----------------------A--A-----A-----C-GC--AG-C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A-----------A--T--A---C-------------- 3970
O.US.10.LTNP --------G----T-------------A---------A--A-----A-----C-GC--A--C--A--GA-C--------------------A-GT-----T--TA----G----------AT-----------A--------T-AAACA--A---C-------G------ 3892
N.CM.15.S4858 ----------T--TC----------A--T-----------------A-----C-----Y------C-T--A-----------T--------A-C---G--A--CAGT--G-T------A-A------G-----A--------T--A--A--A-----G-----------T 3443
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------T---C----------A--T-----------T-----A-----C--C---------C-T--A---C-------T----------C---G--A--C-CT--G--------A-A------------A-----------A--A--A-----G-----------T 3318
P.CM.06.U14788 -T------T----C--------------------A-----------A-------GC--A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----A----------T-----------------A-----A-----C--G-----Y-----T--- 3388
P.FR.09.RBF168 -T------T----C--------------------A-----A-----A-------G---A--C--TC-TA-T--GC-C-----T---C----A-----C------CC----AT---------T-----------------A-----A--------------Y-----T--- 3952
CPZ.TZ.06.TAN5 AG-----------T--C-----G-T-------G-G-----------A---A----C-----A--A--GA-C-G----------A-T--GTT-TCT--C-----TCC--A------------T-----------------A-----A--T-G----AAG----G------G 4030
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T----A--------G--------------A--T-----A-----C------------C-C--A---C-T-----TA---------C---GG------AG--G--------A--T-----G-----A-----CC-AC-A--A--C--GAA------G------ 3977
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------G----C--------------------------A-----A-------G---A-----A--GA-C-----------T--A-----A-GT--G--T--TTC---G-----G--A-A------------------C--T-----C--A-----------------G 3387
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -C------T----T--------------------A--A----------A-----GC--A--C--TC-TA-T---C-C---------C----A--G--C------CC--AGA-------T--T-----------------A--T--A--A--C--GC----T--G--T--C 3258
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B.FR.83.HXB2 TATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAG 4087
Pol _Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S
A1.CD.02.LA01AlPr ---A-C---G-C--------G-----------TT-----G----G--------C--A---G----A-----T-----CC-G-----------------A--------------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-- 4089
A1.CM.08.886_24 -----C---G-C--------------GA----TT----------G-----------A--A-----A--G--T--T--CC-------C-----------A---CC---------T-----------------G--------------T-----G--C---------A-G-- 3549
A1.ES.15.100_117 -----C---G-C--------------G-----TC----------G-----------A--------AC----T-----C--------C-----------A----C---------------------------G-----------G--------G-----------CAG--- 3556
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----C---G-C--G-----------G---A-TT----------G-----------A--------AC----T-----CC-------C-----A-----A----C------------------------------------------------G-----------CAG--- 3455
A1.PK.15.PK034 -----C---G-C-A---T--------G-----T-----------G--------------------A-----T-----C---T----C-----------A----C---------------------T-----G--------------------GA----------CAGG-- 3688
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----C---G-C-------A------G-----TT----------G-----------A--------A-----T--T--CCT------C-----------A----C---------T--------------C--G------C-------------G-----------CAGG-- 3438
A1.SE.13.078SE -----C---G-C-A-------------------T----------G-----------A--------A-----T--------------CC----------A----C---------------------------------C------G-------G-----------CAGG-- 3295
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----C---G-C--------------G-----TT----------A-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C------------------------------------G---G-------G--C--------CAGG-- 3436
A2.CM.01.01CM_1445MV -----C---G-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T---------T-G-----A--A-----A----C------G--------------T-----G--C-----------------G------------AGG-- 3286
A3.SN.01.DDI579 -----C---G-C--------------G-----TT--T---TG--G-----------A--------A-----T------C-------C-----------A----C---------------------------G--------------------------G-----C--G-- 3285
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----C---G-C-----------G--G-----TT----------G-----C-----A--A-----A-----T-----C--------C-----------A----C---------------------T-----------T-----------C--G-----------CAT--- 4083
A6.BY.13.PV85 ---------G-C--------------G-----TC-T---T----G-----------AC-------A-----T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG-- 3550
A6.IT.02.60000 ---------G-C--------------G-----TC-T--------G-----------A--------A-----T-----C-------------------------Y---------------------------G--------------T-----G-----------CAG--- 4092
A6.RU.11.11RU6950 ---------G-C--------------G-----TC-T----A---A-----------A--------A--G--T-----CC-------------------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG-- 3611
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---------G----------------G-----TC-T--------G-----------A--------------T-----CC-------------------A----C---------------------------------------C--T------------------AGT-- 4111
B.AR.14.DEMB14AR003 ---------G-C--------------G-----AT-------G-----------------------------T---------A----CC----A-----A----C---G---------------------------------------------------------A-G-- 4089
B.BR.10.10BR_MG035 ---------G-C--G-----------G-----TC-------A-----------------------A------------C----------------------------------------G--------------------------------------G------A---- 3583
B.CU.14.14CU005 ---------G-C---------------------T--A---A---------------------------G---------C-A--------------C-----------------T-----G--------------------------------T-----C------A---- 3298
B.DE.13.366396 -----------C----------G---G------C--A-----------------------------------------C-------------------A---CC---G--G-----------------------------------T-----G------------AG--- 3301
B.DE.13.947915 -----------C-----G--------G------T--------------------------------------------C----------A--A--------G-C-AC------------G--------------------------------------G-----CAG--- 3307
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------G-C-A------------G---A--T-------------------------A--------------------C-----------------A----C--------------------------------TG---------------------------A---- 4053
B.ES.15.100600 ---------G-C-----------G---------T------A-------------------------------------C--T---------------------C---------------------------------G--------------------G------A---- 3513
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------G-C-A----------------A--T--------------------------------------------C----------------C------C-----------T----------------G--------------T--C---------------A---- 3333
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------G-C-------A------G------T-------------------------------A-----------CC--T----------------A--G---------------------------------------------------------------A-G-- 3474
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------G---A------------G------T-------------------------A------------------C----------------------------G---------------------------------------------------------A-G-- 4101
B.RU.11.11RU21n ---A-----G-C-A------------G------T-------------------------A-----A------------C-------------------A--------------------------------------------G---------------------A---- 3658
B.SE.15.102SE ---------G---AG-----------G------T----------------------A-----------------------C-----------------A----C---------------------T---------------------------------------A---- 3304
B.TH.10.DEMB10TH002 -----A---G-C-A------------G------T------A------------------------------G------C-------------------A--------------------------T--C-----------G------------------------A---- 3409
B.US.16.2609 -----------C--------------G---A--T-T-----A-----------------------A------------C-G--------------------G--------------------------------------------------G------------A---- 3379
C.BR.11.DEMC11BR035 -----C---G-C--------G--G---A----TT-T--------A---------------------------------C-G--------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A---- 3486
C.CN.10.YNFL19 ---------G-----------A-G---A----TT-T--------A--------------------A--G-----------------------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-- 3440
C.DE.10.622166 -----C---G-C-----G--G--G--------T--T-----G--A--C--------A--------A------------C-G-----------A-----A---CC---------------------------G--------------T------------------A-G-- 3292
C.ES.15.100_118 ---------G-C-----------G----C---TC-T--------A---------------------------------C-GT-------A--------A---CC---------------------------G------------G-T------------------A---- 3531
C.ET.08.ET104 ---------G----------G--G--------TT-T--------A--------------------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-----------G---------------------A-G-- 3289
C.IN.15.NIRT008 ---------G---A----C-G--G---A----TT-TG-------A--------------A-----A--G-----------------------A-----A----C---------T---------------------------------------------------A-G-- 3271
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------G-C--------G--G--------TT-T-------GA-----------A---------------------C-G-----------A--C--A----C---------T-----------------G---------------------------------A-G-- 4067
C.NG.10.10NG020523 -----G--GG-C--------G--G---A--A-TC-T---GA---A--------------------A------------C-GT-----C----------A---CC---------T-----------------G------C--------------------------A-G-- 3275
C.NP.11.11NP016 -----------C------C----G---A----TT----------A--------------------A--G---------C-------------A-----A----C---------------G-----------G--------------A------------------A-G-- 3259
C.PK.14.DEMC14PK009 ---------G-C--------G-----------TT--A---G---A--------------------A------------C-G-----------A--C--A----C---------------------------G-----------------C---------------A-G-- 3502
C.SE.15.100ET ---------G-C--------G--G---A----TT-TT---T---A--------------A-----A------------C-C--------A--------A----C---------------------------G------C--------------------------A---- 3292
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------G-C-----------G---A----TT-T-----A--A--------------------A------------C-G-----C--------C--A----C---------------------T-----G--------------------------T------A-G-- 4061
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---------G-C--------G--G--------TT-T----A---A--------------------A--G---------C-GT----C-----A-----A----C---------------------------G---------------------------------A-G-- 3412
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---------G-C--------G--G---A----TT-T----A---A---------------G-----------------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-- 3454
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------G-------------G---A----TT-T---T----A--------------------A------------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-- 3436
D.BR.10.10BR_RJ095 ---------G-C-----------G---A--A--C-T--G---------------------------------------A----------A-----------------------------------T---------------------------------------A---- 3541
D.CD.03.LA17MuBo ---------G-------------G---------T-AT-T--------C------------------------------A-------------------A--------------------------T---------------------------------------A-G-- 4112
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------G-C-----------G----C----T-AT-T--------C-----------A------------------A-------C---------------CC------G--------------T---------------------------------------A-G-- 3462
D.CY.06.CY163 ---------G-C-----------G---------C-AT-T--------C--------------------G---------A----------A--------A---CC------G--------------T---------------------------------------A-G-- 3295
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------G-C-----------G--------AT----G-----------------------A--A--------C---A--A-G-----------------------G--------------------T------------------------------------A-G-- 3437
D.SE.12.077UG -----C---G-C-----------G---------C-AT-------------------------------------C--AA-----------------------CC-------------------------------------------------------------A---- 3301
D.TZ.04.CO6405V4 ---------G-C-----------G---------C-TT-C-----T---------------------------------A--T-G--------------A--------------T-----------T---------------------------------------A-G-- 3301
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------G-------------G---------C-TT----------------------------A--------C---A------------------------C---------------------------------------------------------------G-- 3425
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------G-C--------------G------T-T---G-------------------------A--G-----C---A----------------C--A--------------T-----G-----------------------G--T------------------A-G-- 3442
D.YE.02.02YE516 ---------G-C-----------G---------C-AT-T--------T--------------------G--------CA----G--------------A----C------G--T-----------T---------------------------------------A-G-- 3298
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------G-C-------AGG------C----C----------A--C------------G----------------CC--T-------A-------------C------C--T-----------------G-----C---------------------------A---- 3298
F1.AR.02.ARE933 ---------G-C--------------G-C----C----------G--C------------G--------A-----G--C-GT-------A--------A---GC------G--------------------G---------------------------------A-G-- 3381
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---------G----------G-----G-C----T-T--------G--T------------G----------G------C-GT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C----------C---------------A-G-- 3591
F1.CY.08.CY222 ---------G-C---------------------T----------G--T------------G-----------------C--T-------A--------A----C------G--------------------G---------------------------------A-G-- 3280
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------G-C------------------A--C----------G--C------------G----------C------C-GA-------A------G-A----CG-----G--------G-----------G---------------------------------A---- 3511
F1.FR.04.LA22LeRe ---------G-C--------G-----G------T----------G--C------------G--------------G--C--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-- 3967
F1.RO.03.LA20DuCl ---------G-CC-------------G-C----T----------A--C-----C------G--------------------T-------A--------A--G-C------G------------------------------------------------------A-G-- 4126
F1.RU.08.D88_845 ---------G-C-A--------------C---------------G--------------AG--------------------T-------A--------A----C------G-----------------M--G---------------------------------A-G-- 3546
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------G-C---------------------T----------G-----------------A--A------------C-GT-------------C--A---CC---------------------------G-------------------------TC------A-G-- 3434
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---------G-C-----------------G---T----------G--------------------A------------C-GT----------------A----C---------T-----------------G--------------------------T------A---- 3410
G.CD.03.LA23LiEd ---------G-C-------A-------A--A-T-----------A-----------A---------------------A----------------C--A--GCC---------------------T-----G---------------------------------AG--- 4099
G.CM.08.789_10 ---------G-C-------AG-----G---A-T--T--------A--------C--A---G----A------------A--G----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG-- 3547
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------G-C-------A------GA--A-TT----------A--------C--A--------A------------A-------------A--C--A--G-----------------------------G---------------------------------A-G-- 3468
G.CN.08.GX_2084_08 -----A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A---G-C--A-----T------C-G--------------C--A----C------G--------------------G---------------------------------AGG-- 3327
G.CN.16.224GX -----A---G-C-A-------------A--A-----A--CAG--A--------C--A---G----A-----T-------GG--------------C--A----C------G--------G-----------G---------------------------------AGG-- 3313
G.ES.14.EUR_0033 -----A--AG-C-A-----A----------A-T-----------A--------C--A---G----A------------C-GA-------------C--A----C--C---------------------T--G--------------T------------------AGG-- 3503
G.GW.08.LA57LmNe ---------G-C-AG----A-------A--A-T-----------T--------C--A--AG-G--A------------C-GA-------------C--A----C---------------------------G--------------T------------------AGG-- 4104
G.KE.09.DEMG09KE001 ---A-----G-C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A---T----AC----T------C-G-----------------A----C---G-----------------------G---------------------------------AGG-- 3462
G.NG.12.12NG060409 ---------G-C--G----A-------A--A-----A--CAG--A--------C--A--------A-----T-----CC-GT-------------C--A----C---------------------------G------C--------------------------AG--- 3286
H.CD.04.LA19KoSa ---------G-C---------------A--A-TT-------A--A--------------A-----------C--------------C-----A-----A-A------------T-----G-----T-----G-----------------------------C---A-G-- 4130
H.CF.02.LA25LeMi -----C---G-C-----G-----------------------A--A--------------------A--------------C-----------A-----A--G-----------------G-----T-----G-----------------------------T---A-G-- 3921
J.CD.03.LA26DiAn ---A-C--GG---A---------G-----G--T--------------------------------AC-------C------T-----C-A--------A--GG----------------------T--------------G--G--T------------------A-G-- 4096
J.CM.04.04CMU11421 ---A-C---G-C-A---------G-----G--T--YT--------------------C-R-----RC-G-----C----TAT-------AM-------A--GK------C---------R-----T--C-----------R--R--T-----------R------A-G-- 3593
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------G-C-A----------------A--T-AA-------A--------------A-----A-----------CC--T-------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A---- 3283
K.CM.96.96CM_MP535 ---------G-C--------------G------T--A-------A--------------AG----A-----------C-G-T-------A--------A----C---------------------------G--------------------------G------A---- 3283
01_AE.CM.11.1156_26 -----C---G-C--------------G--A--TT-----G----G-----------A--------A--G--T--G--CC--T----A-----------A---CC---------T--------------------------------------G-----G-----CAGG-- 3437
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----C-----C-----------G--G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--C---T----C-----------A----C---------T--------------------------------T-----G--T--------CAGG-- 3397
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----C---G-C---------A---GG--A--TT----------G-----------A--A-----A-----T--G--CC--T----C--------C--A----C---------T---------------------------------C----G-----------CAGG-- 3277
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T-------------C--A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3563
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----C---G-C--------------GA-A--TT----------A-----------A--------A-----T--------CT----C--A--------A----C------------------------------------------------G------------A-G-- 3271
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----------------A----C---------T--------------G-----------------------G------------AGG-- 4027
01_AE.SE.12.070SE -----C-----C-------------G---A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A---CC---------T------------------------C-------------G----------GCAGG-- 3265
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--A-----A-----T--T--CC-CT----C--------C--A----C---------T-----------------------------G--------------------CAGG-- 3384
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----C--------------------G--AA-TT----------G-----------A--------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3281
01_AE.TH.90.CM240 -----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3661
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---------G-C-------------GGA--A-TT----------G-----------A--------A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-- 3454
02_AG.DE.09.701114 -----C---G-C--------------GA----TT----------G-----------A--------------T--------------C--------A--A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAG--- 3298
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----C---G-C-----------T--GA----TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CA-T-- 3752
02_AG.KR.12.12MHR9 -----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T---------T----C-----------A----C------G--T--------------G--G--------------------G------------AGG-- 3746
02_AG.LR.x.POC44951 -----C---G-C-A------------G-----TT----------G-----------A--------------T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-- 4082
02_AG.NG.12.12NG060304 -----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--A-----------T-----A--------C-----------A----C-C-------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3287
02_AG.NG.x.IBNG -----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C--A--------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-- 3612
02_AG.PK.15.PK032 -----C---G-C--------------G-----TT-T--------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----------------G------C-------------G------------AGG-- 3649
02_AG.SE.14.098GN -----C---G-C-A------------GA--A-TT----------G-----------A--A-----A-----T------C-------C-----------A----C---------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-- 3280
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B.FR.83.HXB2 TATGTTACTAATAGAGGAAGACAAAAAGTTGTCACCCTAACTGACACAACAAATCAGAAGACTGAGTTACAAGCAATTTATCTAGCTTTGCAGGATTCGGGATTAGAAGTAAACATAGTAACAGACTCACAATATGCATTAGGAATCATTCAAGCACAACCAGATCAAAG 4087
Pol _Y__V__T__N__R__G__R__Q__K__V__V__T__L__T__D__T__T__N__Q__K__T__E__L__Q__A__I__Y__L__A__L__Q__D__S__G__L__E__V__N__I__V__T__D__S__Q__Y__A__L__G__I__I__Q__A__Q__P__D__Q__S
02_AG.SN.13.9580 -----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------------T------C-------CC----------A----C---------T-----G-----------------------C--------G-----------CAGG-- 3465
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G-C--------------G------T--------------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------A-G-- 3313
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------G-------C---------------T-----T----A--------------------A--------------CT----------------A----C---------------------------G------A--------------------------AG--- 3453
05_DF.BE.x.VI1310 ---A-----G---A--------------C----T----------G--G-----------AG-----------------C-C-----------A-----A-----------G--T-----------------G--C------------------------------A-G-- 3469
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------G-C--------------G-----T-----------A-----------------G--A------------A-------A--A--------A---CC---------------------------G---------------------------------A---- 4115
07_BC.CN.98.98CN009 ---------G-C--------GA-G--------TT-T--------A--------------------A--G--C-------G-A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-- 3419
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------G-C--------GA-G---A----TT-------------------------------A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-- 3267
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----A-----CC-------------GA----AT----------A--C--------A---------C----T--C--AC-------C--A--------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3289
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------G-C-----------G-G--C-A--T-TA-------T--------------------A--------C---A-------------------A----C---------T-----------------G-----------C--T--------------C---A-G-- 3466
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----C---G-C-----------G-----G--T-----------A-----------A--------AC--G--------C-------------------A---C----------T-----T-----T--------------G--G--T------------------A-G-- 3451
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------G-C-A-------------------T----------A--C------------G----------T--------CT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A-G-- 4092
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------G-C-------A-------A--A-T-----------A--------C--A--------A--G---------C-G-----------------A----C---------------------------G---------------------------------AGG-- 3492
14_BG.ES.05.X1870 -----------C-A-----A-------A--A-T-----------A--------C--A--AG----A------------C-AA----Y--------C--A----C---------------------------G-----------G--T-----G------------AGG-- 3554
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----C---G-C-----------G--G--A--TT----------G-----------A--------A-----------CC-GT----C----G------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3486
16_A2D.KR.97.97KR004 -----C---G-C-A-------------A-----T----------T--------------------A-----T-----C---T-G-----A--------A--------------------------T-----G--------------------G------------AGG-- 3450
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------G----------------G-C----T----------G--C------------G----A-----T-----CA-GT----C--A--------A----C---------------------------G---------------------------------A-G-- 3301
18_cpx.CU.99.CU76 -----C---G-C-A------------G---A--T--A-------A--------------A-----A---G--------C-CT----A--------------GCAG--------------G-----T-----G-----------------------------T---A---- 3392
19_cpx.CU.99.CU7 ---------G-------------G---------T-T------------------------------------------A----------------------------------------------T--------------------T------------------A-G-- 3313
20_BG.CU.99.Cu103 ---------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C----------------------------------------G---------------------------------------------A---- 3553
21_A2D.KE.99.KER2003 -----C--GG-C---------------A-----T----G--G--G-----------A-G------A-----T-----C---T-G-----A--------A-----------G--------------T-----G--------------------G-----G------AGG-- 3292
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----C---G-C--------G-----G--A---T----------A----T------A--------A-----T-----CC--T----C-----------A----C---------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-- 3295
23_BG.CU.03.CB118 ---------G-C-------A------G------T--------------------------------------------C----------------C--A----C---------------G---------------------------------------------A---- 3530
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------G-C-----G--------G------T--------------------------------------------C-------------------A--------------------G--------------C-----------M------------------A---- 3538
25_cpx.CM.02.1918LE -----C---G-C--------------G-----GT----------G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T-----G-----T-----G--------------T------------------A-G-- 3295
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---------G-C-A------------G---------T-------G-----C-----A--------A-----T-----A--------------A-----A---C----------T-----------------G--------------T-----G-----------CAGG-- 4092
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----C---G-C-A---------G--G--G--T-----------A-----------A--------A------------C-G--------A--------A----C---------------------------G-------------------------GG------A---- 4078
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------G-C--------------------TC-TT----A-----------------------------------CC-------------------A--------G-----------------------------------------C-----C---------A---- 3453
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------G-------G----------C----T----------G--C------------G-----------------C-GT-G--C--A-------------C---------------------------G---------------------------------A-G-- 3488
31_BC.BR.04.04BR142 ---------G-C--------G--G---TG---TT-T--------A-----------------------G--------CC-AT-------A--------A----C---------------------------G--------------T------------------A---- 3559
32_06A6.EE.01.EE0369 ---------G-C--------G-----G------------T----A-----------------A--A------------A----------A--------A----C---------------------------G---------------------------------A---- 3722
33_01B.ID.07.JKT189_C -----C---G-C--------------G--A--TT-T--------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------------------------T-----G-----------CAGG-- 3388
34_01B.TH.99.OUR1969P -----------C--------------G--A--GT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------G-----------G-----------CA---- 3289
35_AD.AF.07.169H -----C---G-C--G-----------G-----TC----G-----G-----------A--------A-----T-----CC-------C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CA---- 3287
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C---G----------------------TT----------G-----------A--------A-----T------C--T----C-----------A----C-A-------T-----------------G--------------------G-----------CAGG-- 3292
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --C--C--GG---A------------GA----TT--T-C-----G-----------A--------A-----T------C-------CC----------A-A--C------G--T-----------------G--------------------G-----------CAG--- 3277
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------G-C-----------G----C----T----------G--C------------G----------T------AGCT-------A--------A----C---G--G--------------------G------C--------------------------A-G-- 3510
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------G-C--------G-----G------T-----GAG--------------------------------------------------------A----C---G------------------------------------------------A--------A-G-- 3564
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---A-A---G-C--------------G------C-------G--T--------------A------------------C-------------------------------------------------------------------------------G------A-G-- 3570
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ---------G-C--------G------------C-TT-C-----T---------------------------------A--T-G--------------A-----------G--T-----------T---------------------------------------A---- 3319
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----C---G-C----------------C----T----------G--C------------G-----------------C-GT-----C----------A--------------------------T-----G-----------G--------------G------A-G-- 3635
43_02G.SA.03.J11223 -----C---G-C--------------G-----TT----------G-----------A--------A-----T--------C-----C--------C--A----C---------T--------------C--G--------------------G-----------CAG--- 3612
44_BF.CL.00.CH80 -----C---G-C----------------C---TT----------G--C------------G----------C------C-G------C-A--------A---CC------G--------------------G---------------------------------A-G-- 3529
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------G-C--------------G------T----G--A--A--------------------A------------C-CT-------A--------A----C---G-----------------------G---------------------------------A---- 4073
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------G-C----------------C----T----------G--C------------T-----------------C-GT-------A--------A----C---------------------------G-----------------------------------G-- 3525
47_BF.ES.08.P1942 -------------A---------G---------T----------------C--------------------------CCT---------A--------A--------------------------------G---------------------------------A-G-- 3526
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C------------------------G--------------G--------G-----------CAGG-- 3292
49_cpx.GM.03.N26677 -----C---G-C-A------------G--C--AT----G-----G-----------A--------------T-----C--------C-----------A----C---------T-----------T-----G---------------------------------A-G-- 3509
50_A1D.GB.10.12792 -----C---G----G-----------G-----TT------A---G-----------A-T-------C-G--T-----CC-------------------AA-------------T-----C-----------G--------------------G----T------CA-G-- 3494
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----C---G-C--------------G------T-------------------------A-----------G------C-------------------A--------------------------T-----------------------------------------G-- 3294
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----C-----C--------------GA-A--TT-------A--G-----------AC-------A-----T--G--CC--T----A-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3401
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A-C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T-----CC--T---------------------C---------T--------------------------------------G-----------CA-G-- 3427
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------C--C-A-------------------------C-A-----------------AG-----------------C--T-------A--------A--------------T---------------------------------------------------A-G-- 3489
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------C-A------------G------T-------------------------------A---------------------C-A-------------C------------------------G------------------------------------A---- 3397
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----C---G-C--------------------TT----------A-----------A-----A--------T-------------------------------C---------T-----------------G--------------------G------------A---- 3438
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------G-C--------GAGG---A----TT-T-----A--A--------------------A--G------------A----------A-----A----C---------T-----------T-----------------G---------------------A-G-- 3271
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----C---G-C--------------G--A---T----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3432
59_01B.CN.09.09LNA423 -----C-----C-----------G-----A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC--T----C-----------A----C---------T-----------------------G--------------G-----------CAGG-- 3271
60_BC.IT.11.BAV499 ---------G-C--------G--G-----CA-TT-T--------A--M------------------------------C-G--------A--------A----C------------------------T--G--------------T---------A--------A---- 4044
61_BC.CN.10.JL100010 ---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G----------G-A----------A-----A---GC---------------------T-----G-----------G---------------------A-G-- 3508
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------G-C--------GA-T---A----TT-T----A---A---------------G----A--G------------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A---- 3416
63_02A.RU.10.10RU6637 -----C---G-C--------------G---A-TT----------G-----------A---------C----T------C-------------------AA---C---------T-----------------G-----------------C--G-----------CAGG-- 3628
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------G----------GA-G---A----TT-T--------A--------------------A--G--------A---A----------A-----A----C---------------------T-----G------C----G---------------------A---- 3441
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----------C-A------------G---------------------------------G-----C-----------C--T----------------A---G----------------------------------------G---------------------A-G-- 3458
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------G-C---------------------T-------A------------------------------------C--T----A-----------A--------------------------------------------G-----C--T------------A-G-- 3430
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------G-C--------------G------C-------A------------------------------------C--T----A-----------A--------------------------------------------G-----A--T------------AGG-- 3421
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------G------------------C----C-------G-----------------------------------------------A--A-----A-----------------------------------------------------------C------A-G-- 3454
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----C---G----------------G------T--A-------G--C------------G----------------CC-GT-------A---------------------------------------------------------------------------A---- 3543
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------G-C--G------------------T----------G--C------------G-----------------C-A------C-A--------A----C------------------G------------------------------------------A---- 3591
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------G-C-A------------G-CG---T------TA--G--C-----------AG----------------AC-GT-------A--------A----C-AC---G--------------------------------------C---------------A---- 3595
73_BG.DE.01.9196_01 ---------G-C-A-------------A--A-T-----------A--------C--A--AG----A--G-----G---C-A--------------C--A----C----A----------------------G--------------T------------------AGG-- 3604
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----C---G-C--------------G--A--TT----------G-----------A--------A-----T--G--CC-AT----C-----------A----C---------T--------------------------------------G-----------CAGG-- 3384
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---------G-C--------GA-G--------TT-T--T-----A------------C-------A-----G-------G-A----------A-----A---CC---G-----------------T-----G---------------------------------A---- 3330
78_cpx.CN.13.YNTC19 --C--C---G-C-A---------------A--TT----------G-----------A--------A-----C--G--CC--T----C-----------A----C---------T------G-------------------------------G-----------CAGG-- 3271
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----C-----C--------------GA-A--TT-T--------G-----------A--------A-----T-----C---T----C-----------A----C---------T--------------------------------T-----G-----------CAGG-- 3464
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----------C-A----------------------------------------------------------------C-AT----------------A---G--------------------------------------------------------------A---- 3250
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------C-A------------G---------------------------------------------------C--T-----C----------A---G----------------------------------------G--------------G------A-G-- 3259
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------G-C--------GA-G---------T-T--------A--------------------A--G------------A-G--------A-----A----C---------T-----------T-----G-----------G--------------C------A-G-- 3423
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------C-A-------------A--A--------------------------C-------A------------C--T-G--------------A---G-------------------------------------------T------------------A-G-- 3220
87_cpx.CN.12.DH32 -------------A---G--------G-----------------------------R---------------------C--T----------------A----C-------------------------------------------------------------A-G-- 3438
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------G-----C----GAGG---A----TT-T--------A--------------------A--G--C---------A----------A-----A----C---------------------T-----G-----------G---------------------A---- 3280
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----G---G-C--------------------TT--------------------------------------------C-------------------A--------------------------T---------------------------------------A-G-- 3475
O.CM.96.LA51YBF35 --------AG-ACA----GA-------A-AA-A-AAT--GAA--A-----T-----A---G----A---ATG--T--ACTAA----C--A--------CAA-GAGA-------T-----G-----T--T---------C-G--T--T--ATCCT-C-----TACA--G-- 4152
O.CM.96.LA52YBF39 --------AG-GCA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--------A---G----A---ATG---G-G-TAT----C--A--------CAAGGAGA-------------------T----------TG--G--T-----CTCCT-C-----TACA--G-- 4145
O.CM.99.99CMU4122 --------AG-ACA---G-A---------GA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG-----A-TRT----C--AA-------CAAGGA-AC------------------T-------T------G--C------TCCT-C-----TACG--G-- 3572
O.CM.x.pCMO2_3 --------AG-ACA---G-A------GA-AA-A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG-----A-TAT----C--A--------CAAGAA-AC------------------T------------C-G--C-----CTCCT-C-----TACA--G-- 4139
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAA-GA-A-------T----------------------T---G--C--T--CTCCT-C-----TACA--G-- 3570
O.FR.06.RBF206 --------AG-ACA-----A---G-----AA-A-AAT--GA---G-----C-----A---G--------ATG--T--A-TAT----C--A--------CAA-GAGA-------T-----G-----------G--------G--C-----ATCCT-C--G--TACA--G-- 4150
O.GA.10.10Gab1190 --------AG-ACA---G-A---G---A-AA-A-AAT--GA---A--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--AA-------CAA-GA-A-G--G--T-----------T----------T---G--C------TCCT-C-----CACA--G-- 3298
O.GA.11.11Gab6352 --------AG-ACA-----A---G---A-A--A-AAT-GGAG--G--C--C-----A---G----AC--ATG-----G-TAT----C--A--------CAA-GA-AC------T-----------T---------A----G--C------TCCT-C-----TAC---G-- 3298
O.SN.99.99SE_MP1300 --------AG-A-A---G-A---G---A-A--A-AAT--GAG--G--C--C-----A---G----A---ATG---G-A-TAT----C--A--------CAAGGA-AC------T-----------T----------T---G--C-----CTCCT----G--TACA--G-- 4140
O.US.10.LTNP --------AG-ACA---G-A---G---A-CA-A-A-T--GA---G--C--C-----A---G----A---ATG---G-G-TAT----C--A--A-----CAA-GA-A-G-----T-----G-----T----------T---G--C-----CTCCT-T-----TACA--G-- 4062
N.CM.15.S4858 -T---G--AG-------------G-----G--TT-T--TG-A-----C--C-----A---G----A--------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CAG-C------------T--T-----C--G-----TA-G-----A--A--T------------A-R-- 3613
N.FR.11.N1_FR_2011 -T---G--AG-------------G-----GA--T-TA-TGAAA----C--C-----A---G-------------T--CCT-A-G--C--A--A--G--A---CGG----C---------C--T-----T--G-----TA-G-----A-----TT-----------A---- 3488
P.CM.06.U14788 -----A--AG----G--T--G--G--GA-AA---AA---GAA--R-----T-----A--RG-A--A---G-----G-G-TGT----C--AA-A--A--A---GA-C-G-CT-----------------C-------TG-----R--T--CTC----ACT----------- 3558
P.FR.09.RBF168 -----A--AG----G--T--G--R--GA-AA---AA---GAA-GA-----C-----A--AG-A--A---G-----G-GCTGT----C--AA-A--A--A---AA-C-G-CT-----------------C-------TR-----G-----CTC----ACT----------- 4122
CPZ.TZ.06.TAN5 -----A--A--------T---T-C-GGACAAAAGAAT--GAAA----C-----C--AC-AG-A------TGG-----AG-C-----C--AA-A--C--A---GC-C-G-----T-----C--G-----T-------T-A-G---G-TT-A--G-GGTT---T--C----- 4200
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------G----G--T---------A--A-A--TT--GAAA-T--T--T-----A---G-A---C-CAC---GG-A--CT----A--AA-A-----A-AGAATAC---T--TG----C--T-G---C-------TC-----------C--CT-T--G-----C----- 4147
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --------AG-ACA-----A---G--GA-AA---AAT--GAG--G--T--T--------AG----A---ATG---G-C-TAG----AC----A--C--CAA-AA---------T--------------G--G----T------TG-T--CTC---C-----TACA----- 3557
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----A--AG----G------------A-A----AA---GAA-GA--C--C-----A--AG-A--AC--G-----G-GCTAT----C--AA-A--A--A---AAGC-G-CT--T--------------T--G----TG-----G--T---GC----ACT--------G-- 3428
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAG 4257
Pol __E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__
A1.CD.02.LA01AlPr ---G------A-------------------AA-AC-----G-----------A----C--AT-------------------G--G--------------------------------T---T-------T-----G--GT-----C-------G-----------T---- 4259
A1.CM.08.886_24 ---T-----AC-------C------------A--C-----G-------C--A-----C---T-------------------G-----------------------G-----------A-----C---G-------G-----------------G--------A--T---- 3719
A1.ES.15.100_117 ------------------------C------A--C-----GG------C--A-----C---T-G-----------------G--G-----------------------C---C-------CT---------AA---A----------------------------T---- 3726
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------CA---------------------A--C-----GG------C--A--T--C---T-----------------------------------------------------------T----G-----A--G--G--G-----------G--------A--T---- 3625
A1.PK.15.PK034 ---------------T---------------A--C------GG--A--C-G-------T--T-------------------------A-----G---------------------------T-------------G--G--------------G--------A--T---- 3858
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---TG-----G--------------------A--C-----G-------C--A-----C--AT-------------------G--G-----------------------------G--------A-----T--A-----G--------------------------T---- 3608
A1.SE.13.078SE ---C---------------------------A--C----GG-------C--A-----C---T--------------------------------------------------C-------CAA------------G--G-----------------------A--T---- 3465
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------A-----T---------------A--C-----GG------C-----T--C--------------G-----------G-----------------------C------------T-------------G--G--------------G--------A--T---- 3606
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------------AG-A----------------G-A----C---T----------------T-----G-----------------------C------------AG---------A-----GT-------------G-----------T---- 3456
A3.SN.01.DDI579 ---C------A----------G--------AA--C-----G----------A--A------T----------------------G--------------------------------T---T-------------G-----------------G-----------T---- 3455
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----------A----------G---------A--C-G---G----A--G--A-----C---T-------G--------------G------------------------------------T----------A--G--G--------------G-----C--A--T---- 4253
A6.BY.13.PV85 ---------AA--------A-----------A-AC-----G---------GA-----C---T-------------------G--G------------------------------------AA---------------GT-------------G-----------T---- 3720
A6.IT.02.60000 ---GG-----G--------------------A-A------G-G--A-----------C---T-------------G--------G------------------------------------T-------------G--GT-----C-------G-----------T---- 4262
A6.RU.11.11RU6950 ----------A--------A-----------A-AC-----G----A----GA-----C---T-------------G-----G---------------------------------------AA-----------G---GT----------A--G-----------T---- 3781
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---C------A--------A----------AA-AC-----G----A-----A-----C---T-------------------G--G------------------------------------CAG--------------GT-------------G--------A--T---- 4281
B.AR.14.DEMB14AR003 -----------------G---------------A--------C--------------C--------------------T--------------------------------------------------------GA--T------------------------------ 4259
B.BR.10.10BR_MG035 -----------------G---------------A-----------------------CT--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3753
B.CU.14.14CU005 ----------------------------------C----------------------C--T--------------------------------------------------------T---T----------------------C------------------------- 3468
B.DE.13.366396 ---------------T-G----------------C-----------------A----C-----------C-----------G-----------------C--------------------------------------------------------------A------- 3471
B.DE.13.947915 -----------------G---------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------------------C--------------------A------- 3477
B.DO.11.DEMB11DR001 ---G-----A--------------------------------C---------A----CT-A-----------------------G--------------------------------T--CT------------------------------------------------ 4223
B.ES.15.100600 ----------C------G------------A--------C------------A----CT-------------------------G-----------------------C------------AAA----------G---------------------------A------- 3683
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------A-----------------------------------------------CT-------------------T------------------------------------------A-------------------------------G---------------- 3503
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------A-------G---------------------------------------C--A--------------------------------G----------------G----------A-----G------------------------------------------ 3644
B.PH.15.DEMB15PH003 -----------------G---------------A--------C-----------------------------------T---------------------AGG------------------AA-----------GG---------------------------------- 4271
B.RU.11.11RU21n -----------------G---G--------------G--------------A-----C---------------------------------------------A-T-----------------------------------------------------------A---- 3828
B.SE.15.102SE -----------------G------------A-----------C---------A----C-----------------------------------------------------G-----T---AA---G-----------------C--G--------------A--T---- 3474
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------------------------------------------------------C--A--------G-----------------------------------------------------------T------A--------------------------------- 3579
B.US.16.2609 ----------C----------------------------------------A-----C--A------------------------------------------------------------AA--A-------------------------------------------- 3549
C.BR.11.DEMC11BR035 -AC------A-------G------------A-T---------C-------G------C---T-G--------------T-----------G------------A-------------A---AA------T--------G--G---C-------------------T---- 3656
C.CN.10.YNFL19 ---------------T--C-----------A--A-----------------------C---T----------------T--------------------------------------A--------------------G------C----------------A--T---- 3610
C.DE.10.622166 ---------A--------C--G--------A-----------C-------G------CT--T----------G-----T--------------------------T-----G-----A---AG----G-------------G---C---------------G---T---- 3462
C.ES.15.100_118 ------------------------------A----------G--------G------C-----------G--------T-----------G----------C---------------A---...--------------G--G---C-------------G-----T---- 3698
C.ET.08.ET104 ---T------A-------------------A---------C---------GA--T--C---T----------------T--------------T-----------------G-----G---AA---------------G--G---C-------------------T---- 3459
C.IN.15.NIRT008 ---------A--------C-----------A--A----------------G------CT--T----------------T--------------------------------------A---AG------T--A-----G------C-------------------T---- 3441
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------------A---C---------------GAA----C---T-------------------------------------------------------A---AG------------------G---C----------------A--T---- 4237
C.NG.10.10NG020523 ---------------T--------------A--A------C----------A-----C--AT----------------T--------------------G-----------------A--CAAA-----------------G---C-------------A--A--T---- 3445
C.NP.11.11NP016 ---------A--------C-----------A-------------------G------C---T-------------------------------------------------------G---AG-----------G---G--G---C-------------------T---- 3429
C.PK.14.DEMC14PK009 ------------------C-----------A----------GG-------GA-----C---T----------------T--------------------------------------A---AG------T----G------G---C-------G--------A--T---- 3672
C.SE.15.100ET ---------AA-------------------A--A--------C-------G------C---T-------------------------------------------------------A---CA---------------G--G---C----------------A--T---- 3462
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------A----T--------------A-----------C-------GA---------T----------------T--------------------------------------A---AA------------------G---C-------------------T--G- 4231
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------------------------------AG-A----------------G------C---T----------------T-----------G--------------G-----------A--CAG---------------G--G--------------------A--T---- 3582
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---------------T--C-----------A-----------C-----G--AA----C--AT----------------T-----------------------------C--------A---AG------------------G---C---------------GA-----G- 3624
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---G-----A-----T--C-----------A----------G---A----G----------T----------------T--------------------G--------C--------A---AG---------------G--G---C-------------C-----T--G- 3606
D.BR.10.10BR_RJ095 -----------------G----------------C-T---C-------------T------------------------------------------------------------------CAG------------A----------G--------------A--T---- 3711
D.CD.03.LA17MuBo ----------------TC------------A---------C---------G------C---T----------------------------G------------------------------AG----------------T-------G---------AG-G----T---- 4282
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------A-------G------------A--------------------------------------------------------------------------------------T---AA-------------A--T----C------------AG------T--G- 3632
D.CY.06.CY163 ---------A-------G--T---------A-----G--------------------C------------------------------------------------------C--------AGG---------------T-----------------AG------T---- 3465
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------------G---------------------------------A--T--C--AT-------------------G--G------------------------------------AA---------A---A----T--C--------------------T--G- 3607
D.SE.12.077UG ------------G-----------------A---------------------A-T--C--A--------------------G-----------------------------------T---AG---------A------------C-G-----------------A---- 3471
D.TZ.04.CO6405V4 ---------------------------------------------------------C--------------------T------------------------------------------CAG-----------------G-----G--------------A-----G- 3471
D.UG.10.DEMD10UG004 ---C--------------------------A--------------------------C--AT----------------------G---------------------------C--------AA-------C-----A--T-------G-----------------T---- 3595
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------T-----------------------C-----A-----A-----C--AT-------------------G-----------G--C-----G------------------AG------T-----------G--C--------G--------A------- 3612
D.YE.02.02YE516 ---------AG------G------------A--------------------A-----C---------------------------------------------------------------AG------------------------G---------A--C----T---- 3468
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------------G-----------A------C---------G------C---T----------------T-----G-----------------------------------------------A---A----G-----------G--------A--A---- 3468
F1.AR.02.ARE933 ---------A-----A--------------------------------------------------------------------G--------------------------G--------------------A---A----G-----------------------A--G- 3551
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------G-------------------------------T--------------C---T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-G-----------G-----------A--G- 3761
F1.CY.08.CY222 -----------------G-------------AG-------C----------------C---T----------------------G---A--------------------------------AA---G--------GA----G-----------G-----------A--G- 3450
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------G--------------------A-----------------A-----C---T----------------------G------------------------------------AA-------------A----G-----------------------A--G- 3681
F1.FR.04.LA22LeRe ---------------------G------------------C-----------A----C---T----------------------G---------------------------------------------------A----------G-----G-----C-----A---- 4137
F1.RO.03.LA20DuCl ---------------------C-----------A------C----A----G-A----C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----------------------------A---- 4296
F1.RU.08.D88_845 ----------------------------------------C---------G------C---T----------------------G------------------------------------T-------------------G-----------------------T--G- 3716
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------C--------------A------C----------------C---T----------------T-----G-----------------G------------------A-------------------G-----G--C-----------A--T---- 3604
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----------------------------------------C----------------C---T----------------T-----G------------------------------------AA------------------G-----G-----G--------A--T---- 3580
G.CD.03.LA23LiEd ---------AG----------G--------A---C-G--------------------C---T----------------------G-----------------------------------CAA------------G-----------------C--------A------- 4269
G.CM.08.789_10 ---------A--------------------A--AC---------------G------C---T-----------------------------------------A-----------------AA------------G-----------------C--------A-----G- 3717
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------AA----------G--------A--AC------G---------------C---T-------------------------A---------------A----C------------A-------------G---T-------------C--------A-----G- 3638
G.CN.08.GX_2084_08 ---------A---------A-W--------A---C-----M-----------A----CT-------------------------------G------------------------------AG---------A--------G-----------C--------A--T---- 3497
G.CN.16.224GX ---------A-----------G--------A---C-----------------A----CT-------------------------------G---------------------C--------AG---------A--------------------C--------A--T---- 3483
G.ES.14.EUR_0033 ---------A--------------------A----------G---------------C---T----------------------G---------------A----G-----G---------AG------------------------------T--------A------- 3673
G.GW.08.LA57LmNe ---------A--------------------A---C---------------G------C---T----------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------C--------A-----G- 4274
G.KE.09.DEMG09KE001 ---C--------G------A-G--------A---C--------------------------T-------G---------------------------------------------------AA------------------------------C--------A------- 3632
G.NG.12.12NG060409 ------------------------------A----------G---------------CT--A----------------------------G------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T---- 3456
H.CD.04.LA19KoSa ---------AA----T---------------G-A--------G--A-----A---------T----------------T-----------------------------C--G-----A-----------T--A------------C-------G-----C-G---T---- 4300
H.CF.02.LA25LeMi ---------------T---------------G-A--------G---C----A-----C--------------------------G--------------------------------T---T----------A------------C-------G--------A--T---- 4091
J.CD.03.LA26DiAn ---------A-------G-------------G-A--------G-------G------C---T----------------T--------------------------------------------C--------------G--G---C-------G--------A--T---- 4266
J.CM.04.04CMU11421 ---------A---------------------G-A------M-G--R----GR-----C---T----------R------------------------------------------------T----------------R--G---C-------G--------A--T---- 3763
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------A-----T-----------------A--------------C-G------C--AT----------------------------------C------------------------T----------------G------C-------------------T---- 3453
K.CM.96.96CM_MP535 ---------T-----T-----------------A----------------G-A----C--AT----------------------------------------------------------------------------G------C-------------------T---- 3453
01_AE.CM.11.1156_26 ---------AA-------C------------A--------G----A-----A-----C---T-------------------G--G--------------------------------T---T-------------G-----------------G-----------T--G- 3607
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------AA----T--C------------G--C--G-------------------C---T----------------------G------------------A-------------T---T-A-A---------G--G--------------------------T---- 3567
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------AG----A--C------------G--C----------------------C---T-C--------------------G--------------------------------A---T-A--------------G--------------G---------------- 3447
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------AA-------C------------G--C----------------------C---T-----A-------------G--G------------A--A-G-----------------CT-A-----T--------G--------------G-----------T---- 3733
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---------AG------GC------------G--C-----------------A----C---T----------------T-----G------------------------------------T-A--------------G--------------G-----------T---- 3441
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------AG-------C------------G-------------------------C---T----------------T--G--G--C---------------------------------T-A-----------G--G--------------------------T---- 4197
01_AE.SE.12.070SE ---------AG-------C------------G-------------------------C---T-------G-----------G--G------------------------------------T-A-----------G-----------------G-----------T---- 3435
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------AG-G-----C------------G-------------------A-----C---T-------------------G--G-----------------------------------CT-A-----------------------------------------T---- 3554
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---------AA----T--C------------G--C-----------A-T--------C---T----------------------G------------------------------------T-A--------A--G-----------------------------T---- 3451
01_AE.TH.90.CM240 ---------AG-------C------------G--C-------------G--A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---- 3831
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------------------------AA--C-----G-G--A-----A-----C---T----------------------G---------------------------C--------AG------------G-----------------C--------A------- 3624
02_AG.DE.09.701114 ---C---------------A-----------A--C-----G----A--C--A-----C--AT----------------------G------------------A--------C----T---AG---G-------G---G--------------C--------A------- 3468
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------------------------G----G-----------C--A-----C--AT----------G-----------G------------------------------------AG------------G-----G-----------T--------A------- 3922
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------A----------T----------A--C-----G-------C--A-----C---T----------------------G------------------A-----------------AG------------------------------C--------A------- 3916
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------------G--------GG------C------------T----------------------G--------------G---------------------AA------------G-----------------C--------A------- 4252
02_AG.NG.12.12NG060304 -----------------G-------------A--C-----G----A-----AA-A--C---T----------------------G------------------------------------AA------------G---T-G-----------C--------A------- 3457
02_AG.NG.x.IBNG -------------------------------A--C-------------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A------- 3782
02_AG.PK.15.PK032 ---------------A--C-----------AA--C-----GG------C--A-----C---T----------------------G------------------------------------AG-------------A----------------C--------A------- 3819
02_AG.SE.14.098GN ---G-----A---------------------AG-C-----G-------T--A-----C---T----------------------G-----------------------------------CAG----------------A-------------C--------A--T---- 3450
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Pol p66 RT, Pol p15 Rnase H end Pol p31 Integrase start
B.FR.83.HXB2 TGAATCAGAGTTAGTCAATCAAATAATAGAGCAGTTAATAAAAAAGGAAAAGGTCTATCTGGCATGGGTACCAGCACACAAAGGAATTGGAGGAAATGAACAAGTAGATAAATTAGTCAGTGCTGGAATCAGGAAAGTACTATTTTTAGATGGAATAGATAAGGCCCAAG 4257
Pol __E__S__E__L__V__N__Q__I__I__E__Q__L__I__K__K__E__K__V__Y__L__A__W__V__P__A__H__K__G__I__G__G__N__E__Q__V__D__K__L__V__S__A__G__I__R__K__V__L__F__L__D__G__I__D__K__A__Q__
02_AG.SN.13.9580 ---------A-----T---------------G--C-----GG---A--C--A-----C---T-----------------------------------------------------------AA------------G-----------------C--------A------- 3635
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------------G------------------G--------------------C-----------------------------------------------T---------------------------G-------------------------------A---- 3483
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---------T-----T------------------------CGG-----C--------C---T----------------------G-----------------------------------CAA---------A--G--G--------------------------T---- 3623
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------------A------G-----A--------------T----------------------G--------------------------------------------T--A--------------G--------------A--T--G- 3639
06_cpx.AU.96.BFP90 ---------AC-------C-----------A---C----------------AA----C---T----------------------G------------------------------------AA------------G-----------------C--------A-----G- 4285
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------T--C-----------A--A----------------GA-----C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---- 3589
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------T--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A---AA---C-----------G------C----------------A--T---- 3437
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------------------A--C-----G----A-----------C---T----------------T------------------------------------------AG---------A--------------------C--------A--T---- 3459
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------------------------------------------A-----C--AC-------------------------------------------G-----------A---AGG--------A--------G---C----------------A--T---- 3636
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------A-------G---------------------------------------C---T-----------------------------------------------------------CA------T----GG---------C-------------------T---- 3621
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G-------------G---------------A-----------------------C---T-------------------G--G-----------------------------------------GG----A---A----G-----------G-----------A--G- 4262
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------------------------A---C-------G--------------C---T-T--------------------G--------------------------------T---AA---------------G--------G-----C-----C--A------- 3662
14_BG.ES.05.X1870 ---------A--------------------A---C----------------------C--------------------------G------------------------------------AG------------G---T-------------T-----C--A------- 3724
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------AG-------C------------G--C----------------------C---T-----------------------------------------------------------T-A-----------G--G--------------G-----------T---- 3656
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------A---------T---------AA--------G----A----GA--------AT----------------------G-------A---------G-----C------------T----C-----------GT-------------G-----------T---- 3620
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G------A----------------------A-----------------------C---T----------------------G--------------------------------T--------------A---A----G-----------G-----------A--G- 3471
18_cpx.CU.99.CU76 ---------AA--------------------G----------G--------------C---T----------------------G-----------------------------------CAG---------A-GG---T-------------------A-----T---- 3562
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------G------------------------G-------G---A--C--------------------------G------------------------------------T-------T-----G--G-----C--------G-----------T---- 3483
20_BG.CU.99.Cu103 -----------------G------------------------------------T--C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------- 3723
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------------A---------GG---AA---G----------T----------------------G-----------------------C------------T----G--T--------GT-------------------------T---- 3462
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---------A----------T---------AA-AC-----G----------A-----C---T-------------------------------------------------------T---T-A--------A--GA--T-----C-------G-----------T---- 3465
23_BG.CU.03.CB118 -----------------G---------------A--------------------T--C--A-----------------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------- 3700
24_BG.ES.08.X2456_2 ---G------G------G---------------------------------A--T--C--A--------G--------------G------------------------------------AG------------------------------C--------A------- 3708
25_cpx.CM.02.1918LE ----------A----------------------------------------------C---T----------------------G------------------------------------AA---------------G--------------T-----C--A-----G- 3465
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---------AA----T--------------AA-A------G-G--------A--G--C---T----------------T-----G------------------A-----------------AG---------A-----G--------------------------T---- 4262
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------------------------------A--------G--------------C---T-------------------------------------------------G-----T---AG----------------T-------------C--------A------- 4248
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----------------G---------------------------------------------------------------G--------------------------------------------------A--GA--------C------------------------ 3623
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------C----------------------A--G-----C--A-----A-----C---T----------------------G-----------------------------------------------A---A----G-----------G-----------A--G- 3658
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------------------A-T---------C-----G-G------C---T----------------------------G--------------------------A---AA---------------G--G---C-------------------T---- 3729
32_06A6.EE.01.EE0369 ---------A------------------------C-------------G------------T----------------------G------------------------------------AG------------G---------C-------C--------A------- 3892
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------AG-------C------------G--C-------------C--------C---T-------------G-----G--GR----G------------------------------T-A--------A-----R--------------G-----Y-----T---- 3558
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------AG-------C------------G-AC----------------A-----C---T----------------------G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G--------A--T---- 3459
35_AD.AF.07.169H ---G-----A---------A-----------A-AC--G--G-------C--A-----C--AT----------------T-----G-----------------------------------CAA------------GA----------------------G-----T---- 3457
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------T---------------A--C-----G-------T--A-----C---T-----------------------------------------------------------AAG------------A----------------T--------A-----G- 3462
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---C-----AA-------C--G---------A-AA-T---G-------G-GA-----C---T-------------------G--T------------------A-----------------T-A-----------G-GGG-------------G-----------T---- 3447
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------------A--------G--------------C---T----------------------G--------------------------------------------A------A----G-----------------------A--G- 3680
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----------------G---G---------G-A------------------A----C--AA--------------------------------------------------C----------A-----T--------------------------------A------- 3734
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------G---------------------------------------C--A-----------G---------------------------------------C-----------------------A----G---------------------------- 3740
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------------------------------------------------------T--C--------------------T------------------------A-------------T---CAG-----------------------G--------------A--T---- 3489
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----------A----------------------A--------W--------------C---T----------------------G------------------------------------A-------T------A--T-----C----------------A------- 3805
43_02G.SA.03.J11223 ---------A---------------------A--C-----G----A--C--A-----C---T----------------------G------------------A-----------------AG---G--------------------------C--------A------- 3782
44_BF.CL.00.CH80 --------G------------------------A------G---------G------C---T----------------------G-----------------------------------------------A--------G-----------------------A--G- 3699
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------T-----T-----------------A-------TG-----C--------C---T-G--------------T--G--G-----------------------------------CAG---------A--G--G--G-----------------------T---- 4243
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------C----------------------TA-----------------------C--------------------------G--------G--------------------------------G-----A--------G-----------G-----------A--G- 3695
47_BF.ES.08.P1942 ---------A-----------------------A--------C--------------C---T----------------------G--------------------------------T-----------------------------------G--------A------- 3696
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------AG-------C------------G----------------------T--C---T-------------------G--G-----------------------------G------T-A--------A-GG--G----------------------G---T---- 3462
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------------A--A----------------G------C---T----------------T-----------------------G--------------A---AAG--------A--------G---C-------G-----------T--G- 3679
50_A1D.GB.10.12792 --------GA---------------------A--C-----G----A--C--A-----C-----------G--------T-----------G--C---------------------------T-C--------A--G--G--G-----------G--------A--T---- 3664
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------------------A----------------G---C-------------T--CT-A-----------G------------------------------------------------T------------GG---------------------------------- 3464
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------AG-------C------------G-AC----------------------C---T----------------T--G--G------------------------------------T-A-----------G--G------C-------G-----------T---- 3571
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------AG-------C------------G-------------------------C---T-------R--------T--G--G------------------------------------AAA-----------G--G--------------G---------------- 3597
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------------G------------A---------C---------GA-----C--A--------G-----------------------G---------A-------------T---T-------T--A------T----------------------A------- 3659
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----------C----T------------------A-G----GC-------G------C-----------------------------------------------------------T---T-------T--A--G-----------------G-----C---------- 3567
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----------G----T-G---------------------------------A-----C---T----------------------G--------------G---A--------C--------AG-----------G------------------C--------A------- 3608
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------C----T--C-----------A--A--------G-------G------CT--T----------------T--------------C-----------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---- 3441
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------AG----Y--C------------G--C----------------A-----C---T-------------------G--G------------------------------------T-A-----------G--G--------------G---------------- 3602
59_01B.CN.09.09LNA423 ---------AG-------C------------G--C-------------C--------C--AT-------------------G--G------------------------------------T-G-----------G-----------------------------T---- 3441
60_BC.IT.11.BAV499 ------------G--T---------G--------C--------------CG---T--C---T----------G-----------------G--------------------------A---AAG----------G---G--G---C-------------C-----T---- 4214
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------T--C-----------A--A--------------G--------C---A----------------T--------------------------------------A---AG---------------G--G---C----------------A--T---- 3678
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------------T--C-----------A-------------------GA-----C---T----------------T--------------------R-----------------G---CA---------------------------------------A--T---- 3586
63_02A.RU.10.10RU6637 ----------A--------A-----------A-AC-----G----A-----A-----C---T----------------------G------------------------------------AG---------A--------------------C--------A------- 3798
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------------T--C-----------A--A-------G------G-G------C---T----------------T--------------------------------------A--------G-----------G------C----------------A--T---- 3611
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------------G--C-----------A--A----------------G------C---T----------------T--------------------------------------A--CAG---------------G------C----------------A--T---- 3628
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----------------G---------------------------------A------T-------------------T------------------------------------------A-------------------------------G---------------- 3600
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---------------------------------------------------A------T-------------------T------------------------------------------------------------------------------------------- 3591
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------------G---------------------------------A-----C--A------------------------------------------------------------T-------T-----------------------------A---------- 3624
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------A-------G------------------G--------------------C--------------------------C-----------------------------------CAA---------------T--------------G-----A--A------- 3713
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---G--------------------------------G-----------G-G-A-A--C--AA----------------T-----------------------------------------CA----------------------------------------A------- 3761
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------AA--------------------G-A-----------------------C---T-------G--------------G--------------------------------------------T--A---A----G-------------------GA--A--G- 3765
73_BG.DE.01.9196_01 ---------A--------------------A---C----------------------C---T----------------------G-----------C------------------------AG------------G---T----C--------T--------A------- 3774
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------AG-------C------------G-A-----------------------C---T-------------------G--G-----------------G------------------T-A--------A--G--G--------------G-----------T---- 3554
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -------A-------T--C-----------A--A----------------GA-----C---T----------------T--------------------------------------A---AG---------------G------C----------------A--T---- 3500
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---------A--------C------------G--C----------------A-----C---T----------------T--G--------G------------------------------T-A--G--------G--GT-------------------------T--G- 3441
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---C-----AA-------C------------G--C--G----G-----------T--C---T----------------------G--------------------------------T---T-A---G------GGA----------------------C--A--T---- 3634
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----------------G------------A--------------A--------T--C-----------G-----------------------G---------A------------------------------GG-----------G---------------------- 3420
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------------G-------------G----------G-------G------C-----------C-----------------------G---------------------------A-----------------------C----------------A--T---- 3429
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------------T--C--------------A-----------------AA----C---T----------------T-----G--A-----------------------------A---AG---------------G-----------------------A--T---- 3593
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------------GC--------------------------------------C-----------G-----------------------G---------A-----------------AA----------------------------------------------- 3390
87_cpx.CN.12.DH32 ----------G----T--------------A--A-----------------------C---T----------------T--------------------------------------A---AG------T---------------C----------------A--T---- 3608
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------------T--C-----------A-------------------G------C---T----------------T--------------------------------------A--------------------G------C----------------A--T---- 3450
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ----------A-------------------A---C-----C----------------C--T--------------------------A--------------------------------CT-------------------------------------------T---- 3645
O.CM.96.LA51YBF35 ---T--CCCTA----TC-A--G--------AG-A----C----------C-A--G-----C--------T--T--T--T-----C--A------------A--A----C--------A---AAA-AT--T--A-G---C------C----A--G------C----A---- 4322
O.CM.96.LA52YBF39 ---C--CCCTA----TC-A--G--------AG-AC-G-C----------C----G--C--TA-------T--T--T--T-----C--A--G---------A--A-------------A---AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A---- 4315
O.CM.99.99CMU4122 ---T--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C----A-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--K-----CC----A---- 3742
O.CM.x.pCMO2_3 ------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------CC----A-----T--------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------G-----A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--G-----CC----A---- 4309
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C----------C----G-----TA-------T--T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C--G--C-----A--------CC----A---- 3740
O.FR.06.RBF206 ---T--CCCTA-----C-G--G--------AG-AC---C--G------CC-A--A-----TA-------T--T--T--------C--A------------A--A-----------------AAA-AT--T--A-G---C-----CC----A---------C----A---- 4320
O.GA.10.10Gab1190 ------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G------GC----G-----T-----------T--T--T-----C--A------------A--A-------------A--CCAG-AT--T--A-G---C--G--CC----A--------CC----A--G- 3468
O.GA.11.11Gab6352 ---G--CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C---------C-----G-----TA-------T--T--T--T--G--T--A------------A--A-------------A--CAAG-AC--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A---- 3468
O.SN.99.99SE_MP1300 ---G--CCCTC----TC-G--G---------G-AC---C-C--------C----G-T---TA-------T--T--C--T-----C--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---C-----CC----A--------CC----A---- 4310
O.US.10.LTNP ------CCCTA----TC-G--G---------G-AC---C--G-------C----A-----CA-------T--T--T--T-----T--A------------A--A-------------A--CAAG-AT--T--A-G---T--G--CC----A--------CC----A---- 4232
N.CM.15.S4858 ---------A--G--A-GC-----------AG-AC-C-----------G--A--T-----CT----------T-----T-----T--------------G--GA----C-----------CT-A-----T---------T----C--G-----C-----C--A------- 3783
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------A--G--G-GC-----------AG-AC---------------GA--T-----CT-T--------T-----T-----T--------------G--G-----C-----------CT-A-----T--A------T----C--------T---------------- 3658
P.CM.06.U14788 ---C--CCCCY----GC-AA----------AG-AA-G-C---------------A--C--RT----------------------C--A--G--T-----RA-YA----Y-----------YAAR-AC--T--A-G---GT----C--G--A--C-----CC-A--A--G- 3728
P.FR.09.RBF168 ---C--CCCCC----GC-AA----------AG-AA-G-C---R--------A--A--C--AT----------------------C--A--G--T------G-TA----Y---Y--------AAA-AC--T--A-GR--GT----CC----A--C-----YC-A--A--G- 4292
CPZ.TZ.06.TAN5 ---C--TCCTA----AG-G--G--T--TC-A-----G-C-C----A-C-GCCA-A---T----------------T--T-----C--A-----C------G-------------G--T---AAAAAT--T--A------T----CC-G--------TAC-G-A-----G- 4370
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------A--G--------G--------AG-A--------G--A-----AAGT---A-CT----------------T------------------------A--------C--------T-A--G-----A-----T--T--CC-------C--------A--A--G- 4317
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---T--CCCCC----TC-G--G---------G-A--G-C-----------GA--A--C--T--C-----T--T--C--T--G--C--A--G---------A--A----C---C----A---AAA-AT--T--A-G---T-----CC----A--G-----CC----A---- 3727
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---C--CCCCC----AC-AA-G--------AG-AA-G-C------A--------G--C--AT----------------------C--A--G--T------G--A----C------------AAA-AC-------G---CT----------A--C------C----G--G- 3598

H
IV

Sequence
C

om
pendium

2018:H
IV-1

G
enom

es
73



HIV-1Genomes

H
IV-1/SIV

cpz
C

om
plete

G
enom

es
A

lignm
ents

B.FR.83.HXB2 AT.GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTAC 4426
Pol D_#_E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T
A1.CD.02.LA01AlPr -A.--C-----A-G---------C---------A------TC-----------T---------A----------G--------G-----------------C--A--------G--G-----------------------C------------------T-G-----C-- 4428
A1.CM.08.886_24 -A.--T-----------C-----C---------A-C-----------------T---------A----------G-----------------------------AT-------G--------A--------------------------G---------T---------- 3888
A1.ES.15.100_117 -A.--G--C--A-G---------------------------------------T---------A-------------------------T-----------C--A--------G--G--------------------------------G--G------T-------C-- 3895
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A.--------A-GG--------C-----------------------------T---------A----------G-------------A------------------------G--------------------------C--------G---------T-------C-- 3794
A1.PK.15.PK034 -A.--C-----A-GG----------------A---------------------T---------A-------------------------T-----------------------G--------------------------C--------G---------T-------C-- 4027
A1.RW.11.DEMA111RW002 -A.--------A-G---------C-----------------------------T---------A----------G-----------------------------A--------G-----------------------------------G---------T-------C-- 3777
A1.SE.13.078SE -A.--------A-G---------C--C------A-------------C-----T--------AA----------G--------------------------------------G-------C------------------C--------G---------T-G-----C-- 3634
A1.UG.11.DEMA110UG009 -A.--------A----------AC-----------------------------T--------------------G--------------------------------------G--------------------------C--------G--G--------------C-- 3775
A2.CM.01.01CM_1445MV -A.--------A-G----------------------------CA---C-----T---------A----------------------T------------------T-------G--------A--------------------------------------------C-- 3625
A3.SN.01.DDI579 -A.--------A-G---------C--C------A-------------------T---------A----------G-----------------------------A--------G---------------------------------------------T-------C-- 3624
A4.CD.97.97CD_KCC2 -A.--------A-G---------C---------A-------------------T--------------------------------T--------------------------G---------------------------------------------T----C--C-- 4422
A6.BY.13.PV85 -A.--------------------C-------A---G-----------------T---------A----------G-----------------------------A--------G-----T-----------G---------------------------T-------C-- 3889
A6.IT.02.60000 -G.--C-----A-----------C-------A---------------------T--------------------------------------------G-----AT-------G-----------------------------------G---------T-------C-- 4431
A6.RU.11.11RU6950 -A.--------A-----------C-------A---------------------T---------A----------G-----------------------------A--------G-----T--------C--G-----------------G---------T----C--C-- 3950
A6.UA.12.DEMA112UA024 -A.--C-----A-----------C-------A---------------------T---------A----------G------------------------------T-------------T-----------G-----------------G---------T---------- 4450
B.AR.14.DEMB14AR003 -A.--C-----------------------------------------------T---------A-------------G---A----------------------------G-----------------G-----------------------------GT---------- 4428
B.BR.10.10BR_MG035 -A.-----------------T-A---------------------------------------------------------------------------------------------------A-----------------------------------G----------- 3922
B.CU.14.14CU005 -G.--C-----------------------------------------A--------------AA-----------------------T------------------A---------------------------------C--------------------G-------- 3637
B.DE.13.366396 -A.-----------G--------------------------------------------------------------------------T-----------C-----------------------------------------------------------G-------- 3640
B.DE.13.947915 -A.--T-----------------------------------C-----------------------G-----------G-----------------------------------------------------------------------G--------------C----- 3646
B.DO.11.DEMB11DR001 -A.--------A--------T-A----------------------------------------A-----------------------------------------T-------------------------------T-------------------------------- 4392
B.ES.15.100600 -A.----------------------------A------------------------A------A-----------------------------------------------------------------------------------------------T---------- 3852
B.FR.11.DEMB11FR001 -A.------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------------------------------------- 3672
B.JP.12.DEMB12JP001 -C.--------------C--------------------------------------------------T------------------T---------------------------------------------------------------------------------- 3813
B.PH.15.DEMB15PH003 -A.--C--------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------C--------------------------------------T---------- 4440
B.RU.11.11RU21n --.--------------------------------------------------------------G--------------------------------------AA-------------------C-------------------------------------------- 3997
B.SE.15.102SE -A.--------A-----------------------------------------------------------------G--------------------G-------A---------------------G-----------------------------GT----C----- 3643
B.TH.10.DEMB10TH002 -A.-------------------A-------------------------------A-A--------------C----------------------------------------------------------------------------A--------------------- 3748
B.US.16.2609 -A.--C-----------------------------C-----------C---------------A----------------------T--------------------------------------------------------C--------------------C----- 3718
C.BR.11.DEMC11BR035 -A.--T--------------T--C-----------C-------A---G-----T-----G--CA----------------------T--------------------------G-------CA------------------------------------T---------- 3825
C.CN.10.YNFL19 -A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------C-----------------------T---------C----------------G-----------------------------------G---------T---------- 3779
C.DE.10.622166 -A.--T-----A--G--------C-----------------------G-----T--A-----CA----------------------T--------------------------G--------------------------C------------------T---------- 3631
C.ES.15.100_118 -A.--T-----C-----------C-------------------A---G-----T--------CA----------------------T-------------------A------G-------CA------------------------------------T---------- 3867
C.ET.08.ET104 -A.--G-----A----------AC------------------GA---G-----T--A-----CA----------------------T--T-----------------------G---------------------------------------------T---------- 3628
C.IN.15.NIRT008 -A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA-------T--------------T------AG-C---------A------------------------------------------G---------T---------- 3610
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -A.--C-----A-G---------C-----------G--------C--G-----T--------CA-------------------------------------------------G--------A--------------------------GG------------------- 4406
C.NG.10.10NG020523 -A.--T-----A----------AC-----------------------G-----T--------CA----------------------T--------------------------G--G-----A--------------------------G---------T----C----- 3614
C.NP.11.11NP016 -A.--------A--G--------C-----------------------C-----T-----------G--------------------T---------C-G--------------G-----------------------------------G---------T---------- 3598
C.PK.14.DEMC14PK009 -A.--G-----A--------T-----------G-----------------C--T--------C-----------------------T--T--------G-----------------G----CA--------G-----T-----------G-------------------- 3841
C.SE.15.100ET -A.--G-----A----------A-------------------GA---G---GGTA-A---T-A-----G-----------------T-----------------T--------G-----------------------------------G---------T----C----- 3631
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -A.--G-----A--G--------C-----------------------A-----T--------CA-------T--------------T-------------------A------G-----A--A--------------------------G---------T----C----- 4400
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -A.--------A-GG--------C--------G--------------------T--------CA-------------------------T--------G--C-----------G-----T-----------------T--C------------------T---------- 3751
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -A.--T-----A-----------------------------C-A---G-----T--------CA---------G---------------------------------------G--------------------------------------------GT-------C-- 3793
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -A.--G-----A-GG-------AC-----------------------G-----T--------CA-----------------------------------------T-------G--------------------------C--------G-------------------- 3775
D.BR.10.10BR_RJ095 -G.----------G---------C--------G---------G----G------A-A--------G--------------------T-----------------A-----------------A--------------------C---------------T-------C-- 3880
D.CD.03.LA17MuBo -G.--------C-----------C--------------------------------A--------G--------------------T------------------------------------------------------------------------T----C----- 4451
D.CM.10.DEMD10CM009 --.--------C-G---------C-----------------------C--------A--------GA--------------------------------------------------------------------------------------------T---------- 3801
D.CY.06.CY163 --.--------C----------AC--------------------------------A--------GA-------------------T--------------C--A-----------------------------------G------------------T---------- 3634
D.KE.11.DEMD11KE003 -A.-----------G--C----AC--------G-----------------------A--------G--G-----------------T-----------G--C-----------------T---------------------------------------T---------- 3776
D.SE.12.077UG -A.--------------------C--C--------------------------------------G--------------------------------------------------------------------------C------------------T---------- 3640
D.TZ.04.CO6405V4 -A.-------------------AC--C----A------------------------A--------G--------------------T------------------------------------------------------------------------T-------C-- 3640
D.UG.10.DEMD10UG004 -A.--------------C----AC-----------------------------T--A-----A-----------------------T---------------------------------T----------------T---------------------T---------- 3764
D.UG.11.DEMD11UG003 -A.--------------C--T-AC---------------------------------------A-------------------G--T--------------------------------TT------------------------------------------------- 3781
D.YE.02.02YE516 -A.--C-----C-----------C--------------------------C---A-A--------G-----------G--------T--------C-----C--A-A----------------------------------------------------T---------- 3637
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -A.--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T--------------------------G-----------------------------------G---------T-G-------- 3637
F1.AR.02.ARE933 -A.--C-----A----------A------------------------------T--------------------------------T------------------T-------G-----------------------T---------------------T---------- 3720
F1.BR.11.DEMF111BR037 -A.--------A----------AC-----------------------------TA-A-----------------------------T-----------G-------A------G--------------------CA-T-----------G---------T---------- 3930
F1.CY.08.CY222 -A.--------A-----------C-----------------------------T------------A--------A----------T----------G---------------G--G--------------------------------G---------T---------- 3619
F1.ES.11.VA0053_nfl -A.--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T--------------------------G-----------------------T-----------G---------T---------- 3850
F1.FR.04.LA22LeRe -G.--C-----A-G-----------------------------A---------T--------------------------------T--------C--G--------------G---------------------------------------------T----C----- 4306
F1.RO.03.LA20DuCl -A.--------A--------T-AC-------A---------A-----------T--------------------------------T--------------C-----------G--G--------------------------------G-------------------- 4465
F1.RU.08.D88_845 -A.--------A--G-----T-AC-----------------------------T-----C--------------------------T--------------------------G-----------------------------------G---------T---------- 3885
F2.CM.10.DEMF210CM007 -A.--------A----T-----AC--------------------------------A--------G--------------------------------------A--------G-----------A--------------C----------------------------- 3773
F2.CM.11.DEURF11CM026 -A.--------A----------AC-------AG--------------------T--A------A-------------------------------------------------G--------------------------C--------G--------GT----C----- 3749
G.CD.03.LA23LiEd -A.--T-----A-G---------C-------------------A-------TGT--A------A-------------------------------------------------G---------------------------------------------T----C----- 4438
G.CM.08.789_10 -A.--------A-G---------C-----------G-------A---------T-----------------------------G-----------C-----------------G-------------------------A-------------------T---------- 3886
G.CM.10.DEMG10CM008 -A.--------A-G------T-AC-------------------A---------T---------A-------------------G-----------C-----------------G--------A-----------------------T------------T-G-------- 3807
G.CN.08.GX_2084_08 -A.--------A-G---------C---------------------------------------A-------------------G--------------G--------------G--G--------------G--------C------------------T---------- 3666
G.CN.16.224GX -A.--------A-G--------AC---------------------------------------A-------------------G--------------G--------------G--G--------------G--------C------------------T---------- 3652
G.ES.14.EUR_0033 -A.--C-----A-G--------C---------------------------C--T-----------------------------G---T----------------A--------G--------------C-----------------------------GT---------- 3842
G.GW.08.LA57LmNe -A.--------A-G---------------------------------------T-----------G-----------------T--------------------A--------G--------------C-----------------------------GT---------- 4443
G.KE.09.DEMG09KE001 -A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G-----------------------------------T--------T------------------------------T---------- 3801
G.NG.12.12NG060409 -A.--------A-G-----------------A---------------------T--------------G-----------------------------G-----------------G-----A------------------------------------T---------- 3625
H.CD.04.LA19KoSa -G.--------A-G--------A------------------------------T--A------A-------------------G-----------------------------G--------A-----------------------C------------T---------- 4469
H.CF.02.LA25LeMi -A.--------A-G--------AC--------G--------C-A---------T---------A----------------------T--------------------G-----G-----------------------------C---------------T-G-------- 4260
J.CD.03.LA26DiAn -A.--------A-----------C-----------------------------T--A-----------------------------T------A----------------G--G--------A-----------------C-----------C------T----C----- 4435
J.CM.04.04CMU11421 -A.--------A-G------T--C-----------------------------T--A------A----------------------------------------------R--G-----------------------Y-----------R---------T---------- 3932
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -AA--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T--------------------------G--------A--------------------------G--------GT---------- 3623
K.CM.96.96CM_MP535 -A.--------A--------T-AC--C--------------------------T---------A-------C--------------T--------C-----------------G--------A------------------------------------T---------- 3622
01_AE.CM.11.1156_26 -A.--------A-G---------C---------A-------C------------T-----------A-------G------------T----------------A--------G-----T--A-----------G-----------------------------C--C-- 3776
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -A.--G-----A-G------T--C---------A-------------------TT-------C-----G-----------------------------------AG-------G-----T--------------G--------------G---------T-------C-- 3736
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT-------------------G-----------------------------A--------G-----T-----------------------------G---------T----C--C-- 3616
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A.--C-----A-G---------C---------A-------------------TT--------A-----------A-----------CAA--------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C-- 3902
01_AE.MM.14.fKSDU26 -A.--T-----A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-----------------------------A--------------T--------------------C--------G---------T-------C-- 3610
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A--A----T--------------------------------AT-------G-----T---------------------------------------T-------C-- 4366
01_AE.SE.12.070SE -A.--T-----A---------------------A-C-----------------TT--------A----------G-------------A----A----------AT-------G-----T--------------G--------------G--------GT-------C-- 3604
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -A.--------A-G---------C---------A----------------C--TT--------A----------G-------------A---------------A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C-- 3723
01_AE.TH.11.40436v09_04 -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-------------A---------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C-- 3620
01_AE.TH.90.CM240 -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G---------A---A---------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C-- 4000
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -A.--G-------G---------------------------------------T---------A-------------------G---T-------------------------G---------------------------------------------T---------- 3793
02_AG.DE.09.701114 -A.--T-----A-G---------C--------------------------C--T---------A-------------G-----G-----------------------------G---------------------------G-----------------T---------- 3637
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -A.--T-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G-----------------------G-----G---------------------------G-----------------T---------- 4091
02_AG.KR.12.12MHR9 -A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A-------------------G-----------------------------G---------------------------------------------T---------- 4085
02_AG.LR.x.POC44951 -A.--T-----A-G---------C-----------------A--------C--T---------A-------------------G-----------------------------G-----------------------------------G---------T---------- 4421
02_AG.NG.12.12NG060304 -A.--T-----A-G--T------C-----------------------A--C--T---------A-------------------G--T--T-----------------------G---------------------------------------------T---------- 3626
02_AG.NG.x.IBNG -A.--G-----A-G---------C-------AG--------------------T---------A-------------------G---------------------A-G-----G---------------------------G-----------------T---------- 3951
02_AG.PK.15.PK032 -A.--G-----A-G---------C-----------------------------T---------A------------------------------------------A------G---------------------------G-G---------------T---------- 3988
02_AG.SE.14.098GN -A.--G-----A-G---------C---------------------------T-T---------A-------------------G--A-------------------A------GA----------------------T---------------------T---------- 3619
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B.FR.83.HXB2 AT.GAACATGAGAAATATCACAGTAATTGGAGAGCAATGGCTAGTGATTTTAACCTGCCACCTGTAGTAGCAAAAGAAATAGTAGCCAGCTGTGATAAATGTCAGCTAAAAGGAGAAGCCATGCATGGACAAGTAGACTGTAGTCCAGGAATATGGCAACTAGATTGTAC 4426
Pol D_#_E__H__E__K__Y__H__S__N__W__R__A__M__A__S__D__F__N__L__P__P__V__V__A__K__E__I__V__A__S__C__D__K__C__Q__L__K__G__E__A__M__H__G__Q__V__D__C__S__P__G__I__W__Q__L__D__C__T
02_AG.SN.13.9580 -A.--G-----A-G------T--C-----------------------------T---------A-------------------G-----------------C---T-----------------------------------------------------T---------- 3804
03_AB.RU.97.KAL153_2 -A.------------------G-------------------------------------------G--------------------------------------AT-------------------C-------------------------------------------- 3652
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A.-------------------A---C--------------------------T------T-A--G-----------G--------T------A-------------------G--------------------G--------------G--------GT---------- 3792
05_DF.BE.x.VI1310 --.-----------------T--C-----------------------------T--------------------------------T-----------G------T-----------------------------------------------------T---------- 3808
06_cpx.AU.96.BFP90 -A.--T-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A-------------------G-----------C-----------------G--------A--------------T-----------G---------T-------C-- 4454
07_BC.CN.98.98CN009 -A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------C--------------------G--T---------C----------------------------------------------------G---------T---------- 3758
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T---------C----------------------------------------------------G---------T---------- 3606
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A.--------A-G------T--C-----------------------------T-----------------------------G-----------------------------G---------------------------------------------T---------- 3628
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A.--G-----------C----AC-----------------------------------------G--------------------T-----------------------G---------T----------------------C---------------T---------- 3805
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A.--------A-G---C-----C--C-----------------------C--T---------A-------G--G--------------T---------------T-------G--------T------------------------------------T---------- 3790
12_BF.AR.99.ARMA159 -G.--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G--------------G-----------------------T-----------G---------T----C----- 4431
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -A.--T-----A-G---------C---------A-------------------T--A--------------------------G-----T-----------C-----------G-------C-------------------------------------T---------- 3831
14_BG.ES.05.X1870 -G.--G-----A-G--------A---------------------------C--TA-A--------------------------G--------------------AT-------G--G-----------C-----------------------------GT---------- 3893
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G--------G--------------------A--------G--G--T-----------------------------G---------T-------C-- 3825
16_A2D.KR.97.97KR004 --.--------A-----C-G----------------------CA---C-----T-----------G--------------------TT-----------------G-------G---------------------------------------------T-------C-- 3789
17_BF.AR.99.ARMA038 -G.--------A--G-------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G--------G-----G------------------A----T-----------G---------T-------C-- 3640
18_cpx.CU.99.CU76 -A.--------T----------AC-----------------------------TT-------A--------------G--------T--------------------------G-----------------------------C-----G---------T----CC---- 3731
19_cpx.CU.99.CU7 -A.--------A-----------C-----------------------------T---------A----------G--------G-----------------------------G-----T---------------------------------------T-------C-- 3652
20_BG.CU.99.Cu103 -A.--------A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------G-----G-----------------------------G--------------C------------------------------T----C----- 3892
21_A2D.KE.99.KER2003 -A.--------A------------------------------CA---C-----T--A------A----------------------T--------------------------G-----------------------------------------------------C-- 3631
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -A.--C-----ACG---------C--------GA------T------------T---------A----------G--------G---------A----------A--------G--------A-----------------C--------G---------T-------C-- 3634
23_BG.CU.03.CB118 -A.--G-----A-----------C-------A---------------C-----T-----------------------G-----G-----------------------------G--------------C------------------------------T---------- 3869
24_BG.ES.08.X2456_2 -A.C-G-----A-G---------C--------G--C-----------------T--A--T-----------------G-----G-----------------------------G--------A-----C------------------------------T---------- 3877
25_cpx.CM.02.1918LE -A.--G-----A-G---C-----C-----------------------------T---------A-------------------G---------------------T-------G------C--------------------------------------T---------- 3634
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -A.--C-----A-------------------------------A------------A------A-------T---------A-------------------------------G--------A---------------------------G--------T-------C-- 4431
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A.--G-----A-G---------C-----------------C-----------T---------A-------------------G---------------------T-------G--------------------G--T-----------G---------T---------- 4417
28_BF.BR.99.BREPM12609 --.------------------------------T------A---------------A------A----------------------------------------------------------------------------------------------G----------- 3792
29_BF.BR.01.BREPM16704 -G.--------A----------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G--C---G-------------------------------T-----------G---------T----C----- 3827
31_BC.BR.04.04BR142 -A.--G-----A-----------C-----------------------G-----T--------CA-------------------------------------------------G-------CA------------------------------------T---------- 3898
32_06A6.EE.01.EE0369 -A.--G-----A-G---------C-----------C-------A---------T---------A-------------------G-----------C-----C-----------G-----------------------------------G---------A-------C-- 4061
33_01B.ID.07.JKT189_C -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT-------CA----------G-------------AT--------------A--------G-----T--------------G------------------------G-------C-- 3727
34_01B.TH.99.OUR1969P -A.--------A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-------------A---------------A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C-- 3628
35_AD.AF.07.169H -A.--------ACG---------------------------G-----------T---------A----------G-------------A---------------A--------G-----------------------------------G--G------T-------C-- 3626
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A.--T-----A-G---------C-----------------------------T---------A----G--------------G-----------------C-----------G---------------------------------------------T---------- 3631
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A.--T---A-A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------------G---------------------T-------G-----T--------------G-----C--------------------G-----C-- 3616
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -G.--------A--G-------AC-----------------------------T--------------------------------T-----------G--------------G-----------------------T---------------------T---------- 3849
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -A.--G----------------A---------------------------------A------A----------------------T-----------------------------------------------------------------------G-----C----- 3903
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --.--G-----A--------------------------------------------A------------------------------------------------T----------G-----------------------------------------G----------- 3909
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -A.--------A--G--------C-----------------------------------------G--------------------T------------------T--------------T-A------------------------------------T---------- 3658
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -A.--T--------G----------------A----------------------A-A--------G---------------A-----T---------------------------------------------------------------------------------- 3974
43_02G.SA.03.J11223 -A.--G--Y--A-G---------C---------------------------G-T-----C-----------------------G----------------------A----------------------------------------------------T---------- 3951
44_BF.CL.00.CH80 -G.--C-----A-----------C-----------------------------T---------A--A--------------A----T--------------------------G-----------------------T---------------------T---------- 3868
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A.--------A-----------C-----------------------------T--------------------G-----------------------------AT-------G-----T---------------------------------------T-------C-- 4412
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -C.--------A-----------C-----------------------------T--A-----------------------------TGC---------G--------------G-----------------------T-----------G---------T---------- 3864
47_BF.ES.08.P1942 -A.--------A----------A---------G--------C------------A-C--------G-----------G----------------------------A--------------------------------------------------------------- 3865
48_01B.MY.07.07MYKT021 -A.--C-----A-----------C--------------------------C--TT--------A--A-------G--------------T--------------A--------G-----T--------------G------------------------T-------C-- 3631
49_cpx.GM.03.N26677 -A.--------A-----------C-----------------------G-----T--------CA----------------------T-----------G--------------G--------A------------------------------------T---------- 3848
50_A1D.GB.10.12792 -A.--C-----A-G---------C---------A-------------------T--A-----------------G--------G--------------------A--G-----G--------------G-----------C--------G---------T-------C-- 3833
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -A.--C-----A--------------------------------------------------G--G--------------------T---------------------------------C------------------------------------------------- 3633
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -A.--------A-G---------C-----------------------------TT-----------A-------G-----------------------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C-- 3740
53_01B.MY.11.11FIR164 -A.--G-----A-G---------C---------A-------------------TT--------A----------G-----C-------A---------------A--------------T-----------------------------G---------T-------C-- 3766
54_01B.MY.09.09MYSB023 -A.-------------------A---------------------------------A--------------------G-----------------------------------------------------------------C-------------------------- 3828
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A.--C-----A-G-------------------A-------------------------G--------------G--------------T---A------------------------------------------G--------------------------------- 3736
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -A.--C-----A-----C-----C---------A-------------------T-----------------------------G-----------------------------G-----------------------T---------------------T---------- 3777
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A.--T-----A-GG--------C-----------------------C--------------CA----------G---------------------C---------A------G--------------------------C--C-------------------------- 3610
58_01B.MY.09.09MYPR37 -A.--C-----A-G---------C---------A-------------------TT-A------A----------G-------------A------------C--A--------G-----T--------------G--------------G---------T-------C-- 3771
59_01B.CN.09.09LNA423 -A.--------A-G---------C-----------G------------------T--------A--A-------G-----------------------------A--------G-----T---------------------------------------T---------- 3610
60_BC.IT.11.BAV499 -A.--T-----A-----------C-----------------C-A---G-----T----T---CA----------------------T------------------T-------G-------CA-----------------------------T------T---------- 4383
61_BC.CN.10.JL100010 -A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T------A--C---------A------G-------G---------------------------G---------T---------- 3847
62_BC.CN.10.YNFL13 -A.--G-----A-GG--------C-----------------C-----C-----TA-A------A----R-----------------T---------C----------------G-----------------------------------G---------T---------- 3755
63_02A.RU.10.10RU6637 -A.--C-----A-G---------C-------------------A---------T---------A-------------------G-----------------------------------T--A------------------------------------T---------- 3967
64_BC.CN.09.YNFL31 -A.--G-----A--G--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T---------C----------------G-----------------------------------G---------T---------- 3780
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A.--G-----A--G-----T-AC-----------------------C-----T--------CA----------------------T--------------C--------------G--------------------------C---------------T---------- 3797
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -A.-------------------------------------T------------------------G-----C---------------------------------A--------------C-------G--------------C--------------G----------- 3769
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -A.-------------------------------------T------------------------G-----C---------------------------------A----------------------G-----------------------------G----------- 3760
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-A.--G----------------------------------T------G---------------A----------G-----------------------------A--------G-----T-----------------------------G---------T-------C-- 3793
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -A.-----------------------------G--------------C----------------------------------------A---------------------------------------------------------------------G-----C----- 3882
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -A.--------------C--T-A---------G--------------------------------G-----------G--------------------------A----------------------------------------------------------------- 3930
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -A.--------A----------AC-----------------------------T---------------------------------------------------T-------------------------------------------------------G-------- 3934
73_BG.DE.01.9196_01 -A.--C-----A-----------------------------------------T-----------------------------G--------------------A--------G--------------C-----------------------------GT---------- 3943
74_01B.MY.10.10MYPR268 -A.--------A--G-------AC-----------------------------TT-------C--------------------------T--------------A--------G-----T--------------G--------C-----G---------G-------C-- 3723
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -A.-----------G--------C-----------------------C-----TT-------CA-------------------G--T---------C-------A--------------------------------------------G---------T---------- 3669
78_cpx.CN.13.YNTC19 -A.--C-----A-G---------C---------A------T------------TT--------A-------------------------------------------------G-----T--------------G--------------G---------T-------C-- 3610
79_0107.CN.15.SX15DT013 -A.--G-----A-G------T--C-----------------------------TT-------CA--A-------------C-----------------------AT-------G-----T-----------------------------G---------T---------- 3803
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -A.--T-------G------------C------A-C-----------------T--A------R----G-----------------------------G------G-------------------------------------------G---------T---------- 3589
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -A.--G-----A-GG-----T--C-----------------------C-----T--------CA-------------------G--T------A--C----------------------------------------------------G-------------------- 3598
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -A.--G-----A--G--------C-----------------------C--C--TT-------CA-------------G-----G--T---------C-------------------------------------------C--------G---------T---------- 3762
86_BC.CN.13.15YNHS18 -A.-------------------A---C---------------------------A-A--------G-----------------------------------------------------T-----------------------C-------------------------- 3559
87_cpx.CN.12.DH32 -A.--G-----A-GG--------C-----------------------------T--------CA-----------------------------------------T-------------------------------T-------------------------------- 3777
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -A.--G-----A-GG--------C-----------------------C-----T--------CA----------------------T---------C----------------G--------------------------C--------G---------T---------- 3619
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -A.--------A----------AC-----------------------------T--A-----------------------------T-----------G--------------G-----------------------T-----C----C----------T---------- 3814
O.CM.96.LA51YBF35 -G.--T-----A--------T--C------------T-A--------C---GGAT-A-----A-----------------CA-T-TT-AT---CC---------TA-G-----G-----A--------T--G--------C-------AGG--------A-G-----C-- 4491
O.CM.96.LA52YBF39 -A.--T-----T--------T--C------------T-A--C-----C---GGA--A-----A--G--G--C--G-----TA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-----C-- 4484
O.CM.99.99CMU4122 -A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-------C-- 3911
O.CM.x.pCMO2_3 -A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGA--A-----A--G-----C--G-----CA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----A-CT-----T--G-------AC------AA-G--------A-------C-- 4478
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -A.--T-----A--G-----T---------------T-A--------C---GGA--A-----A--G--G--C--------CA-T--T------CC---------TA-------G-----A--T-----T--G--------C-------A-G--------A-G-------- 3909
O.FR.06.RBF206 -A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GGAT-A-----A--------C--G--G--CA-T-----T---CC------C--TA---G---G-----A--------T--G--------C-------AGG--------A-G--C--C-- 4489
O.GA.10.10Gab1190 -A.--T-----A--------T--C-------A----T-A--C-----A---GGA--A-----A--G--G--C--G-----TA-T--TT-----CC---------TA---G---------A--T-----T--G--------C-------A-G-G------A-G-----C-- 3637
O.GA.11.11Gab6352 -A.--T-----A--G-----T--C------------T-A--------C---GG-A-A---G-A--G--G--C--G-----TA-T--T--T---CC----------A-------G-----A--T-----T--G-------AC------------------A-G-------- 3637
O.SN.99.99SE_MP1300 -A.--T-----A--G-----T--C------------T-A------------GGAT-------A--G--G--C--------CA-T--T-AT---CC---------TA-------G-----A--T-----T--G-------AC-------A-G--------A-------C-- 4479
O.US.10.LTNP -A.--C-----A--G-----T----------A----T-A--------A---GGAT-A-----A--G--G--C--G-----TA-T--T------CC---------TA---G---G-----A--C-----T--G--------C--C----A-G-------GA-G--C--C-- 4401
N.CM.15.S4858 -G.--T-----A-G------------------------------------------A--C--C-----G--------------------------C-----C-----------G--------A--------G--CA-T------------G-------GT----C----- 3952
N.FR.11.N1_FR_2011 -G.--T-----A-G---------------------------C------------T-A--C--CA----G--------------------------C-----C-----------G--------------------CA-T------------G-G-----GT---------- 3827
P.CM.06.U14788 -G.--T-----A-----------------------CC-A--------R---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT--CCC---------TG-------G-----------------G--------C-----------T--------G--C----- 3897
P.FR.09.RBF168 -R.--T-----A-------------------A---CC-A--------C---GG---T-----AA----G--------G--TA-YAA--AT---CCC--------TG-------G-----------------G--------C-----------T-----R--G--C----- 4461
CPZ.TZ.06.TAN5 -A.--T-----T-------------------A---TT-A---GA---A-A---T--T--C--A--T-----T--------TA-T--TCAA--CCC------C--CA-----------T----------G-----G-------------A-G-G------A----C--C-- 4539
CPZ.US.85.US_Marilyn -A.--C-----C--------T----------C---T-----C--------------------A--G--C--T--G--G-----G----------------------C---------G-----A-----G--G-----T--C--------T--C-----G----------- 4486
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -G.--T-----A--------T--C--------G--GT----C-----C---GGA--------A--G-----C--------CA-T--T-----CCC---------TG-G-----G-----T--------T--------T--C--------G-----------G--C--C-- 3896
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A.--T--------------T-----C-----GA-CT-A--C-----C---GGG--T-----AA----G--------G--TA-TAA---T--CCC------C--TG----G-----------------G--G--G-----C------------------T-G--C----- 3767
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B.FR.83.HXB2 ACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCG 4596
Pol __H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__
A1.CD.02.LA01AlPr ----C-------------G---T-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--T-----------C------A 4598
A1.CM.08.886_24 ----C-------------A--------------C--------------C---C----------------C--------------A-----G--------C-----GC-G--GC-----------------------GT-G----C--A---------------------A 4058
A1.ES.15.100_117 ----C-G-----------A--T-----------C--------------C--------------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT-G-G--C--A--------TCC----------A 4065
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----C-------------A--T--------------------------C--------------G-----C--------------A--A--G------------A-AC---G-------------------------GT------C--A---------CC---C--T-T-A 3964
A1.PK.15.PK034 ----C-G---------A-A--T-----------C--------------C-----------------C--C--------------A--A--G--------C-----GC----G------------------------GT-G----C--A-----------T---------A 4197
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----C-------------A--------------C-----G--------C--------------------C--------------A--A--G--------C-----GC----------------G------------GT-G----C--A-----------------T---A 3947
A1.SE.13.078SE ----C-------------A--T--A--------C--------------C-----G--------------C--------------A-----G--------C-----A--------------G---------------GT-G----C--A--------A------------A 3804
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----C-------------A--T-----------C--------------C-----T--------------C--------------------GG-------C-----AC-----------------------------GT-G----C--A--------TG----C----T-A 3945
A2.CM.01.01CM_1445MV ----C----------------------------C--------------C-----------------C--C--------------A--A---------------A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC----------A 3795
A3.SN.01.DDI579 ----C-------------C--TA-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----GG-------C--C--GC-----------------------------GT------C--A--------------C------A 3794
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----C-----------------T----------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT---------A-----------T---------A 4592
A6.BY.13.PV85 ----C-------------A---A-A--------C--------------T--------------------C--------------A--------------C--C--GC-G----------------------------T-G----C--A--T------CC----------A 4059
A6.IT.02.60000 ----M-------R-----A--------------AM-------------C-----------------------------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A--T------------------A 4601
A6.RU.11.11RU6950 ----C-------------A---A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A--T------CC----------A 4120
A6.UA.12.DEMA112UA024 ----C-----------A-A---A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT-G----C--A--T------CC---------TA 4620
B.AR.14.DEMB14AR003 ---C-----------------T--------G--G-----------------------------------------------------A-----------C-----CC----------------G-----------------------A--T------CC----------A 4598
B.BR.10.10BR_MG035 ----------------------A-------------------------------------------------------G--------A--------C--C---------------------------------------C-------A---------CC----------A 4092
B.CU.14.14CU005 ------------------------------------------------------------------------------G--------A-----------C-----C--------------G------------------------------------CC----------A 3807
B.DE.13.366396 ----------------A----------------C--------------------------------------------G--------------------C--C--C------------------------------GT---------A---------------------A 3810
B.DE.13.947915 ----C-----------A-C--------------C-----------------C-----------------------------------------------C---A-C---------------------------------C-------A---------CC--------T-A 3816
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------------A-C-----------------------------C-----------------------------G-----------C--------C-----C-------------C------------C---GT---------A--------T------------A 4562
B.ES.15.100600 ------------G--GA----TT----G--------------------C-----------G-----------------G-----A--------------C-----C------------------------------GT---------A---------------------A 4022
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------A-------------------------T-----------------------C--C-----------------------------C--C--C-----------------------------------------A---------------------A 3842
B.JP.12.DEMB12JP001 ---C-----G------A-------------------------------------------------C-----------------A--------------C---A-C-----G-----------------------------------A--T------------------A 3983
B.PH.15.DEMB15PH003 ----------------A-------------------------T-----------------------C--------------------------------C--------G--G-----------G-----------------C-----A---------CCT---------A 4610
B.RU.11.11RU21n ----------------A-----T-A-----------------------------------------------------------A------------------A-C-----------------G------------GT---------A---------------------A 4167
B.SE.15.102SE ----------------A----------------A-----------------------------------C--------------A--------------C---A-C---------------------------------G-------A--T-----TCC------T---A 3813
B.TH.10.DEMB10TH002 ---C-----------------------------------------------------------------C--------G--------A-----------C--CA-C-----------------------------------------A--T------------------A 3918
B.US.16.2609 ----------------A-------------------------------G--------------------------------------A---------------A-C------C----------------------------------A--T------CC--------T-A 3888
C.BR.11.DEMC11BR035 ----------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3995
C.CN.10.YNFL19 ----------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--G-----C---A-AC-------------C-----------C---GT---------A--------T--T---------A 3949
C.DE.10.622166 ----------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A------------------A-AC-------------------------C---GT---------A-----------T---------A 3801
C.ES.15.100_118 ---CC-----------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------C---GT-G-------A--T--------T--------TA 4037
C.ET.08.ET104 ---C--------------C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-ACA-AC-------------------------C---GT---------A---------CCT---------A 3798
C.IN.15.NIRT008 ----------------A-C-----A--------C--------------C--C--G--------G--------------G-----A--A-----------C---A-AC-------G-----------------C---GT---------A--------T--T-------T-A 3780
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C--------G---A-C--------------C-----------------C--------------C--C---A----------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C---GT---------A---------CCT-----T---A 4576
C.NG.10.10NG020523 ---C------------A-C---A-A--------A--------------C--C-----------G--C--C---A-------------A-----------C-A-A-AC----------------------T--C---GT---------A-----------T---------A 3784
C.NP.11.11NP016 C---------------A-C--------------C--------------G--C-----G---------------T----------A--A-----------C---A-A-----------------G--------C---GT---------A--------T--T---------A 3768
C.PK.14.DEMC14PK009 ----------------A-C---A-------------------T-----C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-A------C-------------------T---GT---------A--------T--T---------A 4011
C.SE.15.100ET ---C--------------C-----------T-C---------A-----C--C-----------G--C-----------------A--------------C---A-A--------------G-----------C---GT---------A-----------T--C--T---A 3801
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------A----------------C--------------C--C-----------G----------A---------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------T---GT------C--A-----------A---------A 4570
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ----------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-AC-------------------------C--TGT------C--A--------G--T---------A 3921
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----------------A-C--------------C-----G--------C--C-----------G--------------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT------C--A--T--------T--C------A 3963
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------C---T----------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C-A-A-A-----------------------G--C---GT------C--A--------G--T---------A 3945
D.BR.10.10BR_RJ095 ---C--G---------------A-A-----------------------C-----------------------G-A------------------------C-----C------------------------------GT-G-------A-----------A-------TTA 4050
D.CD.03.LA17MuBo C---------------A--G----------------------------C--------------------------------------------------C--CA-C-----GC-----------------------GT-G-G-----A-----------------T---A 4621
D.CM.10.DEMD10CM009 ----C-------G---A-------------------------------C-----------------------------------A--------------C---A-C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A 3971
D.CY.06.CY163 ----C-------------------------------------------C------------A----------------------A--------------C-----C------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A 3804
D.KE.11.DEMD11KE003 ------------G--------------------C--------------C-----------------------------------------------C--C-----C--G---------------------------GT-G-------A--T-----T--------T--TA 3946
D.SE.12.077UG ------------------------------------------------C-----------------------------------------------C--C-----CC-----------------------------GT-G-------A---------CC---------TA 3810
D.TZ.04.CO6405V4 ----------------A----------------G--------------C--------G--------------------------A--------------------------G-----------------------------------A---------------------A 3810
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------------A----------------C--------------C-----------------C--------------------------------------C------------------------------GT-G----C--A-----------A--------TA 3934
D.UG.11.DEMD11UG003 ------------G--------------------C--------------C-----------------------------------------------C--C---A-C------------------------------GT-G-------A-------------------T-A 3951
D.YE.02.02YE516 ----C-----------A-------------------------------C--------------------------------------------------C------------------------------------GT-G-G-----A-----------------T---A 3807
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------------------A-------T--G--------T-----C-----------------C-----------------A--------T--C--C--CA-AC----G-------------------------T---------A---------------------A 3807
F1.AR.02.ARE933 ---------------------------------C--------T--------CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-------------------C---------------A--------TCC----------A 3890
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------------A----------------C--------T-----G--C-----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------G-----------------------A----------C---C------A 4100
F1.CY.08.CY222 -----------A----A-C--------------C--------T-----------------------C-----------------AA----------C--C--CA-A-------------------------------T---------A---------------------A 3789
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------------A-C--------------C--------T-----G--C--------------------------------A--A--------C--C--CA-AC-G--------------------------------------A---------CC---C------A 4020
F1.FR.04.LA22LeRe ----------------A----T-----------C--------T--------C-----------------C--------------A-----C-----C--C--CA-AC----G-------------------------TG--------A---------------------A 4476
F1.RO.03.LA20DuCl ----------------A----------------C--------T-----------------------C-----------------A-----------C--C--CA-AC----G-----------------T-------G---------A---------------------A 4635
F1.RU.08.D88_845 ----C-----------A-C-----T--------C--------------C--------G-----------C--------------A-----------T--C--CA-AC----GC------------------------T---------A--------------------TA 4055
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----C-----------A----------------C--------T-----C--------------G-----C--------------A--A--------C--C--C--AC----G--G----------------------T---------A-----------T---------A 3943
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----------------------T----------C--------T-----C--------------------------T--------A-----------T--C--CT-A----G--------------------------T---------A--------T------------A 3919
G.CD.03.LA23LiEd ----------------A----------------C--------------C-----G--------------C--------------A------------------A-A------------------------------GT---------A---------------------A 4608
G.CM.08.789_10 ---C--------G---A----------------C--------------T--C--G--------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G------------GTG--------A---------CCA-------T-A 4056
G.CM.10.DEMG10CM008 ---C--------GC--A-----T----------C-----------------------------------C--------------A------G-------C--CA-A-----------------G------------GTG--------A-----------G---------A 3977
G.CN.08.GX_2084_08 ----------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A-------------------------------T---------A---------------------A 3836
G.CN.16.224GX T---------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A-----------------------------GGT---------A---------------------A 3822
G.ES.14.EUR_0033 ----------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A-------------TC---A-A-----------------G--------G----TG--------A--T------------------A 4012
G.GW.08.LA57LmNe ----------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G----T---------A--T------CC----------A 4613
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------------A----------A--------------C-----------------C--C--------G-----A------G-------C---A-AC-----C-G--------G--------G---GT---------A-------------------T-A 3971
G.NG.12.12NG060409 ----------------A-------A--------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A-----------------G------------GTG--------A--------------------TA 3795
H.CD.04.LA19KoSa ------------G-----C--T--A-----G--C--------T-----C--------------------C--------------A--------------C---G-A--G-----------C----------------TG--------A--------------------TA 4639
H.CF.02.LA25LeMi ---------------------T-----------C--------------C-----------------C--C--------------A--------------C---A-A------C-------C---------------GTG--------A--------------------AA 4430
J.CD.03.LA26DiAn ----------------A-------------------------------C--------------------C--------------A-------------TC---A-A-------------------------------T---------A--------GG----C----T-A 4605
J.CM.04.04CMU11421 M---------------A-------------------------------Y--------------------Y--------------A-------------T---YA-A-----------------R------------GTR--------A--------------C------A 4102
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------------A-------A-----------------T-----C--------------------C-----------G--A-----------C--C--CA-AC---------------------------G-GT---------A---------------------A 3793
K.CM.96.96CM_MP535 ----------------A----------------C--------T--C--C--------------------C-----------G--A--A--------C--C---A-AC-----------------------------GT---------A----------C----------A 3792
01_AE.CM.11.1156_26 ----C-----------A-C--------------C--C--G-----------------------------C--------------AAGT--G--------------G----------------------------G-GT-G----C--A--------T------------A 3946
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----C-----------A-C--------------C--C--G--T--------------------------C--------------A--------------C--C--GC-----------------------------GT---------A--------T------------A 3906
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----C-----------A-C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3786
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----------------A-C--------------C--C--G---------------A-------------C--------------A-----T--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A-----C--T-----C------A 4072
01_AE.MM.14.fKSDU26 ----C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G-----------C--AC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3780
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ------------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------AAC---G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 4536
01_AE.SE.12.070SE ----C-------------C--------------C-----G-----------------------------A--------------A-----G--------C--C--GC-----------------------------GT------C--A-----C--TCC----------A 3774
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----C-------------C--------------C--C--G------------------------A----C--------------A-----G--------C--C--GC-------G---------------------GT------C--A-----C--T------------A 3893
01_AE.TH.11.40436v09_04 ----C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A--------------C-----GC-----C----------G------------GT------C--A-----C--T------------A 3790
01_AE.TH.90.CM240 ----C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----C-----------------------GT------C--A-----C--T------------A 4170
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------G---------T----------C--------------T--------------------C--------------A-----G-------TC--CA-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A 3963
02_AG.DE.09.701114 ---------------------------------C--------A-----C--------------------C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A---------------------A 3807
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------G---A-----T-A-----C--C-----------C--C--------------------C--------------A-C---G--------C--CA-A------------------------------GT------C--A---------------------A 4261
02_AG.KR.12.12MHR9 ----------------A----------------A--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A 4255
02_AG.LR.x.POC44951 ---C--------G---A----------------A--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A 4591
02_AG.NG.12.12NG060304 ---------G-----------T-----------C--------------C--------------------C--------------A--------------C-----AC-------------------------G---GT---C--C--A--------TCCT---------A 3796
02_AG.NG.x.IBNG ------------G---A-----T-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GT------C--A---------------------A 4121
02_AG.PK.15.PK032 ----------------A----------------C--------------T--------------------C--------------A-----G--------C---A-A--------------------------G---GTG-----C--A--------------C------A 4158
02_AG.SE.14.098GN -----AGA-G--G--------------------C--------------C--------------------C--------------A------------------A-A--------------------------G-----------C--A-----------T---------A 3789
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B.FR.83.HXB2 ACATTTAGAAGGAAAAGTTATCCTGGTAGCAGTTCATGTAGCCAGTGGATATATAGAAGCAGAAGTTATTCCAGCAGAAACAGGGCAGGAAACAGCATATTTTCTTTTAAAATTAGCAGGAAGATGGCCAGTAAAAACAATACATACTGACAATGGCAGCAATTTCACCG 4596
Pol __H__L__E__G__K__V__I__L__V__A__V__H__V__A__S__G__Y__I__E__A__E__V__I__P__A__E__T__G__Q__E__T__A__Y__F__L__L__K__L__A__G__R__W__P__V__K__T__I__H__T__D__N__G__S__N__F__T__
02_AG.SN.13.9580 ----C-----------A----------------C--------------C-----------------C--------------------------------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------------AA 3974
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------A-------A-----------------------------------------------------------A--------------C---G-C-------------------------------T---------A---------------------A 3822
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------T---------A----------------G--T--------C-----------------C--------------A-----------C--C--CA-AC-------------------------G----TG------G-A-----C---CC----------A 3962
05_DF.BE.x.VI1310 ------------G-----------A-----------------------C-----------------------------G-----A-----C-----C--C--CA-A-----GC-G----------------------TG--------A--T------CC----------A 3978
06_cpx.AU.96.BFP90 ---CC-----------A-A--------------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-A------------------------------GTG-----C--A--------T------------A 4624
07_BC.CN.98.98CN009 ----------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3928
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------A-C--T-----------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3776
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------------A----T-----------C--------------T--------------------C--------------A--A-----------C---A-A------------------------------GTG-----C--G-----------T---------A 3798
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------G--------------------C--------------C-----------------------------------------------C-----C--C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A 3975
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---C-------------G-----A--------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT---------A---------------------A 3960
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------------AC---------------C--------------G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A 4601
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----------------A----------------C--------------C--------------------C--------------A--------------C---A-A------------------------------GT------C--A-----------------T---A 4001
14_BG.ES.05.X1870 ----------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C---A-AC-------G--------G--------G--------------A--T-------C----------A 4063
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----C-------------C--------------C--C--G------------G----------------C--------------A--------------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3995
16_A2D.KR.97.97KR004 ----C-----------A-------A--------C--------------C-----------------C--C--------------A-----G-----T--C---A-A------C-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A 3959
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------------A----------------C--------T-----G--CC----------G-----C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------G-A 3810
18_cpx.CU.99.CU76 ------------G---A-----A-A--------C--------------C--------------------C--------------A-----------C--CC----AC-----------------------------GT------C--A---------CC----------A 3901
19_cpx.CU.99.CU7 ----C-------------A--------------C-----G--------C--C-----------------C--------------A-----G--------C-----GC------------C---------------GGT------C--A--------TCC----------A 3822
20_BG.CU.99.Cu103 ----------------A----------G-----C-----G--------C--------------------C---T----------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A---------CC--------T-A 4062
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------G--------------------C--------------C-----------------C--C--------------A--------------C---T-A-----GC-----------------------GT---------A--------GCC--------T-A 3801
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ----C-------------G---T----------C--------------C--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-------------G---------------GT------C--A--------T-----C------A 3804
23_BG.CU.03.CB118 ----------------A----------------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C---A-AC----------T-----G--------G---GT---------A--Y------CC--------T-A 4039
24_BG.ES.08.X2456_2 ----------------------T----------C-----G--------C--------------------C--------------A--------------C--CA-AC----------T-----G------------GTG--------A---------CC--------T-A 4047
25_cpx.CM.02.1918LE ------G---------A-C--T--A--G-----C--------------C-----------------A--C--------------A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G-------A---------CC----------A 3804
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---C--------G--------------------C--------------------G-----------------------------A--A--G--------C--CA-AC---------------------------GGGTGG-------A---------------------A 4601
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------A----------G--G--C--------------C--------------------C-----------------------------C--C--A------------------------------GT------C--A---------------------A 4587
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---C------------A-------------------------------------------------------------G--------A-----------C-----C--------------------------G------G-------A--T------------------A 3962
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------------------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----G-----------------------------------A----------C----------A 3997
31_BC.BR.04.04BR142 ----------------A-C--------------C-----------------C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------T---GT---------A-----------T--------AA 4068
32_06A6.EE.01.EE0369 ---CC----G------A-A---A-A--------C--------------T--------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A 4231
33_01B.ID.07.JKT189_C ----C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----R--------C-----GC----R------------------------GT------C--A-----Y--T------------A 3897
34_01B.TH.99.OUR1969P ----C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3798
35_AD.AF.07.169H ----C-------------A--T-----------C--------------C-----------------G--C--------------------G--------C-----GC-----------------------------GT-G----C--A---------------------A 3796
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C---------------A-----A-A--------C--------------C--------------------CT-------------A-----G--------C-----A---------------C--------------GT------C--A--------T-----C------A 3801
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ----C-G-----------A--------------C--C--G--------C--------G-----------C--------------A--------------C-----GC----GC---------------------GGGT------C--A--------T------------A 3786
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------------------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--G-----C--C--CA-AC----G-----------------------------------A---------CC--------T-A 4019
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---C--------------------------------------------G--C--------------------------G--------A-----------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A 4073
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---CC----------------------------C--------------------------------------------G--------A-----------C---A-------------------G-----------------------A---------CC--------T-A 4079
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------------------------------G--C--------------C-----G-----------------------------------------C--C---A-C--G---------------------------GT-G-------A---------------------A 3828
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------------------------------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----------------------------------------A---------------------A 4144
43_02G.SA.03.J11223 ----C-----------------A----------C--------------C--------------G--C--C--------------A-----C--------C---A-A------------------------------GT------C--A--------------C------A 4121
44_BF.CL.00.CH80 ----------------------A-A--------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--C--AC----G-----------------------------------A---------CC----------A 4038
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----C----G------A-A---A-A--------C--------------C-----------------------------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A 4582
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----C-----------A----------------C--------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-A-----G-----------------------------------A----------CT---------A 4034
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------------G-----------------------------------------------------------C-----C-----------------------------------------A---------------------A 4035
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----C-------------C--------------C-----G-----------------------------C--T-----------A----GG--------C----CGC-----------------------------GT------C--A--------T------------- 3801
49_cpx.GM.03.N26677 ------------G---A-C--------------C--------T-----C--C--G--------------C--------------A--A-----------C-A-A-A--------------------------C---GT---------A-----------T---------A 4018
50_A1D.GB.10.12792 C---C-G-----------A--T--------------------------C--------------------C--------G-----A--A--G--------C-----A------------------------------GT-G----C--A---------------------A 4003
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------A----T-----T-----G-----------------------------------------------------------------C---A-A----------------------------C------C-----A---------CC----------A 3803
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----C----------------------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C---A-AC-----------------------------GT------C--A--------T------------A 3910
53_01B.MY.11.11FIR164 ----C-------------C--------------C--C--G-----------------------------C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3936
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----------AC---A----------------------------------C--------------------------G--------------------C---A-CC-------------------------G------G-------A-----------A--------AA 3998
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------------GA----------------C------------------G-------------------------G--------------------C---A-C-----------------G--------------------C--A-----C--T------------A 3906
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------------------------G--------------------------------------------------------A--------------C--CA-C--G-----------G--------------------------A-------------------T-A 3947
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------A-------------------------------------------------------------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT-G-------A---T----T--T---------A 3780
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----C-------------C-----A--------C--C--G-----------------G--------G--C--------------A-----T--------C-----GC----------------G------------GT------C--A-----C--T------------A 3941
59_01B.CN.09.09LNA423 ----C----G--------C--------------C-----G-----------C------------A----C--------------A--A--G------------A-AC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3780
60_BC.IT.11.BAV499 ----------------A-C--------------A-----------------C-----------G-----C--------------A--A-----------C---A-AC--------------C----------C---GT---------A-----------T---------A 4553
61_BC.CN.10.JL100010 ----------------A-C--------------C-----G--------C--C--G--------G--G--C--------------A--A--G--------C-----AC-------------G-----------C---GT---------A-----------T---------A 4017
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------------A-C--------------C--------------C--C-----------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC----G--------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3925
63_02A.RU.10.10RU6637 ----------------A-------A--------C-----------------------------------C--------------A--A--G--------C-----GC---------------------------G-GT-G----C--A--T------CC----------A 4137
64_BC.CN.09.YNFL31 ----------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G--C--C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T--------TA 3950
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---C------------A-C--------------C--------------C--C--G--------------C--C-----------A--A-----------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3967
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---C-----------------------------G--------------------------------C-----------G--------A-----------C---A-C-----G--------------------G--G-----------A---------------------A 3939
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---C-----------------------------G--------------------------------C-----------G--------A-----------C---A-C-----G--------------------G--G-----------A---------------------A 3930
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------------------C--T-----------C--C--G--------------------------------------G-----A--A-----------C-----C------C--------------------------G-------A--T------------------A 3963
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------------A-------------------------T--------------------------------------------------------C-----C------C----------------------------------A-----C--T-----C------A 4052
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------------G--C-----------------------------------------G-----------------G--------------------C---A-C-----------------------------------------A---------------------A 4100
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------------------------------T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-CC------------------------------T---------A---------------------A 4104
73_BG.DE.01.9196_01 ----------------A-----M----------C-----G--------C--------------------C--------------A------G-------C---A-AC-------G--------G--------G----T---------A--T----------------T-A 4113
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----C-------------C---A-A--------C-----G--------------------------C--C--------------A-----G--------C-----GC-----C------------------------T-G----C--A-----C--G------------A 3893
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ----------------A-C--------------C--------------C--C--G--------------C--------------A--A--G------------G-AC-------------------------C---GT---------A--T-----G--T---------A 3839
78_cpx.CN.13.YNTC19 ------------------C--------------C--C--G-----------------------G-----C--------------A-----G--------C-----GC-----------------------------GT------C--A-----C--T------------A 3780
79_0107.CN.15.SX15DT013 C--C-----------GA-C--------------C--------------C--C--------------------------G-----A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3973
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ----------------A-C--------------C--------------C--C-----------------C--------------A--A-----------C---A-AC-------------------------C----T---------A-----------T--C------A 3759
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ---------------GA-C-----A--------C-----T--------C--C--G--------G--C--C--------------A--A--G--------C---A-A-----G--------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3768
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---C------------A-C--------------C--------------C--C--G--------------C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3932
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----------------A----------------------------------C--------------------------G--------------------C-----CC-------------------------C---GTG--------A--------T--T--C------A 3729
87_cpx.CN.12.DH32 ----------------A-------A--------C-----G--------C--C-----------G-----C---A----------A--A-----------C---A-A--------------------------C-C-GT---------A--------T--A---------A 3947
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ----------------A-C--------------C--------------C--C--G--------G-----C--------------A--A--G--------C---A-AC-------------------------C---GT---------A--------T--T---------A 3789
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------------G--------------------C-----G--T-----G--CC----------------C--------------A--A--------C--C--CA-AC----------------------------------------A---------------------A 3984
O.CM.96.LA51YBF35 ----------------A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A--------------A--------T--C-----C--G-------------C---------T--C----T---------A--T-----GCCT-----T--AA 4661
O.CM.96.LA52YBF39 ----AC------C--------AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--C-----C--G-------------C---------T--T----T---------A-----C--GCCT-----T--AA 4654
O.CM.99.99CMU4122 ----AC------C-----C--AA-A--T--T--------G--A-----G-T---------------G--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T---GT---------A-----C--GCCT--------AA 4081
O.CM.x.pCMO2_3 ----A-------C-----C--AA-A--C--T--------G--A-----G-T---------------G--A-----------G--A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T----T---------A-----C--GCCT-----T--AA 4648
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ----G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A--------------A--A-----G--C--C--C--G-----------C-C---------T--T---GT---------A--------GCCT-----T--AA 4079
O.FR.06.RBF206 ------------T---A-C--AA-A--T--T--C-----G--T-------TC--------------A--A--------------A-----------C-----C--G-------------C---------T--C----T---------A--------ACCT--C--T--AA 4659
O.GA.10.10Gab1190 ----------------A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------A--A--------------A--A-----T--C--C--C--G------C-----TC---------TA-T---GT-T-------A--------GCCT--C-----AA 3807
O.GA.11.11Gab6352 ----C-------C-----C--AA-A--T--T--G--------A-------TC--------------G--A--------------A--A-----T--T--C--C--G-----------CTC---------T--T---GT---------A--------GCCT-----T--AA 3807
O.SN.99.99SE_MP1300 ----C-------C---A-C--AA-A--T--T--------G--A-------TC--------------A--A--------------A--A-----T--C--C--C--G-----------T-C---------T--T----T---------A--------GCCT--------AA 4649
O.US.10.LTNP ----G-------C---A-C--AA-A--T--T--C-----G--A-------TC--------------G--A--------G--------A-----T--C--C--C--GC-----C----T-C---------T--T----T---------A-----C--ACCT-----T--AA 4571
N.CM.15.S4858 ---C--------G---A-C--T--T--------C-----G--------C--CT-------------------T--------T--A------------------A-------G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---------TA 4122
N.FR.11.N1_FR_2011 ---C--------G-----C--TA-T--------C-----G--------C--CT-------------------T-----------A------------------A-G-----G-----T------------------GTT-----C-----T-----ACC---C-----TA 3997
P.CM.06.U14788 C--CA-G--R------A-------C--G-----C-----R--------C-TC--G-----------A-------T---------A--A---G-T-----C---G-GC-C-----G---TC---------T------GT------C--A--------GCCT--C--T--TA 4067
P.FR.09.RBF168 C--CAC----------A-------T--------C--------------T-TCC-G-----------G-----------------A--R-----T-----Y---G-GC-C-----G----C---------T------GTG-----C--A--------GCCT--C--Y--TA 4631
CPZ.TZ.06.TAN5 C--CC-------G-----C---A-A--------A--------------C-TC-----G--------C--A----A---------AA-A-----------C---A--C-------G--------------G-----G-G---------A--------GCCA--------TA 4709
CPZ.US.85.US_Marilyn ------------G---A-C--TA-A--G-----A-----G-----------CC----------G--C-----T-----------A--A--G-----C------A-C-----------------------T------GTG--T--------T-----ATCT--C--T--AA 4656
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G---------------A----AT-A--G-----------G--------C-TC--------------A--C--T-----------A--------T--T--C--C--GC-T----------C---G--------C---GT------C--C--T-----ACCA--C--T---A 4066
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 C--CAC----------A-C-----T--------C-----G--------C-TCC-G-----T-----A-----------------A--------T-----C--C--GC-T--GC------C---------T------G-C--C--C--A--------GCCT--C---G-TA 3937
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B.FR.83.HXB2 GTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCA 4766
Pol G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A_
A1.CD.02.LA01AlPr -C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------------T--------------------------G--------------G--------------A-----G--A--------G--A--------C------------------------ 4768
A1.CM.08.886_24 -CA--G-A----AA--A--T-----------A--T---C-A--------------------------------------------G-----------------------------C-----------------G--A--------C------------------------ 4228
A1.ES.15.100_117 -C---G-AT---AA-----------------AA-TG--C-A-----------G--------------------------------G--------------------------------------A--------G--A--------C----GA------------------ 4235
A1.KE.11.DEMA111KE002 -C---G-A----AA--A--------------AAAT-----A--------------------------------------------G-----C--------G--------------C--------A--------G--A--------C-----A------------------ 4134
A1.PK.15.PK034 -----G-AT---AA--A--T-----------AA-TG-T--A--------------------------------C-----------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4367
A1.RW.11.DEMA111RW002 -C---G-A----A---A--------------A-AT-----A-----------G--C-----T--------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4117
A1.SE.13.078SE -C---G-AT---AA--A--------------AAATG--C-A--------C-----C--A--------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 3974
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----G-AT-C-AA--A--------------A-ATG--C-A--A-----------C-----------------------------G-----C--------G--------------C-----G-----------G-----------C------------------------ 4115
A2.CM.01.01CM_1445MV ----A--A----A---A--------------A--TG--C-A-----------G--------------------------------G-----------------------------C-----G--A-----------A--------------------------------- 3965
A3.SN.01.DDI579 -----G-AA-G-AA--A--------------AAAT-----A--------------------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 3964
A4.CD.97.97CD_KCC2 -CA--G-A----AA--A--------------AA-T---C-A-----------G--------------------------------G-----------------------------C-----G--------G--G--A--G-----------A------------------ 4762
A6.BY.13.PV85 -CAG-G-A----A---T--A-----------A-AT---C-A-----------G-----------------G-----------T--G--G--------------------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4229
A6.IT.02.60000 -CAG-G-A----AA--T--------------AAAT---C-A----R------GR----------------------------G--G-R------------G-R------------C----TG--A--K-----G--A--------C--------------C--------- 4771
A6.RU.11.11RU6950 -CAA-G-A----A---T-----C--------AAAT---C-A--------C--G--------------------------------G--G-----------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4290
A6.UA.12.DEMA112UA024 -CAG-G-A----A---T--------------A-AT---C-A-----------G-----------------------------------G--C--------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4790
B.AR.14.DEMB14AR003 --AA--------A---T-----------------G--T--------------C--------------T--------------------------------------------------------------------------------C-----------T--G------ 4768
B.BR.10.10BR_MG035 --AA-GT-----AA--A-----------------G-----------G-----C--------------------------G---A-------A-----------------------C------------------------------------------------------ 4262
B.CU.14.14CU005 --A----A----A--------A---------A--G--T--------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 3977
B.DE.13.366396 ----------G-A---------------------G-----------------T--------------T-----------------------A----------------------------A---------------A-------------GA------------------ 3980
B.DE.13.947915 ------------A------------------A--G-----------------C--C--------C--------------G------------------------------------------------------------------------------------------ 3986
B.DO.11.DEMB11DR001 --AA---A----A------------------A--T-----------------------------------------------------G------------C--------C-------------------------------G--------------------------- 4732
B.ES.15.100600 --AA-G------A---T--------------A--G------------------------------------------------------------------------------------AAC------------------------------------------------ 4192
B.FR.11.DEMB11FR001 -CA----A--C-A---------------------G-----------C-----C-----------------------------G--------------------------------------------------------------------------------------- 4012
B.JP.12.DEMB12JP001 --A----A--A-A---T--------------A--------------------C-----------------------------------------------T---C----------------G--------G--------------------------------------- 4153
B.PH.15.DEMB15PH003 --A----A----A------------------A--G--T--------------C-----------------------------------------------------------------------A--------------------------------------------- 4780
B.RU.11.11RU21n --A--G------A---T--------------A--G-----------------C------------------------------------------------C--------C-------------------------A--------------A------------------ 4337
B.SE.15.102SE -CA--G-A----A---------------------G-----------------C--------------------------------------------------------------------------------C-----------------A------------------ 3983
B.TH.10.DEMB10TH002 -----G------A---------------------G-----A-----------C--------------------------G------------C-A--C------------------G-------A--------------------------------------------- 4088
B.US.16.2609 --A----A----A---T--------------A--G-----A-----------C--------------A----------------------------------------------------A------------------------------------------------- 4058
C.BR.11.DEMC11BR035 --AA---A----AA--A-----------------T---C-A-----------------------------------G-----------G--A--------------------------------------------A-----G--C------------------------ 4165
C.CN.10.YNFL19 -----G-A----A---A--------------A--G-----------------C--------------------------------------CC----------------------------G-----C-----G--A-----G--C------------------------ 4119
C.DE.10.622166 --A----A----AA--A--------------A--T---C-A--A--------------------------------G--------------------------CAG---------C-----------------A--A-----G--C------------------------ 3971
C.ES.15.100_118 --AG---A--C-AA--A--------------A--T---C-A-----G-----------------------------G--------------A--------------------------------------------A-----G--C------------------------ 4207
C.ET.08.ET104 --AG-G-A--A-AA--A-----C--------A--C--------A--------G--------------------------------------C-----------------------C-----G-----------A--A--A-----C------------------------ 3968
C.IN.15.NIRT008 --AA-G-A--C-A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C--------------------------------------------A-----G--C----G------------------- 3950
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------G-----C-----------------------C-----G--A-----------A-----G--C------------------------ 4746
C.NG.10.10NG020523 -----G-A--C-A---A--------------A--T---C-A--------------------------------------------------C-----------------------C----A------------G--A-----G--C------------------------ 3954
C.NP.11.11NP016 ---G-G-A----A---A--------------A--C-----A--A--------------------------------G--G-----------C--------T--------------------G---A----------A-----G--C------------------------ 3938
C.PK.14.DEMC14PK009 --AA-G-AAC--A---A-----C----------AT---C-A-----------------------------------G--------------C--------------------------TTCG--------------A-----G--------------------------- 4181
C.SE.15.100ET -------A----AA--A--------------A--T---C-A-----C-----------------------------G------A----G--C-----------------------C-----G--------------A--------C----G------------------- 3971
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --AA---A----A---A-----------------T-----A--A--------------A-----------------G--------G-----C------------C-------G--C-----G--------------A-----G--C------------------------ 4740
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -----G-A----A---A--------------A--T-----A-----------------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C------------------------ 4091
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -------A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C------------C----------------G--A-----------A-----G--C------------------------ 4133
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----G-A----A---A-----C--------A--T---C-------------G--------------------------------------C-----------------------------G--------------A-----G--C------------------------ 4115
D.BR.10.10BR_RJ095 --AG-G-A----A---------C--------A--T-----A-----------------------------------------------------------------------------------------------A--------------------------G------ 4220
D.CD.03.LA17MuBo -------T----A------------------A--T-----A-----------------------------------------G--------C-----------------------C--------------------A--------------------------------- 4791
D.CM.10.DEMD10CM009 -------T----A------------------A--G-----------------------------------------------------------------------------------------A-----------A--------------------------------- 4141
D.CY.06.CY163 -----G-C----A------------------A--TG-------A--------------------------------------------------------------------------------------------A-------------G------------------- 3974
D.KE.11.DEMD11KE003 -C-----A----A------------------A--C--------------------------------T--------------G-----------------------------------------A-----------A--------G--------------G--------- 4116
D.SE.12.077UG -------T----A------------------A--C-----------------------------------------------------------------------------------------A--G--------A--------------------------------- 3980
D.TZ.04.CO6405V4 -----G-AC---A------------------A--TG----A-------------------------------------------------------------------------------A---------------A-----G--------------------------- 3980
D.UG.10.DEMD10UG004 -CA--G-A----A---T--------------A--C-----------------------------------------------------------------G-----------------------------------A-------------G------------------- 4104
D.UG.11.DEMD11UG003 -C---G-A----A---T--------------A--C--T--A-----------------------------------------T--------------------------------------------------G--A-----G--------------------------- 4121
D.YE.02.02YE516 ---G-G-T----A---A-----C--------A--T--T-----------C--------T--------------------------------------------------------------G--A-----------A--------------------------------- 3977
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----G-A----A---A--------------A------C-A--------------------------------------------------C-----C-----------------C--------------------A--------------------------------- 3977
F1.AR.02.ARE933 ----CG------AA--AT-------------A--T--TC-------------------------C-----------------------G--------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------- 4060
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------C-A---A--T--C--------A--T---C----------------C--------C--------------------------------------GC----------C---------A----------A-----------------------T--------- 4270
F1.CY.08.CY222 ---G-G----A-A---A--------------A--T--AC------------A----------------------------------A----G--A------A---------------------------A------A--------------------------------- 3959
F1.ES.11.VA0053_nfl -----G-A----A---A--------------A--TG-TC----------------C--------C--------------------------------------GC----A--G--C---------A----------A--------------------------------- 4190
F1.FR.04.LA22LeRe ----CG------AA--A--------------A--T---C-------------------------C--------------------------------------GC-------G--C--------A-----------A--------------------------------- 4646
F1.RO.03.LA20DuCl ---G-G-A----A---A--------------A--T---C----A-----------------------------------------------------------------------C--------------------A--------------------------------- 4805
F1.RU.08.D88_845 --A----A----A---A-----C--------A--T---C-------------------------------------------G--------------------------------C----------------------------------G------------------- 4225
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----G-A--G-A---A--------------A--T---C----------------------------------------------------------------------------C-----G--------------A-----G-----------------G--------- 4113
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----G-A----A---A--------------A--T---C-------------------------------------------------------A--------------------C--------A-----------A--A-----C--------------G--------- 4089
G.CD.03.LA23LiEd -----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------------------C-----------------C--T--G-----C--G-----A--------C-----------------G-----G 4778
G.CM.08.789_10 -----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G-----C-----------------------C--C--G-----C--G-----A--------C------------------------ 4226
G.CM.10.DEMG10CM008 --AA-G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G------------------C-------------T--G-----C--G--G--A--------C------------------------ 4147
G.CN.08.GX_2084_08 -CAA---A--A-A---A--T-----------AAAC----CA--A-----------------------------C-----------------C--------------------------T-AG-----C--------A--------C--C--------------G------ 4006
G.CN.16.224GX -CAA-G-A--A-A---A--------------AA-C----CA--A-----------------------------C--------------------------------------------T-AG-----C--------A-----G--C--C--A-----------G------ 3992
G.ES.14.EUR_0033 -----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--C-----------C-----------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--------A--------C-----------------G------ 4182
G.GW.08.LA57LmNe --AA-G-A--A-A---A--A-----------AA-T----CA--A-----------------------------C--------------G--------------------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G------ 4783
G.KE.09.DEMG09KE001 -----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G--G--------------------------C--T--G-----T--G-----A--------C----G------------------- 4141
G.NG.12.12NG060409 --AA-G-T--A-A---A--T-----------AA-T----CA--A-----------------------------C-----------------------C-----------------------G-----C--------A--G-----------------------G------ 3965
H.CD.04.LA19KoSa -----G------A---A--------------A--T---C----------------------------T--------------------G-----------------------G--C-----G-----------C--A--------C------------------------ 4809
H.CF.02.LA25LeMi --A--GT-----A---A--------------AAAT---C-------------------------------------G-----------------------------------G--C-----G--A--------C--A--------C----G---------G--------- 4600
J.CD.03.LA26DiAn --AA-G-T--C-A---A--------------A-AT--------A-----------------------------------------------------------------------C--------------------A--------C--A--------------G------ 4775
J.CM.04.04CMU11421 -------T----AA--A--------------A--T-----W-----------R--------------------------------R-----------------------------C--------R--W--R--R--A-----R--C----G------------R------ 4272
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----GTA----A---A--------------A-AT--------------------------------------C-----------------------------------------C--------------G--G------------------------------------ 3963
K.CM.96.96CM_MP535 -CA--GT-----A---A--------------A--TG----------------G--------------------C-----------------------------------------C--------------G-----------------C--A------------------ 3962
01_AE.CM.11.1156_26 -C---G-A----AA--A--------------CAAT----CA--------------------------------------------G--------------G--------------C-----G--------------A--------C------------------------ 4116
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-----T--------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4076
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G-----------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A-----------C--------------------- 3956
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------C-----G--------------------G---A-------G--A--------C--------------G--------- 4242
01_AE.MM.14.fKSDU26 -C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C-----T-----------------------------C-----------------------C-----------------A--A--C-----C------------------------ 3950
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -C---G-A----AA--A--------------CAATG---GA-----------G--C--------------------------------------C-----G--------------------G---A-------G--A--------C--------------G--------- 4706
01_AE.SE.12.070SE -CA--G-A----AA--A--------------CAATG--C-A--------------C-----------------------------------C--------G--------------C-----G-----------G--A--------------------------------- 3944
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -CA--G-AA-G-AA--A-------------TCAATG--CG------------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C----GA------------------ 4063
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----G-A--C-AA--A--------------CAATG--CGC-----------G--C--------------------------------------------G--------------C---------A-------G--A--------C------------------------ 3960
01_AE.TH.90.CM240 -C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----A------------------ 4340
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----G-A--A-A---A--A--C--------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G--------------------G--------------G-----C--G-----A--------C-----------------G------ 4133
02_AG.DE.09.701114 ---G-G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------------------------------------------G--A-----------A--------C-----------------G------ 3977
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----C-----------------------------G-----T--------A--------------------------G------ 4431
02_AG.KR.12.12MHR9 -----G-A--A-AA--A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------A--T--------G-----C--G--G--A--------C-----------------G------ 4425
02_AG.LR.x.POC44951 -----G-A--A-----A--A-----------AAATG---CA--T-----------------------------C-----------G-----------------------A-----------G-----C--G-----A--------C------------------------ 4761
02_AG.NG.12.12NG060304 -----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--------------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C----G------------G------ 3966
02_AG.NG.x.IBNG -----G-A--A-A---G--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------------------C--------A--------C-----------------G------ 4291
02_AG.PK.15.PK032 -----G-A--G-AA--A--A-----------AAAC----CA--A-----------------T-----------C-----------G--------------G--------------------G-----T-----A--A--------C-----------------G------ 4328
02_AG.SE.14.098GN -----G-A--A-A---G--A-----------CAATG---CA--A--G--------------------------------------G-----------------------------------G-----C--G-----A--------C--C--------------------- 3959
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B.FR.83.HXB2 GTGCTACGGTTAGGGCCGCCTGTTGGTGGGCGGGAATCAAGCAGGAATTTGGAATTCCCTACAATCCCCAAAGTCAAGGAGTAGTAGAATCTATGAATAAAGAATTAAAGAAAATTATAGGACAGGTAAGAGATCAGGCTGAACATCTTAAGACAGCAGTACAAATGGCA 4766
Pol G__A__T__V__R__A__A__C__W__W__A__G__I__K__Q__E__F__G__I__P__Y__N__P__Q__S__Q__G__V__V__E__S__M__N__K__E__L__K__K__I__I__G__Q__V__R__D__Q__A__E__H__L__K__T__A__V__Q__M__A_
02_AG.SN.13.9580 -----G-A--A-AA--A--A-----------A-ATG---CA--A-----------------------------------------G-----A-----------------------------------C--G-----A--A-----C--------------G--G------ 4144
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A--G------A---T--------------A--G-----------------C------------------------------------------------C--------C---C---------------------A--------------------------------- 3992
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----G------A---A--------------A-AT-----C--------------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G------ 4132
05_DF.BE.x.VI1310 ---G-G------A---A--------------A--T---C----A--------------------------------------------G--------------G-----------C--------------------A------------------------------A-- 4148
06_cpx.AU.96.BFP90 -----G-A----AA--A--------------AAAT----CA--A--------------T--------------------------G-----------------------------C-----G-----------A--A--------C------------------------ 4794
07_BC.CN.98.98CN009 --A--G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C------------------------ 4098
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C--------G------------C-------G--------------A-----G--C------------------------ 3946
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----G-A--A-A---A--A-----------AAATG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------C-----G-----C--G-----A--------C-----------------G------ 3968
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -C---G-A----A------------------A--C-----------------------------------------G--------------C------------C----------C--------------------A--------G------------------------ 4145
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------TA----AA--A--------------A-AT---C-A-----------G--C--------------------------G--------A--------G--------A--G--C-----------------G--A--------------------------------- 4130
12_BF.AR.99.ARMA159 ----C-T-----A---A--------------A--T---C-A-----------------------C-----------G--------------------------GC----A--G--C---A-C--------------A-----------------------G--------- 4771
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----G-A--A-AA--A--A-----------AAAT----CA--A-----------------T-----------------------G-----------------------------C-----G-----C--G--G--A--------C------------------------ 4171
14_BG.ES.05.X1870 -----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G--G--------------------------C--C--G-----T--G-----A--------C-----------------G------ 4233
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -C---G-AA-G-AA--A--------------CAATG--CGA---------T-GGA---------------------------------------T-----G--------------C-----G--AA-------G--A--------C----------------C------- 4165
16_A2D.KR.97.97KR004 ----AC-A----A---A-----------------TG--C-A-----------G--------------------------------G--------------------------G--C-----G---A----------A--------C------------------------ 4129
17_BF.AR.99.ARMA038 --AACG------A---A--------------A--T---C-------------------------C--------------------------------------G--------G--C---A-G---A----------A--------------------------------- 3980
18_cpx.CU.99.CU76 -----G-A--A-A---A--T-----------AAAT--T-CA--A-----------------------------C-----------------------------------------C---------A-------C--A-----------G-----------C--------- 4071
19_cpx.CU.99.CU7 -C---G-A----AA--A--------------AAATG--C-A-----------G-----------------G--------------G-----------------------------C--------A--T--G-----A--------------------------------- 3992
20_BG.CU.99.Cu103 -----G-A--A-A---A--A-----------AAAT----CA--A-----------------------------C-----------G-----------------------------C--T--G-----G--G-----A--------C-----------------G------ 4232
21_A2D.KE.99.KER2003 ----AG-A----A---------C--------A--T-----A-----------G-----T--------------------------G-----------------------------C-----G--------------A--------C------------------------ 3971
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -C---G-A--G-AA--A--------------A-A----C-A-----------------T--------------------------G--------------G-----------G--C-----G--AA----G--A--A--------------------------------- 3974
23_BG.CU.03.CB118 -----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C-----------G--------------G--------------C--C--G-----C--G-----A--------C-----------------G------ 4209
24_BG.ES.08.X2456_2 -----G-A--A-A---A--A-----------A-AT----CA--A-----------------------------C-----------G-----------------G-----------A--C-----A--C--G-----A--------C-----------------G------ 4217
25_cpx.CM.02.1918LE ----CG------A---A--------------A--T--------------------------------------C-----------------------------------------C---ACG-----T-----G--A--------C--G--------------G------ 3974
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -C---G-A--C-A---A--------------AAAT---C-A--------------------------------------------G-----------------------------C-----G--A--------A--A--------C-----A------------------ 4771
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----G-AA-G-A---A--A-----------A--TG-T--A--A-----------------------------------G-----------------------------------C-----G-----T--------A--------C-----------------G------ 4757
28_BF.BR.99.BREPM12609 --AA-G------A--------------------AG-----------------C------------------------------A-------C--------G-----------------------------------A--------------------------------- 4132
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----C--A----A---A--------------A--T---C--------------G----------C--------------------------------------GC-------G--C--------------------A--------------------------------- 4167
31_BC.BR.04.04BR142 --AA---A----AA--A--------------A--C---C-A-----------------------------------G--------------A-----------------------C--------------------A-----G--C------------------------ 4238
32_06A6.EE.01.EE0369 -----G-A----AA--A--------------AAAT--T-CA--A-----------------------------------------G--------------G--------------------G--------------A--------C--------G--------------- 4401
33_01B.ID.07.JKT189_C -Y--AG-A----AA--A--------------CAATG--C-------------G--C-----------T-----C------A-------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4067
34_01B.TH.99.OUR1969P -C---G-A----AA--A--------------CAATG--CGA-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G--------------A--------------------------------- 3968
35_AD.AF.07.169H -----G-AT---AA--A--------------AA-T---C-A--------------------------------------------G--G--C-----------------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 3966
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -C---G-A--G-AA--A--------------A-AT---C-A--------------------------------C-----------G-----------------------------------G-----C--------A--------C-----------------G-----G 3971
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -C---G-A----AA--A--------------AAATG----A--------------------T--C--------------------G-----------------------------C-----------C--G-----A--------C-----------------G------ 3956
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----C--A----A---A--------------A--T---C-------------------------C--------------------------------------G--------G--C---AAC--------------A--------------------------------- 4189
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --A----T----A---------------------G-----------------C-----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------TG------ 4243
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----CG----C-A---A--------------A--T---CG------------------------C--------------------------------------GC-------------------AA-------------------------------------------- 4249
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -C-----A----A---------C--------A--C-----------------C-----------------------------------------------------------------------A-----------A--------------------------------- 3998
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --R--GT-----A---------C--------A--G-----------------C-------------------------------------------------------------------A---A-----G--------------C--C--------------------- 4314
43_02G.SA.03.J11223 -----G-A--A-----A--A-----------AA-TG---CA--A-----------------------------C-----------G-----------------R-----------C--------A--T--G-----A--------C-----------------G------ 4291
44_BF.CL.00.CH80 ----CG------A---A--------------A-AT---C----------------C--------C--------------------------------------GC----A--G------A----------G-----A--------------------------------- 4208
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----G-A--G-AA--A--------------A-ATG----A--------------------------------------------G--------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4752
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----CG------A---A--------------A--T--TC-------------------------C-----------------G-----G--------------GC-------G--C---AA---------------A--------------------------------- 4204
47_BF.ES.08.P1942 -CA----A----A---------------------G-----------------C-----------------------------------------A-----G------------------------A----------------------------------G--------- 4205
48_01B.MY.07.07MYKT021 -C---G-A----AA--A--------------CAATG--CG---------------------------------C--------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 3971
49_cpx.GM.03.N26677 -C---G-A----A---A--------------A--T---C-A--A--------------------------------G--------------C----------------------------AG--------------A--------C--------T--------G------ 4188
50_A1D.GB.10.12792 -----G-A----AA--A--------------AAAT---C-A-----------G-----------------------G------------------------------------------AC---A-----------A--------C------------------------ 4173
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--G-A-C--A------------------A--G-----------------C-----------------------------G-----------------------------------------AA----------------------C--------------------- 3973
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4080
53_01B.MY.11.11FIR164 -C---G-A----A---A--------------CAATG--C-------------G--C--------------G-----------------------------G--------A--G--C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4106
54_01B.MY.09.09MYSB023 -CAA-G-A----A---------C-----------GG----------------C--------------T----------------------------------------------------A------------C--A--------------------------------- 4168
55_01B.CN.10.HNCS102056 -C---G-A----AA--A-----C--------CAATG--C-A-----------G--C--------------------G-----------------------G--------------C-----------------G--A--------C------------------------ 4076
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----C--A----A------------------A--G--------------------------------------------------G-----------------------------------C------------------------------------------------ 4117
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----G-A----A---A--------------A--T----CA--------------C-----T--------------G------------AGC-----------G-----------------G--------------A-----G--C------------------------ 3950
58_01B.MY.09.09MYPR37 -C---G-A--C-AA--A--------------CAATG--CG------------G--C--------------------------------------------G--------------C-----------------G--A--------C------------------------ 4111
59_01B.CN.09.09LNA423 -C---G-A----AA--A--------------CAATG--C-A-----------G--C-----------------------------------------------------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 3950
60_BC.IT.11.BAV499 --AA---A----AA--A--------------A--T---C-A-----------G--------------------------------------A-----------------------C-----------------C--A-----G--C------------------------ 4723
61_BC.CN.10.JL100010 -----G-A----A---------------------GG----A-----------------------------------G-----G--------C-------------------C---------G--------G-----A-----G--C------------------------ 4187
62_BC.CN.10.YNFL13 --AG-G-A----A---A--------------A--T---C-A-----------------------------------G--------------C-------------------G---------G--------------A-----G--C------------------------ 4095
63_02A.RU.10.10RU6637 -CAG-G-A----A---T--------------AAAT---C-A--------------C-----------------------------G--G-----------G--------------------G-----C--G-----A--------C------------------------ 4307
64_BC.CN.09.YNFL31 -----G-A----A---A--T-----------A-AT--T--------------C-----------------------------------G--------------------------C-----------------G--A-----------G--------------------- 4120
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A--G-A----A---A--------------A--T---C-A--------------------------------C--G--G--G--------C-----------------------------G--------------A-----G--C------------------------ 4137
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --AG---A----A---------------------G-----------------C-----------------------------------------------T--------------C-----G-----------G--A--------C------------------------ 4109
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---G-G-A----A---T-----------------G-----------------C-----------------------------------------------T------------------------A-------A-----------------A------------------ 4100
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--A----A--A-A------------------A--G-----------------C--------------------------------------------------------------C-----G--------------------------G--------------------- 4133
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -CAA-G----A-A---------C--------A--G-----------------T--------------------C--------------------------------------------------AA-------------------------A------------------ 4222
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------A---------------------------------------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- 4270
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------A----A---------C-----------G--------A--------T--------------------------------------A---------------------------------A----------A--------------A------------------ 4274
73_BG.DE.01.9196_01 --AA---T----AA--------C--------A--G-----------------C-----------------------------------------------------G-----------C---------M----------------------A------------------ 4283
74_01B.MY.10.10MYPR268 -C---G-A----A---A--------------CAAT-----A-----------G--C-----------------------------------C-----------------------C----AG-----------G--A--------C------------------------ 4063
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --AA---A----A---A--------------A--T-----------------------------------------G--------------C-----------------------------G---A----------A-----G--C------------------------ 4009
78_cpx.CN.13.YNTC19 -CA--G-A----AA--A--------------CAATG--CG------------G--C--------------------------------------------G--------------C-----G-----------G--A--------C-----------------G------ 3950
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----G-A----A---A--------------A--TC--C-A-----------------------------------G--------------C-----------------------------G--------------A-----G--C------------------------ 4143
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----G-A----A---A--------------A--TG--C-A-----------------------------------G------------AGC----------------------------A---------------A-----G--C--------G--------------- 3929
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----G-A----A---A--------------A--TG----A--------------A--------------------G--------------C------------------------G----G--------------A-----G--C------------------------ 3938
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -----G-A----A---A-----C--------A--T-----T-----------------------------------G--------------C-----------G-----------------G--------------A-----G--C------------------------ 4102
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----G-A----A---A--------------A--T---C-C-----------G-----------------------G-----------G--C-----------------------------G--------------A-----G--C------------------------ 3899
87_cpx.CN.12.DH32 --A--G-A----A---------------------G-----------------C------------------------------------------------------------------------A----------A--------------------------------- 4117
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----G-A--C-A---A--------------A--T---C-A-----G--C--------------------------G--------------C--------G--------------------G--------------A-----G--C------------------------ 3959
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -------A--C-A------------------A--G-----------------C-----T--------------------------------------------------------------------T--------------------------------G--------- 4154
O.CM.96.LA51YBF35 ----AG-CA-G-AA--T-----C------A-A--C--A--A-----G--------A--A--T-----A-----------------C---G-C--------G--------ATCC------CA------G--G--C--A--A--G--CT-A--A------------------ 4831
O.CM.96.LA52YBF39 ----AG-CA-G-AA--T--A---------A-TAAC--AC-A--T--G--------A--A--------A---------------------G-C--------G--------ATC-------CAG--A--G--G--C--A--A--G--CT-A-G------------------- 4824
O.CM.99.99CMU4122 ----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A---------------------G-C-----C--G--------ATC---A---CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA------------------ 4251
O.CM.x.pCMO2_3 ----A--CA-G-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--G------------------G-C--------G--------ATC-------CAG--A--G--G-----A--A-----CT-A-GA------------------ 4818
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ----A--TA-G-A---T--A---------A-CAAC--AC-A--T--G--------C--A--T-----A---------------------G-C--------G--G-----ATC--------AG-----G--G--C--A--A-----CT-A-G------------------- 4249
O.FR.06.RBF206 --A-AG-CA-G-AA--T--A---------A-A--C--A-CT--T--G--------A-----T-----A--------G------------G-C-----C--G--------ATC-------CAG--A--G--G--C--A--A--G---T-A--------------------- 4829
O.GA.10.10Gab1190 --A-AG-TC-A-A---T--A---------A-CAAC--A--A--T--G--------A--A--T---------------------------G-C--------G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA--------T--------- 3977
O.GA.11.11Gab6352 --A-A--CA-G-A---T--A---------A-TAAC--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------G-----------GG-C--------G--------ATC-------CA------G--G--C--A--A-----CT-A--------------------- 3977
O.SN.99.99SE_MP1300 ----A--CA-G-A---T--A---------A-A--C--A--A--T--G--------A--A--T-----A--------------------GG-C-----C--G--------ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A--A------------------ 4819
O.US.10.LTNP ----A--TA-G-A---T--A-----------CAAC--AC-A--T--------G--A--A--T-----A---------------------G-C--------G---C----ATC-------CAG-----G--G--C--A--A-----CT-A-GA------------------ 4741
N.CM.15.S4858 ----C--T--A-AA--A--T-----------AAAC-----A-----------G--A-----------T--------G----C------G--C--------------------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G 4292
N.FR.11.N1_FR_2011 ----C--T--A-AA--A--------------AAAC--T--A--------C-----A-----------T--------G----C------G--C--------G-----------------------AA-C--------A--A--------A--A--------G--------G 4167
P.CM.06.U14788 -C---G-A--A-AA--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------------G--------G-----A---------------------------CAT------C-------A-----G--CT-A-----------T--------- 4237
P.FR.09.RBF168 -Y---G-A--A-AR--A------------CTTAAT--A-CT--T--G-----G--A--------------G-----G--------G-----A-----------------------C---CTT--A---C-------A--------CT-A-----------T--------- 4801
CPZ.TZ.06.TAN5 ----AG-A--A-AA--A--------------ACA----C-A--T--------G-----A--T-----T-----------------------A---------C--------C---------A---AA-T--G--A--A--A--G---T-G--A---------AT------- 4879
CPZ.US.85.US_Marilyn --AG---A-----A--A--T--C--------A--C--AC-A--A--G-----------A--------A--------------G--------C-----------------------C--------AA-C--G-----A--A--G---T-A--------T-----G------ 4826
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----G-A--A-A---T--T---------CTTAAT--A-CT--T--------------A--T-----A-----------------------------------G-----------A---CAG--A--T--------R--A--G--GT-G--A--------T--------- 4236
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----G-A----AA--A--T---------CTCAAC--A-CT--T--------G--A-----T-----------------------------C-----C--G------------------CTG--A--T--G--C--A---------T-A--A--G-----T--------- 4107
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B.FR.83.HXB2 GTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAA 4936
Pol _V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K
A1.CD.02.LA01AlPr --------T------------------------------------------------------A------------------------------------------G-------------------------------------------------G-C---A------- 4938
A1.CM.08.886_24 --------T------------------------------------------------------A------------------------------G---------------T-----------G---------------------------------G-----A------- 4398
A1.ES.15.100_117 ---------------------------------------------------------------A----------------------------C------C--------------------------------------------------------G-----A------- 4405
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---C----T------------------------------------------------------A-----------------------------------C--------A-T---------------------------------------------G------------- 4304
A1.PK.15.PK034 --------T--------------------------------A-----------A---------A--------C-----T---------------G---------------------------------A-------------T-------------G-----A------- 4537
A1.RW.11.DEMA111RW002 --C------------------------------------------------------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-----A------- 4287
A1.SE.13.078SE --------T-----------G------------------------------------------A----T-----------------------------------------------------------A---------------------------G-----G------- 4144
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------T------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------T--------A---------------------------G-----A------- 4285
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------------------------------------AC---------------------A-------------------T----------------------G-------------------------------------------------G-G---A------- 4135
A3.SN.01.DDI579 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4134
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------T---------------------------------------------------------------------------T-----------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4932
A6.BY.13.PV85 --------T------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-----A------- 4399
A6.IT.02.60000 --------T------------------------------------------------------A------------------------------G----C----------------------------------------------A---------G-C---A------- 4941
A6.RU.11.11RU6950 --------T------------------------------------------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A------- 4460
A6.UA.12.DEMA112UA024 --------T-------------------------------------C----------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-----A------- 4960
B.AR.14.DEMB14AR003 -----------------------------------------------------A---------A-----------T-------------G------------------------------------------------------------------G----G-------- 4938
B.BR.10.10BR_MG035 --------T--------------------------A----AC----C--------------------------------------------------------------------T---G------------------------------------G-------G----- 4432
B.CU.14.14CU005 ---------------------------------------------------------------A-----------------------------------C----G--------------------------------C----T-------------G-C----------- 4147
B.DE.13.366396 -----------------------------------------A------------------------------------------------------------------------T-----C------------------------------A----G-----A------- 4150
B.DE.13.947915 --------------------------------------------------------------GA------------------------------C-C-------------C----------------------------------------A----G----TA------- 4156
B.DO.11.DEMB11DR001 -----------------------------------------A--T---------------------------------T------------T----------------------------------------------------------------G------------- 4902
B.ES.15.100600 ----------------------R----------------------------------------A----------------------------C------C--------------------------------------------------------G------------- 4362
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------G-------------------------------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G------------- 4182
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------------------------------------------------A-----G-----------G--------------------------------------------------------------------------A---------G------------- 4323
B.PH.15.DEMB15PH003 --------T-------------------------------------C------------G---------------------------------------C--------------T-------------C----------------------A----G------------- 4950
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------------------------------------------------------------------C-------------G--------------------------------------A----A----G-----A------- 4507
B.SE.15.102SE --------T-----------G--------------------------------------------------------------------------G---C---------------T----------------------------------------G-C---A------- 4153
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------G--------------------A-----------------------------------------------G------------------------------------------------------------------G------------- 4258
B.US.16.2609 --G--------------------------------------------------------------------------------------G---------C--------------------------------------------------------G------------- 4228
C.BR.11.DEMC11BR035 --------T------------------------------------------------------A-----------------------------------C-------G-------T------------------------------A---------G----TA------- 4335
C.CN.10.YNFL19 --------T------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C--CA------- 4289
C.DE.10.622166 --------T------------------...---------------------------------A-----------------------------------C----------------------------------------------A---------G-C--CA------- 4138
C.ES.15.100_118 ---------------------------------------------------------------A-------------------------------G---C-------C-------T------------------------------A---------G----TA------- 4377
C.ET.08.ET104 --------T------------------------------------------------------A----T--------------------G---------C-------G------TT---------------C--------------A---------G-C--TA------- 4138
C.IN.15.NIRT008 --------T------------------------------------T----------G------A-------G---------------------------------------G--CT-------A-C--------------------A---------G-C--TA------- 4120
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --G-----T-------------------------------------C----------------A-------------------------------GC------------------T------------------------------A---------G-----A------- 4916
C.NG.10.10NG020523 --------T--------------------------------------------------G---A----------------------------------------------------------C-----------------------A---------G-C--TA------- 4124
C.NP.11.11NP016 --------T------------------------------------------------------A----T------------------------------C---------------T---------------C--------------A---------G-C--CA------- 4108
C.PK.14.DEMC14PK009 --------T------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------C-----------------------A------C--G-C--TA------- 4351
C.SE.15.100ET --------T------------------------------------------------------A----T------------------------------C-------------C--------------------------------A---------G-C--TA------- 4141
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------T-------------------------------AT--T-C----------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA------- 4910
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --------T------------------------------------------------------A----T----------------------------------------------T------------------------------A---------G-C--TA------- 4261
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --------T------------------------------------------------------A-------------------T--------C-G--------------------T------------------------------A---------G-C--TA------- 4303
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------------------------------------------------------A-------------------T---------------C---------------T----------------------------------------G----TA------- 4285
D.BR.10.10BR_RJ095 --------T--------------------------------A---------------------A---------------------------------------------------T----------------------------------------G-----A------- 4390
D.CD.03.LA17MuBo --------T------------------------------------------------------A------------------------------G----C--------------------------------------------------------G-----A------- 4961
D.CM.10.DEMD10CM009 --------T------------------------------------------------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A------- 4311
D.CY.06.CY163 -----T--T-T----------------------------------------------------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-C---A------- 4144
D.KE.11.DEMD11KE003 --------T--------------------------------A---------------------A-------------------------------------------------------------------------C------------------G-----A------- 4286
D.SE.12.077UG ---------------------------------------------------------------A--------------T-----T-----T------------------G---C---C------------------------T-------------G-----A------- 4150
D.TZ.04.CO6405V4 -----------------------------------------A---------------------A------------------------------G------------------C------------------------------------------G-----A------- 4150
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------------------------------------------------------A-----------------------------------------------G-C------------------------------------------G----C-------- 4274
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A------- 4291
D.YE.02.02YE516 --------T------------------------------------------------------A-------------------------------------------------C------------------------------------------G-----A------- 4147
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------T------------------------------------------------------------------T-----------------------C-------------------------------C--------------A----A----G-C--TG------- 4147
F1.AR.02.ARE933 -----------------------------------------A---------------------------------T-------------G----G--------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4230
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---------------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4440
F1.CY.08.CY222 ---------------------------------------------------------------A-----------------------------------C-------------------------------C------------------------G-C---A------- 4129
F1.ES.11.VA0053_nfl --G--------------------------------------A---------------------A---------------------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4360
F1.FR.04.LA22LeRe ---------------------------------------------------------------A-------------------------------------------------------------------C------------------------G-C---G------- 4816
F1.RO.03.LA20DuCl --------T-------------------------------AC--T------------------A----T------T---------------------------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4975
F1.RU.08.D88_845 ---------------------------------------------------------------A--------------T--------------------C-------G-----------------------C------------------------G-C---G------- 4395
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T--------------------------------------------C---------------------------G-C---A------- 4283
F2.CM.11.DEURF11CM026 --------T------------------------------------------------------A-------------------------G--------------------------------------C-------------T-------------G-C---A------- 4259
G.CD.03.LA23LiEd --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A------- 4948
G.CM.08.789_10 --------T--------------------------------A-----------A---------A-------------------T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4396
G.CM.10.DEMG10CM008 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4317
G.CN.08.GX_2084_08 --------T--------------------------------------------------G---A--------------T----T---------------C--------------T---G-------------------------------------G-C---A------- 4176
G.CN.16.224GX --------T--------------------------------------------------G---A--------------T----T--G------------C-------------------------------------C------------------G-C---A------- 4162
G.ES.14.EUR_0033 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A------- 4352
G.GW.08.LA57LmNe --------T------------------------------------------------------A--------------T----A---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A------- 4953
G.KE.09.DEMG09KE001 --------T-----------------------------------------------------GA--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4311
G.NG.12.12NG060409 --------T--------------------------------------------------G---A--------------T----T--G------------C-----------G--T-----------------------------------------G-C---A------- 4135
H.CD.04.LA19KoSa --------T------------------------------------------------------A-----------------A--------------------------------TT----G-------A---------------------------G-----A------- 4979
H.CF.02.LA25LeMi --------T-----------------------------------------------------------------------------------C---------------------TT---T--------A---------------------------G-C--TA------- 4770
J.CD.03.LA26DiAn -----------------------------------------A---------------------A-------------------------------------------------C-----------------------C------------------G-----A------- 4945
J.CM.04.04CMU11421 --------W-------------------------------AC--Y-C----------------A------------------------------G---------G---------------------------------------------------G-C---A------- 4442
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------T--------------------------------------------A--G------A----T---------------------------------------------------------------------------------------G-A---A------- 4133
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------------------------------------------------------T---------------------------------------------TT---C--------A---------------------------G-A---A------- 4132
01_AE.CM.11.1156_26 --G-----T------------------------------------------------------A-------------------T------------------------------------------------------------------------G-----A------- 4286
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------T--------------------------------T---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4246
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------T------------------------------------------------------A------------------------------G---------------------------------------------------A---------G-C---A------- 4126
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------A------------------------------------------------------A-------------------T------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4412
01_AE.MM.14.fKSDU26 --------T-----------G------------------------------------------A----------------------------C-G-------------------------------------------------------------G-C---A------- 4120
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --------T------------------------------------------------------A-------------------T------------------------------------------------------------------------G-C--TA------- 4876
01_AE.SE.12.070SE --------T------------------------------------------------------A--------------------C-----------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4114
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------T-----------G--------------------------------A---------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4233
01_AE.TH.11.40436v09_04 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4130
01_AE.TH.90.CM240 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4510
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T-------T-------C-------------------------------------------------T------G-C--CA------- 4303
02_AG.DE.09.701114 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA------- 4147
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --------------------------------------------T--------------G---A----T---------T----T---------------C----------G----T----------------------------------------G----CA------- 4601
02_AG.KR.12.12MHR9 --------T-----------G--------------------A--------------------GA--------C-----T----T---------------C----------T----T----------------------------G-----------C-C--CA------- 4595
02_AG.LR.x.POC44951 --------T------------------------------A-----------------------A--------------T----T-----------G---C-----------------C--------------------------------------G-C--CA------- 4931
02_AG.NG.12.12NG060304 --------T-----------------------------------------G------------A----T---------T----T---------------C----------G---------------------------------------------G-C--CA------- 4136
02_AG.NG.x.IBNG --------T------------------------------------------------------A----T---------T----T---------------C----------G----T----------------------------------------G-C--CA------- 4461
02_AG.PK.15.PK032 --------T----------------G---------------------------A---------A--------------T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-C--CA------- 4498
02_AG.SE.14.098GN --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C----------G----T---------------------C------------------G-C--CA------- 4129
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B.FR.83.HXB2 GTATTCATCCACAATTTTAAAAGAAAAGGGGGGATTGGGGGGTACAGTGCAGGGGAAAGAATAGTAGACATAATAGCAACAGACATACAAACTAAAGAATTACAAAAACAAATTACAAAAATTCAAAATTTTCGGGTTTATTACAGGGACAGCAGAAATCCACTTTGGAA 4936
Pol _V__F__I__H__N__F__K__R__K__G__G__I__G__G__Y__S__A__G__E__R__I__V__D__I__I__A__T__D__I__Q__T__K__E__L__Q__K__Q__I__T__K__I__Q__N__F__R__V__Y__Y__R__D__S__R__N__P__L__W__K
02_AG.SN.13.9580 ---C----T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C--CA------- 4314
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------T------------------------------A---------G-----A------- 4162
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-A---A------- 4302
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------------------------------------G-----------------A-----------A-------------------------------------C-T----------------------------------------G-C---G------- 4318
06_cpx.AU.96.BFP90 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C---------------T----------------------------------------G-C---A------- 4964
07_BC.CN.98.98CN009 --------T------------------------------------------------------A----T-----------------------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAGC----- 4268
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------T-------------------------------------------------------------------------------------G--------------------T------------------------------A---------G-C--CA------- 4116
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------T------------------A-----------------------------------A--------------T----T---------------C-------------C------------------------------------------G-C---A------- 4138
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------T------------------------------------------------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A---------GGC--TA------- 4315
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------T--------------------------------------------------------G------------------T--------------C----------------------------A---------------------------G-C----------- 4300
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------------------------------A---------------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4941
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------T------------------------------------------------------A--------------------T-------A------C---------------T----------------------------------------G-C---A------- 4341
14_BG.ES.05.X1870 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T--------A------C------------------------------------------T-------------G-C---A------- 4403
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------T------------------------------------------------------A-----T----------------T-C--------------C---C---TCC...---------------------------------------G-C---A------- 4332
16_A2D.KR.97.97KR004 ----------------C---G--------------------A---------------------A-------------------T---------------C------G-------------------------------------------------G-----A------- 4299
17_BF.AR.99.ARMA038 --------T--------------------------------A---------------------A-----------T------------------G--------------------T---------------C-----C------------------G-C---G------- 4150
18_cpx.CU.99.CU76 --------T---------------------------------------------------------------------T----A-----------------C------------------------------------------------------G-C---A------- 4241
19_cpx.CU.99.CU7 --------T------------------------------------------------------A--------------T--------------------C-----------------------TC---C---------------------------G-C--CA------- 4162
20_BG.CU.99.Cu103 --------T------------------------------------------------------A----T---------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4402
21_A2D.KE.99.KER2003 --------T-----C-------------------------AC-----------------G---A-------------------T----------------------G-----------------------------------T---A---------G-----A------- 4141
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------T------------------------------------------------------A----------------------------------------------------G---------------------------------------G-C---A------- 4144
23_BG.CU.03.CB118 --------T--------------------------------------------A---------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4379
24_BG.ES.08.X2456_2 ---------------------------------------------------------------A----T---------T----T---------------C------------------------------------------T---A---------G-C---A------- 4387
25_cpx.CM.02.1918LE --------T------------------------------------------------------A--------------T--------------------C---------------T------------C---------------------------G-----A------- 4144
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --------T------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------T----------------------------------------G-----A------- 4941
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------T-----------------------------------------G------------A--------------T----T----------G---------------------------C-----------------------A---------G-C---G------- 4927
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------G--------------------A---------------------A-----------T------------------G---------------------------C---------------------------------G-C---G------- 4302
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----T-----------------------------------A---------------------A----T--C-------------------------------------------T----------------------------------------G-C---G------- 4337
31_BC.BR.04.04BR142 --------T------------------------------------------------------A-----------------------------------C-------G--------------------------------------A---------G----TA------- 4408
32_06A6.EE.01.EE0369 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C----------------T---------------------------------------G-C---A------- 4571
33_01B.ID.07.JKT189_C --------Y-----------R--------------------------------R---------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4237
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4138
35_AD.AF.07.169H --------T------------------------------------------------------A----T-----------------------------GC--------------------------------------------------------G------------- 4136
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------T------------------------------------------------------A--------------T----T---------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4141
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------T------------------------------------------------------A----T---------T----T--------C------C--------------------------------------------------------G-C--CA------- 4126
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------T-T--------------------------------A---------------------A-----------T--T---------------G------T-------------T---------------C-------T--C-------------G-C---G------- 4359
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G----------------------------------A-----------A---------------------------------------------C--------------------------------------------------------G-C----------- 4413
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------------------A---------------------A-----------T------------------G-----------------------------------------------T-------------G-----G------- 4419
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ---------------------------------------------------------------A-------G-------------------------------------------T----------------------------------------G-----A------- 4168
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------------------------------------------------------------A-------------------------------G------------------------------------------------------------G-C---G------- 4484
43_02G.SA.03.J11223 --------T--------------------------------------------------R---A--------------T----TC--------------C--------------------------------------------------------G-C---A------- 4461
44_BF.CL.00.CH80 ---------------------------------------------------------------A------------------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4378
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------T----------------G-------------------------------------A----T--------------------G------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4922
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------T--------------------------------A--------------------CA-----------T------------------G--------------------T---------------C------------------------G-C---G------- 4374
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------G----------------------------------------------------------C-----------------------------------------------------------------------G-C---G------- 4375
48_01B.MY.07.07MYKT021 --------T-----------------------------A------------------------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4141
49_cpx.GM.03.N26677 --------T------------------------------------------------------A----T-----------------------------------------------------------------------------A---------G-C--TA------- 4358
50_A1D.GB.10.12792 -----------------------------------------------------------G---A-----------T--T----------------------------------C------------------------------------------G------------- 4343
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------------------------------C-------------------------G--------------------------C---------------------------------------------------A----G-----A------- 4143
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --------T-----------G------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4250
53_01B.MY.11.11FIR164 --------T--------------------------------------------A---------A-------G------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4276
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------T--------------------------------A----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------G------------- 4338
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-----A------- 4246
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------------------------------------------------------TA--------------T----T------T--------C--------------------C-----------------------------------G-C--C-------- 4287
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------T------------------------------------------------------A--------------T------------------------------------T----G-------------------------A---------G-C--CA------- 4120
58_01B.MY.09.09MYPR37 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4281
59_01B.CN.09.09LNA423 --------T--------------------------------------------------G---A-------------------------------------------G------------------------------------------------G-C---A------- 4120
60_BC.IT.11.BAV499 --------T------------------------------------------------------A-------------------------------G---C---------------T------------------------------A---------G--G-TA------- 4893
61_BC.CN.10.JL100010 --------T------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-C--CA------- 4357
62_BC.CN.10.YNFL13 --G-----T------------------------------------------------------A---------------------------------------------------T----G-----------------------------------G----CA------- 4265
63_02A.RU.10.10RU6637 --------T------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-----A------- 4477
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------------------------------------------------------------A------------------------------G---------------G--------------------C------------------------G-C--CAG------ 4290
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------T--------------------------------A---------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4307
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---------------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4279
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------------------------------------------G------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4270
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--------T------------------------------------------------------A-----------------------------------C--------------------------------------------------------G------------- 4303
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---C-----------------------------------------------------------A-----------------------------------Y--------------------------------------------------------G-C---A------- 4392
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -------------------------------------------------------------------------------------------------------------------T---------------------------------A------G-C---G------- 4440
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------T-----------G------------------------------------------A-----------------------------------C----------------------C---------------------------------G-C---G------- 4444
73_BG.DE.01.9196_01 ----------------------------------------------C------A------------------------T----T---------------C------------------------------------------T-------------G-C---A------- 4453
74_01B.MY.10.10MYPR268 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4233
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --------T--------------------------------A--------------------WA--------------------M---------G----C--------------------------------------------------------G-A---A------- 4179
78_cpx.CN.13.YNTC19 --------T-----------------------------------T------------------A-------------------------------------------C------------------------------------------------G-C---A------- 4120
79_0107.CN.15.SX15DT013 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4313
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --------T------------------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------G-C---A------- 4099
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --------T------------------------------------------------------A----------------------------------------------------------------------------------A---------G-C--CA------- 4108
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --------T--------------------------------------------------G---A----T-----------------------------------------G-----------------------------------A---------G-C--CAG------ 4272
86_BC.CN.13.15YNHS18 --------T------------------------------------------------------A-----------------------------------C---------------T------------------------------A----A----G-C--TA------- 4069
87_cpx.CN.12.DH32 --T--------------------------------------A----------------------------------------------------G-------------------------------------------------------------G-C---A------- 4287
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --------T------------------------------------------------------A---------------------------------------------------T----G-----------------------------------G-C--CA------- 4129
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------------------------------------------------------------T-------------------------G----C--------------------------------------------------------G------------- 4324
O.CM.96.LA51YBF35 -----T--T-------------------------------------C-------------T--C----T---T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 5001
O.CM.96.LA52YBF39 -----TG-T-------------------------------------C------A--G---T--A----T-C-T-----T--C-A--------A-C----C--------------TT------------A--------C--------A---------G-C--TA-C----- 4994
O.CM.99.99CMU4122 -----TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTC-----------A----A---C--------A---------G----TAC------ 4421
O.CM.x.pCMO2_3 -----TG-T-------A-----------------------------C------A-----G---A-------GT-----T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA------- 4988
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -----TG-T------...----------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4416
O.FR.06.RBF206 -----TG-T----------------------------------G--C------A--G---C--A-------GT-----T--C-A--------A-C----C--------------TT------------A--------C--------A---------G-C--TA------- 4999
O.GA.10.10Gab1190 -----TG-T-------A-----------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4147
O.GA.11.11Gab6352 -----TG-T-------------------------------------C------------G---A--------C-----T--C----------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4147
O.SN.99.99SE_MP1300 -----TG-T-------A-----------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TTT-----------A----A---C--------A---------G----TA------- 4989
O.US.10.LTNP -----TG-T-------------------------------------C------A-----G---A--------T-----T--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4911
N.CM.15.S4858 --T-----T-------------------------------------C----------------A----T--------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G----CA------- 4462
N.FR.11.N1_FR_2011 --T-----T-------------------------------------C----------------A----T--------------------G--A-C-A---------C-------TT----G-------------------------A---------G-C--CA------- 4337
P.CM.06.U14788 -----TG---------------------------------------C---T--A--C--G--CA----T--TC-G--T---C-R--------A-C-------------------TT-----------------A---C--------A---------G-C--TA------- 4407
P.FR.09.RBF168 -----TG-T-------------------------------------C---T--A--C--G--CA----T--T--G--T---C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4971
CPZ.TZ.06.TAN5 --G-A---T-------------------------------A-----C-------------C--C----T---T--A-T---A-------G--AC--C----------------ATT----G----------------C-----T------GC----G-----G------- 5049
CPZ.US.85.US_Marilyn --------T-----------------------------------T-C------A--------CA-------C------T----AC-------AG-CTT----------------TT----G----------------C------------------G-----A------- 4996
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----TG---------------------------------------C------A--T--G---A-------------TT--C-A--------A-C-------------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4406
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----TG---------------------------------------C------A--T--G--TA----T-----G--T---C-A--------A-C----C--------------TT---------------------C--------A---------G-C--TA------- 4277
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 AGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAA 5106
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K_
Pol __G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
A1.CD.02.LA01AlPr ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------G--T--A--------A---------------------------------------G----------------------T----C-C 5108
A1.CM.08.886_24 ------------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4568
A1.ES.15.100_117 ------------A--A--------------------------------G--C--------------G-----A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C 4575
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------A--A--------------------------------G------G----T-----G--------C--------------A---C---A-C--------------------------------------G-----------------------------C 4474
A1.PK.15.PK034 ------------A--G-----------------------G---------C------AC--T--C--G-----A-------------------------A----------------G-----------------------G--G-----------------GG-----C-C 4707
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------A--A--G-----------------------------G--C--------T-----------A-------------T---A------------------------------------------------G---------------------------C-C 4457
A1.SE.13.078SE ------------A--A--T--------------------G--------G--C-----------C--G-----A--------------------T---------------------------------------------G-----------------------------C 4314
A1.UG.11.DEMA110UG009 ------------A--A-----------------------G--------G--C--A-----T-----G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4455
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------A--------------------------------------C--------T-----------A-------------T----------------------------------------------------G-----------------------------C 4305
A3.SN.01.DDI579 ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G---A-A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4304
A4.CD.97.97CD_KCC2 ------------A--A--------------------------------------------------------T-----------------A--A---------------------------------------------G---------------------G-------C 5102
A6.BY.13.PV85 ------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A-----------------A----------------------------------------------------------------------------C-C 4569
A6.IT.02.60000 ------------A--------------------------G--------G--C--------T-----G-----A---------------M----------------------------------------------------------------------A---------C 5111
A6.RU.11.11RU6950 ------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T--------G--A------------------------------------------------------------------------------------------------C 4630
A6.UA.12.DEMA112UA024 ------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A--------------------------A---------------------------------------------------------------------C 5130
B.AR.14.DEMB14AR003 ---------------T-----------------------------------GG---AG--------------------G-----------------------C------------------------------------G------------------------------ 5108
B.BR.10.10BR_MG035 ---------------T----------------------------------------A---T--------------------------------------------------------------CAGC------------------------------------------- 4602
B.CU.14.14CU005 ---------------T--------------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------ATG-------- 4317
B.DE.13.366396 -----------G---T-----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------ATG-------- 4320
B.DE.13.947915 ---------------T---------------------C-G--------------------A-----------------------------A--T---------------------------------------------------------------------------- 4326
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------------T--------------------G-----------------------A--------------------G-----------------------------------------------------------------------------A---------- 5072
B.ES.15.100600 ------------A--T--------------------------------------------------------A---------------------------------------------------------------------------------------T--------- 4532
B.FR.11.DEMB11FR001 ---------------T----------------------------------------------------------------------T---A-----------C------------------------------------------------------------------- 4352
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------T-----------------------------T--------C--------------------------------------------------------------------------------------------------------ACG-------- 4493
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------------T-----------------------------------C-----------------------------------------T---------------------------------------------------------------------------- 5120
B.RU.11.11RU21n ------------A-----------------------G-------------------------------------------------T----------------------------------------------------------------------------------C 4677
B.SE.15.102SE ------------------T-----------------------------------------A--------------------------------------------------------------------------------------------------AC-A------- 4323
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------------T-----------------------------------------------------------------G-----G--A--------------------------------------------------------------------A-------C-C 4428
B.US.16.2609 ---------------G--------------------------------G-----------T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------AC--------- 4398
C.BR.11.DEMC11BR035 ---------C--A--A--------------------------GC-G--------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A--------------------------C-------A-----------------------------------T 4505
C.CN.10.YNFL19 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A----Y--A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T 4459
C.DE.10.622166 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--------G--------A-------A---C----------------------C-------------GA----------------------------C 4308
C.ES.15.100_118 ---------C--A--A-----------A---------------C-G--------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C---------------------------A---------------T 4547
C.ET.08.ET104 ---------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A------------------------G-C-------A-----G--C----------A---------------T 4308
C.IN.15.NIRT008 ---------C--A--A--------------------------------G--A--------------G-----------G--G--------A-------A---C----------------------C---------------------------A---------------T 4290
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A--------G-----------T----A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T 5086
C.NG.10.10NG020523 ---------C-----A--------------------G-----C-----------------------G-----A--------G--------A--T--A-----C----------------------C-------------G-----------------------------T 4294
C.NP.11.11NP016 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------AA--C----------------------C-------------G-------------A------G--------C 4278
C.PK.14.DEMC14PK009 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----------G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G--G-----A--------------------C 4521
C.SE.15.100ET ---------C--A-----------------------G-----------------------------G-----A-----G--G----T---A------------------------G---------C-------------G-----------------------------T 4311
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---------C--A--A--A--------------------------------C--A-----------G-----A-----G-------T---A--T----AAC-C----------------------C-------------GA----------------C-----------T 5080
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A--C--G-----------A-------A---C----------------------C-------------G-----------------C-----------T 4431
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G----T---A-----------C----------------------C-------------G-----------------------------T 4473
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------C--A--A--------------------------------------------G-----------------G--G--------A-----------C--------------------G-C-------------G-----------------C-----------T 4455
D.BR.10.10BR_RJ095 ------------A--G--T--------------------------------C--------------G-----A-----------------A--------------------------------------------------------------------AC--------- 4560
D.CD.03.LA17MuBo ------------A--T-----------------------------------C--------A-----G-----A-----------------------------C-------------------------G-------------G----------------AC--------- 5131
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------T--------------------------------------------------------------------------A---------------------------------------------------G-----------------G-T------- 4481
D.CY.06.CY163 ---------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------------------------------------G-------------G--------------------------- 4314
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------------T-----------------------------------C--------------------A-------------T----------------------------------------------------------------------------------G 4456
D.SE.12.077UG ------------A--T-----------------------------------CCG------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------T 4320
D.TZ.04.CO6405V4 ------------A--------------------------------------C--------------G-----A--------------------T-----------------------------------------------------------------AC-A------- 4320
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------------T--------------------------G--------C--------A-----G-----A--C--G--------------------------------------------------------------------------------A---------- 4444
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------C--A--T-----------------------------------C--------------------A-------------T-------------------------------------------------------------------------C--------G 4461
D.YE.02.02YE516 ---------------T-----------------------------------C--------------G-----A-------------T----------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4317
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---------------G--G-----------------------C--------C--------A-----------------G------------------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4317
F1.AR.02.ARE933 ---------C-----A--------------------------T-----G--C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------A-----G-------------------AC--------- 4400
F1.BR.11.DEMF111BR037 ------------A--A--------------------------C-----------------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AC--------- 4610
F1.CY.08.CY222 ---------------A--------------------------C--------C--------A-----G--GA-A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--G------ 4299
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------------------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G--------A--------A---------------------------------------G-------------------A---------C 4530
F1.FR.04.LA22LeRe ---------------A-----------------------T--C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4986
F1.RO.03.LA20DuCl ---------------A--------------------------C--------C--------A-----------------------------------------------------A------------------------G--------------------C--------- 5145
F1.RU.08.D88_845 ---------------A--------------------------C--------A--------A-----------A-----------------R------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4565
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---------------A--------------------------C-----G--C----A---A-----------------------------A----------------------------------------------------------C-------------------C 4453
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---------------A--------------------------C--------C----AG--------G-----A-----------------A-----------C------------------------------------G-----------------------------C 4429
G.CD.03.LA23LiEd ------------A--A--G--------------------------------C----AC--A-----G-----A---------------------------------------------------------A--------G-----------------------------C 5118
G.CM.08.789_10 ------------A--G--------------------------C--------C----AC--A-----G-----A--------G-------G----C---------------------------------G----------G-----------------------------C 4566
G.CM.10.DEMG10CM008 ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4487
G.CN.08.GX_2084_08 ------------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G------------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4346
G.CN.16.224GX ------------A--A--------------------G--------------C----AC--A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-----------------------------C 4332
G.ES.14.EUR_0033 ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G-------------A-------G-------C 4522
G.GW.08.LA57LmNe ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A--C--G------------------------------------------------------------G-----------------------------C 5123
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------A--A--------------------------------------C-AC--------------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4481
G.NG.12.12NG060409 ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----------A---------------------C--------------------------------------------G-----------------------------C 4305
H.CD.04.LA19KoSa ------------A-----G--------------------------------C--------A-----------------------------A------------------C--------------------------------G-----A----------ATG-------- 5149
H.CF.02.LA25LeMi ------------A--T--------------------------------------------A-----------A-----------G-----A------------------------------------------------G------------------------------ 4940
J.CD.03.LA26DiAn ------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--T--------------A--------A-----------------------------------------------------------ATG-------- 5115
J.CM.04.04CMU11421 ------------A--A-----------------------------------C--------------G-----A-------------T-----------RAS--------------------------------------G--------R----------AT--------- 4612
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------------------------------------.....T-C--------G-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------ 4298
K.CM.96.96CM_MP535 ---------------A-----------------------------------C--C-----A-----G-----A--------------------T---------------------------------------------G-------------------AT--T------ 4302
01_AE.CM.11.1156_26 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G---------------------------------------------------------G---------------------G-------C 4456
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------A--A--------------------------------G--C--------------------A-----------------A------------------------------------------------------------------------------C 4416
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---------C--A--A-----------------------G-----------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4296
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------------A--A--T--------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C 4582
01_AE.MM.14.fKSDU26 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------------------C------------------------------------G--G--------------------------C 4290
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ------------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------------G-------------------A---------C 5046
01_AE.SE.12.070SE ------------A--A--G--------------------------------C--------T---------A-A--C---------------------------------------------------------------------------------------------C 4284
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------GA------------------A---------C 4403
01_AE.TH.11.40436v09_04 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-------------------A-------C-C 4300
01_AE.TH.90.CM240 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4680
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-----------------A------------------------------------------------G--G-----AC---------A-------C-C 4473
02_AG.DE.09.701114 ------------A--A--------------------------------G--C--------------G-----------G-----------A-----------A------------------------------------G-----------------------------C 4317
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----GA----A-----------------A-------A----------------------------------------G-----------------------------C 4771
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----G-----------T------------------------------------------------G--------------------G--------C 4765
02_AG.LR.x.POC44951 ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------T---A---C--------------------------------------------G-----------------------------C 5101
02_AG.NG.12.12NG060304 ------------A--A--------------------------------G-----------T-----------A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C 4306
02_AG.NG.x.IBNG ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------T 4631
02_AG.PK.15.PK032 ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-----G-----G-----A--------A---------------------------------------G--------A--------------------T 4668
02_AG.SE.14.098GN ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G-----A-------------TG--A-------A-------------------------------------------------------A--------------C 4299
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Vif start Pol, Gag-Pol, and p31 integrase end
B.FR.83.HXB2 AGGACCAGCAAAGCTCCTCTGGAAAGGTGAAGGGGCAGTAGTAATACAAGATAATAGTGACATAAAAGTAGTGCCAAGAAGAAAAGCAAAGATCATTAGGGATTATGGAAAACAGATGGCAGGTGATGATTGTGTGGCAAGTAGACAGGATGAGGATTAGAACATGGAAA 5106
Vif _M__E__N__R__W__Q__V__M__I__V__W__Q__V__D__R__M__R__I__R__T__W__K_
Pol __G__P__A__K__L__L__W__K__G__E__G__A__V__V__I__Q__D__N__S__D__I__K__V__V__P__R__R__K__A__K__I__I__R__D__Y__G__K__Q__M__A__G__D__D__C__V__A__S__R__Q__D__E__D__*_
02_AG.SN.13.9580 ------------A--A--T-----------------------------G--C--------T-----G-----A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C 4484
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A------------------------------------------------------------------------------------------------C 4332
04_cpx.CY.94.94CY032_3 G-----------A--A--------------------------------G--C--C-----T--C--------A--------------------T--------C-----C---------------A--------------G-------------A---------------C 4472
05_DF.BE.x.VI1310 ---------------A--------------G--A--------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4488
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------A--A-----------------------------------C--------A-----G-----A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AT--------- 5134
07_BC.CN.98.98CN009 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T 4438
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T 4286
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------A--A--------------------------------G--C----A---T-----G-----A---------------------------C--------------------------------------G-------------------AT--------- 4308
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------C--A--A-----------------------------------A--C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------------------------------C-----------T 4485
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------A--A--------------------------------G--C--------T---------A-A------------------------------------------------------------------G-----------------------------T 4470
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------A--------------------------C--------CG-------A-----G-----A--C--------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------- 5111
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------A--G-----------------------------------C--------A-----------A--------------------------A---------------------------------------G-------------------AT--------- 4511
14_BG.ES.05.X1870 ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----------G-----------A------------------------------------------------G-----------------------------C 4573
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------G---------------------------------------------------------G-----------------------------C 4502
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A----------G-------------------------------------------------------G-----------------------------T 4469
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4320
18_cpx.CU.99.CU76 ------------A--A--------------------------------G--C--C-----A--T--G-----A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4411
19_cpx.CU.99.CU7 ------------A--A-----------------------------------C--------------------T--------------------------A---------------------------------------G-----------------------------T 4332
20_BG.CU.99.Cu103 ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G---------------------------C-C 4572
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------A--------------------------------------C--------T-----G-----A-------------T---A------------------------------------------------------------------------------C 4311
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------A-----------G------------------------------------G--------------A--------------C 4314
23_BG.CU.03.CB118 ------------A--A-----------------------G-----------C-G--AC--A-----------A-----G-----G------------------------------------------------------G---------------------------C-C 4549
24_BG.ES.08.X2456_2 ------------A--------------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G---------------------C-------------A------------------------G-----------------------------C 4557
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------A--------------------------------G--C--------A-----------A-----------G------------------------------------------------------G-------------------AT--------- 4314
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------G-----A--A--T--------------------------------C--------T-----G-----A-----------------A--T---C-A---------------------------------------G---------------------------C-C 5111
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---------T--A--G-----------------------------------C--------A-----G-----A-----------G---------C---AAC----------------------G---------------G-------------------ATG-------- 5097
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------A--------------------------C-----------------------------------------------A------------------------------------------------------------------------------C 4472
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4507
31_BC.BR.04.04BR142 ---------C--A--A---------------------------C----------C-----------G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---C-----------T 4578
32_06A6.EE.01.EE0369 ---------T--A--A--T-----------------------------G--C--------A-----G-----A-----------------A--------A--G--------------------------A-----T---G-------------------AT--------- 4741
33_01B.ID.07.JKT189_C ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----------A-------------------------------------------------------------G----G-------------A-----A-------C-C 4407
34_01B.TH.99.OUR1969P ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4308
35_AD.AF.07.169H ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--------T---------------------------------------------------------------G-------------------A---------T 4306
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A---------------------------A--------------------------------------G-----------------------------T 4311
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------C-----------------------------------A-----G-----------------------------C 4296
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A--------G--------A------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4529
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------T--------------------------------------C-----A------------------------------------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4583
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------A--A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-------------T------T----A----------------------------------------------------------------------- 4589
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ---------------------------------------------------C--------T-----G-----A-------------T------T-----------------------------------------------------------------AC--------- 4338
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------------A--------------------------C-----------------------------------G------------------------------------------------------------------------------------------C 4654
43_02G.SA.03.J11223 ------------A--A--T-----------------G-----G--------C--------A-----G-----A-----------------A---------------------------------A--------------G-----------------------------C 4631
44_BF.CL.00.CH80 ---------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A-----------------------------C------------------------------------G-------------------AC--------- 4548
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------C--A--A-----------------------------------C--------T-----G-------------------T----------------------------------------------------G---------------------------C-C 5092
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------------A--------------------------C--------C--------A-----G-----A------------------------------------------------------------------G-------------------AC--T------ 4544
47_BF.ES.08.P1942 ------------A--A-----------------------G--C--------C--------A--------------------------------A---------------------------------------------G--------------------C-A------- 4545
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------A--A--------------------------------------------T-----------A------------------------------------------------------------A-----G-----------------------------C 4311
49_cpx.GM.03.N26677 ---------C--A--A--T-----------------------------------A-----------G-----A-----G--G--------A-----C-----C----------------------C-------------G-----------------------------T 4528
50_A1D.GB.10.12792 ---------------A--G-----------------------------G--C--------T-----G---C-A-----------------------------C---------------------AG-------A-----G---------------------------C-C 4513
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------T--------------------------G-----------------T--------G--A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4313
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G---------------------------C-C 4420
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------------------------------A------------------------G-----------------------------C 4446
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------T--------------------------------C--------T-----------A--------------------------------------------------------------------------------------A---------- 4508
55_01B.CN.10.HNCS102056 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4416
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------A--A--------------------------------G--C--------T-----G--G--A-----------------A-----------C------------------------------------G-------------A---------------C 4457
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C------------------------------------G-------------A---------------T 4290
58_01B.MY.09.09MYPR37 ------------A--G-----------------------------------C--------T-----G-----A--T--------------A------------------------------------------------G---------------------------C-C 4451
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------A------------------------------------------------G-----------------------------C 4290
60_BC.IT.11.BAV499 ---------C--A--A---------------------------C-C--------C-----T--C--G-----A-----G--G----T---A-------A---C----------------------C-------A-------------------A---------------T 5063
61_BC.CN.10.JL100010 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------C-------------G-------------A---------------T 4527
62_BC.CN.10.YNFL13 ---------C--A--A--------------------------------G-----G-----------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A-----A---------T 4435
63_02A.RU.10.10RU6637 ------------A--A-----------------------G--------G--C----AC--T-----------A-----G------------------------------------------------------------------------------------------C 4647
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------M-------------G-------------A---------------T 4460
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------------A--A--------------------------G--------C--------T-----------A-----------------A--T----A---C------------------------------------G-------------A---------------T 4477
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------------C------------------------------------------G---------------------------C-C 4449
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A-----------------------C------------------------------------------G---------------------------C-C 4440
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420------------------------------------------------G--C--------T-----------A--------------T-----T---------------------------------------------G-----------------------------C 4473
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------R--A--------------------R-----C--------C--------AC----G-----A-----------------------------Y------------------------------------G-------------------AC--------- 4562
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------------A-----------------A--------C--------C--------A-----G--G--A-------------T----------------------------------------------------G-------------------AC--------- 4610
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------------A--------------------------C-----------------------------------------------AG----------C--------------------------------------------------------AC--------- 4614
73_BG.DE.01.9196_01 ------------A--A-----------------------------------C----AC--A-----G-----A-----G------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4623
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------A--A--------------------------------------C-----T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4403
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ------------A--A-----------------------------------C--------T---------A-A-----------------------C------------------------------------------G-----------------------------C 4349
78_cpx.CN.13.YNTC19 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A------------------------------------------------------------------G-----------------------------C 4290
79_0107.CN.15.SX15DT013 ------------A--A-----------------------------------C--------------------A--------------------T---------------------------------------------G-----------------------------C 4483
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ---------C--A--A---------------------R----------------------T-----G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T 4269
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ---------C--A--A-----------------A-------------------------T------G-----A-----G--G--------A-----------C----------------------C-------------G-----------------------------T 4278
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------C--A--A--------------------------------------------------G-----A-----G--G--------A-------A---C-----------------G----C-------------G-------------A---------------T 4442
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A-------A---C----------------------C-------------G-------------A---------------T 4239
87_cpx.CN.12.DH32 ------------A--A-----------------------------------C--------T-----------A--------------------A--C------------------------------------------G-------------A---------------T 4457
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------C--A--A--------------------------------------C-----------G-----A-----G--G--------A-------A--------------------------C-------------G-------------A---------------T 4299
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ---------------T--------------------------------------C-----T-------------------------T------------------------------------------------------------------------AT--------- 4494
O.CM.96.LA51YBF35 ------G---C-A-----G-----------G--A--------T--------C--AG-A-----T--G-----A--------G--G--------AC-C--AC------------------------C----------------G-----ACA--AAG-G---GT------C 5171
O.CM.96.LA52YBF39 ------G---C-------G-----------G--A--------C--------C--AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C---------------------------AC----A--A--------G------CA--AAG-G-A-G-------C 5164
O.CM.99.99CMU4122 ------G---C-------G-----G--------A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A-----AA-----------------------AC----A--A--------G-----RCA--AAG-G-A---G-----C 4591
O.CM.x.pCMO2_3 ------G---C-------G--------------A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--------A--A-----AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A---G-----C 5158
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ------G---C-A-----G-----------G--A--------C-----------GG-A-----C--G-----A--------G--G-----A--A-----A------------------------AC----A--A--------------ACA--AAG-G-A---G-----C 4586
O.FR.06.RBF206 ------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A---------C--------------AC-------A--------------ACA--AAG-G-A-GTG-----C 5169
O.GA.10.10Gab1190 ------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----C--------G--G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-------C 4317
O.GA.11.11Gab6352 ------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--------A-----------------A--A--C--A-----------------------CAG----A-----------G-----ACA--AAG-G-A---------C 4317
O.SN.99.99SE_MP1300 ------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C--AC-----------------------AC----A--A--------G-----ACA---AG-G-A---G-----C 5159
O.US.10.LTNP ------G---C-------G-----------G--A--------C-----------AG-A-----T--G-----A--------G--G-----A--A--C--A------------------------AC----A--A--------G-----ACA--AAG-G-A-G-G-----C 5081
N.CM.15.S4858 ---------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T--------G------C-T--G--------A--A--------------C-------------------G----------G--G----------AA--C--G-A------T 4632
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------C--A--T--G--------A-----------G-----C--------CG-G--T-----------C---C-C--G--------A--A--------------C-------------------G-------------G-----------A--C--G-A------T 4507
P.CM.06.U14788 ---------G-CA-----G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--G-----C--T--G-----------A--A-----AA--------------------------------------GA--CC---AGA--AAG-G-A-G-C-----C 4577
P.FR.09.RBF168 ---------G-C---T--G-----------------------C--------C--AG-A--T--T--------C--T--G-----------A--A--C--A---------------------------------------GA--TC---AGA--AAG-G-A-G-C-----T 5141
CPZ.TZ.06.TAN5 G--------GCGA--A--G-----------------------T---A----AGGGGAA-----T-----------C--------------A--A--A-AA--A----------------------CA-G-A--A---ATGA-------A-----AC------------C- 5219
CPZ.US.85.US_Marilyn ---------C--A--T--G--------------------------CA-G--A--CGAG--GG-T--------A--C--------------A--T--A-AA--C----------------------C----A--A-----G--------------AG---AGG-T-----T 5166
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ------G---C-------G-----------G--A--------C--------C--GG-A-----T--G-----A-----------G-----A--A--C-----------------A---------RC----A--A-------WG-----ACA--A-G-G-A-G-------C 4576
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---------G-C------G-----------------------C-----------GG-A-----T--------C--T-----G--------A---------------------------------A--------------GA--CC----GA--AAG-G-A-G-C-----C 4447
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B.FR.83.HXB2 AGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGA 5267
Vif _S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E
A1.CD.02.LA01AlPr --------------T---------A-C---AA--------A--AT---------------------------AGG---------G----------------------GA-----...---...----A-...--A--GG------------------------------- 5269
A1.CM.08.886_24 ---C----------------------C---AA--------AAAAG---C-------------------T---AGG-------A-G-----------------------------...A--...------...--A---G---G------------A-----G-------- 4729
A1.ES.15.100_117 --------G-----T-----A---A-C---AA------A-AA-AT----G-----A------T-T-----A-AGGA------A-G---------------------------A-...--G...----A-...--AA--G---G------------------G-------- 4736
A1.KE.11.DEMA111KE002 ------------T-T---------AGA---A---------AA-AG---------------------------AGG-----T-AGG----C----------------------A-...---...------...A-A---G----------------------G-------- 4635
A1.PK.15.PK034 --------------T-----A-T---C---AA--------ATA-----A---------------------A-AGG---------G-----------------------------...--G...----A-...A-AA--G---G-G------------------------- 4868
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---C----------T---------A-C--CA-A-------AA-AT---G------A------T------T--AGAA--------GA----------------------------...---...----C-...A-AA--G---A------------A--A----------- 4618
A1.SE.13.078SE --------------T---------A-C---AA---------A--T---------------------------AGG---------G-----------------------------...---...------...A-A---G---G------------------------G-- 4475
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---C----------T-----------C--CAA--------AA--T--------C----------T-------AGG-------A-G-----------------------------...---...----A-...A-A---G---G----------------A-------G-- 4616
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------T---------A-----A---------AA-AG-----C--C--G-------T-------AGA-------A-G----------------------G-----A...--A...------...--AA--G---G------------------CC------- 4466
A3.SN.01.DDI579 ---C----------T---------A-C---AA--------A--AT-----------------------CT--AGG---------GC----------------------------...---...----TG...--A---G---G------------C-----CC------- 4465
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------------T------C--------AA--------TA--------------------T---------AGG-------A------------------------G-----A...---...------...--A---G---A------------C-------------- 5263
A6.BY.13.PV85 --C-----------T-----AC--A-C---AA--------AA-AG---------------------------AGG-------A-G-G---------------------------...---...-----G...C-A---G---A--------------------------- 4730
A6.IT.02.60000 --------------T-----A---A-C---AA---------A--G-----G-----------------C---AGG-------A-G-----------------------------...---...------...C-A---G---G---------------A----------- 5272
A6.RU.11.11RU6950 --------------T-----------C---AA---------A-AG---CG----------------------GGG---------G----------------------------A...---...-----G...C-A---G---A-------------------G------- 4791
A6.UA.12.DEMA112UA024 --------------T-----------C---AA---------A--G----G-----A----------------AGGA------A-G-----------------------------...---...----AG...C-A---G---A--------------------------- 5291
B.AR.14.DEMB14AR003 --------------------AC--A-----AAA-GG---CAT--G-------------------------A-AM---------------------------------G------...--C...----A-...------G-G--------------------GC------- 5269
B.BR.10.10BR_MG035 --------G-----------AC--A-----AA--------A-AA----G-----------------------AT-A----------C--C------------------------...---...----A-...--AA------T------------C-------------- 4763
B.CU.14.14CU005 ------------------------A-----AA--------AAA-----G-------------------C---------------------------------------T----T...---...----A-...-------------------------------------- 4478
B.DE.13.366396 -----------G-----C------AC----AA--------A-------C------A----------------AA-A-------------C------------------------...---...----A-...------G------------------------------- 4481
B.DE.13.947915 -------------------A----A---------------A---G----G-----A--------------AT-T----------G-----------A-------------G---...---...--A-A-...------G-------------------A----------- 4487
B.DO.11.DEMB11DR001 --C---------------------A-----AA----A---A-AAT---C----------------------T----------A------C------------------T---A-...---AGT---GA-...C-A---G------------------------------- 5236
B.ES.15.100600 ------------T--------C--A-C---AA------C-A--A----------------------------AA--------A-G-----------------G-----------...---...----A-...----------A--------------------------- 4693
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------AA--------A-AA----A-----------------------AA-A-------G------------------------------...--A...----AT...-------------------------------------- 4513
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------------A---A-C---AA-------GA-A-----G-----------------------AG-A--------------------------------------...-GA...----A-...----------T--------------------------- 4654
B.PH.15.DEMB15PH003 ------------------------A-----AA--------A-------------------------------A-----------------------------------A----A...---...----A-...--A----------------------------------- 5281
B.RU.11.11RU21n --------------------AC--------AA---------T------G----C-A----------------AGGA-------------------G------------T-----...---...----A-...----------A--------------------------- 4838
B.SE.15.102SE ------------------------A-----AA-------GA-------AAA--C-A--------T-----ATAG-A----------------------------T---A-G---...--A...----A-...--A---G-G--------C-------------------- 4484
B.TH.10.DEMB10TH002 --------------------AC--------AA-------CA-------A-------------T-------A-A---------A---------------------T---A-----...--A...----A-...-----G----AG-------------------------- 4589
B.US.16.2609 ------------T-------AC--A-----AA--------A-AA-----C------------T---------A-----------------------------------------...---...----AC...C-----G------------------------------- 4559
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------G-----C------A-----A----------T-------A------------T-----G---AGA---------G-------------------T---G-----...--G...------...--A--C----A-------------T----AC----G-- 4666
C.CN.10.YNFL19 --------------------------C---AA--G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T----A...--G...------...--A-------A------------GT----A-------- 4620
C.DE.10.622166 ------A----G-----C--A---A----CA-A-G------T------GC---C--G-----T--------TAGAA------A-G-----------------------T--A--...--A...--A-A-...--AA------A------C------T----A-------- 4469
C.ES.15.100_118 -----------G-----C------A-----AA--------AT-------A------------T-----G---AGA-------A---------------------T---T-----...---...------...--A---------------------T----G-------- 4708
C.ET.08.ET104 -----------G--------------C---A---G------T--------------------T---------AGA-------A-G-------------G-----A---T-----...--A...------...--A-------T-------------T----A-------- 4469
C.IN.15.NIRT008 --------G--G------------------A---G------T-----------C--------T--------TAGA-------A-------------------------T-----...--A...------...--A-------A---T--------G-----AC------- 4451
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---C-------G------------------A---G----GAT-----------C------------------AGA-------A-------------------------T-----...---...------...--A-------A-------------T----G-------- 5247
C.NG.10.10NG020523 -----------G------------A-----A---G------T--------C-----------T---------AGAA------A------C-----------T------T-----...--G...------...--A-------T-------------T-----C------- 4455
C.NP.11.11NP016 ------------------------------AA--G-----A------------C------------------AGA-------A-G-----------A-----------T-----...--C...------...--A-------A-------------T----A-------- 4439
C.PK.14.DEMC14PK009 --C--------G-----C------A-K---AA--G-----AA------G----C--G-----T---------AGA-------A-------------------------G-----...--G...---GA-...--A--------------------CT----A-------- 4682
C.SE.15.100ET ---C-------G------------A-----A-A-GG----AA-----------------C--T---------AGA--C------G-------------C---------G----A...--G...-----G...--AA------A------------------A-----G-- 4472
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------G------------------A---G-----AC-------AC--C--------T---------AGA-------A-G----------------T------T-----...---...------...--A-------A------------GT----G-------- 5241
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -----------G------------------A-------C--T-----------C--------T---------AGA-------A-G-----------A-----------T-----...--A...------...--A-------A------------AT----A-------- 4592
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----------------C------A---------------AA------GC-----A------TC--------AGAA------A-G-----------------------T-----...---...-----G...--A--G----A-------------T----G-------- 4634
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------G------------A-----A----G-----T-----------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...------...--A-------A-------------T----A-------- 4616
D.BR.10.10BR_RJ095 ------------T-T------C--A-----AA-------CAAA-----C-------------------T--T--C-------A------------------------------A...---...--C---...C-A---G---A--------------------------- 4721
D.CD.03.LA17MuBo ---------------------C--A-----AA--------AA--------------------------C----A---C----A---------------G---------T----A...---...------...--A--G-------------------------------- 5292
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------------------A-C---AA----A--GCA--------------------------T--------C----A---------------G---------T----A...---...----A-...C-----G---TC-----C-------------------- 4642
D.CY.06.CY163 ------------T-----------AAA---AA-------GCA--------------------------T-A--A---C----A---------------G---------T----A...---...----A-...C-----G--------------------A-------G-- 4475
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------T---------------AA-C------AAA------GG-----------T------T----AA-------------------------------G-----A...--A...----A-...C-----G---A--------------------------- 4617
D.SE.12.077UG ------------------------------AA--G-----CA------A-G-----------------C----A---C----A---------------------T--------A...--C...------...C-A---G---A------------G---A---------- 4481
D.TZ.04.CO6405V4 --C---------T--------C--------AA---------CA-------------------------C-----C--C----A------C--------T--------------A...--A...------...----------A--------------------------- 4481
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------T---------------AA--------AA-------GG-----------------------A--C-----------------------------------A...--A...------...C-----G---A--------------------------- 4605
D.UG.11.DEMD11UG003 G-C-----------T-----A---------AA-C------AC--------G-----------------TT----AA------A------------------T-----------A...--A...-----G...C-----G---G------------------G-------- 4622
D.YE.02.02YE516 ------------------------A-----AR-G------AA--------------------------T--------C--C-AG--------------G--T------T----A...--G...----A-...C-----G---T----------------A---------- 4478
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------T-------AC--------AA------C-AA------G-------------T-T-------AGG---------G-----------------------T--A--...A-G...-A--A-...C-A------------------------A---------- 4478
F1.AR.02.ARE933 ------------T--------C--------AA------C-AAAA--------------------T-------AGG---------G---------------------------A-...--A...----A-...--A-------T------C-----C-------------- 4561
F1.BR.11.DEMF111BR037 --C---------T-------AA--------AA--------AA----------------------T-------AGG-------A-G----------------------C---AA-...--A...--C-A-...A-A-A-G----------C-----G-------------- 4771
F1.CY.08.CY222 ------------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------T-T-------AGG-------A-------------------------A----A...--A...----T-...A-A---G------------------------------- 4460
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------T------A------C---CA------C-ACAA----G-------G-------T-------AGG-------A-G--------------------------AA-...--A...-A----...--A-----------G--C-----G------G------- 4691
F1.FR.04.LA22LeRe ------------T--------C--------AA------C-AAAA-----C------G-------T-------AGA-----------------------------A-----T-A-...A-A...---GAG...--A---G----------------A---A---------- 5147
F1.RO.03.LA20DuCl ------------T--------C--A-----AA------C-AAAA-----C------------T-T-------AGG---------G---------------------------AA...--A...----A-...--A---G------------------------------- 5306
F1.RU.08.D88_845 ------------T-----------------AA------C-AA----------------------T-------AGG-------------------------------------A-...--A...----A-...A-A---G-----------------------C------- 4726
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------------------------------AA--------AA--------------------------G----GG---------G----------------T---------AA-...---GATT---A-...C-A------GT---C-----------A--C-------- 4617
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---C--------------------------AAA-G-----AAAAT-----C-----------------G--TAGG-------A-G--------------------------AA-...---GATT---A-...--A------GT---T-----------A----------- 4593
G.CD.03.LA23LiEd --------------T---------A-C---AA---G---G-TAA----------------------------AGA-------A-G----------------T-----------A...--G...----C-...C-AA--G---G--------------------------- 5279
G.CM.08.789_10 --------------T---------AAA---AA-------GAAAA------------------T---------AGG-------A-G----------------------GG----A...--A...----C-...G-A---G---G--------------------------- 4727
G.CM.10.DEMG10CM008 --C-----------T-----------C---AA--------AA--C--------------------------TAGG-------A-G----------------T-----------A...---...------...--AA--G---G----------------A---------- 4648
G.CN.08.GX_2084_08 --------------T---------------AA--------AA------------------------------AGA--C------G----------------T-----------A...---...----A-...C-AA--G-G-G--------------------------- 4507
G.CN.16.224GX --------------T--C------A-----AA--------AA--C----C----------------------AGA---------G----------------T--T--------A...--A...----A-...--A---G---G--------------------------- 4493
G.ES.14.EUR_0033 --------------T---------A-C---AA---------T--C---G------R--------T-------AGG-------A-G-----------------------T----A...--C...----C-...C-A---G---G------------G------C------- 4683
G.GW.08.LA57LmNe --------------T---------A-A---AA--------AA-----------C----------T-------AGG-------A-G-----------------------T----A...---...----A-...C-A---G-G-G--------------------------- 5284
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------T-----------C---AA--------AA--C-------------------T-------AGG-------A-G----------------------------A...--G...----C-...C-A-------A------C-----C---A---------- 4642
G.NG.12.12NG060409 --------------T-----------C---AA--------AA--T----A----------------------AGG---------G-------------------T--------A...---...------...C-A---G---G--------------------------- 4466
H.CD.04.LA19KoSa --C--------G--T--C---C--A-C---AA---------A----------------------T----TC-AGA--------G------------------------T-----...---...-----G...--A--C----A------------G-------------- 5310
H.CF.02.LA25LeMi --C--------GT-----------AAG---AA-------CAAAAG-----------------T---------A---------AG------------------------G-----...--C...--C--G...--A--T-------------------------------- 5101
J.CD.03.LA26DiAn ---C--------T----C---A--------AA--G-A-G-AA-AC---C-------------------C----A--------A-----------------------------AT...AGG...---GA-...--A---G----------------------GC------- 5276
J.CM.04.04CMU11421 --Y--------GT-T--Y--RC--R-----AA---------AA-----C-Y-----R--Y--------C---AA--------A------C----T---RT----Y---S----A...--R...---GA-...--AR-------------------------G-------- 4773
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------------T-----------------AA---G----ACA-----CG------------------C---AA--------A-------------------------------...---...--AGA-...--A--GG------------------------------- 4459
K.CM.96.96CM_MP535 ------------T--------C--A-----AA--------ACC------A----------------------AGG-------A-------------------------------...---...--AGAG...--A---G---------------------T--------- 4463
01_AE.CM.11.1156_26 ------------------------A-C---AA---------A--T-----------------T----------AG-------A-G-------------G--T------A-----...--A...------...----------G--------------------------- 4617
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --------------T-----------C---AA--------AAAAT----C------------T----------AG-------AGG----------------T------A----A...--A...------...--A-------G------------------G-------- 4577
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --------------T-----------C---AA------C-AAAAG-----------------T---------TGG-------A-G----------------T--T---A----A...--G...----A-...--A-------G---------------A--G-------- 4457
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --------------T-----------C---AA--------AAA-G----G---C--G--C--T----------AG-------AGG----------------T-----------A...--G...----T-...--A-------G------C-----------G-------- 4743
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----------G--T-----A---A-C---AA--------AAAAG----C------------T----------AGA------AGG----------------T------A----A...--A...----T-...--A-------G------------------G-------- 4451
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----G--------T-----------C---AA--------AAAAG----A---C--G-----T----------AA-------AGG----------------T-----------A...--G...-----G...--A--G----A------C-----G-----G-------- 5207
01_AE.SE.12.070SE -----G--------T---------A-C---AA---------AAAG----CA-----G-----T----------AG-------A-G----C-----------T---------A-A...--G...----A-...--A-------A------------------G-------- 4445
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --------------T---------A-C---A---------AA-AG---G------A------T----------AGA------A-G----C-----------T-----------A...--G...----T-...--A---G---G------------------G-------- 4564
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---A----------T-----------C---AA--------AAAAG----------A------T--------T-AG-------AGG----------------T-----G----AA...--A...------...--A-------G------------------G-----G-- 4461
01_AE.TH.90.CM240 --------------T---------A-C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------AGG----C-----------T-----------A...--G...------...--A-------G------------------A-------- 4841
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------T---------A-C--TC---------A--AT----C------------T--------TAGG---------G----------------------------A...---...----A-...--AA--G---G--------------------------- 4634
02_AG.DE.09.701114 --------------T---------A-C--TAA--------AA--T---G----------C----------ATAGG-------A-G-----------------------------...---...-----C...--AA--G---G------------------G-------- 4478
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----G--------T---------ACC--TA---------A--AT--------------------------TAGG-------A-G-----------------------------...---...------...--A---G---G--------------------------- 4932
02_AG.KR.12.12MHR9 ---A----------T---------A-C--TAA--------A-AA----G----------------------TAA--------A-G-C---------------------------...---...----A-...C-A-------G--------------------------- 4926
02_AG.LR.x.POC44951 --------------T-----------C--TA---------A--AT--------------------------TAGG-----T-A-G-------------------T---------...---...----C-...--A-------G------------------------G-- 5262
02_AG.NG.12.12NG060304 ---C----------T---------A-C---AA--------A---T-----------G--------------TAGG-------A-G-------------------T---------...---...------...G-A---G---G--------------------------- 4467
02_AG.NG.x.IBNG --------------T-----------C---AA--------A---T-------------------T------TAGG-------A-G--T--------------------------...---...-----G...--A---G---G--------------------------- 4792
02_AG.PK.15.PK032 ------------------------AAA--TAA--------A--AT--------------------------TAGG-------A---GT------------G-------------...---...---GA-...--A---G------------------------------- 4829
02_AG.SE.14.098GN --------------T---------A-C--TAAA-------ATAA--------------------------CAAGG-------A-G----------------------------A...---...------...--A---G---G----------------A---------- 4460
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B.FR.83.HXB2 AGTTTAGTAAAACACCATATGTATGTTTCAGGGAAAGCTAGGGGATGGTTTTATAGACATCACTATGAAAGCCCTCATCCAAGAATAAGTTCAGAAGTACACATCCCACTAGGG...GAT...GCTAGA...TTGGTAATAACAACATATTGGGGTCTGCATACAGGAGA 5267
Vif _S__L__V__K__H__H__M__Y__V__S__G__K__A__R__G__W__F__Y__R__H__H__Y__E__S__P__H__P__R__I__S__S__E__V__H__I__P__L__G__.__D__.__A__R__.__L__V__I__T__T__Y__W__G__L__H__T__G__E
02_AG.SN.13.9580 --------------T--C--------C--TAA--------A---T-----C-----------T--------TAGG-------A-G-----------AC----------------...---...------...--A---G---G--------------------------- 4645
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------A---A-----AA----------------G------A----------------AGGA--------------------------------T-----...---...----A-...----------A--------------------------- 4493
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---C----G-----T---------------AA--------AA-----A--C--------------------TAGG--C----A-G----------------T------------...--G...------...--A---G---G------------------GC----G-- 4633
05_DF.BE.x.VI1310 ------------T--------C--------AA--------ACA------G--------------T------TAGAA-------------------------------------A...--C...----A-...C-----G-------------------A----------- 4649
06_cpx.AU.96.BFP90 ------------T--------C--A-----AA--------AAA-----AA------------------C---AA--------A---------------------A---T----A...AG-...---GA-...--A-----------------------AA---------- 5295
07_BC.CN.98.98CN009 ------------------------------A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------G----A...--G...----A-...--A-------A------------GT----A-------- 4599
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------------C---A---G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T----A...--G...------...--A-------A------------GT----A-------- 4447
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------T--------C--AC----AA--------AAA-------------------------T---AA--------A------C-----------------G-----A...-C-...---GA-...--A---G-G-----------------------G----- 4469
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----------G------------------A---------AT-------C------------T---------AGA-------A------------------------------A...--A...-----T...C--A------A------C-------------------- 4646
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------T---------A-C---AA----A---ACA-G---AGG-----------------G---AGA---------G----C------------------------...CC-...--A-C-...--A--GG---T--------------------------- 4631
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------GT--------C--------AA------C-AAA---------------------T-------AGG---------G---------------------------A-...A-A...---GA-...--A--------------C-----G-----GC------- 5272
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------T--------C--------AA-------G-AA-------------------------C---AA--------A-------------------------------...---...----A-...--A---G-G----------------------------- 4672
14_BG.ES.05.X1870 ---A----------T--------CA-C---AA--------AA--C----C-----A----------------AGG-------A-G-----------------------T-G--A...---...----A-...W-A---G---G--------------------------- 4734
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---C----------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------AGG----C---C-------T----------AA...--G...------...--A-------A------------------G-------- 4663
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------G--T---------------AA--------AA-AT----GC---------------------ATAA--------G----------G-----------G------...-GG...----A-...A-AA--G---A------------------CC------- 4630
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------T-------AC--------AA-C--A-C-AAA-----G---------------T-------AGGA--------G---------------------------A-...--C...----A-...--A------G-------C-----G-----CC------- 4481
18_cpx.CU.99.CU76 ---A----------T-----------C---AA--------AAAAT--------------------------TAGA-------A-G----C--------------------G---...---...----C-...--A---G------------------------------- 4572
19_cpx.CU.99.CU7 --------------T---------A-C---AA--------ACAA----G-----------------------AGGA------AGG-----------------------------...---...----A-...--A---G---A--------------------------- 4493
20_BG.CU.99.Cu103 --------------T-----------C---AA--------AA--C----GG-------------T-------AGA-------A-G----C--------G--------------A...--C...----A-...C-AA--G---G--------------------------- 4733
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------T---------A-----AA---------AA-G-----C---------------------AGA---------G-G-----------------T--G------...--A...----C-...C-AA--G---G------------------CT-G----- 4472
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------T-----------C---AA---------A--T---------------------------AGG-------A-------------------------------...---...------...--A---G---G------------G-------------- 4475
23_BG.CU.03.CB118 --------------T--Y-A----A-C---AA--------AA--C----G-----A------------G---A--A-------G-----C--------------A---------...--A...----A-...---A------AG-------------------------- 4710
24_BG.ES.08.X2456_2 --------------T---------A-C---AA--------AA-AC----GG-----G-------T-------AGA-------A-G----Y--------G-----T--------A...--C...----AT...--AA--G---G--------------------------- 4718
25_cpx.CM.02.1918LE ------------T--------C----C---AA--------AAAA------C----------------------A---------------C-----------------------A...---...---GA-...--A---G------------------------------- 4475
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------------T-T---------AGG---AA------C-AA--G---C-G---------------------AGG-------A-G-----------------------------...---...------...C-A-----C-G------------G--A--G-------- 5272
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------T--------C--AAG---AA--------AA------CA------------------C----A--------A------C------------------------...---...---GA-...--A---G----------------------A-------- 5258
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------A-----A---------A-AA----G-G----A----------------A-----------G-----------------------------...---...----A-...--A---G---T---T----------------------- 4633
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------G---T--------C--A-----AA------C-AAA---------------------T-------AGA---------G----------------T----------A-...--A...-A-GA-TTAG-A--------------C-----G-------------- 4671
31_BC.BR.04.04BR142 -----------G-----C------A-----AA--G------T-------C-----A------T---------AGAA------A-------------------------------...--A...------...--A-------A------------AT-A--A-------- 4739
32_06A6.EE.01.EE0369 -----G------T--------C--A-----AA--------AAAAT-----------------------C----AC-------A------------------------------A...AG-...---GA-...--A-----------------------AA---------- 4902
33_01B.ID.07.JKT189_C --------------T---G-----A-C---AA--------AA--G-----------G-----T----------AG-------AGG----------------T-----------A...--G...----A-...A-A--G----G------------------G-------- 4568
34_01B.TH.99.OUR1969P --CA----------T-----------C---AA--------AAAA------------------T--------T-AG-------A-G----------------------------A...--G...--C---...--A------CG------------------G-------- 4469
35_AD.AF.07.169H -----G--------T---------A-C---AA--------AA--T---G-----------------------AGGA--------G----------------A------T-----...---...------...A-A---G---G--------------------------- 4467
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----------G--T------C--A----TAAA-C-----AA-AT---------------------------AGA-------A-G-------------------T---------...---...--A---...----------G--------------------------- 4472
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------T------C--A-A---AA--------AA--C---------------------------AGGG--------G-----------------------------...--A...---T-G...--A---G---G------------A-----GC----G-- 4457
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------GT--------C--------AA------C-AAA------G-----A--------T-------AGGA--------G--------------------------CAA...--A...-A--A-...--A--------------C-----G-------------- 4690
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --C-----C---T--------C--------AA--------A--AG---------------------------A-----------------------------------------...--A...------...--A---G------------------------------- 4744
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------A-----A---------ACAA------C---------------A-----A---------A-------------------------------...--A...---GC-...--A---G------------------------------- 4750
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------------T--------C--------AA--------ACA-------A-----------------C----AC--C----A------------------------------A...--A...------...------G---A------------C---A---------- 4499
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------------------AA--------A--------A----------------------A---------A-------------------------------...---...-G----...--AA------A---------------A----------- 4815
43_02G.SA.03.J11223 ---Y----------T-----------C---AA--------AA--C---------------------------AGGA------A-G-----------------------M--R--...---...----C-...--AR--R---R---------------R--G-------- 4792
44_BF.CL.00.CH80 -----------GT--------C--------AA------C-AAA-----C----C--G-------T-------AGG---------G-----------------------Y---A-...---...----M-...--A--------------C-----G-------------- 4709
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------T-----------C---AA--------AAA-G-------------------------C-AGG-------A-G--GCAG-----------------------...---...----C-...--A---G---G------------------A-------- 5253
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------------T-----------------AA------C-AAA---------------------------C-AGG---------G---------------------------AT...A-A...-A--CC...-----------------C-----A-------------- 4705
47_BF.ES.08.P1942 --------T---T-------AC--AC----AA------C-AAAA------C---C---------T-------AGG-------A------C---A-------------W----A-...--AGAAAA--A-...--A---G--------------------A-------G-- 4709
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----------G--T-----------C---AA--------AAAAG----G------------T----------AGA------AGG----------------T-----G----AA...-GG...----A-...--A-------A------------------G-------- 4472
49_cpx.GM.03.N26677 -----------G---------C--A-----A----------T-----------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T-----...--G...------...--A---G---G-------------T-A--A-----G-- 4689
50_A1D.GB.10.12792 ---A----------T--C--A---A-C---AA------A-AAAAT---G---------------T-------AGGA------A--C----------------------------...---...----A-...--A---G---A------------G-------------- 4674
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --------------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG-------AGG----------------T-----------A...A-A...------...--A-------G------------------G-------- 4474
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---G----------T-----------C---AA---G----AAAAG---G-------------T----------AG-------AGG----------------T-----------A...--G...----A-...--A---G---G------------------G-------- 4581
53_01B.MY.11.11FIR164 --------------T-----A-----C---AA--------AA...---G-------------T----------AGA------AGG----------------------------A...---...----A-...A-A-------G------------------G-------- 4604
54_01B.MY.09.09MYSB023 --------------------A---A-C---AA--------AA------G------A------------T---ATG-------A------------------------G------...-G-...----A-...--------------------------A----------- 4669
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------------T---------A-C---AA--------AA--G-----------------T----------AG-------AGG----------------T------A----A...--A...------...--A-------G------------------G-------- 4577
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------T---------A-C--TAA----A---AA--T--------------C-----------TAGG-------A-G-------------------A---------...---...------...--AA--G---G------------------G-------- 4618
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --------------------------C---A-A-G-----AT-----------C-A------T-----C---AGA-------A-G-----------------------G-----...--G...----C-...--AA------A------------GT----A-------- 4451
58_01B.MY.09.09MYPR37 --C-----------T------C--A-C---AA--------AAAAG----C------------T----------AG-------AGG----------------T-----------A...---...----A-...A-A-------G------------------G-------- 4612
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------T-----------C---AA--------AAAAC-----------------T----------AG-------AG-----------------T--T---A----A...--A...----A-...A-A-------A------------------A-------- 4451
60_BC.IT.11.BAV499 --C--------G-----C------------AA--G------T--T----A------------T---------AGA-----------------------------A---T---A-...--G...A-----...--A------------------A--T-A--A-------- 5224
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------------AA--G-----AT-----------C--------T-----C---AGA-------A-G----------------------GT----A...--G...------...--A-------A------------AT----A-------- 4688
62_BC.CN.10.YNFL13 ---C----------------------C---A---G-----AT-----------C--------T---------AGAA------A-G-G--------G--------T---G----A...--G...------...--A--C----A------------GT----A-------- 4596
63_02A.RU.10.10RU6637 --------------T-----A-----C---AA---G-----A-AG--------C-----------------TAGG--C----A-G----C------------------------...---...------...--A---G---G------------G-----A-A------ 4808
64_BC.CN.09.YNFL31 --------------------------C---AA--G-----A------------C--------T---------AGA-------A------------------------GT----A...--G...------...--A-------A------------GT----AC------- 4621
65_cpx.CN.10.YNFL01 --C--------------C------A-C---A---G-----A------------C--------T---------AGA-------A-------------------------T-----...--C...------...--A-----G-A------------GT----A-------- 4638
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---A----------T---------A-C---AA----------AAG--------C-A------T----------AG-------A-G----------------------------A...--A...----T-...--A-------G------------------G-------- 4610
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------T-----------C---AA----------AAG--------C-A------T----------AG-------A-G----------------------------A...--A...----TG...--A---G---G------------------G-------- 4601
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----G--------T-----------C---AA--------AAAAG-----------------T----------AG--C----AGG----------------T-----------A...--G...------...--A-------G------------------A-------- 4634
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------T----Y---C--A-----AA------C-AAAAT-------------------T-------AGG-------A-G----------------------------A...A-A...---GAG...--A--C----T------------G---A---------- 4723
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------T-T--C---C--------AA------C-AAA----------------C----T-------AGG--C------G--G----T-------------------A-...--A...----C-...--A---G----------C-----C-------------- 4771
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------T--------C--A-----AA------C-AAA----------------------------TA-------G-----C---------------------------...---...--AGA-...C-----G-----------AAA-----A----------- 4775
73_BG.DE.01.9196_01 --------------T-----------C---A---------A---C-------------------T-------GGG-------A-G-----------------------T----A...---...----A-...C-A--GG---G--------------------------- 4784
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---A----------T---------A-C---AA--------AAAAG----C------------T----------AG-------AGG----------------T------A-G--A...A-G...------...--A-------G------------------G-------- 4564
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --------------T------C--A-C---AA--------AA--G--------------C--T---------AGG-------AGG-----------------------A----A...--G...------...--A-------G------------------AC----G-- 4510
78_cpx.CN.13.YNTC19 --------------T---------A-A---AA----A---AAAAG-----------------T----------AG-------AGG----------------------------A...--A...----A-...--A-------T------------G-----G-------- 4451
79_0107.CN.15.SX15DT013 --------------T-----------C---AA--------ACAAT-----------------T----------AG-------AGG----------------T------A----A...--G...------...--A-------G---------------A--G-------- 4644
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ------------------------ACC---AA--G-----A------------C--------T--------TAGC-------A-G-----------------------T-----...--G...----T-...--A-------A------------AT-A--A-------- 4430
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------------------CA-----A---G-----AT-----------C--------T---------AGAA------A-G-------------------T---G----A...--G...------...--A-------A------------GT----A-------- 4439
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --C-----------------------C---A---G-----AT-----------C--------T---------AGA-------A-G-----------------------T----A...--C...------...--A-------A------------GT----G-------- 4603
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------------------------A-----AAA-G-------------C----C--------T-----C---AGAA------A-G-----------------------T----A...--G...----TT...--A-------A------------AT----A-------- 4400
87_cpx.CN.12.DH32 --C---------------------A-----AA--G-----A---------A--C--G-----T-----C---AGA--C----A-G-----------------------T----A...---...-G----...--A-------A------------GT----A-------- 4618
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------------------------A-C---A---GG----AT--------G--C-A------T-----C---AGA-------A-G-----------------------T----A...--G...------...--A-------A------------AT----A-------- 4460
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --C---------T-----------AAG---A---------A--A-----A-----------------------A----------------------------------------...---...------...--A---G------------------------------- 4655
O.CM.96.LA51YBF35 --CC-G--G---T------A----AGG--TA-A-----C-A--AC---CA------------T-----GTT-GGAA--------G-C-------TT---T-T--T---GG---T...--G...-G--AC...A-AA--G----T-----------AT-AATGC----G-- 5332
O.CM.96.LA52YBF39 --CC-G--G---T------A---CAGG--TA-----A-C-A--AC---G----C--------T-----GTTT-ACA----------C-------GT---TCT--T---G-----...ATG...-G-T-G...A-AC--G-G--C-----C-----AT-AATGC------- 5325
O.CM.99.99CMU4122 --C--G--G---T------AAC-CAGA--TA-A--GA-C-A--A----CA---C-A---C--T-T----TT-AGAA--------GCC-------GT---T-T--T---G-----...ATG...---T-T...G-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-- 4752
O.CM.x.pCMO2_3 --CC-G--G---T------AA--CAGA--TA----GA-C-A--AC---CA---C-----C--T-T-C--TC-AGAA--------G-C-------GT---T-T--T---G---A-...AGA...---T-G...A-A---G-G--C--C--------AT--ATGC----G-- 5319
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --CC----G---T------A---CAGA--TA-A--G--C-A--AC----G---C--------T------CT-AGAA--------G-C------AGT-----T--T---G-----...-TA...--CCAT...G-A---G-G--C-----------AT-AATGC------- 4747
O.FR.06.RBF206 --CC-G--G---T------A---CAGG--TAA---GA-CCAAAAT---C-------------T-------C-AGAA----------C-------TT---T-T--T---G---AT...A-A...---GAT...A-AA-------C-----------AT-AATGC----G-- 5330
O.GA.10.10Gab1190 --CC----G---T------A---CAGG--TA-A--GA-C-A--AC---CA---C--------T------TC-AGAA----------C--C----GT---T-T--T---G-----GAA-GA...-GCTTT...A-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G-- 4481
O.GA.11.11Gab6352 --CC-G--G---T-T----A---CAGG--TA----G--C-AA-A-----A---C-----C--T-T----CATAGAA-C--------C------AGT---T-T--T---G-----...--A...---T-G...G-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G-- 4478
O.SN.99.99SE_MP1300 --CC-G--G---T------AA--CAGG--------GA-C--A-AC----A---C-----C--T-T----TCTAAAA--------G-C--C----GT---T-T--T---G----A...-GG...C--T-G...A-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G-- 5320
O.US.10.LTNP --CC----G---T------A---CAGG--TA-A---A-C-AA-AC---CA---C--------T-------CTAGAA----T-----C------AGT---T-T--T---G-----...ATG...--CT-T...G-A---G-G--C-----------AT--ATGC----G-- 5242
N.CM.15.S4858 --C--------G--T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAA---------A------------------T------G----T...C-G...--A---...--A--G-----C--T--------A---ACA-------- 4793
N.FR.11.N1_FR_2011 --C-----------T-----------G---AAA--G--A-AA--G----A------------T-------CAAA--------A----G-C-----------T------T----T...CCG...--A---...--A--G----TC--T--------A---ACA-------- 4668
P.CM.06.U14788 ---C-G--T---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A--AAAG-----------G-----T-----G-CAA-C-----T--G--T-------C---TT-T--T---G----A...ACA...--A-CC...A-TA-TG-G--T--Y--------G--CATGC-T--G-- 4738
P.FR.09.RBF168 ---C-G--C---T-T--C-AA---AGG--TAAA--GA-A-A-AAT-----------G-----T-----G-CAGTC-----T--G--T-------G---TT----T---G----A...-CA...--A-CC...A-T--TG-G--T--T--------G--TATGC-T--G-- 5302
CPZ.TZ.06.TAN5 --CC----T-----T-----A-T-ACAA-TAAATGTTG---A-AT---AAG-----------T-------CTGA-GTA----AG-G-GCAGG----A-------A--T---ACAGAAA-G...T-A-A-...--A--GG-TTT-CAT--------AT-AGC-TGT----- 5383
CPZ.US.85.US_Marilyn ---C-G------T-T--C------AGA---AA--------AA--------C--C--G-----T-----G---A--A----C---G---A------------T-----TA---AT...A-A...--A-A-...A-A--G--T-T---G--------GT--A-A-------- 5327
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --CC-G--G---T------A----AGG--CAAA--G--C-AA-AT--------C-----C--T------GC-A-AA--------G-C-------GT---T-T--T---G----T...-G-...---T-C...A-AA--G-G--C------------T--ATGC--R-G-- 4737
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---C-G--C--GT-T----AA--CAGG--TAAA-G---A-A-AAT-----------------T-----GGCAGT-A----T---G-T-------GG--CT-T--T---G-----...ACA...--A-TG...A-TA-TG----C--C--C-----G--CATGC-T--T-- 4608
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B.FR.83.HXB2 AAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGT 5437
Vif __R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__
A1.CD.02.LA01AlPr --A---T--------------T--G------------------CTG--A-------AT-----------T-----C--G-----T------------T--C----T---A-T-----------------C-----G--A---A----------AG-------A------- 5439
A1.CM.08.886_24 --A---T-----C--------T--G------------------CT--G--A------T-----------T-----C--G--------------------------T-----------------------C--------A--------------AG-------------T- 4899
A1.ES.15.100_117 --A---T-----A--------T--G-----------------ACT---AGAT------------A----T-----CT-G-----------------C---C----T---A-------------------C-----G--A---C----------AG-------A--AGA-- 4906
A1.KE.11.DEMA111KE002 --A---T-----A--------T--G-----------------ACT---A---------------A----T-----C--G------------------G--C----T---A-A-----------A-----C-----G--A---A-------------------------T- 4805
A1.PK.15.PK034 G-A------------------T--G------------------CT--GA-----C--T------A----T-----C--G---------------------C----T---A-------------A-----C-----GG-A---A------------------T----T-T- 5038
A1.RW.11.DEMA111RW002 G-A---A-----A--------T--G------------------TT---A--C-----------GA----T-----CA-G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A-----------G-------------T- 4788
A1.SE.13.078SE --A---------A--------T--G------------------CT---A---------------A----------C--G---------------------C----T-----------------------C-----G--A---A--G-----G-AT-------A-----C- 4645
A1.UG.11.DEMA110UG009 -CA---------A--------T--G------------------CT--GA--------------GA----------C--G---------------------C----T---A-T------A----T-----C--------A---A-------G--AG-------------T- 4786
A2.CM.01.01CM_1445MV --A---A-----C--------T--G------------------C-G--A-AG--C--T------A----------T--G--G-----T-----C-----------T-----------------A-----C-----G--A---A--------G-AT-------T----A-- 4636
A3.SN.01.DDI579 -CA------------A-----T--G-----------------AC-G--A---------------A----T-----C-----------------------AC----T-----------------------C-----G-GA---A----------A--------A------- 4635
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----G------C--------T--G----------------A-CTG-GA--G-----T-----GA----------C--G--------------------AC----T---AC------------A-----C-----G--A--TA------------G-----------A-- 5433
A6.BY.13.PV85 --A---T-----C--------T--G-----------------AC-G--A-AG------------A----------C-----G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--G-------A---------------- 4900
A6.IT.02.60000 --A---------A--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----------C--G------------------T--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AT------------A-- 5442
A6.RU.11.11RU6950 --A---------C--------T--G-----------------AC-GGGA--G------------A----------C--G--G---------------------C-T-----------------A-----C-----G--A---A--G------------G---A------- 4961
A6.UA.12.DEMA112UA024 --A---------CC-------T--G------C----------AC-GG-A-TG------------A----------C--G--G-----------------------T-----------------A-----C-----G--A---A--------------------------- 5461
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------------------------------A----GA-----C---T-------C------A-CT-------------------C--------------T-----------A--A---------C-A---A----------T--------T-----T- 5439
B.BR.10.10BR_MG035 ---------------------A---------------------------G-------A----------------TC--------T------------G----CC-T--C--T-----------A--------------T---A--C------GT--------------T- 4933
B.CU.14.14CU005 ------------------------------------------A-----------------------------CACC-----------------C----AA-----------T-----------A-----A------GG----A-------------------T-----T- 4648
B.DE.13.366396 --------------------------C-------------------G--------G-A---------------A-C-----------------------------------T-----------A------------C-A--AA----------T-G------T-----T- 4651
B.DE.13.947915 -------------------A-T---------G--------------GG-------------------------A-C---------------------AC------------T-----------A--------------C--AA--G-------T-G------T------- 4657
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------------------------T--------------A--------------------------T-----C---------A----------C---C----T-----T------A-----------------C-A---A----------T-G------T------- 5406
B.ES.15.100600 -------------C-A-------------------------------G---------T---------------AGC-----------------------------T-----------------G-----C------C-A---A---------GT--------T--CCA-- 4863
B.FR.11.DEMB11FR001 -------------------------------------------G---G----------------------------AC---------------C----------------------------------------A---T--AA---------G---------T-----T- 4683
B.JP.12.DEMB12JP001 ------T--------------A-----T--------------A---C--------------------------A-T-----------------------A-----T-----T-----------A------------C-A--------------T-G------T-----T- 4824
B.PH.15.DEMB15PH003 ------------------C-------CA--------------A--GGG---------T---------CT------C-----------------------------T-----T-----------A------------------A---------GT--------------T- 5451
B.RU.11.11RU21n --A---------------C-------C---------------A---G--------------------------A-CA----------------------------T-----T-----------A--------------T---A---------GT-G------------T- 5008
B.SE.15.102SE ------A-----------C--A--G---------------------G---------A-----------------GC----------------------AA-----T-----T-----------AA-----------C-T---A--------A-T-G------T----A-- 4654
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------------------------G--------A-----------------GTT--------------------------C-------T-----------A--------------T---A--------A-T-G------T------- 4759
B.US.16.2609 ------T-----C-----------------------------A-C--G--------TA-----------------C-----------C-----------------------T------------G-------------T---A------------A-----T-------- 4729
C.BR.11.DEMC11BR035 ----A-T-----C--------T--------------------ACTG-GA-------A---------------C-GC--G------------------A--C----T-----T------A----------C-----G--A---A----------T-G-------------- 4836
C.CN.10.YNFL19 --A---T--------------T--------------------ATTG-GA-A-----A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT------- 4790
C.DE.10.622166 ------T--------------T---TG---------------CTTG-GAGAC--------G-------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------G----A-----C--------A---A--G-------T-------CT----A-- 4639
C.ES.15.100_118 ------A-----C--------T--------------------ACTG-GA-------------------------GC--G-----------------CA-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-G-------------- 4878
C.ET.08.ET104 ------T--------------T--------------------ATTG-GA--G----------------------GC--G-----T--------------------T-----T------G-------------------A---A----------T---------------- 4639
C.IN.15.NIRT008 ------T--------------T----CA--------------ACTG-GAG-------------------A----GC--G--G-----G---------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------TT----A-- 4621
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----CT--------------T--------------------ACTG--A--------------------------C--G-----T------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A--C--------G--------------- 5417
C.NG.10.10NG020523 --A---T--------------T--------------------ATTG-GA--------T----------------GC--G--------G-----C--CA--C----T-----T------G----A-----C------C-A---A------------------TT------- 4625
C.NP.11.11NP016 ------T------C-------T-----A--------------ATTG-GA-------------------------TCT-G-----T--G---------A--C-C--T-----T------G----------C--------A---A-------G--T-G----GTT-A----- 4609
C.PK.14.DEMC14PK009 ------G--------------T--------------------ATTG-GAG-------A-----------------C--G--------G---------T-AC----T-----T------A----------C--------A---A----------------C-C------C- 4852
C.SE.15.100ET ------T-----C--------T--G-----------------ATTG-GA-------------------------GC--G------------------A-------T-----T------A----------C-----G------A-------------------T------- 4642
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------G--------------T--------------------ACTT-GA-------------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A------------------CT------- 5411
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------T--------------T--------------------ATTG-GA-A---C-------------------GC--G--------G---------A--C----T-----T------A----------C--------A---A------------------TT------- 4762
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ------T------C-A-----T--------------------CTTG--A-A-----------------------GCT-G------------------A--C----T-----T------G----------C------C-A---A----------T--------T------- 4804
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------G--------------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G------------------A--C----T-----T------G----------C--------A---A--------------------------- 4786
D.BR.10.10BR_RJ095 -------------C---------------------------------G--A-----------------------GC--G------------------A-A-----------T-----------A-----C------C-A---A---------GAG--------------- 4891
D.CD.03.LA17MuBo ------A------C-------------A-------------------G--------------------------GC---------------------A-------T-----T------A-------------------A---A----------T--------T------- 5462
D.CM.10.DEMD10CM009 ------T------C-A-----A--------------------A----G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------A-----C--------A---A----------T-G------T------- 4812
D.CY.06.CY163 ------T------C---------------------------------G--------------------------GC--G------------------A-------------T-----------------C--------A---A----------T-G------T------- 4645
D.KE.11.DEMD11KE003 ------A------C---------------------------------G------C--T----------------GC--------------G------ACCC----T-----T------G-----------------C-A---A----------T-G-----TTT------ 4787
D.SE.12.077UG -------------C-A-------------------------A-----G--------------------------G---G-----T------------A-------T-----T------G----A-----C-----G--A---A-------G--TG----G--T------- 4651
D.TZ.04.CO6405V4 ------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G-----------------CA-------T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-G-------------- 4651
D.UG.10.DEMD10UG004 ----A-A--------------------------------------GGG---------T----------------GC--G------------------ACA-----T-----T------G----A------------C-A---A----------T-------TT------- 4775
D.UG.11.DEMD11UG003 ------A------C---------------------------------G--------------------------GC--G-----------------CA-A-----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T------TTT------- 4792
D.YE.02.02YE516 ------T------C----------------------------AC---G-------------------------AGC--G------------------ACA--C--------T-----------A--------------A---A---------TT-G------T------- 4648
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------G------C----------------------------ACTGGG--AG--C--T------A--------AGCA-G-----------G--C-----A-----T-----T-----------G-----C-----G-G----A--------T-T-G-------------- 4648
F1.AR.02.ARE933 ------T------C----G------------------------C-NGG--AC-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A--C-CA-----------------A-----C-----GGGA---A----------T-G-A------------ 4731
F1.BR.11.DEMF111BR037 -------------C-----------------------------C-GGG--AG----AG------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-GGA------------ 4941
F1.CY.08.CY222 ------G------C----G-------C----------------C--GGA--G-----T------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-A-A------------ 4630
F1.ES.11.VA0053_nfl ------T------------------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T------G----AA----C-----G--A---A--------T-T-A-A------------ 4861
F1.FR.04.LA22LeRe ------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G-A------------ 5317
F1.RO.03.LA20DuCl ------G------C-----------------------------C-GGG--TG------------A---------GC--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------T-----C-----G--A---A--------T-T-G-------------- 5476
F1.RU.08.D88_845 ------T------C-----------------------------CTGGG---------G------A--------AGCA-G-----------G------A-AC----T-----------------A-----C-----G--A---C----------T-GGA------------ 4896
F2.CM.10.DEMF210CM007 G-----T------C-------C---------------------C-G--A-RG-----G----------------GCT-G-----T---------------C----T-----T-----------A-----C-----G--T--TC--------T-T-G------T------- 4787
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------T-----C--------A---------------------C-G--A-AG-----G--C---------------T-G------------------T--C----T-----------------------C-----G--A---A----------T-G------T------- 4763
G.CD.03.LA23LiEd --A---------C--------A--G------------------C-G--A--------------------T-----C--------------G---------C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A-----T- 5449
G.CM.08.789_10 --A---A-----C--------T----------------------GG--AG--------------A----T-----C--------------G------G--C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A------- 4897
G.CM.10.DEMG10CM008 --A--C---------------T--G-----------------CCTG-GA---------------A----T-----CT-------------G------TC-C----T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A------- 4818
G.CN.08.GX_2084_08 --A---------A--------T--G-----------------AC-G-GA------CA------------------C--------------G---------C----T-----T-----------------C-----G--A---A----------AT-------A----AA- 4677
G.CN.16.224GX --A---------A--------T--G------------------C-G-GA-A-----A------------T-----C--------------G-----C---C----T-----T-----------------C-----G--A---C----------AT-------A----A-- 4663
G.ES.14.EUR_0033 --A---G------C-------T--G------------------C-G-GA-A---C---------A----------C------------------------C-C--T--------------------G--A-----G-----AG--------AGAC-------T-----T- 4853
G.GW.08.LA57LmNe --A---T--------------T--G-----------------AC-G-GA---------------A----T-----C------------------------C-C--T-----------------------A-----G-----A---------GGA--------T------- 5454
G.KE.09.DEMG09KE001 --A---T-----A--------T--G------------------C-G-GA-----C-T-------A----T-----CT-------------G---------C----T---A-T--------------C--A-----G--A---A--A-----G-G--------A----A-- 4812
G.NG.12.12NG060409 --A---------A--------T--G-----------------ACTG-GA--G------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-T-----------A-----C-----G--A---A----------AT-------A------- 4636
H.CD.04.LA19KoSa ------------C------------------------------C-G-GA--G---------------------AGC--G-----T--C---------T-------T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G-------------- 5480
H.CF.02.LA25LeMi ------------------------T-----------------AC-G-GA--G-----------------------C--G--------------------------T-----T-----------A-----C------C-A--------------T-G------------T- 5271
J.CD.03.LA26DiAn ------T------------------------------------CTG--A--G--C--A----------------GC--G--G-----------A---A--C----------T-----------A-----C-----G------A----------T--------T------- 5446
J.CM.04.04CMU11421 ------Y------Y----------------------------RCTG--A-RG--C--G-----------T----GC--G-----Y------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---W----------TR--------------- 4943
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G--A-----C------------------------------CT-----AG--C--A-----------T----GC--G------------------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---C----------T-G------T------- 4629
K.CM.96.96CM_MP535 ---G---------------------------------------CTG--A--G--C--A-----------A-----C---------------------A-A-----T-----T-----------A-----AG----G------A----------T-G------T------- 4633
01_AE.CM.11.1156_26 ------------C-----C--T---------------------T-C--A---------------A----T-----C--------------G---------C-A--T------------G----------C---C-G--A---A--------G-AG-------A------- 4787
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --AG-----------------T------G--------------C---GA-AC----A-------A----T-----C----------G---G------A-AC-A--T-----A-----------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATG----- 4747
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --AG--T-----CC----A--T---------------------C-GGGA-A-------------A----T-----T-----T----G---G--------AC-A--T-----------------AA----C-----GGGA---A--------A-AG-------A------- 4627
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --AG--T-----C--------T---------------------C-G-GA-C---C-AT------A----T-----C----------G---G--------A--C--T---A-------------------C-----G--A---A----------AG-------ATA----- 4913
01_AE.MM.14.fKSDU26 --AG--------C--------T---------------------C---GA-A-----A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----G-GA---A----------AG-------A-G----- 4621
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --AG--T-----C-----G--T---------------------C-G-GA-A---C-AT-----------T-----C----------G---G--------A--C--T-----------------------C--C--G--A---A----------A--------ATA---A- 5377
01_AE.SE.12.070SE --AG--------C--------T--------------G------C-G--AGA------T------A----T-----C--------------G-------AA-----T-----------------------C-----G-GA---A----------AG-------ATA----- 4615
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --AG--------A--------T---------------------C-G-GAGA------T------A----T-----C-----------C--G--------CC-A--T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG------AAAG----- 4734
01_AE.TH.11.40436v09_04 --A---------A--------T--------------------AC-G-GAG--------------A----T--A--CT---------G---G--------AC-A--T--------------------G--C-----G--A---A----------AG-------A-A----- 4631
01_AE.TH.90.CM240 --AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A-------------A----T-----C---------A----G--------AC-A--T----G------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G----- 5011
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------A--------T-----T--T----------A-C-GG-A--T------------A----T-----C--------------G-----CA--C----T----------------GA-----C-----G--A---A----------AG--------------- 4804
02_AG.DE.09.701114 ---G--A-----C--------T--G----------------A-C-G--A-A-------------A----T-----C--------------G-----C---C-C--T-----------------------C-----G--A---A----------A--------A------- 4648
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----A-------C--------T--G----------------A-C-G--A-AT------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A--G-----GCAG-------A------- 5102
02_AG.KR.12.12MHR9 ------------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----T-----T-----T--------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A----TT- 5096
02_AG.LR.x.POC44951 ---------------------T--G------------------C-G--A---------------A----T-----C--------------G---------C----T---A-A------A----------C-----G--A---A----------TG------------TC- 5432
02_AG.NG.12.12NG060304 ------A-----C--------T--G-----T-----G---------------------------A----T-----C--------------G-----C-AA-----T-----------------A-----CG----G--A---A-----A--G-AG--------------- 4637
02_AG.NG.x.IBNG -C----------C--------T--G----------------A-C-G--A---------------A----------CT-------------G-----C--------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A------- 4962
02_AG.PK.15.PK032 ------T-----C--------T-----A-------------A-C-G--A-A-------G-----A----------CTC------------G-----CT-------T-----------------------C-----G--A---A--------ACAG-------G----A-- 4999
02_AG.SE.14.098GN ------------A--------T--G-----------G---GAAC-G--A--------A------A----T-----CT-------------G-----C---C----T-----------------A-----C------C-A---A----------AG-------A------- 4630
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B.FR.83.HXB2 AAGAGACTGGCATTTGGGTCAGGGAGTCTCCATAGAATGGAGGAAAAAGAGATATAGCACACAAGTAGACCCTGAACTAGCAGACCAACTAATTCATCTGTATTACTTTGACTGTTTTTCAGACTCTGCTATAAGAAAGGCCTTATTAGGACACATAGTTAGCCCTAGGT 5437
Vif __R__D__W__H__L__G__Q__G__V__S__I__E__W__R__K__K__R__Y__S__T__Q__V__D__P__E__L__A__D__Q__L__I__H__L__Y__Y__F__D__C__F__S__D__S__A__I__R__K__A__L__L__G__H__I__V__S__P__R__
02_AG.SN.13.9580 ------A--------------T--G----------------AAC-G-GA---------------A----T------T-------------------C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A------- 4815
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------C-------C---------------A---G--------------------------A-C-----------------------------T-----T-----------A--------------T---A----------T-G------------T- 4663
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -CA---------C--------T---------------------CTC-GA-----------------G--T-----C--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-G------T------- 4803
05_DF.BE.x.VI1310 ------------------------------------G----------G-------------------------AGC--G------------------G-------T-----T-----------A-----C--------T---A---------GT--------T------- 4819
06_cpx.AU.96.BFP90 ----A-A-----C-----C------------------------TTG-GA--------A---------------AGTA-G------------------A-AC----------T-----------A--------C--G--A--------------T-G-------------- 5465
07_BC.CN.98.98CN009 ------T--------------T--------------------ATTG-GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------T-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT------- 4769
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------T--------------T----C---------------ATTG-GA--C----A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A-----------G------TT------- 4617
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----A-A-----------------G------------------CTG--A--G--C--G--------------CAGC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--A-----G-T-G-------------- 4639
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------A--------------T--G-----------------ACTG--A--------T------A---------GC--G------------------A--C----T-----T------G----A-----------G--A---A----------AG------CT------- 4816
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G-----A--------------A--G------------------CTG--A--G--C--A---------------AGC--G-----------------CA-------------T------A----A-----C-----G--A---A----------T-G------A------- 4801
12_BF.AR.99.ARMA159 ------T------C-----------------------------C-GGG---G-----G------A---------GC--G-------G---G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C--------A---A----------T-A-A------------ 5442
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----A-A--------------A--G--------T---------CTG--A-----C--A----------------GC--G------------------AC-C----------T-----------------C-----G--A---A----------T-G-------------- 4842
14_BG.ES.05.X1870 --A---T--------------T--G-----T------------C-G-GA---------------A----T-----CTY--------R-----------A-C-C--T-----------------A-----A-----G-----AA--------GGA--------T----A-- 4904
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --AG--T--------------T---------------------C-G-GAG--------------A----T----------------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------ATA---T- 4833
16_A2D.KR.97.97KR004 --A---------C-----------G------------------C-GG-A-----C--T------A----------T-----G-G---T-----C------C----T-----------------------C-----G------A--------A-A--------A------- 4800
17_BF.AR.99.ARMA038 ------T------C----A------------------------C--GG---G-----G------A---------GC--G--G--------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--A---A--------A-T-A-A------------ 4651
18_cpx.CU.99.CU76 --A---A--------------T--G------------------CTG-GA--G--C--A-----------T-----C--G--------------------------T-----------------A-----C-----G--T---A----------T-G------T------- 4742
19_cpx.CU.99.CU7 --A---------C--------T--G------------------C-G-GA---------------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----T-----------------C-----G--A--------------AG-------A------- 4663
20_BG.CU.99.Cu103 --A---T-----------Y--T--G--T-------------A-C-G-GAGA-------------A----T-----C-----------CA-G--------------T---A-T-----------------C--------A---A--------G-A--------A------- 4903
21_A2D.KE.99.KER2003 --AG--------C-----G--T--G-----------------AC-G--A--------T------A----------T--G--------C-----C------C----T------------------A----C-----G--A---A--------G-AC-------T------- 4642
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A---A-----C--------T--G------------------C-G--A--------T-----------T-----C--G------------------A-------T-----------------------C-----G--A---A----------A--------------T- 4645
23_BG.CU.03.CB118 ------T-----------C-------------------------------------------------------GC----------------------AA-----T-----T-----------A-------------GT---A----------T-G------T-----T- 4880
24_BG.ES.08.X2456_2 --A---T--------------T--G----------------A-C-G-GA-A-------------A----T-----C----------G---G-------A-C----T--CA-A-----------------C--------A---C--------G-----T------------ 4888
25_cpx.CM.02.1918LE ------A--------A--------G-----------------ACTG--------C--G----------------GT--G-------G----------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T-------------A-- 4645
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------A--------------T--G-----T-----------ACT--GA--------------------T----GC--------------------C---C-A--T-----A-----------------C-----G--A---A--G-------G---A---TT-A--A-- 5442
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ------------C-----------G------------------TTG--A--G--C--A----------------GC--G------------------A-AC----------T-----------A-----C-----G--A---A--------T-T-G------T------- 5428
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------------------------------------------G----------------------------C-----------------------------T--C--T-----------A-----------G--T---A---------GT--------A------- 4803
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------T------C-A------------------------------GG--AG-----G------A---------GC--G-----------G--C---A-AA----T-----T-----------A-----C-----G--A---A----------A-A-A------------ 4841
31_BC.BR.04.04BR142 ------T--------------T---------C----G-----ACTG-GAG------------------------GT--G-------G----------A--C----T-----T------G----A-----C-----G--A---A----------T-G-------------- 4909
32_06A6.EE.01.EE0369 ------A-----C-----C------------------------TTG--A-------AA--C---A--------AGT--G------------------A--C----------T-----------A-----C-----G--A---A----------T--------A-A----- 5072
33_01B.ID.07.JKT189_C --AG-----------------T---------------------C-G-GAGAC------------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-A----- 4738
34_01B.TH.99.OUR1969P --AG--T-----AC-------T---------------------C-G-GA-AC------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-G----- 4639
35_AD.AF.07.169H --A------------------T--G------------------CT-C-A---------------A----T-----TG-G---------------------C----T---A-T-----------------C-----G--A---A--------G-A--------------T- 4637
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---------------------T--G-----T----------AAC-G-GA-A---C---------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------------C-----G--A---A----------A---------------- 4642
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------C--------T--G------------------CTG-GA-A------A------A----T-----C--------T-----G---------C----T-----------------------C-----G-CA---A---------GA--------A------- 4627
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------T------C----A-----------------------AC-GGG---C-----G------A----------C--G-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A-----C-----G--T---A----------T-G-A------------ 4860
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------------A-------------------------------G------C--A-----------------T-----------------------------T-----T------G----A-----------GC-T---A---------G---------A------- 4914
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------A--------------A------------A------------GA-A----------------A-------C--------------------C--------T---A-T-----------A--------------T---C----G----G---------T-----T- 4920
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------A------C---------------------------------G------------------------Y-GC--G------------------A-A-----T-----T------G----A-----------G--A---A----------A-------CT------- 4669
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------------------------------------------G-------------------------A-C--------------G--------------------T-----------A--------------TA--A----------T-G------T------- 4985
43_02G.SA.03.J11223 ---G--Y-----A-----C--T--G----------------R-C-G--A-A------------------T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------A--------A------- 4962
44_BF.CL.00.CH80 ------T------C------------C----------------C-GGG---G-----A------A---------GC--G-----------G--C---A-AC----T-----T------A----------C--------A---C-C------T-T-A-------------- 4879
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --A---------C--------T--G-----------------ACTG--A--------------------T-----C--------------G------T----CC-T-----------------------C-----G------A-T--------AG-------A------- 5423
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ------T------C----------------------------AC-GGG---G-----G-----------------C--G-----------G--C---A-A-----T-----------------------C-----G--A---A----------A-A-------------- 4875
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------------------------C-GGG--AG-----G------A---------GC--G-----------G------A-A-----T-----T-----------A-----------G--A---A----------T-G-------------- 4879
48_01B.MY.07.07MYKT021 --AG--------AC-------T-----------T---------C-G-GAGAT------------A----T-----C--------------G------T-AC--C-T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G----- 4642
49_cpx.GM.03.N26677 ------G-----C--------T--------------------ATTG-GA-------------------------GC--G--------G-----C---A--C----T-----T------A----------C--------A---A----------T--------A------- 4859
50_A1D.GB.10.12792 --A------------------T--G------------------CT--GA---------------A----T-------AG---------------------C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------------T- 4844
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -CA---------A--------T---------------------C-G-GAGAC----A-------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----A-----------T-----C-----G-----AA----------A-------TA-A----- 4644
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --AG-----------------T---------------------C-GGGACT-------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T------------G----------C-----G--A---A----------AG-------A-A---A- 4751
53_01B.MY.11.11FIR164 -CAG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A----T-----T--------------G-----C--AC-CC-T-----------------------C-----G--TA--A----------A-G-A----AAG----- 4774
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------C-----------------C-----A-GGG-A--C-----------------------C--------------------C--------T-----T-----------A--------------T---A-T-------GTG-------T-----T- 4839
55_01B.CN.10.HNCS102056 --AG--------A--------T---------------------C-G-GA-C------A------A----T-----C--------T-G---G--------AC-C--T---A-------------------C-----G-GA---A----------AG-------A-A---A- 4747
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---G--------C--------T--G-----------------AC-G--A--G------------A----T-----C--------------G-----C---C----T-----------------A-----C-----G--A---A----------AG-------A-----T- 4788
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------T--------------T---------G----------ATTG-GA-------C-------A----A--C--C--G--------T-----------------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT------- 4621
58_01B.MY.09.09MYPR37 --AG--------C--------T---------------------C-GGGA-AT----A-------A----T-----C--------------G--------AA----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G----- 4782
59_01B.CN.09.09LNA423 --AG--------C--------T---------G-----------CTG-G-C------A-------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----G--A---A-T--------AG-------A-G----- 4621
60_BC.IT.11.BAV499 ------T--------A-----T--------A-----G-----ACTG-GA--------A-----------------C--G------------------G--C----T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-G-------------- 5394
61_BC.CN.10.JL100010 ------T--------------T---------G----------ATTG-GA-A-------------A----A-----C--G--------G---------T-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-------TT------- 4858
62_BC.CN.10.YNFL13 ------T--------------T--------------------A-TG--A---------------A----A----GCA-G--------G---------T--C----T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT------- 4766
63_02A.RU.10.10RU6637 ---G--------C--------T--G------------------CGGG-A--G-----------------T-----C--------------G-----C---C----T-----A-----------AA----C-----G--A---A--G-----G-A---------A----A- 4978
64_BC.CN.09.YNFL31 ------T--------------T--------------------ATGG-GA-------A-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------------G--A---A------------------TT------- 4791
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------A--------------T--------------------A-TG-GAG------A-------A----A-----C--G--------G-----------------T-----T------G----------C-----G-GA---A----------A------TTG------- 4808
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --AG--------C--------T---------------------C-G--A-AC-----A------A----T----GC--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G----- 4780
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --AG--------A--------T-----------G---------C-G--A-AC------------A----T-----C--------------G--------AC-C--T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------A-G----- 4771
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--AG--------A-----A--T---------------------C-GGGA-A-------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----------------------C-----G-GA---A----------A--------ATG----- 4804
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------C-----------------------------C-GGG---------G------A---------GC--T-----------G--C---A-A-----T-----T-----------A--------------T---A----------A---------------- 4893
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------T------C-------------A----------------GGGG---------G------A---------GCAC------------G--C---A-A--C--T-----T-----------A--------------A--------------T-G------T------- 4941
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------------------------------A----G-------CA----------------A-C------------------------C----------T-----------A-------------GT---A---------GT--------A------- 4945
73_BG.DE.01.9196_01 --A---T--------------T--G-C----------------C-G-GA--C---------------C-------C--------------------------C--------T-----------AA----------G--T---A----------T--------A-----T- 4954
74_01B.MY.10.10MYPR268 --AG--------C--------T---------------------C-GG-A-AT----A-------A----T-----C--------------G-----C--AC----T-----------------------C-----G--A---A----------AG-------AAGG---- 4734
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 G-AG--------C--------T---------------------C-G-GA-A-------------A----T-----C----------G---G--------AC-A--T-----A-----------AG-G--C-----G-GA---AY---------AG-------AAG----- 4680
78_cpx.CN.13.YNTC19 --A---------C--------T---------------------C-G-GA-AT------------A----T-----C--------------G--------AC-A--T-----------------------C-----G-GA---A----------AG-------AAG----- 4621
79_0107.CN.15.SX15DT013 --AG--A-----C--------T--G------------------C---GA-AC----A-------A----T-----C----------G---G------ACAC-A--T-----------------A-----C-----G-GA---A----------AG-------A-A----- 4814
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ------T--------------T---------G----------ATTG-GA-A-------------A----A--CA-C--G--------G-----A-----------T-----T------G----------C-----G--A---A--C---------------TTT------ 4600
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ------T--------------T--------------------ATGGG-A------TC-------T----A----GC--G--------G--------CT-----C-T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-------TT-----T- 4609
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------T--------------T---------------------TTG-GA-------C-------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A------------------TT-G----- 4773
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------T--------A-----T--------------------ACTG--A---------------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A----------T-G-----TT------- 4570
87_cpx.CN.12.DH32 ----A-T--------------T--------------------ATTG-GA--------T------A----A----GC--G--------G---------A-------T-----T------G----------C-----G--A---A---------------C--TT------- 4788
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------T--------------T---------G----------ATTG-GA---------------A----A-----C--G--------G-----------------T-----T------G----A-----C-----G--A---A------------------TT------- 4630
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ---------------------A-------------------------G---------A------A--------AGC--------------------C--------T-----T-----------A--------------A---A----------T-G-------------- 4825
O.CM.96.LA51YBF35 ------GGAA--A-----A--T--G--GAGT---------CAAT-C-----G----AA-----GA-T--T------AC-------A-GA-G--A-----------T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G-A-ATTGATC-A-- 5502
O.CM.96.LA52YBF39 ------TGAA--C-----A--T-----TAGT---------CA-T-C-G---G----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A--------------CAC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---GCTGA-C---- 5495
O.CM.99.99CMU4122 ---G--TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC----CA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A----G--A--A--C--G--A---A-CA----G--G-G-A-AYTGA-C-A-- 4922
O.CM.x.pCMO2_3 ------TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AC---GCA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----AAC----T---AC-------A-------A--A--C--G--A---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A-- 5489
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ------TGAA--C-----G--T--G--TAGT---------CA-C-T---GAG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----A-C----T--CA--------A----A--A--A--C--GGGA---A-CC----G--G-G---ACTGA-C---- 4917
O.FR.06.RBF206 ---G--TGAA--C-----A--T--G--TAG----------C--T-C-----G-----A-----GA-T---------AC-------AGGA----A------C----T--CAC-------A----A--A--A--C--G--C---A-TC----G--G-A---GTTA--C-A-- 5500
O.GA.10.10Gab1190 ------GGAT--C-----A--T------AGT---------CAAT-T----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A------C----T--CA--------A-------A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G-A-ACTGA-C-A-- 4651
O.GA.11.11Gab6352 ------TGAA--------A--T--G--TAGT---------CA-T-C----AG----AA-----GA-T---------AC-------AGGA-G--A---A-A-----T---AC-------A----A--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGGTC-A-- 4648
O.SN.99.99SE_MP1300 ------TGAA--------A--T--G--TAG------C------T-C-G--AG----CA-----GA-T---------AC-------AG-A-G--A---ACA-----T----C-------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--G-G---ACTGA-C---- 5490
O.US.10.LTNP ------GGAC--G-----A--T--G--TAGT---------CAAT-T----A-----AA-----GA-T---------AC-------AGGA----A----A------T--CAC------------A--A--A--C--G-GA---A-CC----G--G-G---ACTGA-C-A-- 5412
N.CM.15.S4858 -CAGCCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C--G--------T--T------A-G-----T--G-----A---T-T-----T---A-T------A---CT-----C--C--GC-A--GA-C-----GAGACC---ATCA------- 4963
N.FR.11.N1_FR_2011 -CA-CCT------C-A--A--T-----A--------------ACT--GA-A---C-AG--------T--T------A-G-----TA-G-----A-----T-----T---A-T------A---C------C-----GC-A--GG-C-----GAGACA---A-TA----A-- 4838
P.CM.06.U14788 ------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C------GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAY-MA- 4908
P.FR.09.RBF168 ------AGAA--A--A--A--T----CAAGTG-G--G-----AC--GGT-A---C-C---C--GA----T--A---AC------TAGG-----------CC-C------C-A-----------T--G---G-G--G-G---AA--C----GG---GG--ATTGAAC-A-- 5472
CPZ.TZ.06.TAN5 -----CA------C-------T---A-AGGAT----------AC--GGA-A---CT--------------------AC------T--GT-G------ACTAGG--T---ACA------G-T-CAGGA--AG-TC--C-A--AA--------G-G-GGA-ACTGA-ATTC- 5553
CPZ.US.85.US_Marilyn -CA--C------C--A--G--T-----A--A-----------AC--GGA-CT--C-AG------A----T-----GA-G------A-G-----------------T-----T------A---C------C--C-----A--TG-T-----GAGACC---A-TT--C-AA- 5497
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -GM--CTGAR--A-----AA-T--G--TAGT---------CA-CT--G--AT-----A-----GA-T--T------AC-------AGGA-G--A--C--------TY--TCM------A----G--A--A--C--G--A---A-C-----G--A-AG--GTTA--C-CT- 4907
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --A---AGAT--G-----G--T----CAAGTG---T------TC--GGC-A---C---------A----T--A--GAC------TAG---------C--CC-C-----CC-A-----------T--G---G-G--G-----AA--C----GG-T-G-T-ACTGA-C---- 4778
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B.FR.83.HXB2 GTGAATATCAAGCAGGA...CATAACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACA...CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGC 5586
Vif C__E__Y__Q__A__G__.__H__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__.__P__K__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__
A1.CD.02.LA01AlPr ---------C-A----C...-----A-----------C--------T------T-GAA-------G--...............G--...T---G--G------------------------C-G----T-A----------------------------------G---- 5588
A1.CM.08.886_24 ---C-------A-----...-----------------C--------T---------AA-------G--...............---...----C--G--C--G---------A--A-------A----T-A----------------------------G-----G--A- 5048
A1.ES.15.100_117 ----------------G...--------------------------T--------GAG-------G--...............GT-...--C-G---A-----------C-------------G----T-AG-------------------------------------- 5055
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------...--C----------------------TTC-------GAA-------G--...............---...----------C---------C-------------G--T-T-A----------------------------G-----G---- 4954
A1.PK.15.PK034 ---------CGA-----...--C-----------------G-----T--A-----GAA-------G-G...............---...----T--G--G--G---------A----------GA---T------------------------------------T---- 5187
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---------T-T-----...--------------------------TC--------AA-------G--...............G--...---GC--G--C---C-----------A-------G----T-AG-------C----------------G------------- 4937
A1.SE.13.078SE --A-C------A-----...--------------------------T--A------AA------GG--...............C--...A---C--G--C------G----------------G----T-A----------------G-----------------G--A- 4794
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------A-----...--C-----------------------T--A------AAG---C--G--...............---...---CC--G--------------------------G------A--------C-------G-----------------G---- 4935
A2.CM.01.01CM_1445MV -----------------...--------------G-----G-----T------T-GAA-------G--...............G-T...T---C--G--C-----------------------G----T-AGT---A----------------------------G---- 4785
A3.SN.01.DDI579 -----------A-----...--C---------------T-------T--------GAG-------G--...............G--...T---------C--G------------------C-G----T-A----------------------------------G---- 4784
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----------------...--------------G-----------T--------GAA-------G--...............---...----C--GAGC-----------------------G----T-A----------------------------------G---- 5582
A6.BY.13.PV85 --A-C---TC-------...--C--------------C-----------------GAA-------G--...............---...-------G-GA--G--------------------G------A-------------------------------------A- 5049
A6.IT.02.60000 ----------TA-----...------------------------------------AA-------G--...............---...----C--G--G-----------------------G-----------------------------------------G---- 5591
A6.RU.11.11RU6950 --A-C----C-------...--C--------------------------------GAA-------G--...............--G...----C--G-GA--G---T----------------G------A----------------------------------G---- 5110
A6.UA.12.DEMA112UA024 --A-C---TC-------...--C-----------------------T--------GAA-------G--...............T--...----C--G-GA-----------------------GA-----A----------------------------------G--A- 5610
B.AR.14.DEMB14AR003 -C--C----C-------...------C----------------G--T---------------------...............---...----G-----C------------A---------G-----T---------------------------G------------- 5588
B.BR.10.10BR_MG035 ---CC------------...----C--C---------------G------------A-----------...............---...-----G--------------------------C-G----T-A--------------------A------------------ 5082
B.CU.14.14CU005 ------T--C-------...-----T-----------------G------------AT-------G--...............---...----------A----------G-----------G-----------------------------T---------------A- 4797
B.DE.13.366396 -----------------...-----------------------G----------------------C-...............---...-------G--G----------------------G-A--GT----------C------------------------------ 4800
B.DE.13.947915 -----------------...--------------G--C---------------------------G--............ACAC--...----------A---------C------------T-A--------------------------A------C--GA------- 4809
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------CTA-----...-----TC-----------T----G--------------T-----G---...............---...-----G-----------------A----------G----T----------------------------------------- 5555
B.ES.15.100600 -----------------...--------------G---T----G------------A-----G----C...............-A-...---C---G--A-----------------------G-----------------------------------G---------- 5012
B.FR.11.DEMB11FR001 -------C---------...-----------------------G----------------------AG...............---...-----G-----------------A--C-------A------A------------------GT------------------- 4832
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------G-------...----GT-----------C---------------T--A-----------...............---CCAA------G--G------------------------A--G------------------------------------------ 4976
B.PH.15.DEMB15PH003 ----T--C---------...-----------------C---------C--------A-----------...............---...--------------------------------C--A--------------------------------------------- 5600
B.RU.11.11RU21n -----------------...-----------------------G----------------------G-...............---...A----------------------------------A----------------------------------G--------A- 5157
B.SE.15.102SE -----------------...--------------C--------G------------A-------G---...............---...-------G--A--G----------------A--G-A--G------------------------------------------ 4803
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------...--------------------------T---------A-----------...............---...-----G----C------------------C-----A----------------------------------------T---- 4908
B.US.16.2609 -----------------...-----T-------A------T--G---------------------G--...............TT-...----G--G--GT----------------------A---------------------------------------------- 4878
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------------...-----------------------------------GAT------G---...............-A-...----------G----------C------------GA---T-AGT-----------------------G-----T--G--A- 4985
C.CN.10.YNFL19 ----C------------CATA----T-----------------------------GA-----C-G---...............-A-...-------G------A------C--------A--CA--G-T-AGT------------------T-------------T---- 4942
C.DE.10.622166 ----T------------...-----T-----------------------A-----GA-------G---...............-A-...----------G----------C------------G----T-AGT------------------C-------------G--A- 4788
C.ES.15.100_118 ----C------------...-----T------------T--------C-------GA-------G---...............-G-...------CG-------------C------------A----T-AGT--------------------------------G---- 5027
C.ET.08.ET104 ----C------------...----CT-----------------------------GA-----------...............-A-...----------G----------C----C-------GT---T-AGT---A--C-A-----------------------G---- 4788
C.IN.15.NIRT008 ----C------------...-----T---------------------C-------GA-----C-GG--...............-A-...-----------------G---C-------CA--CA----T-AGT------------------C-------------G---- 4770
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----C------------...-----------------------------------GA-------G---...............-AG...---------------------C------------GC--GT-AGT--------A-----------------------G---- 5566
C.NG.10.10NG020523 ---------G-------...-----T-----------------------------GA--------G--...............-A-...-------G--G----------C------------G----T-AGT------------------C-------------G---- 4774
C.NP.11.11NP016 ----C------------...-----T-----------------------------GA-----C-----...............-A-...-----G--------A------C-----------CA------AGT------------------C-------------G---- 4758
C.PK.14.DEMC14PK009 --A-C------------...--C--G------------T-------------C--GA-------G---...............-A-...------GG-----G-------C------------GT---T-AGT--------------------------G--T--G---- 5001
C.SE.15.100ET ----C----C-------...-----TC-------C--C-----------------GA-------G---...............-A-...--------------A------C--------A---GT---T-AGT------C----------------G---A----G---- 4791
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----C-----------C...-----TC-------------G--------------GA--------G--...............-A-...---------------------C------------GA---T-AGT------------------C-------------G---- 5560
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ----C------------...-----------------------------------GA-------G---...............-A-...------C---G----------C-----------CA---GT-AGT------------------C-------------G---- 4911
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----C------------...-----------------------------------GA-------G---...............-A-...----------G----------C------------G----T-AGT------------------------------------- 4953
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----C----C-------...-----------------G-----------------GA-------G---...............-A-...----------G----------C------------G----T-AGT------------------------------------- 4935
D.BR.10.10BR_RJ095 ----C----C-------...------C-----------T----G--TC--------A-----------...............G--...T---------G-----------------------G---G--A-----A----------------------------G---- 5040
D.CD.03.LA17MuBo -----------------...-----------------CT----G--T---------A-----------...............G-G...-------G--G-----------------------G---GT-A-----A--C------------------C----------- 5611
D.CM.10.DEMD10CM009 ----G--C---------...-----------------CT----G--T---------A-----------...............-AG...------C---G---A-------------------G---GT-A-----A---------------------C----------- 4961
D.CY.06.CY163 ----G------------...-----------------CT----G--T---------A-----------...............G-G...------C---G-----------------------G---GT-A-----A--C------------------C----------- 4794
D.KE.11.DEMD11KE003 --A-T----C-------...------------------T-------TC--------A-------GC--...............G--...--------------------------C-------A---GT----------C-------------------G---------- 4936
D.SE.12.077UG ----T------------...------------------T----G--T--------CA-----------...............-A-...----------------------------------G----T-A-----A--------------------TC----------- 4800
D.TZ.04.CO6405V4 ----G------------...-----------------CT----G--TC-------GA-----------...............G--...--------------------A-------------G---G--A-----A--------------------A-T---------- 4800
D.UG.10.DEMD10UG004 --A-T------------...------------------T-------T---------A-----------...............-A-...------C---C------------A----------GA--G--------A--C-------------------G---------- 4924
D.UG.11.DEMD11UG003 --A-T------------...------------------T-------T------T--A--------G--...............---...-------G------A--C----------------A---G--------A--C-------------------G-----G---- 4941
D.YE.02.02YE516 ----T------------...-----------------CT----G--T---------A-----------...............G-G...---CG--G--G---A-----G-------------A---GT-A-----A---------------------C----------- 4797
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -CA-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...............CAT...---------G-------G--------------C-G------AGT---A---------------------G----------- 4797
F1.AR.02.ARE933 --A-C------------...-------G-T----------G-----T---------A-----------...............G--...---C-G----C------C--------------CCA-------GT---A--C-------------------------G---- 4880
F1.BR.11.DEMF111BR037 --A-C------------...-----------------C--------T---------A----T------...............G-T...-----G----C------G---C-----------CA------AGT---A----------------------------G--A- 5090
F1.CY.08.CY222 --A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...............C-T...-----G----C------G------------A-C-A------AGT---A---------------------G------G---- 4779
F1.ES.11.VA0053_nfl --A-C------------...------------------------------------A----C---G--...............G-C...-----G----C---------------------C-G-------GT---A---------------------G----------- 5010
F1.FR.04.LA22LeRe --A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...............G-T...-----G----C------G--------------C-A------AGT---A--C-------------------G-----G---- 5466
F1.RO.03.LA20DuCl --A-C------------...-----------------C--------T---------A-----------...............G-T...-----G----C---------------------C-A------AGT---A-------------------G-G---T--G---- 5625
F1.RU.08.D88_845 --A-C------------...-----------------C--------T---------A--------G--...............G-T...-----G----C-----------------------A------AGT---A---------------------G----------- 5045
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-T--------G---...-----------------C--------T---------A----------T...............--C...-----G--------------------------C-G------AGT------------------C-------------G---- 4936
F2.CM.11.DEURF11CM026 -CA-T------------...-----T-----------C--------TC--------A-----------...............--T...-----G-----------G--------------C-A-------GT------------------C-------------G---- 4912
G.CD.03.LA23LiEd ---------C-------...-----T--------------------T--------GAA-------G-G...............G--...----C--G--A--G---------------C----A----T-A-----A--C-------------------------G---- 5598
G.CM.08.789_10 ------T--C-------...-----TC-------------------T--------GAA-------G--...............-A-...---------G-G--------A-------------G----T-A-----A---------------T---------T--G---- 5046
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...............---...----C--G--G----------------------CA----T-A-----A---------------T-------A-T--G--A- 4967
G.CN.08.GX_2084_08 -----------------...-----T-----------C--------T------T-GAAG-TG--GG--...............---...----C-----------------------------A----T-A-----A--------------------------------- 4826
G.CN.16.224GX -----------------...-----T-----------C--------T------T-GAA--TG--GG--...............---...----C--G--------------------------A----T-A-----A-----------------------A--------- 4812
G.ES.14.EUR_0033 -----------------...----CT--------------------T--------GAA----------...............---...----C-----C------------------CA---A----T-A-----A----------------------G-----G---- 5002
G.GW.08.LA57LmNe -----------------...----CT--------------------T--------GAG----------...............---...-------G-GC-----------------------G----T-A-----A----------------------G---------- 5603
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...............-G-...A--CC---------------CC----C------CG---GT-A-----A---------------T---------T--G---- 4961
G.NG.12.12NG060409 ---------CGA-----...-----T-----------C---------C-------GCA-------G--...............---...----C-----A---------C-------------G----T-A-----A-----------------------A--------- 4785
H.CD.04.LA19KoSa -----------------...--------------------------TC-------GT-----------...............G--...-----G----C------------A--------C--A-----AG-----------------G-------------------- 5629
H.CF.02.LA25LeMi -----------------...--------------C---T-------T--------GA-----------...............G--...-------G--C--G--------------------GC--G--A----------------------A-----------G---- 5420
J.CD.03.LA26DiAn ----C------------...--------------------------TC--------A---------C-...............-A-...----GG--A-G----------------------CA------AGT------------------CT------------G---- 5595
J.CM.04.04CMU11421 ----C--C-C-------...-----YC-------------------TC----T---A-----------...............-A-...---M---R--G----------------------CA------AGT------------------C-------------G---- 5092
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----------------...----C-C----------CT----G--T-----T---A-----------...............G-T...----------C---A-----GG----------CCA------AGT---A----------------------------G---- 4778
K.CM.96.96CM_MP535 ------G----------...-----------------CT-------T--------CA--------G--...............G-T...----G--G-CC----------G------------A------AGT--------------------------------G---- 4782
01_AE.CM.11.1156_26 ---------C-------...--------------------------T--------GAA-------G--...............---...T--------------------C------------G----T-A----------------------------------G---- 4936
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---------C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------CT...............---...-------GA------------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---- 4896
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -C-W-----C-T-----...--C--------------C--------T--------GAA--------C-...............---...---------------------C------------AA--GT-A-----A-------------------------T------- 4776
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -C-------C-T-----...-----------------C--------T--A------AG--------C-...............---...-------G--C--G-------C----C-------A----T-A-----A-------------------------T--G---- 5062
01_AE.MM.14.fKSDU26 -------C-C-T-----...-----T--------------------TC-----T-GAA--------C-...............---...----G--G-------------C----------G-G------A-------------------------------T--T---- 4770
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------C-T-----...-----------------C-----------A------AA-------GC-...............G--...---------------------C----C-------A----T-A-----A----------------------------G---- 5526
01_AE.SE.12.070SE ---------C-T-----...------C----------C--------T--------GAA--------C-...............---...-------------G--------------------A----T-A-----A------------------------GT------- 4764
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------C-T----G...-----------------C-----------------GAA--------C-...............-T-...-------G-G---G-------C------------A----T-A-------------------------------T--G--C- 4883
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---------CCT-----...-----------------C--------T--------GAG--------C-...............---...-------G------------CC------------A----T-A-----A--------------CT---------T------- 4780
01_AE.TH.90.CM240 ---------C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...-------G-----G-------C----------A...G--A-A-----A------------------------...-G---- 5154
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------------...-----T-----------G--------T--------GAA-------G--...............C--...---GT-----C---------------------C-G---GT-A-----A--C--------AG-------------------- 4953
02_AG.DE.09.701114 -----------------...-----T-----------A--G-----T--------GAA------GG--...............---...----C--G--A--G------C------------G-A--GT-AG----A-------------------------T--G--A- 4797
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------...-----T-----------G--------T--------GAA-------G--...............---...----T-----C------------A----------AA--GT-AG----A--C--------AG-C-------------G--A- 5251
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------...----GT-----------G--------T--------GAA--T----G--...............---...----C--G--G-----------------------A---G--AG----A------------G---------------G--A- 5245
02_AG.LR.x.POC44951 ------------A----...-----T-----------G--------T--------GAA-------G--...............---...----C--G--C------------A----------A---GT-AG----AA--C---------------------T--G---- 5581
02_AG.NG.12.12NG060304 -----------------...-----T-----------G--------T--A---T--AG-------G--...............--T...----C--G--C-----------------------A---GT-AG----A--C----------------G--------G---- 4786
02_AG.NG.x.IBNG -----------------...-----T-----------G--------T--------GAAT--T---G--...............G--...----C-----C-----------------------G---GT-AG----A--C--------AG---------------G---- 5111
02_AG.PK.15.PK032 ---------C-------...-----T-----------A--G-----T--------GAA-------G-G...............G--...----C--G--G--G------C------------CA---GT-AG----A--C---------G-A-------------G---- 5148
02_AG.SE.14.098GN ---------C-------...-----G-----------G--------T------T-GAA-------G-G...............--T...----C--G--G-----------------------GAT-GT-A--T--A------------G---------------G---- 4779
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B.FR.83.HXB2 GTGAATATCAAGCAGGA...CATAACAAGGTAGGATCTCTACAATACTTGGCACTAGCAGCATTAATA...............ACA...CCAAAAAAGATAAAGCCACCTTTGCCTAGTGTTACGAAACTGACAGAGGATAGATGGAACAAGCCCCAGAAGACCAAGGGC 5586
Vif C__E__Y__Q__A__G__.__H__N__K__V__G__S__L__Q__Y__L__A__L__A__A__L__I__.__.__.__.__.__T__.__P__K__K__I__K__P__P__L__P__S__V__T__K__L__T__E__D__R__W__N__K__P__Q__K__T__K__G_
Vpr _M__E__Q__A__P__E__D__Q__G__
02_AG.SN.13.9580 -----------------...-----G-----------A--------T--------GAA-------G--...............---...--T-C-----C----------C------------G---G--A-----A------------G---------------G---- 4964
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------G-------...-----------------------G----------------------G-...............---...----------------------------------------------------------------------G--------A- 4812
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -----------------...-----T-----------CT--------C--------------------...............T-C...----------C-----------------------A------AGTG-------------------------------G---- 4952
05_DF.BE.x.VI1310 ----G-T----------...-----------------CT----G--T---------A-----------...............---...----------C---------------C-------G---G--A-----A--C------------------------------ 4968
06_cpx.AU.96.BFP90 ----T------------...--------------------------TC--------A----T------...............-A-...---G-G----G---A------------------CAA--G--AGT--------------------------------G---- 5614
07_BC.CN.98.98CN009 ----C------------CATA----T-----------------------------GA-------G---...............-A-...---------------------C--------A---A----T-AGT------------------T----------T--G---- 4921
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----C------------CATA----T-----------------------------GA-----C-G---...............-A-...-------G-------------C--------A---A----T-AGT------------------C----------T--G---- 4769
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------------...-----T------------T-------TC--------A-----------...............-AC...----G---A-C-----------------------A------AGT--------------------------G-----G---- 4788
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --A-T------------...-----AC-----------T-------T---------A-T---------...............---...----------C---A-------------------G---G--A-----A----------------------G---------- 4965
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---------C-------...-----------------------------------GAA-------G--...............---...----C---AG------------------------A----T-A----------------------------------G---- 4950
12_BF.AR.99.ARMA159 --A-C------------...--------------------------T---------A----T------...............G-T...-----G--A-C------G--------------C-A---G--AGTG--A--C-----------C-------------G---- 5591
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ----C------------...-----T--------------------TC-----T--A-----------...............CAC...-----------------G--------------G-AA---T-AGT--------------------------------G--A- 4991
14_BG.ES.05.X1870 ---------C-------...---TCT--------------------T--------GAA----G--G-G...............---...------C---C------G--------Y-------A----T-A-----A----------------------G-----G---- 5053
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----T----C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...--C----G-----GA------C-------G----A----T-------A---------G---------------T--G---- 4982
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------------...------------------T-G------------T-GAA-------G--...............GGT...GA--C--GA-C---------CC------------G---G--A-----A--------------------------------- 4949
17_BF.AR.99.ARMA038 --A-C------------...------------------------------------A-----------...............G-T...----------C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G---- 4800
18_cpx.CU.99.CU76 -----------------...-----T------------T-------TC-T------------------...............--T...----------C------------A----------G----T-AG----A----------------------------G---- 4891
19_cpx.CU.99.CU7 -----------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...............---...----C--G--GT-G--------------------G----T-A-----------------------------A----G---- 4812
20_BG.CU.99.Cu103 ------T---C------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...............---...----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G---- 5052
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------------...--------------------G-----T------T-GAA--T----G--...............G-T...G----G-G--C----------C----------A-GA--G--A-----A-------------------------T------- 4791
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A-----...-----T-----------C--------T------T-GAG-------G--...............G--...--------------A-----CC------------G----T-A-----A----------------------------G---- 4794
23_BG.CU.03.CB118 -----------------...-----T--------------------T--------GAA-------G--...............---...----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G---- 5029
24_BG.ES.08.X2456_2 ----G----CT------...-----T--------------------T--------GAA-------G-G...............---...----C-----------------------------G----T-A-----A----------------------G-----G---- 5037
25_cpx.CM.02.1918LE ----T------------...-----G--------------------T-----T--GAG-------G--...............G-C...-----G--------------C-------------G---GT-A-----A------------G-A------------------ 4794
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----------------...-----G--------G-----G-----T--------GAA-------G--...............G--...A------GA-C-----------------------A------A--------------------------------------- 5591
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----C----C-------...-----TC-------------------TC--------A----GC-----...............--C...------------------T---------------G---G--A----------------------------------G---- 5577
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----T------A-----...-----------------------G------------A---------C-...............-A-...----------C-----------------------G--------------------------------------T------- 4952
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----G------------...-----------------------G--------G--------G------...............---...-------G--------------------------G--------------------------------G------------- 4990
31_BC.BR.04.04BR142 ----C------------...-----TC----------------G---C-------GA-----C-G---...............-A-...---------------------C------------G----T-AGT---A-------------G--------------G--A- 5058
32_06A6.EE.01.EE0369 -------------G---...-----------------------G--TC--------AA---C------...............-A-...-----G----G----------C-----------CAA-----AGT----------------G---------------G---- 5221
33_01B.ID.07.JKT189_C ----G----C-T-----...--C--------------C--------T--------GAA--------C-...............---...-A-----G-----GA------C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---- 4887
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------CGT-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...-------G-----G-------C------------A----T-A-----A---------------------C---T--G---- 4788
35_AD.AF.07.169H -----------------...--------------------------T--A-----GAA----------...............---...----C-----C--G----------------A---G------AG----A--C-------------------------G---- 4786
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----T----C-------...-----T--------------------T-----G--GAA-------G--...............---...----C-----G-----------------------A----T-A-----A--C-------------------------G---- 4791
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---------C-------...----GT--------------------T--------GAA-------G--...............C--...----C--G--A--G--------------------A---GT-A----------------------------------G---- 4776
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-C------------...--------------------------T---------A-----------...............G-C...---C-G----C------G--------------C-AA-----AGT---A--C-------------------------G---- 5009
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -CA-T------------...-----------------------G------------A-----------...............G--...------------------------------C---A-----------------------------------------C---- 5063
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-T------------...------------AA---------G------------A-----------...............-A-...-----------------------A------C---A----T-------AA---A-----------------G---------- 5069
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --ATT------------...------C-----------T-------T------T--A-T---------...............-A-...------------------------------A---G---G--A-----A--------------------A-T---------- 4818
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------------...------C----------------G------------A-----------...............---...----------------------------------GA---T-A-----A--------------------------------- 5134
43_02G.SA.03.J11223 -----------------...-----T-----------A--G-----T--------GAA-------G--...............-A-...----C--G--A---------C------------G-A--GT-A-----A--Y------------T------------G---- 5111
44_BF.CL.00.CH80 --A-C----C-------...--------------------C------C-----T--A--------G--...............G-T...-----G----C---------------------CCA----T-AGT---A---------------------G----------- 5028
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------A-----...--------------------------T---------AA-------G--...............--T...----C--G--C----------C------------AA---T-AG---------------------------------G--A- 5572
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-C------------...--------------------------T--------GA--------G--...............G-T...-----G----C------G--------------C-A------AGT---A--C------------------G------G---- 5024
47_BF.ES.08.P1942 --A-C------------...--------------------------T---------A-----------...............G-T...A----G---GC------G--------------CCA----T-AGT-RRA--C------------------------------ 5028
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------C-A-----...-----T--------------------T--------GAA--------C-...............---...-A-----G-------------C------------A---GT-A-----A-------------------------T--G---- 4791
49_cpx.GM.03.N26677 ---TC--C-C---T---...--------------------------TC-----T--A----C------...............-A-...A------GA------------C-A------AC--G---GT-A----------------------------------G---- 5008
50_A1D.GB.10.12792 -----------------...-----TC-------------------T--A------AA----C--G--...............---...----C--G-------------C------------G------AG-----------------G---------------G---- 4993
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------CCT-----...-----------------C--------T--A-----GAA-A------C-...............---...-------G-----G------CC-T--C-------A----T-A-----A-------------------------T------- 4793
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...-------G-----G-------C----------C-A----T-------A-------------------------T-----A- 4900
53_01B.MY.11.11FIR164 -C-----C-C-T-----...--C----G---------C--------T--------GA---------C-...............---...-A-----G-----G-------C------------A----T-A-----A-------------------------T------- 4923
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---CT------------...--------A--------------G--T--------GAA--------C-...............---...---------------------C------------A------A-----A-------------------------T--G---- 4988
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---------C-T-----...-----------------C--------T-----T--GAA--------C-...............---...-------------G------CC------------A---GT-A----------------------------------T---- 4896
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------------...---TCT-----------G--G-----T--------GAA-------G--...............---...----C-----A---------C------------G----G--A-----A--C-T-----------------------G---- 4937
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----T------------CATA-G--T-----------------C--T--------GA----GC-G---...............-A-...---------------------C--------A---A-C-GT-AGT------------------C-------------G---- 4773
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---------C-T-----...--C--T-----------C--------T--------GAA--------C-...............---...-------------G---T----------------A----T-A-----A-------------------------T--G---- 4931
59_01B.CN.09.09LNA423 -------C-C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...------GG-----G-------C------------A----T-A-----A--C----------------------T--T---- 4770
60_BC.IT.11.BAV499 ----T------------...-----T-----------G---------C-------GA-------G---...............-A-...----------G----------C-------C----G----T-AGT------C-------------------------G--A- 5543
61_BC.CN.10.JL100010 ----C------------CATA----T--------------------T--------GA-----C-G---...............-A-...-------------G-------C------------A----T-AGTG-----C----------------------T--G---- 5010
62_BC.CN.10.YNFL13 ----C------------......C-T-----------------------------GA-------G---...............-G-...--------------------CC------------A----T-AGTG-----------------C-------------G---- 4912
63_02A.RU.10.10RU6637 --A-C---TC-------...--C--------------------------------GAA-------G--...............---...----C--G-GA--G--------------------A------A--------------------------------------- 5127
64_BC.CN.09.YNFL31 ----C------------CATAC---T--------------------TC-------GA-------G---...............-A-...----------G----------C--------A---A----T-AGT----------------G-C----------T--T---- 4943
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A-T------------...-----T--------------------TC-------GA-------G---...............-A-...---------------------C--------A---AA---T-AGT------------------T----------T------- 4957
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------C-C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...------C------G-------C------------AA---T-A-----A--C--------------------A-T------- 4929
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -C-----C-C-T-----...-----------------C--------T--------GAA--------C-...............---...------C------G-------C------------AA---T-A-----A--C----------------------T------- 4920
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------C-T-----...----C------------C--------T--------GAA--------C-...............---...A---------C----------C------------AA---T-A-----A-------------------------T--G---- 4953
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------Y---------...--C-G-------------Y----G------------A---Y-W---G-...............R--...------RR---------G------------R---A--------------------------------------T------- 5042
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------------...-----------------------G---C-A--------G-------C-...............C--...------------------------------------C-------------------------------------------- 5090
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -----------------...--------------G--C------------------------------...............G--...-------GA-G------C--C---------------------------------------G-------------------- 5094
73_BG.DE.01.9196_01 ---------G-------...---------------------------------T------------C-...............---...----C----GC---------C-------------G----T-A-----A----------------------G-----G---- 5103
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------C-T-----...--C--------T-----C--------T--------GAA--------C-...............---...-A-----GA------------C------------A----T-A-----AR------------------------T--G---- 4883
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -Y--T----C-T-----...----G------------C--------T-G------GAG--------C-...............---...-------G---------G---C------------A----T-A-----A-------------------------T--G---- 4829
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----ATCTC-T-----...----C---------------------T--------GAA-------GC-...............---...-------------G-------C-A----------A----T-A-----A----------------------------G---- 4770
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---------C-A-----...-----------------C--------T--------GAA------G-C-...............---...-------GA-----A------C------------A----T-A-----A------------C------------T--G---- 4963
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --A-C------------CATA--C-T-----------------------------GA-------G---...............-A-...--Y--------------C------------A--CA----T-AGT------------------C----------T--G---- 4752
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ----C------------CACA----------------A-----------------GA-----C-G---...............-A-...------C---G------------------------A----------------------------------G---------- 4761
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ----C------------CATA----T--------------------T--------G--------G---...............-A-...------G-------------CC--------A--CA----T-AGT------------------C----------T--G---- 4925
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----T------------CATAG---T---------------------------T-GA-----C-G---...............CA-...----------G----------C------------A----T-AGT------------------C----------T--G---- 4722
87_cpx.CN.12.DH32 ----C------------CATA----T------------------------------A-----C-G---...............-AG...-----G----G----------C-----------CA----T-AGT---A--------------C----------T--G---- 4940
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ----C------------CATA----T---------------------------T-GA-----C-G---...............-A-...----------G----------C--------A---A----T-AGT-----------------------------T--T---- 4782
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ----T--C---------...-----------------------G------------A--------G--...............CA-...A---GG----G-----------------------G---G---------------------G-C-------G---------- 4974
O.CM.96.LA51YBF35 -------C-CT------...----G-C-------GA-A--G----T-C-A--TT-GCA--T----G-G...............-A-...G------GA-AT--A--T--CC-A--C---A-CCA---GT-A-----A--C----------G--A--T--G--T--G--A- 5651
O.CM.96.LA52YBF39 -------CTCT-A----...----GTC-------GA-G--G---CTAC-A--T--GAG--T-G--G--...............-A-...GT-----G--AT-----T--CC-A--C-----CCA---G--A-----A-------------G-TG--------T--G--A- 5644
O.CM.99.99CMU4122 -------CTCT------...----GTC-------GA-AT-G---CTAC-A--T---AG--T-G--G--...............-A-...GA-----G--AT-----T--CC-A--C-----CCA------A-----A----------------A--T--G--T--T--A- 5071
O.CM.x.pCMO2_3 -------CTCT------...----GTC-------GA-A--G---CTA--A--T---AG--T-G--G--...............-A-...GA-----G--AT-----T--CC-A--C-----CCA------A-----A-------------G--A--T-----T--G--A- 5638
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ----C--C-CT-A----...----GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G--...............-A-...G-C-G--GA-GT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----------------A--C--G--T--G--A- 5066
O.FR.06.RBF206 ------TC-CT------...----GTC-------GA-A--G---CT-C-A--CT-GAA--A-A--G--...............-A-...GAC-G--GA-AT-----T--C--A--C-----CCA----T-A-----A----A-----------A-----GA-T--G---- 5649
O.GA.10.10Gab1190 -------C-CT------...----GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--T-G--G--...............GG-...G------GA-GT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--G-------------A--T--GA----G--A- 4800
O.GA.11.11Gab6352 ------TC-CT------...----GTC-------GA-AT-----CTAC-A--T---AG--T-C--GA-...............-A-...G------GA-AT-----T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A----A-----G-----A--TA-T--T--G--A- 4797
O.SN.99.99SE_MP1300 -------CTCT------...----GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG--TGG--G--...............-A-...GA-----GACAT-----T--CC-A--C-----CCA---GT-A-----A----------G--G--A--T--G--T--G--A- 5639
O.US.10.LTNP -------C-CT------...----GTC-------GA-A--G---CTAC-A--T---AG----G--G-G...............-A-...G------GA-GT--A--T--CC-A--C-----CCA----T-A-----A--C----------G--A--T--G-----G--A- 5561
N.CM.15.S4858 ---------C------G...-----AC-------CA-CT-------TC-A------A----C-GGG-G...............GA-...GT---G----G---------C--A--------G--T--GT-A-----A----------------A-----G---GC----- 5112
N.FR.11.N1_FR_2011 ---------C------G...--C--AC-------CA-CT-------TA-A------A----C-GGG-G...............GG-...G----G----G---------C--A--------G--T--G--A-----A------------G---A---------AC----- 4987
P.CM.06.U14788 -------CTC-------...----GTC-------C--CT-G--G--T--A--CT--AA--TGG--G--...............GGG...AAGGT---R-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A--C-T-----G---C-------G---------- 5057
P.FR.09.RBF168 -------CTC-------...----GTC-------C--CT-G--G-TT--A--CT--AA--TGG--G--...............GGG...AA-GT---A-GG--------CC-C--------CCA--T-T-----C-A----T-----G--R--------G-----R---- 5621
CPZ.TZ.06.TAN5 -CC-C-T----A----C...--C-GAC-------GA---------T-C-A---T-CAA-AAGG--G-TGAGATCCAGTACAAA-AG...-----GGGACC--G-AGG--CC-A--GTC------A--GT------------------------A---------------- 5717
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C-CTA----G...--C--T--------C---T-G----T------TT--AAG--C---G--...............GG-...-AG-GC--A-G--GA-----C--A--------G--T---T-------A---------------TG---------------- 5646
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -------C-CT------...----GTC-------GA-C--T----T-C-A--TT-GAGG-T----G--...............-A-...A---G---AT-T-GA--T--C--A--C-----CCA---GT-AG----A-------------G-TA--C--G--T--G--A- 5056
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------TC-------...----GTC-------C--C-----G-----A--CT--AG--TG---G--...............GG-...AA-GT--GA-GG--------CC-C---------CA-TT-T----------C-A-----------G--------T---A--- 4927
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B.FR.83.HXB2 CACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG.CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACA 5755
Vif _H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W_#_L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q
A1.CD.02.LA01AlPr -T-CA---------T--C-G-------TGT----A--G-----A--A-----AC----G-----------C------C--CCA---.--T-----A-----A--------T---A-C--CC---------------A------T----TT-----------GT------- 5757
A1.CM.08.886_24 --------------T------------TGT----A--A--------A-----AC-------------------------ACCA---.--T-----A-----A------------A-C--C-----A---------TT------T-----T----------CAT------- 5217
A1.ES.15.100_117 -------A------T--------------T----A--G-----A--A------C----------------C---------CCA---.--A--G--AC----A------------A-T--C--------C-------A------T----------------C-T------- 5224
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------T--------------T----A--A-----A--------------------------C--------ACCA---.--------A-----A---------G----C--C----------------A------T-----T-------A------------ 5123
A1.PK.15.PK034 -C-CA-----A---T-----------CTGT-G-----G-----A--T------C----------------C-----A---CCA---.--T-----A-----A-----------------C----------------A------T-----T---G-------GT----G-- 5356
A1.RW.11.DEMA111RW002 -C--------A---T-T----------TGT----A--G-----A--T-----AC--------------------------CCA---.--T-----A-----A-----C--------C---C---------------A---G--T------------------T------- 5106
A1.SE.13.078SE -C--------A---T------------TGT----A--G-----A------------------------------------C-A---.--T-----A-----A------------A-C--C----------------A------T-----T----------C-T----G-- 4963
A1.UG.11.DEMA110UG009 -C-C----------T--G-AC------TGT----T--G-----A--T------C--------------------------CCA---.--------A--------------------T--C----------------T------T-----T-------A--CCT----G-- 5104
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------A---T------------TGT----AT-G-----------C---C-G-----------------C------CCG---.--A----A---G--A--------------T-TC-----------C----A------T-----T---------TA-T------- 4954
A3.SN.01.DDI579 --------------T------------TGT----A--G--------A--G---C-G-----A--C---------------CCA---.--A-----A-----A------------A-C--C----------------A------------T-----------GT------- 4953
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------------T--------------T----A--A--------------A---------------------------G-G---.--------------A--------A---A-C--C----------------A------T-----T------------T------- 5751
A6.BY.13.PV85 -G--------A-----------G----TGT----A--G-----A--------AC----------C-----------A---C-G---.--T-----A-----A--------T---A-C--C----------------A---G--T-----T----C------C-------- 5218
A6.IT.02.60000 -G------------T------------TGT----A--G-----A--TA-----C----------C---------------CCA---.--T-----A-----A------------A-C--C----------------A---G--T-----T------------T------- 5760
A6.RU.11.11RU6950 -G--------A---T------------TG-----A--GC----A--TA-----C----------C-----------A---CCG---.--------A-----A-----G------A-C--C-----------G----A---G--T-----T----------C-T------- 5279
A6.UA.12.DEMA112UA024 -G--------A---T------------TGT----AT-G-----A--T------C----------C-----------A-AC-CG---.--T--G--A-----A------------A-C--A----------------A---G--T-----T----------C-T------- 5779
B.AR.14.DEMB14AR003 ----------A---T-------------------------------A-----A-GA-------G----------------CCG---.--A---AA------A--------------G----------------------------------------------------- 5757
B.BR.10.10BR_MG035 ----A--------TT-------------------------------A-------GA--------C---------------CC----.--------AC----A---T--G----------G--------------------------G-----------------A----- 5251
B.CU.14.14CU005 ----A-----A---T-------G---------------G-------------------------G---------------G-C---.---------C-------GT-------------------------------------------------------C-------- 4966
B.DE.13.366396 -------A------T-----------G-------------------------A--------A------------------G-A---.--------TC-T--A---T---------G---C-----------------------------------------AT------- 4969
B.DE.13.947915 A--------CA---A------C-------------------------------GC---------------C---------CCG---.--T---------------T-----------------------------A--------------C-CC---------------- 4978
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------T----------------------------------C----GA--------------C--------ACCA---.------A-------A---T--------C----------A---------A--------------------C-C--AT------- 5724
B.ES.15.100600 --------------T-------------------A--C-----------------------------------------AG-G---.--G---A-------A---T--------------------------------------------C--C---------------- 5181
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------T--------------A------------------------GA-------------------------CA---.------A-----------T--------C-G--------------------------------A-------------------- 5001
B.JP.12.DEMB12JP001 --------------T----------------------------------------------A------------------CCG---.--T-----------A----T-----------A------------------------------------------C-------- 5145
B.PH.15.DEMB15PH003 -G--------A---T--G---TG-----------------------------------G--------G------------CCA---.--------T-----A---T--------------------------------------------C----------GT-A----- 5769
B.RU.11.11RU21n --------------T-----C-G--------------------------------C--------------C---------GCA---.--T-----------A---T-C-----------------A------------------------T---------C--------- 5326
B.SE.15.102SE --------------T-----------G-T----GA---C-------C------C-G--------G---------------CCA---.------A-T---------T-C----------------------------A-----------------C------AT------- 4972
B.TH.10.DEMB10TH002 ----A---------T--------------------------------------C-------------G-----------ACCA---.--T------C-----------------------------A-------------------G--T-----------A-------- 5077
B.US.16.2609 --------------T-------G---------------C-------T-------GA------------T-C--------A-CA---.--T--G------------T-----------------------------A---------------------------------T 5047
C.BR.11.DEMC11BR035 -G--------A---T---C---------------A-----------A--C--AC-G-----A--C-----C--------ACCA---.--T---A-------A--------A--------C-----A---------A-------------T-------------------- 5154
C.CN.10.YNFL19 -G--------A---T----------------------CC----------C---C-G--------C--------------ACCA---.--T-----------A-----------------A------------------------------T--C------C--------- 5111
C.DE.10.622166 -G--------A---T-----------------------C-G-----A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--------A-----A---ATG--T--------A-----A--C------A-------T---------------G-A-------- 4957
C.ES.15.100_118 -G--------AA--T---T---G------T----A--------A-----C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T---AA------A---T-------------C-----A---------A-G-----A-----T-----------A-------- 5196
C.ET.08.ET104 -G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C--------------ACCA---.------A-------A---T---------G---C-----T----------AG-----A-----T-----------C-------- 4957
C.IN.15.NIRT008 -G------------T-----------------------C-------AA-C---C-G--------C---------------CCA---.--T---A--C----A---T-------------C---------------A-------T---A--T----------G--A----- 4939
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---.--T--CA-T-----A-----------------C--------C------A-G-----T-------------------------- 5735
C.NG.10.10NG020523 -G--------A---T-----------G----------------A--A------C-G--------------C--------ACCA---.--T-----------A---T--G----------C-----A---------A-------T---A-TC----------G-------- 4943
C.NP.11.11NP016 -G--------A-----------------------A---C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T--G--------A-T-T--G----------C-----------------------A-----T---------C-G-------- 4927
C.PK.14.DEMC14PK009 -G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A-----------------C---------------A-------C-----TC--G------CA--A----- 5170
C.SE.15.100ET -G--------A---T-------------------------------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.-----C-----G--A---T----------C--C---------------AG------A-----T---------G-C-------- 4960
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -G--------A-----T---------G--------A--C-------A--C---C-G--------C-----C---------CCA---.--A----C------A-----A------A-C--C---------------A-T-----T--G--------------A-------- 5729
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -G--------A---T-----------------------C-------AA-C---C-G--------C-----C------C-CCCA---.------A-TC----A---T-------------A---------------A-------T-----T--T----------------- 5080
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -G--------A---T-------------------------------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---.------A----G--AG----------------C---------------A-G-----T----TG-----------A-------- 5122
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ----------A---T-------------T------------------A-C---C-G--------C-----C--------ACCA---.------A-T-----A---T-C-----------C-----------C---A-------T-----T-----------A-------- 5104
D.BR.10.10BR_RJ095 ----------A---T--------------T------------------------G---------C-----------------A---.------A-------A-----------------------------C---A-------T-----T-------------------- 5209
D.CD.03.LA17MuBo ----------A---T--------------T------------------------G----T--------------------G-A---.-----G--------A---T----T---A-C--------------C---A-------------TC----------C-------- 5780
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------T----C------G--T-------------------C----G-A-G--------------C--------A---.--T-----------A--------T-----C--------------C---A-------T------T----------C-------- 5130
D.CY.06.CY163 ----A---------T-------G------T-------C-----------C----G------------------C-------CA---.--T-----------A--------T--------------------C-----------T-----TC---------CC-------- 4963
D.KE.11.DEMD11KE003 -------A------T----------------------C-----------------------------G--C--C------G-A---.--T------C----A---T-------------------------C-----------------T-----------C-------- 5105
D.SE.12.077UG -G-----------GT--------------T------------------------G---------CC--------------GCA---.------A-------A---T-------------------------A-----------T-----T-----------C-------- 4969
D.TZ.04.CO6405V4 --------------T-----------G--T------------------------G---------------------------A---.--T---CA------A---T----T--------------------C---A-------T-----TT---------C--------- 4969
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------T--------------T------------------------G---G-----------C---------CCA---.--T------C----A---T----------------C--------C-----------T--G--TG----------C--T----- 5093
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------T-------G---G--T----------------------A-GA--------C-----C-----------A---.--T---A--C----A--------T--------------A-----C---A-------T-----TC---C-----G---T----- 5110
D.YE.02.02YE516 --------------T--------------T----A--------A-----C----G---G--------------C------GCA---.--T-----------A--------T--------------------C-----------T-----T----------CC-------- 4966
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------T----------------------------A------------------------------------CCA---.-----CA-------A---T-------CC----A---------------TTG--G--T-----TT-G-----G--G-------- 4966
F1.AR.02.ARE933 --------------T-----------G-------T---------------------------------------------CCA---.------A-T-----A-----C------A-C--C-----------C-----G-----T-----TC--C----G--AT------- 5049
F1.BR.11.DEMF111BR037 -G--------------------------------------G--------C---G-G----------A-------------CCA---.--T---A--C----A--------T---A-C--A----------------A------T--G--T--------G--AT-A----- 5259
F1.CY.08.CY222 ----------A---T-----------G-----------C----A--------------------------C---------CCA---.--T-----------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--A-----G-- 4948
F1.ES.11.VA0053_nfl -------A------T------------T------------G-------------G-------------------------CCA---.--------A-----A------------A-C--C-----------C----AG-----T-----T----C--A--CG-------- 5179
F1.FR.04.LA22LeRe --------------T-----------------------------------------------------------------CCA---.------AA------A---T--------C-C--C----------------AG-----T-----TC-------G--AT------- 5635
F1.RO.03.LA20DuCl --------------T-----------G-----------------------------------------------------CCC---.--------------A--G---------A-C--C-----A----------AG-----T--G--T--------G--GT------- 5794
F1.RU.08.D88_845 --------------T-------------------------------R-----------G-----C--------------RCCC---.------A-------A--G-----------C--C----------------AG-----T-----T--C-----G--AT------- 5214
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------------T-------------------A------------------C-G------------------------GAA---.---------A-G--A--GT--------A-C--A--------C-------AG-----T-----T--------G--G-------- 5105
F2.CM.11.DEURF11CM026 --------------T-------------------------------A------C-------A--------------C---GAG---.--------------A---T-------------C----------------GG-----TC----T--------G--A--A----- 5081
G.CD.03.LA23LiEd -------A-----CT-----------G--T-------G-----A-----A--A-----------C---------------CCC---.--T-----------A--G---------A-C-------------------A------T-----------------G-------- 5767
G.CM.08.789_10 -------A-----CA--------------T----A--G-----A--------A-----------C--------------ACC----.--T--G-----G--A-TGT--------A-C--A----------------A------T-----------------A--A----- 5215
G.CM.10.DEMG10CM008 ----A--A-----CT-------G---G--T----A--G-----A--------AC--------------------------CC----.--T--------G-----GT--------A-C--------A----------A------T--------T--------A--A----- 5136
G.CN.08.GX_2084_08 ----------A--CTT------G------T----A--G-----A-----C----CA--------------------C--ACCC---.--T--C--------A------------A-C-------------------A------T-----------------A--A----- 4995
G.CN.16.224GX ---T---A--A--CTT-----CG------T-G--A--G-----A----------CA--------------------C--ACCC---.--T--A--------A-T------------C-------------------A------T---------G-------A--A----- 4981
G.ES.14.EUR_0033 -G--------A--CT--------------T----A--G-----A-----C--A--------------------C-------CC---.--------------A--GT--G-----A-T-----------C-------A------T-----------------G--A----- 5171
G.GW.08.LA57LmNe -------------CT-----------G-------A--G-----A--A-----A---------------------------CC----.--------------A--G--C------A-C-------------------A------T-----------------A--A----- 5772
G.KE.09.DEMG09KE001 -G-----A--A--TT-------C------T----AT-G-----A------------------------------------CC----.--------------A--G---------A-C-----------------------G--T-----------------A--A----- 5130
G.NG.12.12NG060409 -------A--A--CT-------G-----CT-G--AA-GC----A--------AC-------G--------------C--ACCC---.--A--C--------A------------A-C-------------------A------T-----------------G--A----- 4954
H.CD.04.LA19KoSa ----------------T-----------------A-----------------------------G-----------------A---.------CAA-----A------------A-T--C----------------A------T----AT-----------C-------- 5798
H.CF.02.LA25LeMi ---C---A------T-------G-----------A-----------A-----------------C---------------CCA---.------CAAC----A--GT--------A-T--C----------------G------T-----TT--G----------A----- 5589
J.CD.03.LA26DiAn --------------T-------G---G-------------G-----A-----A-G-------------------------CCA---.------AAT-----A--G---------A-C--------A-----G---A-------T------T-G--------A-------- 5764
J.CM.04.04CMU11421 --------------Y-------------------------G-----R-----A-----------C--------Y--Y---MCA---.--T-----T-----A--R-----------M--W-----A-----A----A------TAG--Y------------A-------- 5261
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------T-------G------A-----A------------------GA-----------------C------CCA---.-------A---G--A--G---------A-C-A-----------------A------T-----T-----------AT-A----- 4947
K.CM.96.96CM_MP535 --------------A--------------T-----A----G-------------GA------------------------CCA---.------AATC-G--A--G---------AC--------------------A----C-T-----T-----------AT------- 4951
01_AE.CM.11.1156_26 -------A--A--CT-------G------T-G--A--G--------A-----A-G------------G-------------C----.---------C----A--G-----------C-----------C--C--------G--T-----T------------T------- 5105
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------A--A--CTT-------------T----AT-G-----A--------A-----------------------C--ACAC---.-----CA-------A--GT-C------ACC-------------------A---G--T-----T--------G---T------- 5065
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------A--A--T--------------------CT-G-----------C--A---------------------------CAC---.--------------A--GT--------A-CCAG----------------A---G--T-----T------------T------- 4945
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ............-C---------------T----A--A-----A--------A--------------G------------CC----.--------------A---T-C------A-T--------A----------A---G--T-----T------------T------- 5219
01_AE.MM.14.fKSDU26 -------A--A--C---------------T----A--G--------------A-G--------------------------A----.--T-----------A---TTC------A-CCA-----------------A---G--T--G--T------------T------- 4939
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------A--A--C---------------A----A--G--------------A---------------------------CC----.---------C----AG--T-C------A-C--------A----------A---G--T-----T----------C-T------- 5695
01_AE.SE.12.070SE -------A--A--CA--------------T----A--G--------------A---------------------------C-C---.--T--G---C----A---T-C--T---A-C-------------------AG--G--T-----T------------T------- 4933
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------A--A--C---------------T-------G-----A--------A-----------------C------G--CCC---.--------A-----A--G--C------A-C-------------------A---G--T-----T------------T------- 5052
01_AE.TH.11.40436v09_04 -------A--A--CT------------T-T----A--G--------------A--------------------------ACCC---.---------C----A--GT-C------A-C--------------C----A---G--T-----T------------T------- 4949
01_AE.TH.90.CM240 -------A--A--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-----A--------A--GT-C------A-C-A-----------------A---G--T-----T-----------GT------- 5323
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------TT------------------A--G-----A--------AC--------------------------CCA---.--------AC---AA-----------------A---------------CA---G--TC----T------------T------- 5122
02_AG.DE.09.701114 --------------TT------------------AG-G-----A---------C----------------------C--ACCA---.--T-----A-----A-----------------A----------------A---G---C----T------------T------- 4966
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------GTT-----------TG-----A--A-----A--------AC----------------C---------CCG---.--------A-----A--GT-------------A----------------A---G--C-----T------------T-A----- 5420
02_AG.KR.12.12MHR9 --------------TT------------------A--GG----A--------A-----------C---------------CCG---.--------A-----A------------A-C--A----------------A---G--T-GT--T--T----C----T----T-- 5414
02_AG.LR.x.POC44951 -------------GTT------------------A--G-----A--------AC-G------------------------CCG---.--------A-----AG--T--------A-C--A----------------A---G--T-----T----------C-T------- 5750
02_AG.NG.12.12NG060304 -G-----------GTT------------------A--G-----A--------AC-C------------------------CCC---.------A-------A--G---------A-C--A----------------A------TAT---T-----G-----AT------- 4955
02_AG.NG.x.IBNG -------------GTC------------------A--G-----A--------AC----------------C---------CCG---.--------A-----A-----------------A----------------A---G--TA----T------------T------- 5280
02_AG.PK.15.PK032 ----------------TG----------------A--A-----A--------AC-------G--C--------------ACCG---.--T-----A-----A---T-------------A----------------A---G--TAG--TG---G-------G-------- 5317
02_AG.SE.14.098GN -------------GTT------------------AT-G-----A--------A-----------------C---------CCG---.--------A-----A--TA-------------A--------------C-A-T-G--T-----T--C---------T------C 4948
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HIV-1 Genomes

Vif end
B.FR.83.HXB2 CACAGAGGGAGCCACACAATGAATGGACACTAGAGCTTTTAGAGGAGCTTAAGAATGAAGCTGTTAGACATTTTCCTAGGATTTGG.CTCCATGGCTTAGGGCAACATATCTATGAAACTTATGGGGATACTTGGGCAGGAGTGGAAGCCATAATAAGAATTCTGCAACA 5755
Vif _H__R__G__S__H__T__M__N__G__H__*_
Vpr P__Q__R__E__P__H__N__E__W__T__L__E__L__L__E__E__L__K__N__E__A__V__R__H__F__P__R__I__W_#_L__H__G__L__G__Q__H__I__Y__E__T__Y__G__D__T__W__A__G__V__E__A__I__I__R__I__L__Q__Q
02_AG.SN.13.9580 --------------TT------G-----------A--A-----A--------AC-------A------------------CCG---.--------AC----A-----C-----------A--------------------G--TC----T-----------CT------- 5133
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------T-------G-------------------------------G---------------C---------G-G---.--T---A-------A---T-C-----------------A-------------------------------------------- 4981
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G-----A--A---A-T-----------------------G-----------A--------------G-----------ACCC---.---------C----A--G---------A-C--------A-----C----A---G--T-----T------------T------- 5121
05_DF.BE.x.VI1310 -G--------A---T------------T------------------------AC--------------------------CCA---.------A----------GT--------A-C--C----------------AG-----T-----T---G----G--AT-A----- 5137
06_cpx.AU.96.BFP90 -------A------T-------------------A-----G--------G--A-G------------------------ACCA---.------AA-A-------GT----T---AGC-------------------A------T-----TC--T------CA-------T 5783
07_BC.CN.98.98CN009 -G--------A---T-----------------------C----------C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T---A-------A-----------------A----------------------------------------C--------- 5090
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G--------A---------------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T--G----------C---------------A-------T---A-T---C-------A-------- 4938
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------A--A---A-------------------------G---------------------------------------CC----.--------------A--------------T--C----------------A------T-----T------------T------- 4957
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------T--------------T-------C--------------------------------C---------------.--T---AA-C----A-----------------------A-----C---A-------T-----T-----------C--T----- 5134
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------A--A---T------------TGT-G--A--G-----A--A------C-------A--C-----C---------CCG---.--------A-----A------------A-C--C-----------A----T------T-----T-------------------- 5119
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------T----------------------------------------------------------C------CCA---.--------------A--G---------A-C--C----------------AG-----T--G--T--------G--AT------- 5760
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -------A--A---A-------------------------G-----------AC------------A-------------CC----.--T-----A-----A--G---------A-C-----C-------------A------T-----T----C------G--A----- 5160
14_BG.ES.05.X1870 ----------A--CT--------------T----A--G-----A--------A---------------------------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A------T------M--C-------R--A----- 5222
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------A--A--CT------G----C--T----A--G--------------A-----------A-A-...---T-----CCC---.--------------A--GTCC------ACC-A-----------------A---G--T-----T---G--------T----C-- 5148
16_A2D.KR.97.97KR004 --------------T--------------T-------C-----A--T-------GA------------------------CCA--A.------A-------A---T----T----C---------------C---A-------T-----T-------------------- 5118
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------T-----------------------------------------------------------------CCA---.------A-------A------------A-C--C----------------AG-----T-----T-----------AT------- 4969
18_cpx.CU.99.CU76 ----------A---A-------------------------G-----------A-----------------C------C-ACCC---.---------C----A--GT--------A-C-------------------A------T-----T-----------A-------- 5060
19_cpx.CU.99.CU7 -------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A--C-----------------------C---------CCA---.--T-----A-----A---T--G-----AC---C----------------A------T-----T-----------A-------- 4981
20_BG.CU.99.Cu103 -------A--A--C---------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T------C----------A--A----- 5221
21_A2D.KE.99.KER2003 -------A--------TG-----------T------------------------G-------------------------CCA---.------A----G--A--------T----C---C-----------C-----C-----T-----T--G----------------- 4960
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------A-TA--CT--------------T-G--AG-G--------------A------------------------G--CCC---.--------------AG-----------A-C--------A----------A---G--T-----T------------T------- 4963
23_BG.CU.03.CB118 -------AC-A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.--T-----------AGTG---------A-C-------------------A------T-----------------A--A----- 5198
24_BG.ES.08.X2456_2 -------A--A------------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.--------------AGCG---------A-C--------A----------A------T--------C--------A--A----- 5206
25_cpx.CM.02.1918LE -------A--A---A-------------------------G--------------------C--C--------------ACCC---.--T--------------GT--------A-T-------------------A------T-TG--------------A--A----- 4963
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -------A------T--------------T----A--G---------------C-G-----------------------ACCA---.--------------A-----------------------A--C-------G------T-----T-----------AT------- 5760
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------A--A---A--------------A----------G-----------A---------------------------CCC---.---------C----A--GT--G-----A-C-----------C-------AG-----T-T---T-----------AT-A----- 5746
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------A---T-------------------------------A-------G---G-----------------------A---.--------------A-----------------------------------------A------T------------------- 5121
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------T---------------------------------------G-------------------------------.-----------G--A--------------------------C----------------------------------------- 5159
31_BC.BR.04.04BR142 -G--------A---A-------------------A-----------A--C---C-G--------C--G--C--------ACCA---.--T-----------A---T-------------C-----A---------A----G--------T-------------------- 5227
32_06A6.EE.01.EE0369 -------A--------------------G-----A-----G-------------G-----------A-------------CCA---.------A-------A--GT--------A-C--C----------------A------T--G--------------A-------- 5390
33_01B.ID.07.JKT189_C -------A--A--C--------G------T----A-----------------A-------------A-------------CCC---.---------Y----A---Y-C------A-C--------R----------M---G--T-----T------------T------- 5056
34_01B.TH.99.OUR1969P -------A--A--C-----C---------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C--------C-A-----------------A---G--T-----T------------T------- 4957
35_AD.AF.07.169H -C-----A------T------------TGT-------GC----A--T------C--------------------------CCA---.--T--G--A-----A---T----T---A-C--C-----------------------T-----T-----------C-----G-- 4955
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------------GTT---C---------T----A--G-----A---------C--------------------------CCA---G--------A-----A---T-------------A----------------A---G--T-----T-----G-----CT------- 4961
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------A--A--CT-----------G--T----A--G-----A-----------------------G-----C------CCA---.--T------C--------T-------------C---------------CA------T-------------A---AT-A--G-- 4945
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------------------------A---------GC-------------------------CCA---.--T---A-------A------------A-C-------------------AG-----T-----T----C---G-CAT------- 5178
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------T-----------------------C----A--A-------C-------------------------G-G---.--------------A---T----------------------------------------G-------C-----CA-------- 5232
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------T-----------------------C----A--A-------G-------------------------CCA---.------AA------A---T------------T----------------A----------G--------------C-------- 5238
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --------------T--------------T------------------------G---------------------C---CCA---.--T---CAG-----A---TT---T--------------------C-----------T-----T-----C------T------- 4987
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --------------T-----------------------------------------------------------------CCA---.--T-----T--G--A---T------------------------------A-----------T--------------------- 5303
43_02G.SA.03.J11223 -------------GTY------------------A--G-----A--R-----AC----------------------C---CCG---.--------AY----A------------A-C--A----------------A---G--------T----------Y-T-A----- 5280
44_BF.CL.00.CH80 -------A------T-------------------A-------------------G-------------------------CCA---.------A--C----A---T--------A-C--C----------------AG-----T-----T--------G--AT------- 5197
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------T------------TGT----A--A-----A------------------------------------CC----.--------G-----A-----------------C-----------------------T-----T---G--------T------- 5741
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------T-------------------------------------------------------C---------CCA---.------A-------------------CA-C--C----------------A------T-----T--------G--AT-A----- 5193
47_BF.ES.08.P1942 -------A------T-------------------------------------A-----------C---------------CCA---.--------------A-----------CA-C--C----------------AG-----T-----T--------G--G-------- 5197
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------A--A--C--------G------T----A-----------------A-----------C----------------CG---.--------------A---T-C-----CA-C-------------------A------------T-----------AT------- 4960
49_cpx.GM.03.N26677 -G--------A---T--------------------A--C-------A--C--AC-G--------A-----C---------CCA---.------A-------A--GT--------A-C-----------C--A----A------T-T---T-------A---A-------- 5177
50_A1D.GB.10.12792 -C------------T-----C-----G--T----TA-G-----A--T------C-------------G--C------C----A---.--T----AA------------------A-C--C-----A----------A------T-----T----------C--------- 5162
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------A--A--CT-T----C-------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.-----------------GT-C--------C--------------C----A---G--T-----T----------C-T------- 4962
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------A-CA---T-----------G--T----A--G-----------C--A---------------------------CCC---.---T----------A--GT-C------ACC-A-----------------A---G--T-----T-----------CT------- 5069
53_01B.MY.11.11FIR164 -G-----A--A--CA-T------------T-------G--------------AC-------------------------ACAA---.--T------C----A---Y-C------A-C-------------------A---G--TC----T-----------AT------- 5092
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------A--A--T--------G------T-------G--------------A-----------C---------T-----CCC---.----T---------A--G--C--T---A-C---------------A---A---G--T-----T-----------AT------- 5157
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------A--A---T--------------T----A--G-----A--------A--------A-----G------------CCC---.--T-----------A--G--C--A---A-C-----------C-------A---G--T-----T------------T------- 5065
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------------GTC------------------A--G-----A--------AC-------A--------------C---CCG---.--T-----A-----A-----------------A--------------------G--------T------------T------- 5106
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -G--------A------------------T----------------A------C-G--------C-----C--C------CCA---.--T-----A-----A---T--G-A--------C--------C------A-------T-----T-------A---A-------- 4942
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------A--A--C--------G------T----A-----------------A-C-------------------------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----G-----------AT------- 5100
59_01B.CN.09.09LNA423 -------A-----CT--------------T----A--AC-------A-----A---------------------------CCC---.--------------A---T-C------C-C-------------------A---G--T-----T----------C-T------- 4939
60_BC.IT.11.BAV499 -G--------A---T------C------------A-----------A--C---C-G-----A--C-----C--------ACCA---.--T---------------T-------------C-----C---------A-------------T------------T-A----- 5712
61_BC.CN.10.JL100010 -G--------A------------------T--------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--G--CA-------A---T--G-------C-AC---------------A-------C-----T-----------A-------- 5179
62_BC.CN.10.YNFL13 -G--------A---T---R-------------------C-G-----A--C---C-G--------------C--------A-CA---.--T-----------A--GT-------------A--------C-------------------------------C--------- 5081
63_02A.RU.10.10RU6637 -------------GTT------------------A--G-----A--------AC----------------C---------CCA---.--A-----A-----A---T-------------A----------------A---G--TAG----------------T------- 5296
64_BC.CN.09.YNFL31 -G--------A---T----------------------CC-------A--C---C-G-----G--C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T--G---------A----------------A-------C---A-T-----------A-------- 5112
65_cpx.CN.10.YNFL01 -G----......G--------G----------------C-------A--C---C-A------------------------CCC---.--T-----------A--G--C------A-Y-------------------A---G--T-----T------------T------- 5120
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------A--A--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----T----------C-T------- 5098
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------A--A--CT--------------T----A--G--------------A---------------------------CCC---.--------------A---T-C------AGT-------------------A---G--T-----T----------C-T------- 5089
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-T-----A--A--CT------C----G--T----AT-G--------------A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C--T---A-C------------------CA---G--T-----T------------T------- 5122
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----A---------T-----------G-------A---C---------------G---------------C-----------A---.--T--------------------------C----------------------------------------------------- 5211
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----A--A------------------------------------------------------------------------CCA---.---------C-------G------------------A--------------------------T-GG---A------------ 5259
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----A-----A---T----------------------C-----------------------A------------------G-G---.-----------------GT------------A-----------------------------------------C--------- 5263
73_BG.DE.01.9196_01 ----------A--CT--------------T----A--G-----A--------A---------------------------CCC---.--------------A--GT--------A-C-------------------A------T-----------------A--A----- 5272
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------A-CA--CT-------G---G--T-------G--------------A-G---------C--------C------CCC---.--------------A--G--C--T---A-C-------------------A---G--T-----TC----------GT------- 5052
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -T-----A--A--CTC-------------A-------G--------------A---------------------------CCC---.--------------A--GT-C------A-C-Y-----------------A---G--T-----T------------T------- 4998
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------A--A--CT-----------G-------A--A--------------A---------------------------CCC---.--------------A--G--C-----CA-C-------------------A---G--T-----T------------T----G-- 4939
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------A--A--CTT-------------T----AT-G-----A--C-----A-----G--------------C--C---CCC---.-----------------G--C------A-C-------------------A---G--T-----T--R-----G--GT------- 5132
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -G--------A----G------G---------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--G-----------A--GT-C------A-C-------------------A---G--T-----T------------T------- 4921
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --------------T-------G---------------C-------T-----AC-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T----------------------------------G--------T-------------------- 4930
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -G--------A---TTT---------------------C-------A--C--AC-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T--G-------C--C-----------------------T-----T-----------A-------- 5094
86_BC.CN.13.15YNHS18 -G--------A---T-----C-----G--A--------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A-T-T-------------A--------C--------------------------------C-------- 4891
87_cpx.CN.12.DH32 -G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T---A-------A---T----------C--A---------------------------------------G-A-------- 5109
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -G--------A---T-----------------------C-------A--C---C-G--------C-----C--------ACCA---.--T-----------A---T--G--------------------------A-------T---A-T-----------A--A----- 4951
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -------A---------------------T----A-----------A-------G-------------------------G-G---.------A-------A---T-C---------------------------A-------A-----TT----------C-------- 5143
O.CM.96.LA51YBF35 --GCT---------TT---------------------CC-G--A-----A--AGCA-----A--A-----C--C-------A----.--A--A-C-C-T------T----T-----T--------A--C-------A------CATG--A--T--------CT-A----- 5820
O.CM.96.LA52YBF39 --GCT---------TT----------G----------CC-G--A--A--G--AGCA-----A--G-----C--C-------A----.T-A--AAC---G--A---T-C--------G-----------C------AT------TATG-----T--------CT-A----- 5813
O.CM.99.99CMU4122 --GCT-----A---TT----------G--------ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----.--A--C-C---G------T-C--T-----G-----------C--G----T------CAT---A--T--G-----AT-A----- 5240
O.CM.x.pCMO2_3 ---CT-----A---TTT-------A-G--------ACCC----A--T--A--AGCA-----A--A--------C------CC----.--A--C-CG--G--A---T-C--T-----G-----------C-------T------TATG--A--T--G-----AT-A----- 5807
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ...CT--A------TT----------G----G-----C-----A-----A--AGCA-----A--A-----C--C------CC----.--A--------G--A-T-T-C--T-----G--C-----A--C-------T------TATG--A--T--------CT-A----- 5232
O.FR.06.RBF206 --GTT--A--A---GT-----C----------------C----A-----A--AGCA-----A--A----------------A----.--A--A-C------A---T-C--T-----T--------A--C-------A------T-G---A--T--------CT-A----- 5818
O.GA.10.10Gab1190 --GCT--A--A---TT----------GT-T-------C--G--A---A-A--A-CA-----A--A--------C-----ACC----.--A----CT--G--A---T-C--------G--------A--C-------A------TATG--A--T--------CT-A----- 4969
O.GA.11.11Gab6352 ---CT--A------TT----------G----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A-----C--C-----ACC----.--A----C---G--A---T-C--------G-----------C--G----T------TATG--A--T--------CT-A----- 4966
O.SN.99.99SE_MP1300 --GCT---------TT----------T----------CC----A--A--A--AGCA-----A--A--------C-----ACC----.--A--G-C---G--A---T-C--T-----C-----------C-------T------TATG-----T--------CT-A----- 5808
O.US.10.LTNP --GCC--A------TT----------G----------CC----A--A--A--A-CA-----A--A--------C-----ACA----.--A-----A--G--A---T-C--A-----G-A---------C------AG-------ATG--A--T--------CT-A----- 5730
N.CM.15.S4858 ----------A--CT-----------G-------AT-A--------AT-A--A-----------GC-C--Y-----A---------.--A-----G-----A---T-C-----CA-C--------A--C--A----AG--G--A--G--A--T--T--G--G--A----- 5281
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------A--CT-------------------AT-A-----A--AT-A--A-----------GC-C--------A---------.--A-----A-----A------------A-C--A-----A--C--C----AG--G--A--G--A--T--C--G--A--A----- 5156
P.CM.06.U14788 -R-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---G-G-----A--A-----C--C------CC----.T-A--CTCA-----A--GT--------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A----- 5226
P.FR.09.RBF168 -G-CA--A------TT------G----TG---C-AACC--------A--C---GCG-----A--A----CC--C---YT-CAA-AC.T-A--CTCA-----A---T-C------A-T--C--------C--C----AG-----AACT--A--T--T--G--C--A-M--- 5790
CPZ.TZ.06.TAN5 -C--A-----A---T---C-CTG---CTGT----TAC-C----A--AA-A--AC-A-----A--------C-----A--A-CAGTA.T-G--G--GG----AA-TTGGG---TCACTGT-C----A--CT-C----A------AC-G-AAT----------CT-----AG 5886
CPZ.US.85.US_Marilyn --GCC--A--A---T-------G---G--T----TG-C-----A--A--A--AG-A--G---T-GC-C-----------ACCC---.--A--A--------A--GT-C-----CAGT--------A--C-------AG-----A-----A--T-----G--CT-A----- 5815
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --GCT--A------TT----------G----G--AG--C-G--A--A--G--AGCA-----AT-A-A------------ACC----.--A--C-C---G--A-----C--T--------------A--C-------AG-----AAC------T-----G--CT-A----- 5225
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---CA-----A---TTT-----G----TGT----AACC--G-----A--C--AGCA--G-----A-----C---------CC----.T-A--CTC-C----A--------A-----T--C--------C--C----A------AACT--A--T--T-----C--A----- 5096
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Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 ACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACT............CGA...CAGAGGAGA............GCAAGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT 5896
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__.__.__.__.__R__.__Q__R__R__.__.__.__.__A__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C_
Vpr __L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
A1.CD.02.LA01AlPr -T-A--A---G-T---...-----------A--C-A------T---------A---T-............---...GG---A---............-T---GG-------TG-----C----AC-----T--------T-----G-------------C---------- 5897
A1.CM.08.886_24 ---AT-----G-T---...--------------C-A----------------A-C-T-............-C-...GG---A---............-TC--GG-----T--G----------AC--------------C-------------G-----C---------- 5357
A1.ES.15.100_117 -T-A--------T---...--------------C------------------A---T-............---...GG---A---............-GC--G------T--GA---------AC--------------T-------------G----GC---A------ 5364
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---A--------T---...--------------C-A----------------A--CT-............-C-...AG---A---............-GC--G------T-------------ACA-------------T--C--G-------------T----C----- 5263
A1.PK.15.PK034 ---A------G-----...--------C-----C-A---C------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G---------------C----AC--------------T-----G-------------C----C-A--- 5496
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A---T-............---...GG---A---............-TC--GG-----C--G----------AT--G-----------C------------------GC---------- 5246
A1.SE.13.078SE ---A------G-----...--------------C-A---C------------A---T-............---...GG---A---............ATC--GG-----T-------------AC----C---------C-----G-------G----G-G---C----- 5103
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---A------G-T---...--------------C-A---C------------A---T-............---...GG---A---............--C--GG-----T--G----------AC--------------T-----G-------------C----C----- 5244
A2.CM.01.01CM_1445MV ---A------G-----...-----------A--C-A----------------A---T-............---...AGA--A---............-T---GG-----A--------C----A---------------C-------------------G---------- 5094
A3.SN.01.DDI579 ---A--T---G-T---...----------------A----------------A---T-.........CGAA--...GG---A---............-TC--GG--------------C----AC------------C-C-----G--------A--------------- 5096
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---A--------T---...-A------------C-A----------------A-----............-C-...AGC--AG--............-T---G--------------------AC------------G-------G------------------C----- 5891
A6.BY.13.PV85 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A--GTG............-A-...AG---A---............-GC--G------T--------------C-----T--------T-----G--------A--------------- 5358
A6.IT.02.60000 ----------G-T---...--------------C-A----------------A--TTG............-A-...AG---A---............-TC--G------T-------------AC--------------T-----G------------------------ 5900
A6.RU.11.11RU6950 ---A------G-T---...--------------C-A---------G------A----G............-A-...AG---A---............-TC--G------T--C----------AC--------------T-----G------------------------ 5419
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A--TTA............-A-...AG---A---............-TC--G------T-------------AC--------------------G------------------------ 5919
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------T---...-----------A----A----------------A---T-............--G...---------............---------------------------------A-----------------------A----GG--------- 5897
B.BR.10.10BR_MG035 ----T-------T---...-----------A----A----------------A-----............-C-...--A------............-----G----------A-------------------------------------C--------G---C----- 5391
B.CU.14.14CU005 ------------T---..------------A---------------------A---T-............-C-...---------............---------------------C--------------------------------------------------- 5107
B.DE.13.366396 ------------T---...----------------A----------------A-----............---...---------............------------T---------------T---C-------G----------G--C------------------ 5109
B.DE.13.947915 CA----------T---...----------------A----------------A---T-............-A-...--A------............A--------------------------C---------------------------------G-----C----- 5118
B.DO.11.DEMB11DR001 ------------T---...----------------A----------------A----G............--C...-----A---............--------------------------A-T-------------------------------------------- 5864
B.ES.15.100600 ------------T---...----------------A---------------T...-T-............-TG...-G---AG--............---------------------------G--G-C-------G----------------------G--------- 5318
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------T---...----------------AT--C------------A---A-............---...----CA---............A--------------------------------------------------------------G--------- 5141
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------T---...-A----C---------A---------------AA-C---............---...---------............---------------G-----------CT-------------------------------------------- 5285
B.PH.15.DEMB15PH003 ---CT-------T---...-A--------------A---------------TA-----............---...---------............---------------------------C----------------------------------GT--GC----- 5909
B.RU.11.11RU21n ------------T---...----------------A----------------A---T-............--G...-G---C---............------C---------------------T-------------------------C------------------ 5466
B.SE.15.102SE G---T----C--T---...--------------C-A----------------A---T-............---...-----A---............--------------------------------------------------------------GG--------- 5112
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------T---...----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---............------------------------------------T------------------------------------ 5217
B.US.16.2609 T----------C----...------C----A-----C-----T--G------A-----............---...--A------............A--------------------------C--------------------------C--------G---C----- 5187
C.BR.11.DEMC11BR035 ---AT-----------...--------------C-AG------C--------A---TA............A--...-----A---............--------------------------AC--------------C--------------A--------------C 5294
C.CN.10.YNFL19 ---A--------T---...--------------C-A----------------A--GTG............A--...-----A---............-G-----C--------A---------AC--------------C------------------G-C--------C 5251
C.DE.10.622166 ---T------------...--------C-----C-AG-----T--G------A----G............---...-----A---............------------T-------------AC--------T-----C------------------------------ 5097
C.ES.15.100_118 ---AA-A---------TT---------------C-AT----T-C--------A--CTA............A--...-----A---............--------------------------ATT-------------C--C--------------------A-----C 5339
C.ET.08.ET104 ---A------------..---------------C-A----------------A----G............---...-----A---............--------------------------AC--------------A--------------A--C-G---------- 5098
C.IN.15.NIRT008 -T-A------------...-----G--------C-AG---------------A--CTA............-C-...-----A---............----------------A---------AC----------------------------------G---------C 5079
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----T-----G-T---...--------------C-AG---------------A---TA............---...-----A---............----------------A---------A---------------T-----------C--------G--------- 5875
C.NG.10.10NG020523 ------------T---...--------------C-A----------------A--TTG............-C-...-----A---............----------------A----C----AC--------------C-------------------GC---C----- 5083
C.NP.11.11NP016 ---A--------T---...--------------C-AG--------G------A--TTG............---...-----A---............A----G--------------------AT--------------C-----G--------A----------T---C 5067
C.PK.14.DEMC14PK009 ---AA-----G-----...-----G--------C-A----------------A--TTG............-C-...-----A---............--------------------------AC--------------C------------------------C----- 5310
C.SE.15.100ET ----------G-----...--------C-----C-AG---------------A-CTTG............-C-...-----A---............--------------------------AC--------------C------------------------------ 5100
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---A--------T---...--------------C-A----------------A--GTG............--G...-----A---............--------------A-----------A---------------C-----------C------------------ 5869
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---A------G-T---...--------------C-AG---------------A-ATTG............-A-...-----A---............-G----------C-------------AC-----C--------C--------------------T---C----- 5220
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -T-A--------T---...--------------C-AT--------------TA---TG............---...-----A---............------------A---A----C----AC--------------T--------------------G---C----- 5262
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---A--------T---...--------------C-AT---------------A-CTTG............---...-----A---............A-----------T-------------A---------------C------------------------------ 5244
D.BR.10.10BR_RJ095 -T-A-------CT---...----------------A---------------TA-C---............---...-----A---............------------T-------------AC--------------C--------------A---G-G---C----- 5349
D.CD.03.LA17MuBo ---A-----C--T---...---------------------------------A---A-............-T-...-----A---............A-----------T-------------ACA---CA--------C--C----------------GT--------- 5920
D.CM.10.DEMD10CM009 -T-A-----C--T---...----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---............------------T-------------AC--------------C-----------------A-GT--------- 5270
D.CY.06.CY163 -A-A-----C--T---...----------------A----------------A---T-............-C-...-C---A---............------------T-------------AT--------------C-----------------A-GT--------- 5103
D.KE.11.DEMD11KE003 ---A------------...----------------A----------------A--CT-............---...-----A---............AT----------T---A----------C--------------C-------------------GG---C----- 5245
D.SE.12.077UG ---A--------T---...----------------A----------------A---T-............---...--C--A---............A-----------T-------------AC--------------C-------------------GG---C----- 5109
D.TZ.04.CO6405V4 -T-A------G-----...----------------A---------------TA-----............---...-----A---............------------T--------------C--------------T--------------A-----G--C------ 5109
D.UG.10.DEMD10UG004 ---A------------...--------------C-A----------------A---TG............--G...-----A---............CT----------T-------------ACA-------------C--------------------G---C----- 5233
D.UG.11.DEMD11UG003 G--A------G-----...--------C-------A----------------A---A-............-CT...--A--A---............A-------------TC----------AC-----C--------T--------------A----GG---C----- 5250
D.YE.02.02YE516 ---A---C-C--T---...----------------AG---------------A--T--............-C-...-----A---............------------T--------C----AC----------------------------G---G-GT---C----- 5106
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -A--------------...------G-G-----C-C----------------A-----............-C-...-----A---............-TG---------AAT-----------ACT----T--------T-----------C-------C----C----C 5106
F1.AR.02.ARE933 ---A------------...--------------C-AT--------G------A-----............---...-----A---............--------------T-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C----- 5189
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------------...--------------C-AT---------------A-CCT-............---...---GCA--G............TT----C-----T---A----C----ATT-------------C-----------C------CC----C----- 5399
F1.CY.08.CY222 ---A------------...--------------C-AG-------------------TG............---...-----A---............-T--------------------------T----T--------T-----------C-------C----C----- 5088
F1.ES.11.VA0053_nfl ---AT------CT---...--------------C-AG---------------A-----............---...-----A---............-T-------------------------C-----T--------C-----------C------GC----C----- 5319
F1.FR.04.LA22LeRe ---A------------...--------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---............-T------------T-----------ACT----T--------C-----------CA------C---------- 5775
F1.RO.03.LA20DuCl ----T-----------...----------------AG---------------A---T-............---...-----A---............-T----------A-------------ACT----T--------T-----------CA------C----C----- 5934
F1.RU.08.D88_845 ---AT-----------...--------------C-AG---------------A-----............--G...-----A---............-T------------T-----------ACT----T--------C-----------C------GC----C----- 5354
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------A---------...--------------C-AT--C------------A---T-............---...--A--A---............AT----------AAT-----------AC-----T------C--------------------G-G---C----- 5245
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---A--A----C----...----------------A----------------A---A-............---...--A--A---............A-----------AAT------C---GA------T--------C------------------G-----C----- 5221
G.CD.03.LA23LiEd ---A------------...--------------C-A---------G------A-CCT-............---...AG---A---............-T---GG-----C-------------ATA-------------T--------G---------C-----C-A--- 5907
G.CM.08.789_10 ---A------------...----------------A----------------A-----............-C-...-----A---............-T---G------C-------------AT-----------------------G---------------C----- 5355
G.CM.10.DEMG10CM008 ---A------G-----...----------------A----------------A---TC............-C-...-G---A---............-T---GG-----C--G----------AG-----------------C--G--G---------------C----- 5276
G.CN.08.GX_2084_08 -T-A--------T---...--------------C-A----------------A---AC............-T-CGGAG---A---............-T---GG-----T--G----------AT--------------T-----G--G---A----------------- 5138
G.CN.16.224GX -A-A--------T---...--------------C-A----------------A---A-............-C-CAGAG---A---............-T---GG-----T--G----------AT--------------T-----G--G---A----------------- 5124
G.ES.14.EUR_0033 G--AA-----------...--------------C-A---------G------A--CTC............-C-...-----A---............AGG--GG-----T-------------AC--------------T--------G--------------------C 5311
G.GW.08.LA57LmNe G--AT-----------...--------------C-A----------------A-----............-C-...-G---A---............-T---GG-----C-------------AC--------------T--------G--------------------- 5912
G.KE.09.DEMG09KE001 ---A------------...--------------C-A----------------A---T-............-C-...-----A---............-T---GG-----C--G----------AC--G--------------C--G--G----------G---------- 5270
G.NG.12.12NG060409 -T-A------------...--------------C------------------A----C............-C-...-G---A---............-T---GG-----T-TG----------ATA-------------T-----G--G--------------------- 5094
H.CD.04.LA19KoSa G-----------T---...----------------A----------------A-----............--G...-----A---............-T---G------T-------------AC-G------------C--C-----C-----A---GCT---C----- 5938
H.CF.02.LA25LeMi ---A--------T---...--------------C-A----------------A---T-............--G...-----A---............-T---G------A--------C----AT-A------------C------------------------------ 5729
J.CD.03.LA26DiAn ---A--------T---...--------C-----C-AT---------------A---TA............-C-...--A--A---............-GG--G--------------------ACAA------------C------------------------------ 5904
J.CM.04.04CMU11421 ---AT-------T---...--------C-----C-A----------------A---TG............-C-...-----A---............-GG--G--------------------ACA-------------C-------------------G---------- 5401
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---A------------...----------------AC---------------A-CTTA............---...-----A---............-G-G----------------------ACA-------------T--G-----------A-----------C--- 5087
K.CM.96.96CM_MP535 ---A--------T---...--------------C-AC---------------A---TA............-C-...-----A---............-GG---------T-------------ACA-------------C--A--------------------------- 5091
01_AE.CM.11.1156_26 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A---TA............---...GG---A---............-GC--G------C--G----------AC--------------C-----G-------------C---------- 5245
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---A------G-T---...----------------A----------------A--GTG............-C-...GG---A---............-GC--G------A--------C----AC--------------T-------------------C---------- 5205
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---A------G-T---...----------------A----------------A---TA............-CT...GG---A---............-GC--G--------------------AC--------------T-----G------------CC-----T---- 5085
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---A--------T---...-A--------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC---C-----A--G----------AC--------------T-------------------C-----A---- 5359
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---A------G-T---...----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------CC------A-------T-------------------C-----T---- 5079
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---A--------T---...-A--------------A---------G------A--CTA............-C-...GG---A---............-GC---------A-------------AC--------------A-----G-------------C---------- 5835
01_AE.SE.12.070SE ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G--------------------AC--------------T-----G-------------TT--------- 5073
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---A------G-T---...----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------ACA-------------------G-----------C-C----C----- 5192
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---AC--............-GC--G---------G----------AC--------------------G------------TC---------- 5089
01_AE.TH.90.CM240 ---A------G-T---...----------------A----------------A---TG............-C-...GG---A---............-GC--G------A-TG----------AC--------------T-----G-------------C---------- 5463
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G---------------------C--------------T--C--G------------GC---------- 5262
02_AG.DE.09.701114 ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--GC--------G----------AC--------------A-------------GA---GC---------- 5106
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---AT-----G-----...----------------A----------------A---T-............---...GG---A---............-GC--G--------TG-----------C--------------C--C--G-------------C---------- 5560
02_AG.KR.12.12MHR9 ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............---...GG---A---............-GC--G--------TG-----------C-----A--A-----C--C--G--------A----C---------- 5554
02_AG.LR.x.POC44951 ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............---...GG---A---............-GC--G------T--------------CA-------A-----T--C--G-------------C------G--- 5890
02_AG.NG.12.12NG060304 ---A--------T---...----------------A----------------A---TC............---...GG---A---............-GC--G--------TG-----------C-----T--------C--C--G-------------C---------- 5095
02_AG.NG.x.IBNG ---AT-----G-T---...----------------A----------------A---T-............-A-...GG---A---............-GC--G--------TG-----------C--------------C--C--G-------------C---------- 5420
02_AG.PK.15.PK032 ---A--------T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G--------TG-----C----AC------T-------C--C--G--G----------C------G--- 5457
02_AG.SE.14.098GN ---A------G-T---...-C-G-----------TC----------------A---A-............-C-...AGCCT----............-GC--G-C------T-----------AC--------------C--C----------------C---------- 5088

92
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2018:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

Vpr premature end (HXB2 only) Tat exon 1 start Vpr end
frameshift insert in HXB2

B.FR.83.HXB2 ACTGCTGTTTATCCAT..TTTCAGAATTGGGTGTCGACATAGCAGAATAGGCGTTACT............CGA...CAGAGGAGA............GCAAGAAATGGAGCCAGTAGATCCTAGACTAGAGCCCTGGAAGCATCCAGGAAGTCAGCCTAAAACTGCTTGT 5896
Vpr (frameshifted) _F__R__I__G__C__R__H__S__R__I__G__V__T__.__.__.__.__R__.__Q__R__R__.__.__.__.__A__R__N__G__A__S__R__S__*_
Tat exon 1 _M__E__P__V__D__P__R__L__E__P__W__K__H__P__G__S__Q__P__K__T__A__C_
Vpr __L__L__F__I__H_##_F__Q__N__W__V__S__T__*_
02_AG.SN.13.9580 ---AT-----G-T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G------T-TG-----------C--------------T-----G-------------CT-----G--- 5273
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------T---...-----G----------A----------------A---T-............-A-...-G-------............------------------------------------------------------C------------------ 5121
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---A--------T---...--------------C-A------T---------A-----............-CT...--A------........AGAG---G-GG------------------GAC--------------C-----G-------------C-----A---- 5265
05_DF.BE.x.VI1310 G--A------------...--------------C--C--------G------A--CT-............---...-----A---............AT----------T-------------AC--------------T-------------------GG--------- 5277
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A------G-----...--------C-----C-AC--------G------A---TA............-C-...-----A---............-GG-----------------------A-A-------------T--G----------G------G--------- 5923
07_BC.CN.98.98CN009 ------------T---...----------------AG---------------A--TTG............A--...-----A---............A-------------------------A-T-----T-T--------------------------G--------- 5230
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -T-A-----C--T---...--------------C-AG---------------A--GTG............A--...-----A---............--------------------------AC--------------C------------------G----------C 5078
09_cpx.GH.96.96GH2911 -T-A------G-T---...--------------C-AT---------------A---T-............---GGGAG---A---............-GC--GG-------TG----------AC--------------C------------------GC---------- 5100
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------------...----------------CC------C--------A--GTG............---...-----A---............------------A------C------AC--------------C--C--------C------------------ 5274
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---A------G-T---...-----G--------C-A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G--------------------ACA-------------T--G--------C--------G--------- 5259
12_BF.AR.99.ARMA159 ---A------------...--------------C-AG---------------A---TG............---...-----A---............-T-C----------T-----------ACT-------------C--C--------CA-----TC----C----- 5900
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---A--------T---...--------------C-A---------------T---GTG............---...--A--A---............-GT---------T-------------A-A-------------C--G---------------------C----- 5300
14_BG.ES.05.X1870 GT-AT-----------...--------------C-A----------------A-----............-C-...-----A---............-T---GG-----T-------------AC--------T-----T--------G--------------------- 5362
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---A------G-T---...--T-------------AC-------------C-A---T-............-C-...GG---A---GCC.........AGG--G------C--G-------T--AC--------------T-----G-------G-----C---------- 5291
16_A2D.KR.97.97KR004 -A----------T---...-----------A----A---------------TA---TG..................-CA--AG--............------------T-------------AC--------------C--------C----------GG--------- 5255
17_BF.AR.99.ARMA038 ---A------------...--------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---............-TC----------AT-----------ACT----T--------C-----------C-------C----C----- 5109
18_cpx.CU.99.CU76 ------------T---...-----G--------C-A---------------TA--GTG............---...--A--A---............-GG-----------------------ACA-------------C--G--------------------------- 5200
19_cpx.CU.99.CU7 ---A--A-----T---...--------------C-A----------------A-----............-C-...-GA--A---............-T---GG-----C--G----------AT--------------T-----G--G--------------------- 5121
20_BG.CU.99.Cu103 ---A------------...--------------C-A----------------A---G-............-T-...-G---A---............-T---G------C-------------AC--------------T-----G--G--------------------- 5361
21_A2D.KE.99.KER2003 -T-A------------...----------------AC--------------T----T-............---...---------............------------T-------------AC--------------C-------------------GG--------- 5100
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -T-A------G-T---...----------------A---C------------A---TA............---...GG---A---............-GC-----------TG-----------C--------------T-----G-------------C---G------ 5103
23_BG.CU.03.CB118 ---AT------C----...--------------C-A----------------A---G-............-C-...-G---A---............-G---G------C--G----------AT-----C--------T-----G--G--------------------- 5338
24_BG.ES.08.X2456_2 ---A------------...--------------C-A----------------A---G-............-C-...-G---A---............AG---GG-----T--G----------AC--------------T-----G--G--------------------- 5346
25_cpx.CM.02.1918LE ---A------------...----------------A----------------A---T-............-C-...-----A---............-GG---------C-------------ACA-------------T--------------A---GG----C----- 5103
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---A------G-T---...--------------CA-T---------------A--TTC............---...AGC--A---............-GC--G---------G-----C-G--ACA----C--------C-----G------------------C----- 5900
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -T----------T---...--------------C-AG--------------TA---TA............-C-...-----A---............-GG---------C--------C----AC-----A--------T--G-----------A--------------- 5886
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----A-------A---...-----------A---------------------A---A-............---...---------............----------------------------------------C-A--C-----G----------GG--------- 5261
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------T---...-----------A---------------------A---A-............-C-...-----A---............---------------------------------------------C-----G----------G---------- 5299
31_BC.BR.04.04BR142 ---A------G-----...--------------C-AG------C--------A---TA............A--...--A--A---............------------T-------------A---------------C-----------------------------C 5367
32_06A6.EE.01.EE0369 ---A--------T---...--------C------AAC---------------A---TA............-C-...--A--A---............-GG---------A----------A--A-A----A--------T--G----------G------G---C-G--- 5530
33_01B.ID.07.JKT189_C ---A------GYT---...----------------A----------------A----G............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------T-----G---------------G--A----- 5196
34_01B.TH.99.OUR1969P ---A------G-T---...----------------A----------------A--TTG............-C-...GG---A---............-GC--G--------------------AC--------------T-----G-------------C---------- 5097
35_AD.AF.07.169H ------------T---...--------C-----C----TC------------A-----............---...GG---A---............-TC--GG-----T--G-----C----AT-----T--------C--C---------------CC---GC----- 5095
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A---TA............---...GG---A---............-GC--G--------TG----------ACA-------------T-----G-----C-------G---------- 5101
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T-A------------..---------------C-A----------------A-----............-C-...-GC--A---............-TG--G------C-------------AT--------------------G--G--------------------- 5086
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---C------------...--------------C-AT--------G------A--CA-............---...-----A---............-T----------AAT-----------A-T-------------C-----------C-------C----C----- 5318
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------------T---...-----------A----A---------------TA-----............---...---------............-----G------T--------------------------------------------------G--------- 5372
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------T---...-----------A----AC---------------A---T-............--G...-T-------............T----G------T--------------------------------------------------G--------- 5378
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -T----------T---...--------------C-A---------------TA--TT-............---...-----A---............------------T-------------AC--------------T-------------------GG--------- 5127
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----T-------T---...--------------------------------TA---AC............AT-...-G-------............----------------A---------AGT-----------G----------------------------C--- 5443
43_02G.SA.03.J11223 R--A------G-Y---...----------------A----------------A---T-............---...GG---A---............-GC--GC-------TG-----------C--------T-----C--C--G-------------C---------- 5420
44_BF.CL.00.CH80 ---A------------...--------------C-AT---------------A---T-............---...-----A---............-T------------T-A---------ACT----T--------T-----------C-------C----C----- 5337
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---A--------T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-TC--GG-----C--G----------AC--------T-----C--C--G-------------C---------- 5881
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---A------------...--------------C-AG---------------A---T-............---...-----A---............-TG-----------TG----------ACT----T--------C-----------C-------C----C----- 5333
47_BF.ES.08.P1942 T--A------------...--------------CAAT-------A-------A---T-............---...-----A---............A-----------------------------------------------------C-------GG-----G--- 5337
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---A------G-T---...----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------C----------AC--------------------G------A----A-C---------- 5100
49_cpx.GM.03.N26677 ---A--------T---...--------C-----C-AC---------------A---TC............---...-----A---............-GG--G---------------C----A-A-------------T--------------------G--------C 5317
50_A1D.GB.10.12792 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A---T-............---...GG---A---............-GC--G------T-------------AC--------T-----T--C--G-------------CT---C-G--- 5302
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -T-A--------T---...-A--------------A----------------A-C-TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------------C----AT--------------T------------------GGG---C----C 5102
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---A------G-T---...----------------A---------G------A----G............-C-...GG---A---............-GC--G--------------------AC--------------T-----G-------------C---------- 5209
53_01B.MY.11.11FIR164 ---A------RCT---...----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------------------C--------------T-----G-------R-----C---------- 5232
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---A------G-T---...--------------C-A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC----------------------------------C---------- 5297
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A-A--------T---...----------------AG---------------A--TTG............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------T-----G------A------C---------- 5205
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -T-A------------...-----G--------C-A----------------A--CT-............-C-...--AG-A---............-T---GG-----T--GA---------AT--------------T-----G--G--------------------- 5246
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---A--------T---...-----------A--C-AG---------------A--TTG............A--...-----A---............--------------------------AC--------------C------------------------------ 5082
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---A------G-T---...----------------A----------------A----A............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------T-----G-------------C-----A---- 5240
59_01B.CN.09.09LNA423 ---A------G-T---...----------------A----------------A---T-............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------T-----G------A-A----C---------- 5079
60_BC.IT.11.BAV499 -T-A------G-----...------G-G---G---AG------C--------A---TA............A--...----AT--G............--G------------TC----AA---AC--------------C--A----A----------------C----C 5852
61_BC.CN.10.JL100010 ---A--------T---...-A------------C-AT---------------A--GTG............A-G...-----A---............--------------------------AC-----A--T-----C------------------G----------C 5319
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------CT---...--------------C-A----------------A--TTG............A--...-----A---............--------------------------AC--------------T------------------G----------C 5221
63_02A.RU.10.10RU6637 ---A------G-T---...----------------AG--C------------A-----............---...GG---A---............-GC--G------T-------------AC--------------T-----G------------------------ 5436
64_BC.CN.09.YNFL31 -T-A--------T---...--------------C-AG---------------A---TG............A--...--A--A---............--------------------------AC--------------C------------------G----------C 5252
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---A------G-T---...----------------A----------------A--TTA............-C-...GG---A---............-GC--G--------------------AC-----A--T------------------------C----------- 5260
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---A------G-----...----------------A----------------A--TTG............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------------G-------------CC----A---- 5238
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---A------G-----...----------------A----------------A--TTG............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------------G-------------CT--------- 5229
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420G--A--------T---...-----------A----A----------------A-----............---...---------............---------------G------------T----------------------G--------------------- 5262
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------C--T---...----------------A----------------A---T-............-A-...-GA------............--C---------A-TG----------A-----------------------------------GG-----G--- 5351
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------T---...---------A------AG---------------A--CT-............-T-...-G-------............A--------------G-----------G---------CA---------------C-------GG--------- 5399
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------T---...----------------A----------------A----C............-C-...TC-------............--------------------------A------------------------------------G--------- 5403
73_BG.DE.01.9196_01 G--AT-----------...--------------C-A----------------A---T-............-C-...-----A---............-T---G------C--G----------AC--------------T--------G--------------------- 5412
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---A--A-----T---...----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G------A-TG----------AC--------------T-----G-------------C---------- 5192
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---A------G-T---...----------------A----------------A---TA............-C-...GG---A---............-GC--G---------G-----C----AC--------------C--C--G-------------C----C----C 5138
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---A--------T---...----------------A----------------A---TG............-C-...GG---A---............-GC--G------C--G----------ACT-------------------G-----CA------C---------- 5079
79_0107.CN.15.SX15DT013 ----------G-T---...----------------A----------------A--GTG............-C-...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------T-------------------C---------- 5272
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ------------T---...-A--------------A------T--------TA----A............-CC...GG---A---............-GC--G---------G----------AC--------------------G------AT-----C---C------ 5061
83_cpx.MM.13.mSSDU94 C-----A----CT---...--------C-------A----------------A-----............---...--A------............------------------C---------T-------------------------C--------G--------- 5070
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -T-A--------T---...--------------C-AT-----T---------A--GTG............AT-...-----A---............--------------------------AC--------------C--------------------G--------- 5234
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------------T---...-----------A--C-AG--------------TA--GTG............A--...-----A---............---------------------C------T--A----T------------------A-A-----G--------- 5031
87_cpx.CN.12.DH32 ---A--------T---...----------------AG---------------A---TA............A-G...-----A---............--------------------------AC--------T--------C--------C--------G--------- 5249
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---A--------T---...--------------C-AG---------------A--TTG............A--...--A--A---............--------------------------AC--------------------------------------------C 5091
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -T--------G-T---...-----------A----AT---------------A-----............-C-...--------G............-----G------------------------------------------------C-GA-----G--------- 5283
O.CM.96.LA51YBF35 G--A--A---GC----...--T--------A--C-A------T--------AA---ACCCATCTAACCCAA--...AGA--AG--............AG----G-----T------------GAGG-GCCC--T---C-T--C--T--------------G--CC----- 5972
O.CM.96.LA52YBF39 GA-A--A----C----...--T--------A--C-A---C--T--------AA---ACCCATCTAACACAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G--CC----- 5965
O.CM.99.99CMU4122 ------A----C----...--T--------A----A------T--------AA---ACCCATCTAACACAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC-G--CC----- 5392
O.CM.x.pCMO2_3 ------A----C----...--T--------A--C-A------T--------AA---ACCCATCTAACACAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T--------A--CC----CC----- 5959
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -T---------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA---ACCCAACTAATACAA--...GGA--AG--............AG---G------T---A---C----GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----C-----CC-G--CC-G--- 5384
O.FR.06.RBF206 -A-AT-A---GC----...--T--------A--C-A------T--G------A---ACCCATCTAGCACAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGA-GCCC--T---C----C--T-----C------C----CC----- 5970
O.GA.10.10Gab1190 ---A-------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA---ACCCATCTAACAGAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--G--G--------CC-G-GCC----- 5121
O.GA.11.11Gab6352 ------A----C----...--T--------A--C-AG-----T--------AA---ACCCAACTAACCCAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC----CC----- 5118
O.SN.99.99SE_MP1300 C-----A---GC----...--T--------A--C-A------T--------AA---ACCCATCTAACACAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGA-GCCC--T---C-T--C--T-----------CC-G--CC----- 5960
O.US.10.LTNP -A---------C----...-AT--------A--C-A------T--------AA--GAC.........CCAA--...GGA--AG--............AG----------T------------GAGG-GCCC--T---C-C--C--T-----------CC-G--CC----- 5873
N.CM.15.S4858 -T-A------------...-AT--G-----C----AG--C-----------GA-C---............-CT...--A---...............AG---G----------------------A-------------T-----------C-GA--C--G--A-----C 5418
N.FR.11.N1_FR_2011 -T-A------------...--T--G-----C--C-AG--C-----------GA-----............-CT...--A---...............AG---G-------------T--------T-------------T--C--------C--A--------A-----C 5293
P.CM.06.U14788 -T-AA-Y---------...-AT--------A--C-A------T--------TA-CTTGACACCC......TCT...-GA--AG--............AGG---C-----C------------GAT--GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-A--- 5372
P.FR.09.RBF168 -T-AA-T---------...-AT--------A----AY-----T--------TA-ATTGCCACCC......TCT...-GA--AG--............AGG---C-----C-A----------GAC--GCCT--A---C----G-----G--------CTC--GCC-A--- 5936
CPZ.TZ.06.TAN5 -GCTT----C-CT--C...-A-C--CA---T---GCC--C-----G---..................................................GGATC---A-T--CA--------CAGG---CA--A-----A---------GC-GCA---G-G--AC----- 6003
CPZ.US.85.US_Marilyn ---TT-----------...-AT--G-----C---AAT--------G-----GA--T-C............TTG...GCA------ACTCCTCAAGGGAG---G------T-------------ACA----------------G--------C--------G--------C 5967
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -T-AA-A----C----...-AT--------C--C-AT-----T--------AA---TCCCATCTAACGCAA--...GGA--A---............AG----------C------------GAGG-GCCC--T---C-T-----T--G-----A--CC----CC----- 5377
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -T-AA-T--------C...-AT--------A--C-CT--------------GA-AG-GCCACAC......-CT...--A---G-G............AG----C-----C---AC-------GATT-GCCT--A---C-A--G-----G--------CTC--GCC-G--- 5242
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 ACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTT.CATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAGCGA......CGA...AGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT......................... 6031
Tat exon 1 _T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F_#_H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__R__.__.__R__.__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__D__.__.__E__.__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__.__._
A1.CD.02.LA01AlPr -A--GC--T--C----------------GG.---------C----C--TC-GCGC----G-----------T-C---------------------GC---......--C...G--A---C---C-G----A---A-------AA-......................... 6032
A1.CM.08.886_24 -G-TCA--T--C----------------A-.--C-------C------TC-GCGC----G------A---------------------------------......---...G-GA---C-T-C-G----A--GA-------AA-......................... 5492
A1.ES.15.100_117 -AT--------C--C----GA---A-T-A-.-------C------C--TC-G-AC----G----------------------------------------......---...---T---C-----G--A-A--GA-------AA-......................... 5499
A1.KE.11.DEMA111KE002 -A---G--T-------------------A-.-----T-C--C---C---T---AC----G----------------------------------------......---...G--A---C-----G----A---A-------AG-......................... 5398
A1.PK.15.PK034 -A---G--T--C------GT--------A-.------TT------C--TCAG-----G-G---------------------------------CA-----......---...G--T---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5631
A1.RW.11.DEMA111RW002 -G------T-----C-----A-------A-.-------C------C--TC---GC----G-------G------------------------AG-G----......---...G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-......................... 5381
A1.SE.13.078SE -AT-----T--C----------------A-.------TT---C--CC-GCAGCGC----G----------------------------------------......---...GC-----C--CA-G----A--GA-------AA-......................... 5238
A1.UG.11.DEMA110UG009 -G---G--T--C------G---------A-.------AT------C--TCAGCAC----G----------------------------T-----------......---...---A-------AGG----A--GA-------AA-......................... 5379
A2.CM.01.01CM_1445MV -A------T---------GTT-------GG.-----------G--C--TT---AC----G-----------------------------------CC---......---...---C--TC---A-G----A--GAC------AA-......................... 5229
A3.SN.01.DDI579 -G------T---------GCA-------GG.-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------A-------......---...G--A---C-----G--A-A--GA-------AA-......................... 5231
A4.CD.97.97CD_KCC2 -A-CGG--T-----------A-------A-.--C----C------C--TG---AC----G------------A-------------------AG-TC---......--C...---A---C--GC-G--A-A--GA-------AA-......................... 6026
A6.BY.13.PV85 -G--GC--T--C--C----G---------G.---------A----C--TC---A-----G------------------------------------CA--......--C...G--A--TC---C------G--GA-------AA-......................... 5493
A6.IT.02.60000 -G---A--T--C----------------GG.--------------C--TC-G-AC----G-----------------------------------GCA--......---...G--A---C--------A-A--GA-------AA-......................... 6035
A6.RU.11.11RU6950 -G------T--C----------------GG.---------C----C--TC---A-----G---------T--------------------------CA--......--C...G--A---C---C-G----A--GA-------AA-......................... 5554
A6.UA.12.DEMA112UA024 -AT--------C----------------GG.--------------C--TC---A-----G---------T--------------------------CA--......--C...G--A---C---C------A--GA-------AA-......................... 6054
B.AR.14.DEMB14AR003 ---CCA--T---------------------.----------------------------G-------------A--------------A-----------......---...---T---C---AGG----G---AC-------TA......................... 6032
B.BR.10.10BR_MG035 ------------------------------.-------C-AAG-------C------------------T------------------------------......---...-------C-A-AC----------------G-A-......................... 5526
B.CU.14.14CU005 --ATC-------------TG--------A-.-----T-----------T--G-------G---------A--A---------------------------......---...---C---C---AG-----G------------A-......................... 5242
B.DE.13.366396 -A--C------------------C---C--.-----T--------C----GT-G------T---------------------------------------......A--...------TC---A--------------------G......................... 5244
B.DE.13.947915 ----C---------------A--------A.--------------------G-A------------A---------------------------------......---...G--C---C-A-A----A--------------T-......................... 5253
B.DO.11.DEMB11DR001 -----G----T--------G--------A-.-----T----C---C---T---------G----------------------------A-----------......---...---A--TC-G-AG-T----------G-----G-......................... 5999
B.ES.15.100600 -----A--T------------------C--.--------------C-------------G----------------------------------------......---...---C---C----G--------G--A------AC......................... 5453
B.FR.11.DEMB11FR001 -A---G--------C----G--------A-.--------GT-G----------------G---------T------------------------------......A--...---A---C---AG------C------------G......................... 5276
B.JP.12.DEMB12JP001 -A---------------------C------.-------C------C----C--A-----G---------A--------------------------A---......---...---C---C---AGG-----------------T-......................... 5420
B.PH.15.DEMB15PH003 --TGC-------------------------.----------CC-------C--A-------------------------------------G--------......---...-------C---A-G-----------------A-......................... 6044
B.RU.11.11RU21n --------------------------TC--.--------------------G-A-----G----------------------------------------......---...---T---C---A----A-------G--------......................... 5601
B.SE.15.102SE --------T--------------C------.---------A-G----------G-----G-----------A----------------------------......---...C------C----G---A-------G--------......................... 5247
B.TH.10.DEMB10TH002 -A----------------------------.--C----------------C--A-----G----------------------------------------......---...---T---C---AG-------A---A--------......................... 5352
B.US.16.2609 ---CC---------C----GA--C------.------T-T-C---C-----G--C----G---------T---A--------------------------......---...-------C---AG-----G------------AA......................... 5322
C.BR.11.DEMC11BR035 -GTCC--------------GC--CA---A-.-----T-T------C--TCAG-------G------A--T------------------------------AGAGCT---...G-C----C--C--GTG--G--GA-------AA-......................... 5435
C.CN.10.YNFL19 -AT--C--T---------CGC---A---AC.-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T------------------------------......---...--C----C---A-G----G--GA-------AA-......................... 5386
C.DE.10.622166 -AT-----------C---GTC---A-T-AC.-----T-----G--C--TT-G--G----G---------T-A----------------------------......---...G--A---C--CA-G--A-A---A-------A--......................... 5232
C.ES.15.100_118 -AT--G--TC-C--------A--C----A-.-----T-C------C--TC-G-------G---------T-A----------------------------......--C...--C---TC--GA-G----A--GA--------A-......................... 5474
C.ET.08.ET104 -AT--G--T-T---C-----A---A---A-.-----T-T------C--TCAG-------G---------T------------------------------......---...--C----C--CA-G----A-AGA--------A-......................... 5233
C.IN.15.NIRT008 -AT--C--T-----------A---A---AC.-----T-T---------TCAG-A-----G---------T------------------------------......---...--C----C--CA-G----G---A--------A-......................... 5214
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -AT--G--------------A---A---A-.-----T-T------C--TCAG-------G---------T------------------------------......---...--C----C--CA-G----A--GA-------AA-......................... 6010
C.NG.10.10NG020523 -ATTCA--T--C--C---C-C---A---A-.-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T--A---------------T-----------......---...--C----C--CA-G--A-A--GA--------GC......................... 5218
C.NP.11.11NP016 -ATC-A--T---------CGC---A---AC.-----T-T------C--TCAG-A-----G------A--T-A----------------------------......---...C------C--CA-G----G--GAC-----GAA-......................... 5202
C.PK.14.DEMC14PK009 -AT-----T---------------A---A-.-----TT-TAAA--C--TC-G-------G---------T--------------------AG--------......---...--C----C--CA-G----G-AGA-------AGC......................... 5445
C.SE.15.100ET -AT--G--T-T-------TCC---A-T-AC.-----TAC---C--C--TC-G-------G---------T------------------------------......---...-A-----C--CA-G----G--GA-------AA-......................... 5235
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -AT-CA--T-TC--C---CGC---A---A-.--C--TTT------C--TCAG-------G---------T------------------------A-----......---...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-......................... 6004
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -ATC-G--T---------TGC---A---A-T-----TTT------C--TCAG-------G---------T------------------------A-----......---...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-......................... 5356
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -AT-----T-----C-----A---A---AC.-----TTT------C--TCAG-------G---------T-A----------------------------......---...-AC----C--CA-G----A--GA-------AA-......................... 5397
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -AT--G--------C----GA--C----A-.-----TTT------C--TCAG-------G---------T------------------------------......---...--C----C--CAGG----A--GA-------AA-......................... 5379
D.BR.10.10BR_RJ095 -A---G--TC------------------A-.-----T--------C-------------G------------A---------------------------......---...-A-C---C-A-CGG-GA----G---------A-......................... 5484
D.CD.03.LA17MuBo -A-GCC--T-------------------A-.------AC-------------T-G----G----------------------------A-AG--------......---...---C---C---CGG----------------AT-......................... 6055
D.CM.10.DEMD10CM009 -A-TCA-------------G--------A-.--------GCGG--C------T------G----------------------------A-AG--------......---...-A-C---C-A-AG---A-ACA----------T-......................... 5405
D.CY.06.CY163 -A-TCA--T----------G--------A-.---------TGC--C--------G----G----------------------------A-AG--------......---...---C---C---AGG--A-A------------G-......................... 5238
D.KE.11.DEMD11KE003 -A---G--T--------------C----A-.-----T---CAA--C---G--T-G----G----------------------------------------......---...-------C---AGG-G-----GT--------A-......................... 5380
D.SE.12.077UG -A---A--T-------------------A-.-----T--------C--------G----G-------------------------------------A--......---...---A---C---AGGTG---------------A-......................... 5244
D.TZ.04.CO6405V4 -A---A--TC----------A--CA---A-.-------C---G--C---T---------G----------------------------------------......---...---C---C---AG---A-A--G---------A-......................... 5244
D.UG.10.DEMD10UG004 -A---A--T-----------T--C----A-.--------------C--------G----G----------------------------------------......---...C--C---C---A-G-G-----G---------A-......................... 5368
D.UG.11.DEMD11UG003 -A---A--T-------------------A-.---------AA---C--------G----G----------------------------------------......---...G--A---C---AGG-G-----G---------T-......................... 5385
D.YE.02.02YE516 -G-CC---T-----------A--------C.-----T--------C--------G----G----------------------------A-AG--------......---...---T---C---A-G--A--------------T-......................... 5241
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----A--T---------GCT---------.-----TT-CTAC--C--TGG---G--G-G------------------------------------A---......---...---A---C-----G----A---A-------AA-......................... 5241
F1.AR.02.ARE933 --------T---------CG----------.-----TT-CCGG--C--AGC-CGG--G-G----------------------------------------......-AC...---A---C---CGG--C-----TA-------A-......................... 5324
F1.BR.11.DEMF111BR037 -A---A------------CG----------.-----TT-CTGG--C--TGC---G--G-G----------------------------------------......-AC...---A---C---AGG------A-TA-------A-......................... 5534
F1.CY.08.CY222 ----GA--T---------------------.------T-CTAC--C--TGC---G--G-G----------------------------------------......-AC...---A---C-----G--------AC-------A-......................... 5223
F1.ES.11.VA0053_nfl -G------T---------CGC---------.-----T---TGG--C--TG-G--G--G-G----------------------------------------......-AC...---C---C---A-G-----C-CTA-------A-......................... 5454
F1.FR.04.LA22LeRe -----A--T---------CG----------.------T-CCGG--C--T-C---G--G-G----------------------------------------......--C...---C---C---A-G--A-----TA-------A-......................... 5910
F1.RO.03.LA20DuCl -A---A--------------A-------A-.--C---T-TCAC--C--T-C---G--G-G----------------------------------------......-AC...---A---C--C--G-------GA-------AA-......................... 6069
F1.RU.08.D88_845 -----A------------------------.---------CGG--C--T-C--TG--G-G----------------------------------------......--C...G--A--YC---A-G------A-TA------AA-......................... 5489
F2.CM.10.DEMF210CM007 -AT-----T--C------------------.-----T---CG---C--T-C--GC--G-G----------------------------------------......---...---T---C---A-G----A--GTA-------A-......................... 5380
F2.CM.11.DEURF11CM026 --T--G--T---------------------.-----T---C-G--C--T-C--GC--G-G-------C--------------------------------......---...---T-------AGG----G---TA-------A-......................... 5356
G.CD.03.LA23LiEd -A---A-------------GA-------GG.-----T-----------TC-G-AC----G--------------------------------A---C---......---...G--C--TC-----G----A--GAC------AA-......................... 6042
G.CM.08.789_10 -A---G--T-----C---GT--------GG.-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C---......---...G--C--TC----GG----A--GAC------AA-......................... 5490
G.CM.10.DEMG10CM008 -A---G--T-----C---GCA-------GG.-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C---......---...G-CT--TC---CGG----A--GA-------AA-......................... 5411
G.CN.08.GX_2084_08 -A---A------------GT--------GG.--C--T--GC----C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--CA--......---...GC-A---C-TCA-G--A-A--GA-------AA-......................... 5273
G.CN.16.224GX -A---A------------GC--------GG.--C--T--GC----C---C-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...GC-A---C--CA-G----A--GA-------AA-......................... 5259
G.ES.14.EUR_0033 -----A-------------GA-------GG.-----T--------C--TC-GCAC----G--------------------------------AG--C---......---...G--C---C-----G----G--GA-------AA-......................... 5446
G.GW.08.LA57LmNe -----C------------GTA-------GG.--------------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--C---......---...G--C---C----GG----A--GA-------AA-......................... 6047
G.KE.09.DEMG09KE001 -A------------C---GT--------GG.---------C-A--C--TC-G-AC----G------A--T----------------------AG--C---......--G...------TC--CAGG----A--GA-------AA-......................... 5405
G.NG.12.12NG060409 -A----------------GT----A---GG.-----T--------C--TC-G-A-----G-------------------------------...------......---...---A---C-TCTGG--A-A--GAC------AA-......................... 5226
H.CD.04.LA19KoSa -AT--G--T---------GCA--C----A-.------T-CT-G--C--TTC---G----G----------------------------------------......---...GA-A---C-AGAGG--A---AGA-------AA-......................... 6073
H.CF.02.LA25LeMi -A------T--------------C------.-----------G--C--TT---AG----G---------T--------------------------A---......---...G-GA---C-GCA-GTTTG----A-A----GAA-......................... 5864
J.CD.03.LA26DiAn -ATC-G--T-------------------A-.---------A-G--C--TC---AG--G-G---------T------------------------------......---...-C-----C--CTGG----A---A--------A-......................... 6039
J.CM.04.04CMU11421 --TC-A--T---------------------.-----------G--C--TT-G-AG--G-G---------T---A--------------------------......---...GC-----C--CTGG----A-R-R--------A-......................... 5536
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -A-C-G--T-------------------A-.-----T---C-A--C--TT-GCAG--G-G---------T-G----------G-----A-----------......AC-...-C-A---C-T-CGC----A---A----A---A-......................... 5222
K.CM.96.96CM_MP535 -A-C-G------------CG--------A-.---------A-A--C--TT---AG--G-G---------T---A--------------A------CC---......---...-C-A---C-T-C------G---AC-------A-......................... 5226
01_AE.CM.11.1156_26 -G---G--T---------GT--------GG.---------CA---C--TT-G-------G------------A-------------------AG--C---......---...G--A---C--CAGG----A--GAC------AA-......................... 5380
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -G------T--C--------A-------GG.---------A-A--C--TT-G-A---G-G--------------------------------AG--C---......---...G--A-------A-G----A--GAC------AA-......................... 5340
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -G---G--T--C-------TA-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...C--A---C-----G--A-A---A--------A-......................... 5220
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -G---G--T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A-AGA-------AA-......................... 5494
01_AE.MM.14.fKSDU26 -G---G--T--C------GTT-------GG.-----T---Y-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------RT--C---......---...G--A---C--G--G----A--GA-------AA-......................... 5214
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -G---G--T--C--------A-------GG.--C--T---T-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--C---C-----G-C--A--GA--------A-......................... 5970
01_AE.SE.12.070SE -G------T--C--------A--C----GG.---------T-G--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--C--TC-----G----A--GA-------AA-......................... 5208
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -G------T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G------------A-------------------AG--C---......---...G--AA-----CA-G---CA-AGA-------AA-......................... 5327
01_AE.TH.11.40436v09_04 -A---C--T--C--------A---A---GG.-----T---T-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C-----GTC--A--GA-------AA-......................... 5224
01_AE.TH.90.CM240 -G---G--T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5598
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -G------T---------TG---C----GG.-----T---C-A--C--TT-G-AC--G-G------------------------------------C---......---...G--A---C-------C---GAGA-------AA-......................... 5397
02_AG.DE.09.701114 -G---C--T--C-------TA--C----GG.---------T-A--C--TT-G-AC--G-G-----------------------------------GC---......---...G--A---C------TC-----GAC------AA-......................... 5241
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -G---A--T--C-------T---C----GG.---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC---......---...G--A---C-----G-C-----GA-------AA-......................... 5695
02_AG.KR.12.12MHR9 -G---G--T--C--------A--C----GG.---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GCG--......---...G--A---C-----GTCA----GA-------AA-......................... 5689
02_AG.LR.x.POC44951 -G---G--T--C------GC---C----GG.-----T---T-G--C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A--GC---......---...G-GT---C--G--GTCA----GA--G---GAA-......................... 6025
02_AG.NG.12.12NG060304 -A---C--T--C-------TA--C----GG.---------TA---C--TC-G-A-----G-----------------------------A-----GAA--......---...G--C---C-----G-C--G--GA--G----AA-......................... 5230
02_AG.NG.x.IBNG -G---G--T--C-------T---C----G..---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC---......---...G--A---C-----G-C-----GA-------AA-......................... 5554
02_AG.PK.15.PK032 -A--CA--T----------TT--C----GG.---------T-G--C--TC-G-A-----G------------------------------------C---......---...G--A---C-----G-C-----GA-------AA-......................... 5592
02_AG.SE.14.098GN -G---G--T--C-------T---C----GG.---------T-G--C--TC-G-AC--G-G-----------------------G----------AGC---......---...G--A---C--C--G-C-----GAC-------A-......................... 5223
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Rev exon 1 start
B.FR.83.HXB2 ACCAATTGCTATTGTAAAAAGTGTTGCTTT.CATTGCCAAGTTTGTTTCATAACAAAAGCCTTAGGCATCTCCTATGGCAGGAAGAAGCGGAGACAGCGA......CGA...AGAGCTCATCAGAACAGTCAGACTCATCAAGCT......................... 6031
Tat exon 1 _T__N__C__Y__C__K__K__C__C__F_#_H__C__Q__V__C__F__I__T__K__A__L__G__I__S__Y__G__R__K__K__R__R__Q__R__.__.__R__.__R__A__H__Q__N__S__Q__T__H__Q__A__.__.__.__.__.__.__.__.__
Rev exon 1 _M__A__G__R__S__G__D__S__D__.__.__E__.__E__L__I__R__T__V__R__L__I__K__L__.__.__.__.__.__.__.__._
02_AG.SN.13.9580 -G---A--T--C--------A--C----GG.---------T-G--C--TC-G-AC--G-G--------------------------------A---C---......---...G--A---C-----G-C-----GA-------AA-......................... 5408
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------------------TC--.--------------------G-A-----G----------------------------------------......---...-------C---AG---A-------G------T-......................... 5256
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -A---G--T-TC----------------GG.--------------C--TC-G-A-----G--------------------------------A---T---......---...G--T---T---AGG---CA--GGC------AA-......................... 5400
05_DF.BE.x.VI1310 -A-C-G-------------T--------A-.---------AA---C--------G----G-----------------------------------C----......---...---C---C---AGG-------G---------A-......................... 5412
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A----------------------A-.-------C---G--C--TC---AC--G-G---------T------------------------------......---...CAG----C--CTGG----A---A--------A-......................... 6058
07_BC.CN.98.98CN009 -----------------------C------.--------------------G-A-----G-----------T------------------A---------......---...--C----C---A-G----G--GAC------AA-......................... 5365
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -AT--C------------CGC---A---AC.-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T------------------------------......---...--C----C-----G----G--GA-------AA-......................... 5213
09_cpx.GH.96.96GH2911 -A---A--T--C-------GA-------A-.---------CAC--C---T-G-AC----G------------------------------------A---......---...GC----TC-TGCGG----A---G-A------A-......................... 5235
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -AT--A---C--------GCA---A---A-.-----T-T------C--TCAG------AG---------T------------------------------......---...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-......................... 5409
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -A-C-G--T-----------A--C----A-.---------CA------TC---AG----G---------T--A-----------------------A---......---...CC----TC---C-G----A---A--------A-......................... 5394
12_BF.AR.99.ARMA159 -----A--T---------CG----------.-----TT-CTGG--C---G---------G----------------------------------------......---...-------C---AGG---C------A--------......................... 6035
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----G--T---------------------.-----T--------C-----------G-G----------------------------------------......---...--T---TC---C----------A--------A-......................... 5435
14_BG.ES.05.X1870 -----A------------CG--------GG.-----T--------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG--C---......---...G--C---C-----G--M-A--GA-------A--......................... 5497
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -A------T--C-------TA-------GG.---------A-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5426
16_A2D.KR.97.97KR004 -A---G--T----------G--------A-.-----T-C---G--C---C---AC----G-----------------------------------CC---......---...---C---C----GG-G--AC-GGC-----GAA-......................... 5390
17_BF.AR.99.ARMA038 ----GA--T-T-------G-----------.-----TT-CTGG--C--T-C--------G----------AA----------------------------......---...---C---C---AGG--A--C-C---------T-......................... 5244
18_cpx.CU.99.CU76 -A------T----------GA-------A-.-----T---C-A--C--TT---AG----G---------T------------------------------......---...-C-A---C-T-CG-----A--CA--------A-......................... 5335
19_cpx.CU.99.CU7 -A--CA------------------------.-----T---C-G--C--T-C--AG--G-G----------------------------------------......---...G--C---C-----GTCA----GA-------AA-......................... 5256
20_BG.CU.99.Cu103 -A---G------------GT--------GG.-----T--------C--TC-G-AC--G-G--------------------------------AG--C---......---...G--C---C--C-GGT--CA--GA-------AA-......................... 5496
21_A2D.KE.99.KER2003 -A---G--TC---------G--------A-.------AT-AAG--C---T-G--G----G----------CG----------------A-----------......---...C--C---C---AGG-GA----G---------T-......................... 5235
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -AT-----T-T-------GT--------GG.--------------C--TC---A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C----GG----A--GA-------AA-......................... 5238
23_BG.CU.03.CB118 -A---G-------------T--------GG.-----T--------C--TC-G-A---G-G------A-------------------------AG--C---......---...G--A---C----G-----A--GA-------AT-......................... 5473
24_BG.ES.08.X2456_2 -A---A----T-------GT--------GG.-----T--------C--TT-G-AC----G--------------------------------AG--C---......---...G--T---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5481
25_cpx.CM.02.1918LE -A-----------------G---C------.-----T--------C--T----AG--G-G---------------------------------T--A---......---...G--A---C--CA-G---CA--GA-------AA-......................... 5238
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -A---A------------C---------AC.--------GC----C--T-----C----G---------A-------------------------CC---......---...G-CA--TC--G--G--A----GA-------AA-......................... 6035
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -A-C-G--T----------G--------A-.---------CA---C--TT---AG----G---------T-T---------------A--A---------......---...-C-----C-T-CGG--A-A---A--------A-......................... 6021
28_BF.BR.99.BREPM12609 -A---A---------------------C--.--------------------G-A-----G----------------------------------------......---...---C-------AG---A-----A-A------T-......................... 5396
29_BF.BR.01.BREPM16704 -A---A------------------------.--------------C-------------G------------A---------------------------......---...---A-------AG-----------G------T-......................... 5434
31_BC.BR.04.04BR142 -AT-----T--C-------GA--CA---A-.-----T-----G--C--TC-G-------G---------T------------------------------......---...--C----C--CA-G----G--GA-------AA-......................... 5502
32_06A6.EE.01.EE0369 ---CCA--T-------------------A-.------T-CA-G--C---T---AC--G-G---------T-A------------------------A---......---...-C-----C--CTGG----A---A--------A-......................... 5665
33_01B.ID.07.JKT189_C -G---G--T--C-------TA-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...C--C---C-----G----G--GA-------AA-......................... 5331
34_01B.TH.99.OUR1969P -G---G--T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GAC------AA-......................... 5232
35_AD.AF.07.169H -G------T--C-------TA---A-T-A-.-----T--------C--TC-G-AC----G----------------------------------------......---...---A---C---A-GGGA----GA-------AA-......................... 5230
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A---C--T-T------------C----GG.--------------C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC---......---...G------C-----GTC-----GAC-------A-......................... 5236
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A---C--------C--------C------.-----T--------C--T-C--A---G-G------A---------------------------------......---...-C----GC-----G-C-----GA-A-----CA-......................... 5221
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -A---A------------CG----------.-----TT-CTGG--C--T-C---G--G-G---------A---C-------------------G------......---...---A---C---A-G--A-----TA-------A-......................... 5453
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --T--A-----------------C------.-------------------C--------G----------------------------------------......---...---A---C---A----------TA-------A-......................... 5507
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --T--A-------------G----------.--------------C--------C----G----------------------------------------......---...---T---C----GG-C------GC-------G-TCTCTATCAAGCAGTAAGTAGCTTC 5538
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -A---G--TC------------------A-.-------C---G--C---C---AC----G----------Y-----------------------------......---...---C---C---A-G--A-A------------G-......................... 5262
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -------------------G----------.--------------C-------G-----G----------------------------------------......---...-ACC---C--CAG-----G-------------G......................... 5578
43_02G.SA.03.J11223 -G---G--T--C-----------C----GG.---------T-A--C--TC-G-AC--G-G-----------------------------------GC---......---...G--A---C-----GYC-----GA-------AA-......................... 5555
44_BF.CL.00.CH80 ----GA------------CG----------.-----TT-CTGG--C--TG-G--G--G-G----------------------------------------......--T...---C---C---A-GTGA-----TA-------A-......................... 5472
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -A---A--TC-C--------A-------AC.------T-CAG---C--TT-G-AC----G--------------------------------A---C---......---...G--A---C-T-C-G----A---A-------AA-......................... 6016
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----A--T---------CG----------.-----T---TGG--C--TG----G--G-G---------A------------------------------......---...G--C---C---A-G--------TA-------A-......................... 5468
47_BF.ES.08.P1942 -----A--T--------G-GA---------.--------------C-------------G----------------------------------------......---...-R-C---C---A-G-G---------------A-......................... 5472
48_01B.MY.07.07MYKT021 -G---G--T--C--------A-------GG.-------G-C-A--C--TC---A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A--TC---CCG-C--G--GA-------AA-......................... 5235
49_cpx.GM.03.N26677 ---C-G--T-----------A-------A-.---------A-A--C--TC---AG--G-G------A--T-G------------------------A---......---...-C-----C--CTGG----A---A--------A-......................... 5452
50_A1D.GB.10.12792 -----G--T--C----------------A-.-----T-C--C---C--TT-G-AC----G--------------------------------AG------......---...G--C---C-A-AGG-GA----G---------T-......................... 5437
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --TGC--------------G----A-----.----------C-----------A----------------------------------------------......---...---A-------AG-----G--------------......................... 5237
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -G-TCG--T--C-------TA-------GG.---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5344
53_01B.MY.11.11FIR164 -G---A--T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A---G-G------------------------------------C---......---...G--A---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5367
54_01B.MY.09.09MYSB023 -G---A--T--C-------GA-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------A---C---......---...G--C---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5432
55_01B.CN.10.HNCS102056 -G---G--T--C--------A-------GG.-----T---C-A--C--TC-G-A---G-G--------------------------------AG--C---......---...G--AA--C-----G-C-----GA-------AA-......................... 5340
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -A---A------------GC---C----GG.---------C----C--TC-G-AC----G----S----T--Y--------------------T--C---......---...---A---C--CAGG----A--GAY------AA-......................... 5381
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -AT--C--T---------CGC---A---AC.-----T-T------C--TCAG-A-----G---------T------------------------------......---...--CA---C--C--G----G--GA-------AA-......................... 5217
58_01B.MY.09.09MYPR37 -G---G--T--C-------TA-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5375
59_01B.CN.09.09LNA423 -G---G--T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C---......---...G--A---C---A-G----A--GA-------AA-......................... 5214
60_BC.IT.11.BAV499 -AT-----T---------CGA--CA---A-.-----T--------C--TC-G-------G---------T-A----------------------------......---...--C----C-TCA-G--A-A--GA-------AA-......................... 5987
61_BC.CN.10.JL100010 -AT--C----TC------CGC---A---A-.-----T-T------C--TCAG-------G---------T------------------------------......---...-------C-----G----G--GA-------AG-......................... 5454
62_BC.CN.10.YNFL13 -AT--C------------CGC--CA----C.-----T-T------C--TCAG-A-----G------A--T------------------------------......---...-------C-----G----G--GA-------AA-......................... 5356
63_02A.RU.10.10RU6637 -G------T--C-----------C----GG.---------T-G--C--TT-G-AC--G-G-------------------------------G---GT---......---...G--A--TC-----GTC-----GAC------AA-......................... 5571
64_BC.CN.09.YNFL31 -AT--C--T-T---------A---A---AC.-----T-T------C--TCAT-G-----G-------G-T------------------------------......---...-------C--C--GTG--G--GA-------AA-......................... 5387
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A--------T---------A--C------.-------R-----------CG-A------AC--------------------------------------......---...---A---C-----G----G--GACT-----AA-......................... 5395
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -G-CCG--T--C--------A---GT--GG.---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------A---C---......---...---T---C--GC-G----A--GA-------AA-......................... 5373
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -G---G--T--C--------A---GC--GG.---------C-A--C--TT-GCA-----G------A-------------------------A---C---......---...---T---C--GC-G----A--GGCT-----AA-......................... 5364
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-A------------------A--C----GG.---------C-A--C--TC-G-A---G-G------T-------------------------AG--C---......---CGCG--A---C----------A--GGC-------A-......................... 5400
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----A--------C-------------A-.--------------C-------------G----------------------------T-----------......---...------TC---C-G--------A--------T-......................... 5486
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----CA--T----------------C--A-.---------AG---C--TC-G-------G----------------------------------------......---...G------C-----G-G-----------------......................... 5534
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -AT-------T---C-------------A-.-----T----C---C-------------G----------------------------------------......A--...-A-C---C---AG--------------------......................... 5538
73_BG.DE.01.9196_01 -----C----------------------GG.--------------C--TC-G-AC----G--------------------------------AG-GC---......---...G--C---C---A-G----G--GA-------AA-......................... 5547
74_01B.MY.10.10MYPR268 -G---A--T--C--------A-------GG.-----T---C-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GA-------AA-......................... 5327
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -G------T--C--------A-------GG.---------T-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------A---A---......---...---A---C-----G----G--GA-------AA-......................... 5273
78_cpx.CN.13.YNTC19 -A---A-----C--------A-------GG.---------A-A--C--TC-G-A-----G--------------------------------AG--C---......---...G--A---C-----G----A--GA--G----AA-......................... 5214
79_0107.CN.15.SX15DT013 -G---G--T--C--------A-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G-------------C------------------AG--C---......---...G--A---C---A-G----A---GC------AA-......................... 5407
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -G---G--T-----------T-------GG.---------C-A--C--TC-G-A-----G-----------------------G--------AG--C---......---...-------C--C-TG----A--GAY------AR-......................... 5196
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -AT--------------------C-----A.--------------------G-A-----G----------------------------------------......---...---A---C-----GT---A--GA-------AA-......................... 5205
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --------------------A--C-----A.--------------------G-A---G-G-----------T------------------A---------......---...--C---------CG----G--GA-------AAC......................... 5369
86_BC.CN.13.15YNHS18 -------------------G---C------.----------------------A-----G----------------------------------------......---...-------C----------G--GA--------A-......................... 5166
87_cpx.CN.12.DH32 -----------------------------A.--C-----------------G-A-----G-----------T-----------G--C---A----CC---......---...-A-----C--CAG-------AG--A------A-......................... 5384
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -AT--C--T--C------CGA---A---A-.-----T-T--C---C--TCAG-A-----G---------T----------------------AG------......---...--CA---C--CA-G----G--GAC------AA-......................... 5226
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -AT---------------------------.-------------------CG-G-------------------A--------------------------......---...G-T----C--CAG--G--TCAG---G------G......................... 5418
O.CM.96.LA51YBF35 -AT-----------C---CGC--C--T-A-.-------CT----------C--AG--G-GT--G--A------C-----------------C--AGA.........-C-...GC----GC-GCA-G-CA-TCAG--A--A---A-......................... 6104
O.CM.96.LA52YBF39 -AT-C---------C--------C----A-.------T-TC---------C--G---G-GT--G--A------C----------------AC-CAGA.........-C-...GC-A--GC-GC--G-T---CAGA-A--A---A-......................... 6097
O.CM.99.99CMU4122 -AT--G--------C-----A--C----A-.------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC---GT...............CCC---GC-GCAC--CA--C-GA-A--A---A-......................... 5521
O.CM.x.pCMO2_3 -AT--G--------C-----A--C----A-.------T-T----------C--GC--G-GT--G--A-----------------------AC---GT.........-C-...-CC---GC-GCACG-CA--C-GA-A--A---A-......................... 6091
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -AT-----------C-----C--C----A-.------ATT----------C--AG--G-GT--G--A------------------------C---GC...............CC----GC-ACA-GTCA--CAGA----A---A-......................... 5513
O.FR.06.RBF206 -AT-----------C---TGC--C----A-.-------TT----------C--AG--G-GT--G--G------C----------------A---AGA.........-C-...GC----GC-GCA-G-CA-----A-A--A-G-A-......................... 6102
O.GA.10.10Gab1190 -ATGC-----T---C-----A--CA---A-.------T-TC---------C--G---G-GT--G--A-----------------------AC---GA...............CA-C--GC-GC--G-CA--CAGA----A---A-......................... 5250
O.GA.11.11Gab6352 -AT-C---------C-----A--C----A-.------T-T----------C--GC--G-GT--G--G-----------------------AC-C-GA---......-C-...GC--T-GG-GCA-G-C---C-GA-A--A-----......................... 5253
O.SN.99.99SE_MP1300 -AT--G--------C---GC---C----AC.------T-T--------TGC--GC--G-GT--G--AC----------------------AC-GAGA.........-C-...GCC---GC-GC-CG--A--CAGA-A------A-......................... 6092
O.US.10.LTNP -AT-C------C--C-----A--C----A-.------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC---GA...............CCG---AC-GCA-G-CA--CAGA----A---A-......................... 6002
N.CM.15.S4858 -AT-----------------A-------A-.--C--TGTG-----C----C--AG----G------------A--------------------T------......---...---A---C-A---G----A---G------G-A-......................... 5553
N.FR.11.N1_FR_2011 -AT----------------GA-------A-.-----TGTGTG---C-----G-AG----G---------A------K----------------T--A---......---...-------C-A---G----A---A------G-A-......................... 5428
P.CM.06.U14788 -A---------C--C---GCC--C----A-.------T-T----------C--AG--G-GT--G--A-----------------------AC--AGA-CT......GCG...------G--A-C----A-----A--------A-......................... 5507
P.FR.09.RBF168 -A---------C--C---GCC--C----A-.------T-T----------C--AG--G-GT--G--G-----------------------AC--AGA-CT......GCG...------G--A-C----A-----A--------A-......................... 6071
CPZ.TZ.06.TAN5 T-A--C--T-GG--------A--C------.-------CGC----C--T-CG-A------A-----A-------------------GAA-AG--............--C...-A-TT-GC-GCA----A-AC--G-A------A-......................... 6132
CPZ.US.85.US_Marilyn -AT--------C------------------.--C--TGTG--------T-CG-AG--G-G------A--T---------------------G-G-GA--CAGA...---...-C-A--GC-A---G----GC-GA-A------A-......................... 6105
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -AT--C----Y---C-----W--CGC--A-.------T-TC---------C--AG--G-GT--G--G-----------------------A---AGA-C-............GC--T-GC-GCA-G-CA---AGG-G--A---A-......................... 5509
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A------T-TC------GCT--C----A-.--C---T-T------C--G---AG--G-GT--G--A-----------------------AG--AGAGCT......GC-...---C--A--A-C----A-----A------G-A-......................... 5377
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu transmembrane domain start Vpu transmembrane domain end
Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 .....TCTCTATCAAAGCAGTAAGT.................AGTACATGTAACGCAACCTATACCA.....................ATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAA 6158
Tat exon 1 .__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__P__.__.__.__.__.__.__.__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__
Rev exon 1 _.__.__L__Y__Q__S__
A1.CD.02.LA01AlPr .....C--A--C-------------ACCAGCAATT.......--C-T------T-ACG---T-GGA-.....................--T-GT-------C--G-C-GA-------GC----CT--------A--------A-T------GGT--------------GT 6169
A1.CM.08.886_24 .....C--T--C--G----------AATAGTAATT.......---GT------T--TTT--T-GGGGATCTGGGAG............--CTGG----------G-C-GA------T-T----C------------------A-T------G-G-------G--A--G-G 5638
A1.ES.15.100_117 .....C--A--C--G----------ATTAGT...........-----------T-TCT---T-G-A-.....................--CTGG----------G-C-G-----G---GC---CC----------A------A-T------GG----C-G-G--AA-G-G 5632
A1.KE.11.DEMA111KE002 .....C--G--C-------------ATTAATAAGT.......--C-T------T-ACT---C--GA-.....................--TAGT----------G-C-G-----G--------TC---------C-------ATT---T--GGT------AT--A----T 5535
A1.PK.15.PK034 .....C--A--C--G----------AACAAAAGT..............AA-GCTTG-TT--T-G-A-.....................--CTGT----------G---GA-------GC----------------A------A-T------GG------------A---- 5761
A1.RW.11.DEMA111RW002 .....C--G--C-------------AGTAGTTATT.......----T------T---G-T-T-GGT-.....................G-CTGG------A---G-C-GA--------C----TT-G------A--------A-T------GG-T---------A----T 5518
A1.SE.13.078SE .....C--G--C-GC----------AGTAATAATC.......-A-CT------T--TT---T--GA-.....................--CTGT--------G-G-------------T----CC-------------C---A-T------GGT----------A----T 5375
A1.UG.11.DEMA110UG009 .....C--A--C-------------AGTAGTAACT.......-A--T------T--GT---T--GA-.....................--CTGG----------G-C-GA--------C----CC-----------------A-T------GGT----------AA-G-T 5516
A2.CM.01.01CM_1445MV .....C--G-----G----------AGTAATAAGT.......-A--T------T--TG---T--G--.....................---T-GT---------G-C-GA--------T-C--CT-------------A---A-T------T-----C------AAG--C 5366
A3.SN.01.DDI579 .....C--G--C-------------AGTAGTAATT.......----T------T-ACTT--T-GGA-.....................--CTGG------A---G-C-GA-------GC----CT----------A------A--------GGG----------A----G 5368
A4.CD.97.97CD_KCC2 .....C--A--C-------------ATAATTAGTT.......--CCT------T-A-T---T--........................--CTGGT-----A-----C-GA-------TT-T--CT----C-------G----ATT----C-T-T----------A----T 6160
A6.BY.13.PV85 .....CA-A----------------ACTA.............-A---------T-AC----T--GTT.....................--CTGT-------C--------------TGTCT--C---------A--------A-T------GGTT--------------T 5624
A6.IT.02.60000 .....C--A--C----C--------ACTC.............-A--G------T-AGC---C-G-A-.....................--CTGT------A-----C-G-------T-GGT--C------------------A-T------GGT-------------G-T 6166
A6.RU.11.11RU6950 .....C--A----------------ACTA.............-A--A------T-AC----T--GA-.....................--CTAT-------C--------------TGT-T--C------------------A-T------GGT-------------G-T 5685
A6.UA.12.DEMA112UA024 .....C--A----------------ACTA.............-A--A------T-TC----T--GA-.....................---TAT------A---------------TGT-T--C------------------A-T------GGA-----------A-G-T 6185
B.AR.14.DEMB14AR003 .....--------------------.................---TT------T-------T-----.....................------------------------A---T-GC-------------------------------------------------- 6159
B.BR.10.10BR_MG035 .....C-------------------.................--C-A------T---G---G--GT-.....................---T----T-------GG------------GC----------------------A-T------C------------------ 5653
B.CU.14.14CU005 .....--------------------.................-----------T-------T--GT-.....................-------G----------------A-----GC---------C-----A---------------------------------- 5369
B.DE.13.366396 .....C-----C----C--------.................---G-------T--C----T--GTT.....................----C-----------G----------A--GG----T---------C------------G---T-------------A---- 5371
B.DE.13.947915 .....--------------------.................-A---------T-------T--GT-.....................---T-C---------------------A--GC-------------------------------T-A-----G---------- 5380
B.DO.11.DEMB11DR001 .....------C-------------.................----T------T----T--G---AG.....................---TC-----------------------G-G-----------------------ATT------T------------A--G-T 6126
B.ES.15.100600 .....C-----CG------------.................----T------T----T------AG.....................----C-----------G-------------GC------------------A---A-T------T-A-------------G-T 5580
B.FR.11.DEMB11FR001 .....--------------------.................-----------T----T--T--A--.....................---T-------------------------------TT-----------------A-T------T------------------ 5403
B.JP.12.DEMB12JP001 .....C-----C-------------.................---------G-T-------T---A-.....................---T----------------------G---GC----C-----------------A-T------GG----------------- 5547
B.PH.15.DEMB15PH003 .....C-------------------.................-A---------T-ACT---T--ATGACTCCTTTACAA.........----C----------------------A--GC-------------A----------A------GCA---------------- 6183
B.RU.11.11RU21n .....------C-------------.................-----------T------CT--GT-.....................----C-A-------------T-------T-GGG------------------------C--------G--------------- 5728
B.SE.15.102SE .....------C--G----------.................-A---------T-TGG---G---A-.....................---T--------AC----------------G-----T-----------------A--------T---------------G-- 5374
B.TH.10.DEMB10TH002 .....-A----C-------------.................-A---------T-TCTT--T-GTAT.....................---T--A-------------T---T---T--C------------------A-----T------T---------------G-- 5479
B.US.16.2609 .....G--T--C--G------G---.................---------G-T-TTTT--T--AA-.....................G---C---------------------T---GC------------------A-----T------C-A--------------G- 5449
C.BR.11.DEMC11BR035 .....CT-A----------------ATTCAAT..........----G------T-GT-AA-T---T-GAAAAAATAGAT......TAT-A-A---G-G---G--------C-------C--G-C---------A----A---A-------CTAT---------------T 5584
C.CN.10.YNFL19 .....C--A----------------ATC....................-----T-GT-GACT--GAT..................TAT-A----A--G---G------TA--------C----CT--------A--------A------C-TAT---------------T 5513
C.DE.10.622166 .....C--G----------------....................-T------T-ATTAA-T--G--GCAATAGTAGAT......TAT-G-A---G-G---C------CA--A-----C----C------------------A------C-TAT-----------A---T 5371
C.ES.15.100_118 .....------C-------------AATTAA...........----G------T-TT-AAAT-TAT-GAAAGAATAGAT......TAT-G-T---GGG---G------G---A-----GC---C---------A--------GT-----CTTAT---------------T 5622
C.ET.08.ET104 .....C--A----------------AATAAAT..........---TG------T-AC-AA-T-C-T-GAACAAGTAGAT......TAT-G-A-----G---G------TA--------C----C------------------A------C-TAT-----------A---T 5382
C.IN.15.NIRT008 .....CT-G----------------ATC....................-----T-GT-GA-T--GGT..................TAT-A-T--A--G---G----A-TA--------T----C-----------A------A-T------TAT-----G----A----T 5341
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .....C-----C-------------....................-T------T-TT-GACT--GT-GCAAGAGTAGAT......TAT-G-A---G-G---G-------A--------C----C------------------AT-C---C-TAT----------AA-GGT 6149
C.NG.10.10NG020523 .....---A--CG---C--------ACTAACT..........--C-G------T-TT-GAATC-GT-GAT...............TAT-G-A---G-----C------GC-TA-----C----C---------A--------AT-----C-TAT--------------GT 5358
C.NP.11.11NP016 .....CT-A----------------ATC....................-----T-AT-GA-T--GAT..................TAT-GGT---G-G---G------TA--------T----C----T-------------A--------TAT-----G---------T 5329
C.PK.14.DEMC14PK009 .....CT-A--C----C--------....................-G------T--TGAACC-C-T-GAAAGAGTAGAT......TAT-G-A---G-G---G--------G-A-----C----C------------------A--------TATC---------A----T 5584
C.SE.15.100ET .....CT-A----------------ATCA.............-A--TG-----T-TT-GACT--TT-GAAAAAGTAGAT......TAT-G-A---GGG----------T---------T----C---------A--------A------C-TAT-----------A---T 5381
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .....C--A----------------ACCACATAATAACACAT----T------T-TTGGA-T---T-GCAAGAGTAGAT......TAT-G-A---G-G---C---C--GT--A-----C----C------------------A--------TAT----------A----T 6163
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .....---A----------------................ATA--T------T-TT--AA---GAT..................TAT-A-T---GTG---G------G---------C----C---------A--------AT-------T-T---------------T 5487
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .....C-----C-------------ACTCATT..........----G------T-TT-AA-T--TT-GCAAGAGTAGAT......TAT-G-A---G-G---G------TA--A-----T----CT--------A-A------AT-------TAT---------------C 5546
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .....C--A----------------ACTTAAT..........----G------T-AT-AG-T--AT-GAAAGAGTAGAT......TAT-G-T---G-G---G------GA--A-----T-G--T------------------A------C-TATC--------------T 5528
D.BR.10.10BR_RJ095 .....C--G--C--G----------.................---TG------T------CT--GTG.....................---T---G-------------A--T-----C-----T-----------------A--------T-------G-G-------C 5611
D.CD.03.LA17MuBo .....C--G--C-------------.................-T--T------T-A-----T--GAG.....................----C------------T------------TC----T-----------------A--------TA-----------A--G-- 6182
D.CM.10.DEMD10CM009 .....C--G--C--G-T--------.................-----------T-------T--GTG.....................---A-TT--------------------A-GC-----------------------A--------TAT---------------- 5532
D.CY.06.CY163 .....C--G--C--G----------.................-----------T----T--T--GAG.....................---T---------C----------------C-----C-----------------A--------TAT---------------- 5365
D.KE.11.DEMD11KE003 .....C--A--C-------------.................-----------T----T--T---AG.....................----C------------C-----------GC-----C----------G------A-T------T-------G-G---A-G-C 5507
D.SE.12.077UG .....C--A--C-------------.................-----------T-------T--GTG.....................---T-------------------------TT-----------------------A-T------T-------G-G--A--G-T 5371
D.TZ.04.CO6405V4 .....C--A--C--G----------.................-AC-T------T-------T--GAG.....................---A--------------------------GC----C-----------------A----T---GG---------------G- 5371
D.UG.10.DEMD10UG004 .....C--A--C-------------.................-A--T------T-------T--GTG.....................---T-------------------------GC--T--T-----------------A-T------T-------G-G---A---T 5495
D.UG.11.DEMD11UG003 .....C--G--C---------G---.................-A--T------T-A-C-T-T--........................G-GA---G----------------------------T-----------------G-T------T-T-----G-GG--A-G-T 5509
D.YE.02.02YE516 .....C--G--C----A--------.................----T------T----A-CT--GAG.....................---T--T-----------------A----GGC-------------A--------A--------TA------------A---- 5368
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .....C--G--C--G----------AGTTGT......TAAGA-A--T------T-TCTGA-T-GTT-.....................GC-A--------------------------C-----------------------A-T----C-TATC----------A---G 5379
F1.AR.02.ARE933 .....CT-G--C-------------ATTGTTAAGT.......----T------T-TC-TACT-GTT-.....................GC-A---GC---AC-------A--------C-----------------------A-T----C-TAT----------AA---C 5461
F1.BR.11.DEMF111BR037 .....---G--C-------------ACTGTTAAGT.......----T------T-ATTT--T-GTT-.....................GC-A--AGC----C-------A--------C---------T-------------A-T------T-------G----A----T 5671
F1.CY.08.CY222 .....C--G----------------ATTGTTT..........-----------T-AC-AA-T-GTT-.....................GC-A----G----C-------A--T-----C-----G-----------------A-T----C-TAT----------A----G 5357
F1.ES.11.VA0053_nfl .....C--G----------------ATTGTTAAAC.......----G------T-TT-......TAT.....................---A--AGC------------A--T-----C---------T-------------A-T------TAT---------------C 5585
F1.FR.04.LA22LeRe .....C--A--C--G----------ATTGTTAAGT.......----T------T-TC-TA-T-GTT-.....................GC-A--------AC-------A--------C-----G-----------------A-T------TAT----------A----C 6047
F1.RO.03.LA20DuCl .....CT-G--C-------------ATTGTTAAGT.......----T------T-TC-TA----TT-.....................GC-A--T-----------------------C---------T-------------A-T------TAT---------------T 6206
F1.RU.08.D88_845 .....C--G--C--G----------ATTGTTAAAT.......--C-T------T-AC-GAA---AT-.....................---A---G------------GA-------GC-----G-----------------A--------T-T---------------- 5626
F2.CM.10.DEMF210CM007 .....C--G--C---------G---..................A-T-----G-T-TC--T-TCTAT-.....................-------T-----C------TA------T-C--------------A--------A-T-----G--T----------A----C 5506
F2.CM.11.DEURF11CM026 .....C--A--C-------------.................----T------T-TCT-T-G-G-T-.....................GC-----GG-----------GA-------GC--------------A--------A-T------TAT----------A----C 5483
G.CD.03.LA23LiEd .....C--G--C-------------ACCAAGAATT.......----T------T---G--AC--GA-.....................----CT--C-------G-C--A--------T-CT--GC---C------------A-T------T-T---CT-------G--- 6179
G.CM.08.789_10 .....C--G--C-------------AATAATAATT.......----T------T---GT-AT--G--.....................-----T---G------G-C-GA--------T-TC--GC---TT--A--------AGT------TATG--TT---------T- 5627
G.CM.10.DEMG10CM008 .....C--G--C--G----------AATAATAATT.......----TT---G-T---GG-AT--GTC.....................----CT----------G----A--------T-TT--GC---C---AC-------A-T------T-T---C--------G--- 5548
G.CN.08.GX_2084_08 .....C--G--C-------------..............ACT-A-------G-T---G--AT--GA-.....................----CT----------G-C--A--------T-T---GC---C------------A-A------TAT-----------A---- 5403
G.CN.16.224GX .....C--G--C-------------..............ACC-A--T------T-A--G-AT--GA-.....................----CT----------G-C--A--------T-T---GC---C------------A-A------TAT---------------- 5389
G.ES.14.EUR_0033 .....C--G--C---------G---AGTAATAACT.......----T------T----T-CT--GA-.....................----CT----------GGC--A---------GC---GC---C------------AT------TT-T---C------A-G--- 5583
G.GW.08.LA57LmNe .....C--G--C-------------AGTAATAATT.......----T------T----T-AT--GA-.....................G---CT----------G-C-----------GGC---GC---C---A--------AT------CT-T---C------A-G--- 6184
G.KE.09.DEMG09KE001 .....C--G--C--G----------ATTAGT......AATTA---TT-G----T------AT--GA-.....................----CTT---------G-C--A-------TT-CT--GC---C-C-A--------A--------T-T---C--------G--- 5543
G.NG.12.12NG060409 .....C--G--C-------------AACTATAAGT.......----T------T-AGC--AT--GAG.....................----CT----------G-C--A--------G-C---GC---C----C-------A-A------T-A----------A----- 5363
H.CD.04.LA19KoSa .....CA-A-----G----------AGCTT.......................-AATGT-AT--TAC.....................GC-C---G-G---G---CC-G---------TCT--TT---TG---A--------A-T------TAT-----------A---C 6194
H.CF.02.LA25LeMi .....CT-G----------------ATTCTT....................--T-T-TATCT--........................-CCA---G-----G----C--A--------T-T--C----TC---A--------A-T------TAT---------------C 5985
J.CD.03.LA26DiAn .....CT-A--C-------------AATT.............--C-T------T-TT----T---A-.....................---A-----------------A--------TCTT--C-T-------G-------A-TG----GTAT--------------GC 6170
J.CM.04.04CMU11421 .....CY-G--Y-GG----------AAATCAATT........---CTC-----T-A-CT--T---A-.....................----C-T-----------Y-----------T-TT-CC-T---G--R---C----RYTG---C-TAT-----------R---C 5672
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .....C--A--C-------------AGTACCAAGT.......-T---------T-GT----T--........................-C-----G----A------------C---GC-----C--------A--------A------CCTATC----------A---G 5356
K.CM.96.96CM_MP535 .....C-----CG--------G---AGTGCTAAGT.......-----------T-GTGT-CT--........................GC-A-TT-----------------------C-----T--------A----A---A--------TAT---------------T 5360
01_AE.CM.11.1156_26 .....C--G--C-------------ATCCTGCAG..............-----T-A-TG--T-G-A-.....................--CTGG----------G-C-G-------GGG----CC-----G----A------G-T--------T----------A----- 5510
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .....C--G--C--G----------ACTA.............-A--T------T-ACC---T-GGA-.....................--TAGT----------G-C-GAC------GC----CT----------A------A-TG-----GCTC-----AT-----T-- 5471
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .....C--A--C--G----------AATA.............-A--T------T-AC----T-GGA-.....................--TAGT-------C--G-C-G--------GC----CT----------A------A-T------GCT---------------- 5351
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .....C--A--C--G----------AATA.............-A--T------T-ACT---T---A-.....................--TAGT--------.............................................................----G-T 5564
01_AE.MM.14.fKSDU26 .....C--A--C-------------AATA.............----T------T-MC----T-GGA-.....................--TAGT---M------G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCTC-----GT--AR---- 5345
01_AE.PH.15.DE00115PH012 .....CT-A--C--G----------AATA.............-A---------T-AC----T--GAT.....................--TTGT--G----C--G-C-GA--A---AGC----CT----------A------A-T------GGT------GT-------G 6101
01_AE.SE.12.070SE .....---G--C-------------ATTA.............----T------T-AC----T--GAT.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC-----GC---------A------A-T------GGT-------T--A----- 5339
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .....CA-A--C--G----------ACTA.............--C-T------T-AC--A-T-GGA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT-------T-------- 5458
01_AE.TH.11.40436v09_04 .....C--G--C--G----------AATA.............-A---------T-TC----T--GT-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------G-T-------TA------- 5355
01_AE.TH.90.CM240 .....C--A--C-------------AATA.............----T------T-AC----T-GGA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A-----AA-T------GCT------GT--A----- 5729
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .....C--G--C---------G---AGTAATAATT.......---TT----G-T-------T--GAG.....................---TCT----------G-C-----------T-C---GC---C------------A--------TA----------------- 5534
02_AG.DE.09.701114 .....C--G--C---------G---AGTAATAATT.......----T----G-T----T--T--GA-.....................----CT----------G-C-----------T-C---GC----G-------A---A-T------T-T-------------G-- 5378
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .....C--G--C-------------AGTATAATT........----T----G-T-------T--GA-.....................----CT----------G-C-----------T-C---GC---C--------A---A-T------TAT------------GC-- 5831
02_AG.KR.12.12MHR9 .....C--G--C---------G---AGTACTAATT.......----G----G-T-------T--GA-.....................---TCT----------G-C--A--------T-C---GC---C------------A-------GT-T---------------- 5826
02_AG.LR.x.POC44951 .....C--G--C---------G---AGTAATAATT.......----T----G-T-------T--GA-.....................----CT----------G-C-----------T-C---GC---CG----G------A--------G-T-----------A---- 6162
02_AG.NG.12.12NG060304 .....---G--C-------------AGTAATAATT.......----T----G-T----T--T---AG.....................----CT----------G-C-----------T-C---GC---C------------A--------TAT---------------- 5367
02_AG.NG.x.IBNG .....C--G--C---------G---AGTAATAATT.......--C-T----G-T-------T--A--.....................---ACT----------G-C-----------T-C---GC---C------------AG-------TAT---------------- 5691
02_AG.PK.15.PK032 .....CT-G------------G---AGTAATAATT.......-C--T------T---TT--T--GA-.....................----CT----------GC------------T-C---GC---C------------A-T------C-TG-T------------- 5729
02_AG.SE.14.098GN .....C--G--C-------------AGTAGTAGT..............A--G-T-AC----T-GTGC.....................-----T----------G-C-----------T-T---GC---------A------A--------TA-----------AA-G-- 5353
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Tat Rev exon 1 end intron start Vpu transmembrane domain start Vpu transmembrane domain end
Vpu start (ACG in HXB2)

B.FR.83.HXB2 .....TCTCTATCAAAGCAGTAAGT.................AGTACATGTAACGCAACCTATACCA.....................ATAGTAGCAATAGTAGCATTAGTAGTAGCAATAATAATAGCAATAGTTGTGTGGTCCATAGTAATCATAGAATATAGGAAAA 6158
Tat exon 1 .__.__S__L__S__K__Q
Vpu _T__Q__P__I__P__.__.__.__.__.__.__.__I__V__A__I__V__A__L__V__V__A__I__I__I__A__I__V__V__W__S__I__V__I__I__E__Y__R__K__
Rev exon 1 _.__.__L__Y__Q__S__
02_AG.SN.13.9580 .....C--G--C-------------AGTAATAATT.......---TT----G-T----T--T--A--.....................----CT--T-------G-------------T-C---GC---C-----------AAT---------TC-T--------A---- 5545
03_AB.RU.97.KAL153_2 .....------C-------------.................-----------T----T-CT--G--.....................----C-----------------------T-GG-------------------G-----------T------------------ 5383
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .....CT-A--C-------------ATTA.............----T------T-TT-TTCTGGGA-.....................--CTGG----------G-C-G--------GC----T----T------A------A-TT-----T-T----------A----T 5531
05_DF.BE.x.VI1310 .....C--G--C--G----------AGTGATAAGT.......---CT------T-TC-GA-C-G-T-.....................-C-A-----G-----------A--------C-----------------------ATT------TAT----------A----T 5549
06_cpx.AU.96.BFP90 .....C--G----------------AATAATAATTAG.....CTA--TG----T---GG-AT--GAG.....................----CT----------G-C-----------T-CT--GC---C------------A-T------T-T---C--------G--- 6197
07_BC.CN.98.98CN009 .....CT-A----------------.................-----------T----A--T--A-C.....................--TT-------------C-----------GGC----------------------A--------C------------------ 5492
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .....CT-A----------------ATC....................-----T-TT-GA-T--GA-........................T-----G---G------GA--------C----C------------------A--------TAT-------------G-T 5334
09_cpx.GH.96.96GH2911 .....C--A--C---------G---ATAATTAAAT.......-AGCTC-----T----T--T-G-A-.....................----C-AGC-------G-A--A--------T-C---GC---C---A---C----A--------T-T------GT------G- 5372
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .....CT-A----------------GCTAAAT..........----A------T-TT-AG-T---T-GCAAGAGTATAT......TAT-A-T--CG-G---G-------A--------C----C------------------AT--G----TAT---C-----------T 5558
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .....CA-A--C--G----------ATAATTAATTAGTTC........-----T-AT-T--T---A-.....................----C-AGC---A-----------------T-C--T----T-G-----------A-T------GGGC----------A--GT 5530
12_BF.AR.99.ARMA159 .....--------------------.................---G-------T----T--T--GT-.....................-C-T--------------------------GC----T------------C-------------T-A---------------- 6162
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .....CT-A--C----A----G---ATAATTAAATAGTAT........-----T-A-TG--T-----.....................---A--AGC------------A--------T-T--TT-----G-----------A------C-TAT-----------A--GC 5571
14_BG.ES.05.X1870 .....C--G--C-------------AATAATAATT.......----T-G----T----T-AT--GA-.....................----CT----------G-C--A--------GGC---GC---C---RC---R---A-------KT-T---C------A-G--- 5634
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .....C--GC-C-------------AATA.............----T------T-TC----T--GA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------------CT----------A------A-T------GCT------AT------T- 5557
16_A2D.KR.97.97KR004 .....C--A--C--G----------AGTAGTTCTT.......-A--G------T-A-TT--T---A-.....................---T-GT---------GTC-GA--------T-C--CT-----G-------A---A-T------T------------A----- 5527
17_BF.AR.99.ARMA038 .....------C-------------.................-----------T----G--T--GA-.....................---T----C----------------------C------------------------T-----GC-----------------T 5371
18_cpx.CU.99.CU76 .....CT-A--C--G----------...................AG-T---G-T-KGGK--T-TGA-.....................-------GT---A--------A-------TT-T--T------G--TG-------A--------TAT-----------A--G- 5460
19_cpx.CU.99.CU7 .....C--G--C-------------.................----T----G-T---GG--T---A-.....................----CT----------G-C--A--------T-C---GC---C------------A-------GTAT-----------A---- 5383
20_BG.CU.99.Cu103 .....C--G--C---------G---AGTGAC......AATTA---RT------T----T--C--GA-.....................G---CT----------G----A--------GGC---GC---C---A--------G-------TT-----CT-----A-G--- 5634
21_A2D.KE.99.KER2003 .....C--G--C---------G---.................-----G-----T----G--T---AG.....................---A---------C-----------------C------------------A---A--------T-T-----------A-G-- 5362
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .....C--A--C-------------ATTAA............----T------T------CT-GGA-.....................--CTGTA-T-------G-C--A-------GC----CT-------------A---A-T------GCT------AT--A----G 5370
23_BG.CU.03.CB118 .....C--G--C-------------ATTAACAATT.......----T-G----T---CT-AC--GA-.....................----CT---G------G----A--------GGC---GC---C---A--------G-------TT-T--TCT-----A-C--- 5610
24_BG.ES.08.X2456_2 .....C--G--C-------------AGTGACAATT.......----T----G-T----T-GC--GA-.....................----CT----------G----A--------TGC---GC---C---A--------A-------TTGG---C------A-G--- 5618
25_cpx.CM.02.1918LE .....C--G--C-------------AGTAATAAGC.......----T------T----T-CT--GA-.....................---T-T----------GGC--A--------T-C---G-----G--A--------A-T------TATC-----AT-------- 5375
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 .....C-----C-------------AGTAT..................-----T-ACC--CT---A-.....................--CTAT----------G-C--A--------C----CC-------------------T-----GT-AG---------A---G- 6161
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .....C--A--CA-G----------ATAATTAAATAGTAC........-----T-AT-T--T--AA-.....................-C-A--AGC----C-------A--------T-TC-T----T-G-----------A--------TAT-----------A--GT 6157
28_BF.BR.99.BREPM12609 .....--------------------.................-T---------T----G-CT--AT-.....................----C-----------------------T-GC---------------A------A-------GT-T---------------- 5523
29_BF.BR.01.BREPM16704 .....--------------------.................-C-C-------T---GT--T---A-.....................---A------------------------T-GC----------------------A-------GT-T-----------A---- 5561
31_BC.BR.04.04BR142 .....CT-A----------------ATTCTT...........----G------T-TTTA-CT-----GAAAGAATAGAT......TAT-G-----G-----G---C--GT--A-----T----C---------A--------A-------TTAT---------------T 5650
32_06A6.EE.01.EE0369 .....C--GA---------------AACAATAGTT.......-T-GTG-----T---GG-AT--GA-.....................---TCT----------G-C--A--A----TTC-T--GC---C------------A-T------T-A---C--------G--- 5802
33_01B.ID.07.JKT189_C .....C--GY----G----------ATTA.............G---T------T-TC----T-GGA-.....................--TAGT-------C--G-C-GA--A----GC----CT----------A------A-T------GG------G-G-CA----- 5462
34_01B.TH.99.OUR1969P .....C--A--C--G----------AATA.............----T------T-TC----T-GGA-.....................--TAGT----------GGC--A-------GC----CT----------A------ATT------GCT---------------- 5363
35_AD.AF.07.169H .....C--A--C-------------AGTATCAATT.......----T------T-ACTT--T-GTAT.....................--CTGG------A---G-C-G--------GC----CC-----------------A-T------GG-------AT-----G-G 5367
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .....C--G----------------AGTAGTAGTAATT....----T----G-T----T--T---A-.....................----CT-------C--G-C-----------T-C---GC---C----G--G----A--------C-T----------AA---- 5376
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .....---G--C---------G---AGTAATAACT.......----T----G-T-------T--GA-.....................---TATT---------G-------------T-C---GC---C------------A-T------C-T----------A----- 5358
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .....C--G--C-------------ATTGTTAAGT.......---TT------T-TC-AACT-GTT-.....................G--T---GC------------A--------C-----------------------A-T------TAT---------------- 5590
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .....C--G--C--G----------ACTGTTAAAT.......----T------T-TC-GA-T-G-T-.....................GC-A---GC---AC-------A--------C-----------------------A-T----C-TATC--------------T 5644
40_BF.BR.05.05BRRJ055 AAGTT--------------------.................-----------T----T-CT---A-.....................----C-----------G-----------T-GCT---------------------A-T-----GC--C-------C------T 5670
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .....C--A--C--G----------.................--C-T------T----T--T---AG.....................---AC-----------------------T-GC----------------------A----T---T---------------GG- 5389
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .....---T----------------.................-----C-----T----T--T--GTG.....................---T--------------------------GC----G-------------A------------C------------------ 5705
43_02G.SA.03.J11223 .....C--G----------------AGTTATAATT.......----T------T----Y-CT--GA-.....................----CY----------G-C--A--------T-CY--GC---C------------A-A------T-T---------------- 5692
44_BF.CL.00.CH80 .....C--G--C-------------ATTGTTAAGT.......---TTTG----T-AC-GA-T-GTT-.....................GC-A--AGC----C-------A--------GC--------T-------------AT-------TAT---------------C 5609
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .....C--A--C-------------ATAATTAAGT.......----T------T-A-TTA-T--........................-------G-----C---T---A--------GCTC--C--------A--------A--------TAT-----------A---G 6150
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .....CT-G--C-------------ATT...............---T------T-TC-GA-T-GTT-.....................GC-A--AGCT---C-------A--------C-----------------------A-T----C-TATT---------AA---C 5597
47_BF.ES.08.P1942 .....----------------G---.................--C-T------T----T--T--GAG.....................---T--------------C-----------GC----T-------------------T------C------------------ 5599
48_01B.MY.07.07MYKT021 .....C--A--C--G------G---AATA.............--C-T------T-AC----T-G-A-.....................G-TAGT----------G-C-G--------GC----CT----------A------A--------GGT-------T-------- 5366
49_cpx.GM.03.N26677 .....CT-G--CA------------AAAACCA..........-T-GT------T----T--T---A-.....................----C----------------A--------T-TT-CT---TG---A----A---A--------TAT----C-------C-GC 5586
50_A1D.GB.10.12792 .....C--A--C-------------.................-----------T-------T--GTG.....................---T--T------C----------A---TGTC----------------------A-T------T-------G----AA-G-T 5564
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .....--------------------.................-A---------T-TCCT--T--GAC.....................--------------------G---------GC----C--------A-A--------A------T-------------A---T 5364
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .....C--G--C--G----------ACTA.............----T------T-------T--GA-.....................--TAGT-------C--G-C-G--------GC----CT----------A------A-T------GCT-------T--A----- 5475
53_01B.MY.11.11FIR164 .....C--A--C-------------ACTA.............-A--T------T-AC----T-G-A-.....................--TAGT-----T----G-C-G--------GC----CT----------A------A-T------G-TT--------------- 5498
54_01B.MY.09.09MYSB023 .....C--A--C--G----------ACTA.............----T------T-AC----T---A-.....................--TAGT-----T-C--GGC-GA-------GC----CT----------A------A--------C------------------ 5563
55_01B.CN.10.HNCS102056 .....C--G--C--G------G---AATA.............-A--T------T-AC----T--GA-.....................--TAGT-------C--G-C-GA-------GC-G--CT----------A------A-T------GCT----------A----- 5471
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .....C--G--C-------------AGTAATAATT.......----T----G-T-------T--GA-.....................----CT----------G-C--A--------T-C---GC---C---A----A---A-T------TAT---------------- 5518
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .....CT-A----------------AAT....................-----T-TT-AA----AAT..................TAT-G-T---G-G---G----------------C----C------------------A--------TAT---A-----------T 5344
58_01B.MY.09.09MYPR37 .....C--G--C--G----------AATA.............----T------T-TC----T-GGA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT-------TGCT----- 5506
59_01B.CN.09.09LNA423 .....C--G--C--G----------AATA.............-A--T------T--TTT--T--GA-ACA..................----GT-T----A----C--T---A---T-GGG---------------------A--------TA-C----------A---- 5348
60_BC.IT.11.BAV499 .....C--G----------------ATTCACT..........-T--G------T-TT-GGC-GCAT-GAT...............TAT-G-T---G-G---G------GA-----AG-C--------------A--------AT------TTAT--------------GT 6127
61_BC.CN.10.JL100010 .....CT-A----------------ATC....................-----T-TT-GA-T--GA-..................TCAGC-T-----G---G------G--------GC-G--C----T-------------A-T------TA----------------T 5581
62_BC.CN.10.YNFL13 .....C--A--C-------------.................----A------T-T--T--T--A-C.....................--TT--T----------C------------GC----------------------A--------T------------------ 5483
63_02A.RU.10.10RU6637 .....C--G--C---------G---AGTAATAATT.......----TC---G-T----A--T--GA-.....................----CT----------G-C-----------T-C---GC---C------------A-------GTAT---------------- 5708
64_BC.CN.09.YNFL31 .....C--A----------------....................-G------T-TT-GA-T--AAT..................TAT-C-A--A--G---G------TA--------T----C------------------A--------TAT-------------G-T 5514
65_cpx.CN.10.YNFL01 .....C---------------G---AAA..............--C-T------T-------T-GGT-.....................--TAGT----------G-C--A-------GC-G--CT-----------------A--------T-A---------------- 5525
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .....C--A--C-------------ACTA.............-----------T-AC---CT-GGA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT--------R-A------A-T------GGT-------T-------- 5504
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .....C-----C--R----------ACTA.............--C--------T-AC---CT-GGA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GG--------T---A---- 5495
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.....C--A--C--G----------.......................AC---T-AC----T-GGA-.....................--TTGG-------C--G-C-GA--A----GC----CT----------A------A--------C------------------ 5521
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .....------C-------------.................----T------T----T--T--TT-.....................---TATT---------------------T-GC------------------A------------T-A---------------- 5613
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .....----------------G---.................-A---------T--C----T--TAC.....................---T--------------C--A--------GG---------------------------------------------A---- 5661
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .....------C-------------.................-----------T-AC----T--TAT.....................---TC-------------------------GG----C-----------------A--------C------------------ 5665
73_BG.DE.01.9196_01 .....C--G--C-------------AGTAATAATT.......----T------T-A----AT--GA-.....................---TCT----------G-C--A---------GC---GC---C---A--------AT------CT-T---C------A-G--- 5684
74_01B.MY.10.10MYPR268 .....C--A--C--G----------AATA.............-A---------T-TC----T-G-A-.....................--TAGT-----T----G-C-GA-------GC----TGC----------------A--------T-A-----------A---C 5458
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .....CT-ACGC-------------.....................AG-----T-AC----T--GA-.....................--TAGT----------G-C-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT------CT--A----T 5396
78_cpx.CN.13.YNTC19 .....C--G--C-------------AATA.............-A--T------T-A-CT--T-GGA-.....................--TAGT-------C--G-C-GA-------GC-G--CT----------A------A-T------GCT------GC-------- 5345
79_0107.CN.15.SX15DT013 .....C-----C-------------ACTG.............-A--T------T-AC----T--GA-.....................--TAGT--C----C--G-C-G---A----GC----CT----------A------A-T------GCT---C--AT-----G-- 5538
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .....C--G--C-RG----------.......................AC---T-TC----T-GGA-.....................--T-GT----------GGC-GA-------GC----CT----------A------A-T------GCT----------A----- 5317
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .....C--AC-C--G----------ACAA.............-T--G------T-AC----T-GGA-.....................--TAGT-------C--G-C-G--------G-----CT----------G------A--------C-------G---CA----- 5336
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .....CT-A----------------.................----A----C-T----A--T--ATC.....................--TT-CT----------C----------T-GCC---------------------AG-------T-A---------------T 5496
86_BC.CN.13.15YNHS18 .....CT-A----------------.................----A------T----T--T--TACATAAGT............TTAGGCT-------------C------------GC----------------------A--------C------------------ 5302
87_cpx.CN.12.DH32 .....--------------------.................--C--------T----G--T--A-T.....................--TT-------------T----------T-GC-------------A--------A--------C-----------------T 5511
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .....C--A----------------ATC....................-----T--T-GACG--GAC..................TAT-G-T---G-G---G------GA--------C----C----T-------------A--------TAT---------------T 5353
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .....------C-------------.................----T------T----G-CT--A--.....................---A--T------------------------C----------------------A--------T------------------ 5545
O.CM.96.LA51YBF35 .....C--G--C--G----------AACGCT....................--T---T-ACTGGGA-.....................C-GA--A-CC-CA----T--TAGT--T---TGTC-TT--TGTG--C----A---ATGC-T--TT-T-G-CTT---TTAG--C 6228
O.CM.96.LA52YBF39 .....CT-G--C--G----------AACGCT....................--T--CT-A--AGGGC.....................C-GC--CT----A--ATT......-CTTTGC-TC-T---AATG--A----A---ATGT-TAATC-T-G-A-----TTAG--C 6215
O.CM.99.99CMU4122 .....CT-G--C--G----------AACGCT....................--T-----A--AGGAT.....................C-GC--AT-T--A--ATTACTAGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A--C-A---CTGT-T--TC-T-AGC---G-TTAG--C 5645
O.CM.x.pCMO2_3 .....C--G--C--G----------AACGCT....................--T---G-A--GGGAT.....................C-GA--A--T--A--ATTA-TAGT-CTTTGC-GC-T---AAT---A--C-A---ATGT-TA-TC-T-A-C---G--TAG--C 6215
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .....C--G--C-------------AACGCT....................--T---TTA--G-GG-.....................C-GC--A--T--A----TA-TA-T-CTTTGC-G--T---AATG--A----A---ATGT-TA-TC-T-G-A-----TTAG-GC 5637
O.FR.06.RBF206 .....C--G--C--G----------AATGCT....................--T---T-AA-GGGAC.....................G-GC---TTT------TT--TA-T-CTTTG-GT--TG--AGCT-GC--A-A---CTAT-TAGTC-T-AGT-T---CTAG--- 6226
O.GA.10.10Gab1190 .....C--G--C-------------AACGCT....................G-T-T-T-T--AGGACCTGCTACTGTATCATAAGGACC-GA--CT-G--T--ATTA-CA-T-CTTTGC-GC-T---AATG--A-AT-A---ATGTATA-TC-T-A-A-----CTAG--C 5395
O.GA.11.11Gab6352 .....-T-G--C--G----------AACGCT....................--T---G-A--AGGAC.....................C-GA--AT-G--A--ATT-CTAGT-CTTTGC--T-TC--AATG--C-AA-A---A--T-T---C-T-A-C---G-TTAG-TC 5377
O.SN.99.99SE_MP1300 .....AT-G--C--G----------AAAGCT....................--T---T-A--GGGAC.....................C-GC--A--T--A--ATTA-TAGT-CTTTGC-GC-T-C-AATG--A--C-A---G-AT-TA-TC-T-G-C-----TTA-G-C 6216
O.US.10.LTNP .....C--G--C-------------AACGCT....................--T-----A--AGGAC.....................C-G......C--A--ATTG-TAGT-CTTTGC-GC-T---AATG--A----A---ATGTAT--TC-T-G-A-----TTAG--C 6120
N.CM.15.S4858 .....C--A--C--G----------AAAAGC...........T---T--A-GCT--TG..............................CC-T-G-G-T--AC---GC---GG------T-----C-----G----A--T---GTGT--C--TAT-A--------A----C 5677
N.FR.11.N1_FR_2011 .....AT-A--C--G----------AAAGC............T---T--A-GCT-.................................T--T-G-GGT-CA-----G---G-------T-T---------G----AA-T---GTAT--T--TAT-G--------A----- 5548
P.CM.06.U14788 .....C--G--------T-------AGAAATAATA.......--YTGTGT---T---T----GGGAT.....................GAG-C--T-T--A--AT-GCT-GG--GTT-T--C-TTGCTGT-----A-YT---GGG-AG--CC-YC--TT-GTGCTA---G 5644
P.FR.09.RBF168 .....C--G--------T-------AGAAATAATA.......---TGCAT---T---T----G-GAT.....................GAG-C--T-T--A--AT-GCT-GG---TT-C----TTGCATT-----A--T---GGG-AG--CC-GC--TTTGTGCTA---G 6208
CPZ.TZ.06.TAN5 .....CT-G--CG-C----------ACTCAT........GGT-AA-TTG---GT-GG-AG-T-GTT-.....................-CCAAT-TC----GTATC--TTGTA--TTGC-G--TT--AT-GG--GAAGC-TA-TA-----T--A--TAT-A-A--AG-GT 6268
CPZ.US.85.US_Marilyn .....C-----CGC-----------GCCCTT..............TTG--CT-T--TTAA-TGGTTT.....................GA-A---GTT--A---------G-A---A-GGT--TT---T-G-GA-AA-C---GGAC----TGCT-G-TTG-GG--AC--- 6235
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .....C--G--C--G----------AACGCT....................--T---TTA--GGGGT.....................CAGA---TT---A--ATCC-TTGT-CTTTGC-TC-T--TR-GG-GC--A-T---ATGT-GA-CC-T-A-CTT---TTAG-T- 5633
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .....C--G--------T-------AGCCATTAGATATAATC-A-TGT-TCT-T---TTAC-GGGAT.....................GA-A---TGT--C--AT-GC--GG--CTT----GGGGGCTGTC--A-AA-T---GGGTATC-TC-GC-CT-T-GGCT----G 5521
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B.FR.83.HXB2 TA............TTAAGACAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAA...GACAGTGGCAATGAGAGTGAAG.GAGAAATATCAGCACTTG...TGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATG...TTGATGATCT 6306
Vpu I__.__.__.__.__L__R__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__.__D__S__G__N__E__S__E__#G__E__I__S__A__L__.__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__D__.__V__D__D__L
Env _M__R__V__K_#_E__K__Y__Q__H__L__.__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__M__.__L__M__I__
A1.CD.02.LA01AlPr -G............C---AG-------G-------------C----G-A-A---G-------------...--------------------T-.-G--C-C-GA--AGT-AT...CAA-AC-T-...-----------G-T-G--A-TT-----C--...G-A--A--T- 6314
A1.CM.08.886_24 -G............C---AG----AG--------T-A-A------C----A---G------------G...--------------------T-.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CAAG-C-T-...-----------A--T--AA--T-G------...A-A-----T- 5783
A1.ES.15.100_117 -G............C---AG--------------------------G-A-A---G-------------...-----------------C----.-G--T-C-GAG-A----T...-AC-AC-TA...-T--C------G--T-C-A--T-G--AT--...A-A--AT-G- 5777
A1.KE.11.DEMA111KE002 -G............C---AC-----G--------T---A-------A---A---G-------------...--------------------T-.-G--C-G-GAG-A-T-GT...CAA-AC-TA...-T--C------G--T---A--T-G--T---...A-A--AT--- 5680
A1.PK.15.PK034 --............--G--G--------------------------G--GA---G-------------...-----------------C--G-.-GA-T-C-GAG-A-T-GT...CAAC-C---...-T--C------A--T--AA-TT-G--TT--...A-A------- 5906
A1.RW.11.DEMA111RW002 -G............----A------G--------------GC----G---A---G-------------...--------------A-----T-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...G--CA-CT-...-----------A--T---A--T-G--A---...A-A--A---- 5663
A1.SE.13.078SE -G............C---AG----AG---------------C----G---A---G-------------...--------------A-----T-.----C-C-GA--A-T-GT...CAAC-C-TA...-T---------A--T--AA--T-G--TT--...A-A------- 5520
A1.UG.11.DEMA110UG009 -G............AG--AG-----G--------------------G---A---A--------AG---...--------------------G-.-G--T-C-GAG-A-T-G-...CA-G-C-TA...-TA-C------A--T---A--T-G------...A-A--A---- 5661
A2.CM.01.01CM_1445MV -T............AAG-AG-----G---------T-------CA-A---A---GT------------...--------------A-----T-.-G--C-C-GAG-A-T-GT...CAACAC-T-...-----------A-T-T--A-TT--------...C-A--A--T- 5511
A3.SN.01.DDI579 -G............C---AG----A--G------------------A---A---G-------------...--------------------T-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CTACCC-T-...-----G-----G-TG--ATC---CT-T---...A-A--A--T- 5513
A4.CD.97.97CD_KCC2 -G............AG--AG-----G--------TT----------A---A---G-------------...--------------A-----G-.-G--T-C-GAG-A---CT...CAACAC-TA...-----------A---T--A-TT--T---CA...A-A--A--T- 6305
A6.BY.13.PV85 -G............C---A------R--------------------A---A---G-------------...--------------A--C--G-.----TGA-GAG-A-T-AT...CAACAC-TA...-----GG----A-T-T-----T--T----A...A-A--A--G- 5769
A6.IT.02.60000 -G............C----------G------A-------------G---A---G-------------...--------------A--C--G-.-G--TGC-GAG-A-T-AT...CAA-AC-T-...-----G-----G--T---A--T--T-----...A-A--A--G- 6311
A6.RU.11.11RU6950 -G............C---A------G--------------------G---A---G-------------...--------------A--C--G-.-G--TGA-GAG-A-T-AT...CAACAC-TA...-----------A--TTG----T--T-----...A-A--A--G- 5830
A6.UA.12.DEMA112UA024 -G............AG--A---------------T-----------G---A---G-------------...--------A-----A--C--G-.-G--T-C-GAG-A---AT...CAACAC-TA...---G-G-----A-TG-----TT-GT-----...A----A--G- 6330
B.AR.14.DEMB14AR003 --............-----------G------------------------A--GC-------------...----------------------.-G--TCAGGA--A-T-GT...CA-C-C-TA...----A-------------------------...---------- 6304
B.BR.10.10BR_MG035 --............-----------------------C---C--------A-----------------...--T-------------------.-G--TCAGGA--A-T-GT...CA-C-C---...------------G--T----------A---...---------- 5798
B.CU.14.14CU005 --............-----------G--------------------A---A---G---C---------...----------------------G-G--TCAGGA--A-T-ATC.CA-CCAC---...-------------T----G-----------...---------- 5517
B.DE.13.366396 --............--------------------T---------------A---G-------------...--------------A-------.-G--TCAGGA--A---AT...CA-CAC-T-...----C--------T-TC-------------...--A------- 5516
B.DE.13.947915 --............-----------G--------T---------CT----A---G-------------...----------------------.-G--TCAGGA--A-T-AT...CA-C-C-T-...-------------TG---------------...---------- 5525
B.DO.11.DEMB11DR001 --............AG---G----AG--------T---------------A---G-------------...--------------------C-.----TGAGGAG--GT-GT...CA--AC-TC...----A----------T--------------...--A------- 6271
B.ES.15.100600 --............--------G----G----A-----------------A---G-------------...----------------------.----TCA-GAT-A-T-GT...CAA------...----T-G--------T-------------A...-------C-- 5725
B.FR.11.DEMB11FR001 --............--------------------T--T-----------GA---G-------------...--------------A-------.A---CCAGG............AA-CAC-TA...-------------T-T-------------A...---------- 5539
B.JP.12.DEMB12JP001 --............----A------G------------------A-----A---GT------------...--------------A-------.-G--CCAGGA--A-T-GT...CA-CAC-TA...----A--------T----------------...--A-----A- 5692
B.PH.15.DEMB15PH003 --............--------G---------------------------A--GC-------------...----------------------.-G--TCAGGA--A-T-G-...CA-CAC-T-...------G---T---G-----------A--A...--------T- 6328
B.RU.11.11RU21n --............-------------------------------C----A-----------------...--------------------T-.----TCAGG............AA-CAC-TA...---------------TG-------------...--------A- 5864
B.SE.15.102SE --............G---A---------G--------AA--C--------A---GG------------...--------------A-----T-.-G--CCATGAG-A-T-GT...CA-TAC-T-...--------------G-----------AT--...--A------- 5519
B.TH.10.DEMB10TH002 --............--------------------T---A-------C---A---G-------------...--T-----------A-------.----TCAGGA--A-T-GT...C--CAC-TA...-------------T---------G--A--A...---------- 5624
B.US.16.2609 --............-----G------------------------------A---G-------------...--------------------T-.-G--TCAGGA--A-T-AT...CA-GAC---...----A-G------T-T-------------A...--------TA 5594
C.BR.11.DEMC11BR035 -G............G------------G-------T--------A-A---A-T-GG------------...----------------------.-G--T-C-GAG-A-T-GC...A-ACA----...----T--------T-T-AGG-T--T-----...G-A-----T- 5729
C.CN.10.YNFL19 -G............AC--A----------------T-------CA-A---A-TGGG------------...--------------------G-.----T-CTGAG-A-T-AT...CAACA----...----T-------GT-T-AGG-T--T-----...--A-----T- 5658
C.DE.10.622166 --............G---A-------------A--T--------A-G---A-T-G-------------...--------------------G-.-G--C-CTGAG-A-T-AT...CCACA----...----T--------T-T-AGG-T--T-----...A-A--T-GTG 5516
C.ES.15.100_118 -G............G---------A--G-------T--C-------A---A-T-GG------------...----------------------.-G--T-C-GAG-A-T-G-...AAACA----...----C--------T-T-AGG-T--T--C--...--A-----T- 5767
C.ET.08.ET104 -G............---------------------T--------A-A---A-T-GG------------...-----------------C--G-.-G--T-C-GAG-A---GT...CA-C-----...----C------A-T-T-AGG-T-AT-----...C--T---CT- 5527
C.IN.15.NIRT008 -G............---------------------T----------A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--T--GGA--ACT-AT...CAACA----...----T------A-T-T-AGG-T--T-----...--A----AT- 5486
C.MW.09.703010256_CH256.w96 GG............----A-----AG---------T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CAACA----...----T----A---T-T--GC-T--T-----...--A---G-T. 6293
C.NG.10.10NG020523 GG............G---------C----------T--------A-A---A-T-G------G------...--------------------T-.-G--TCATGAG-A-T-GT...CTACA----...----T-----T--G-T-AGG-T--T-----...C-A---GCT- 5503
C.NP.11.11NP016 -G............G-------------------TT--------A-A---A-T-G-------------...--T-----------------G-.----C-CTGAG-A-T-AT...CCACA----...----T--------T-T-AGG-T--T-----...G-A-----T- 5474
C.PK.14.DEMC14PK009 --............G---A------G--------------------A--GA-T-GG------------...--------------------G-.-G--T--TGAG-A-T-G-...CCACAGA--...----T----ATA-T-T-AGG-T--T--T--...G-A-----T- 5729
C.SE.15.100ET -G............G-------G-AG-G-------T----------A---A-T-GG------------...--------------A-----T-.-G--C-C-GAG-A-T-GT...CAACA----...----T------A-T-T-AGG-T--T-----...C-A----CT- 5526
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -G............---C-G----A--GG------T--------A-A---A-T-GG------------...--------------A-----T-.----T--TGAG-A-G-G-...AAACAT---...----T------A-T-T-AGG-T--T-----...--AT-A--TA 6308
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -G............-------------G-------T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--T-CTGAG-AGT-GT...CAACA----...----T------A-T-T-AGG-T--T-----...C-A------- 5632
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -G............G---A----------------T--------A-A---A-T-GG-------T----...--------------------T-.-G--TG-GGAG-A-T-GT...CAACA----...----T-----T----T-AGG-T--T-----...--A-----T- 5691
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -G............C---------AG---------T----G-----A---G-T-GG------------...--------------------G-.-G--T--TGAG-A---AT...CCACA----...----T--------T-T-AGG-T--T-----...G-A----GT- 5673
D.BR.10.10BR_RJ095 --............AG--AG---------------TAT------------A---G-------------...--------------------T-.-G--C-C-GAG-A-T-GT...CA-CAC-T-...----C--------T-T----------A---...---------- 5756
D.CD.03.LA17MuBo --............AAG------------------T--------------A--CA-------------...--------------------G-.-G--C-GGGAG-A-T-AT...CAACAC-T-...----A----------------------T--TTGC------C-- 6330
D.CM.10.DEMD10CM009 --............CAG-------AG---------T----------C---A---G--------A----...-----------------C--G-.-G--T-A-GAG-A-T-AT...CAACAC-T-...----C--------T------------AT--TTGC------C-- 5680
D.CY.06.CY163 --............AA---G-----G---------T--C-------C---A--GG-------------...--------------------G-.-G--T-A-GAG-A---AT...CAC-AC-TA...----A---------------------A---TTGC------CA- 5513
D.KE.11.DEMD11KE003 --............AG---------.---------T--------------A---G-------------...--T--------------C----.-G--TGA-GAG-A-T-AT...CA-CAT-T-...---G-------T-T---------------A...--A----CA- 5651
D.SE.12.077UG --............AG---G-----G----------------------T-A---A-A------A----...A-T-----G-----A-------.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CAACAC-TA...----C--------T------------A---...-G-----CA- 5516
D.TZ.04.CO6405V4 --............AG-------------------TT-------------A---G-------------...--------------------G-.----TGA-GAG-A-T-GT...CAA-AC-TA...----AGG------T-T----------A--A...--------T- 5516
D.UG.10.DEMD10UG004 --............AG---G----A--G-------T--------------A---G-------------...--T-----------------G-.----TGA-GA--A-T-AT...CAA-AT-CA...-------------T------------A--A...-------CA- 5640
D.UG.11.DEMD11UG003 --............AA---G--G-------------A-A-----A-----A--GC-------------...--T-----------------G-.-G--T-G-GA--A-T-AT...C--CAC-T-...---G-----------T-------------A...---G---CA- 5654
D.YE.02.02YE516 --............AGG--G---------------CA-C-----------A---G-------------...--------------------G-.-G--TGA-GAG-A-T-AT...CAACAC-TA...----A---------GC----------A---TTGC------C-- 5516
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -G............G---AG----A--G----A-T------TA---A---A---G------------G...--------A-----------T-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA--AC-T-...G---AG------CTTT-AT----G---G-A...--A--A---- 5524
F1.AR.02.ARE933 -G............G----G-----G-G----A-T------TA-A-A---A---G-------------...--T-----------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G---A-------C-TT-AT----A-----A...-----A---- 5606
F1.BR.11.DEMF111BR037 -G............AG--AG------------A-T------TA---A-------G-------------...----------------------.-G--TGC-GA--A-T-G-...CA-CAC-T-...G---A-------CTTT-CT----G-----A...--A--A---- 5816
F1.CY.08.CY222 -G............A----G------------A-T------TA-A-A-A-A---G-------------...-----C--------------G-.-T--CGC-GAG-A---G-...CA-CAC-T-...G----G------CTTT-AT----G-----A...--A--A---- 5502
F1.ES.11.VA0053_nfl -G............G----G------------A-T------TA---A---A---G-------------...--------------------G-.----TGC-GAG-A-T-G-...CC--TC---...G----G------CTTT-AT----G-----A...--A--A--T- 5730
F1.FR.04.LA22LeRe --............G----G------------A-T------TA-A-A---A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G---A-------CTTT-AT----G--A--A...--A--A---- 6192
F1.RO.03.LA20DuCl -G............G----G------------A-T------TA-AGA---A-----------------...--------------------G-.----TGC-GAG-A---G-...CC-CAC-T-...G---A-------CTTT-AT----G-----A...--A--A---- 6351
F1.RU.08.D88_845 --............------------------A-T------TA---A---A---G-------------...--------------------T-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC---...G---A-------CTTT--T----G------...--A--A---- 5771
F2.CM.10.DEMF210CM007 -G............-----G----A--G----A-T-A----TA---A---A---GG--G---------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G---A-------CTTT-AT----G--A--A...--A--A---- 5651
F2.CM.11.DEURF11CM026 -G............G----G----A--G---CA-TT-----T----A-------GT--G---------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G---AG------CTTT--T----G--A--C...--A--AT--- 5628
G.CD.03.LA23LiEd --............AG--A---G-----------A-A-------------A---G-------------...--------A-------------.-G--T-C-GAG-A-T-G-...CAACAC-TA...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 6324
G.CM.08.789_10 --............AG--A---G-A-C-------A-AC---C--------A---G-------------...--------A-------------.-G--T-C-GAG-AGT-G-...CAA-AC-T-...----A------G--TT--A-G------T--...G----A--G- 5772
G.CM.10.DEMG10CM008 --............AG--A---G-AC--------T-A----C--------A---G-------AT----...--------A-------------.-G--T-C-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...----CG-----G--TT--A--T----AT--...G-A--A--T- 5693
G.CN.08.GX_2084_08 --............AG------G-A--G------T-A-A--C--------A---GG------------...--T-----A-----------G-.-G--T-C-GAG-A-T-G-...CAACAC-T-...----T----T-G-ATT--A--------T--...G----A--A- 5548
G.CN.16.224GX --............AG------G-A--G--------A----C--------A---GG------------...--T-----A-----A-------.-G--T-C-GAG-A---G-...CAACAC-T-...----TG---T-G-GTT--A--T-----T--...G----A--T- 5534
G.ES.14.EUR_0033 --............AG--A---G-A-------C-A---A--C--------A---G-------------...--------A-----A-------.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CAACCC-T-...-----------G-TTT--A--------T--...GG---A--T- 5728
G.GW.08.LA57LmNe --............AA--AG--G-AG------C-A---A--C--------A---G-------------...--------A-----A-------.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CCACCC-T-...----A------G-TTT--A--------T--...G----A--T- 6329
G.KE.09.DEMG09KE001 --............AG--A---G-----------T------TA-------A---G-------------...--------A--------C----.----TGA-GAG-A-T-G-...CAAC-C-T-...---GA-G----GCTTT--A--------T--...G----A--T- 5688
G.NG.12.12NG060409 --............AG--A---G-A--G------T------C----A---A--CA-------------...--------A-----------G-.-G--T-C-GAG-A-T-G-...CAACAC-T-...----C----T-G--TT--AG-------T--...G-A--A--T- 5508
H.CD.04.LA19KoSa --............G-G-AG----AG--------T--AA-------A---A---G-------------...--------------------G-.----TGC-GAG-A-T-AT...CCA-AC-T-...----A-------CT----A--T----A---...---C------ 6339
H.CF.02.LA25LeMi --............G---AG-----G-G------T-----GC----A---A---G-------------...-----------C--------T-.----C-C-GAG-A-T-GT...CCAC-C-T-...------G------G-T-AA--T-G--T---...---C------ 6130
J.CD.03.LA26DiAn -G............-----------G--C-----T-A-------------A---G-------------...--------T-----------T-.----C-C-GAT-A-T-GT...CAA-AC-T-...------------CT----A--T----A---...--------T- 6315
J.CM.04.04CMU11421 -G............G----G-----G-G------T-A----R--------A---G---R----A---G...--------A-----C-----T-.----C-C-GAG-AGT-G-...CAA-AC-T-...----A-------CT----A--T----A---...--------T- 5817
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -G............G---------A--G----A--T-----T--------A---G-------------...-----------------C--G-.----T-C-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G---A-C------T-T-AT--T-G-----A...--A--A---- 5501
K.CM.96.96CM_MP535 -G............G---A-----A--G----A--T-------A------A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA--C--T-...G---AC-------T-T-AT--T-G--A--A...-----A---- 5505
01_AE.CM.11.1156_26 --............C---AG-------G------T-A----G--A-G---A-----------------...--------A-----A-------.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CTACAC-T-...----A------G--TT--A--A-----T--...G----A--T- 5655
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --............C----G-----G------------------A-G---A---G--------A----...--------A-------------.----C-C-GATAA-T-G-...CCA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...G----A--A- 5616
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --............C---AT-----G-----------A--G---A-G---A---GT---------R--...--------A-----A-------.----C-C-GAG-A-T-G-...CTA-AC---...----A------G--TT--A--------T--...G---CA---- 5496
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -T............----AG--------------T-----G---A-A---A---G--------A----...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...G-------T- 5709
01_AE.MM.14.fKSDU26 --............C----G-----R--------T------G--A-R---A---GR-------AR---...--------A-------------.----C-YRGAT-AGT-G-...CCA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...GG---AR-T- 5490
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --............----AG--------------T---------A-A---A---G-------------...--------A-------------.----C-C-GAT-ATT-G-...CCA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G-A-----T- 6246
01_AE.SE.12.070SE --............-----G-----G--------T------G--A-G---A---GT------------...--------A-------------.-G--C-C-GAT-AGT-G-...CCA-AC---...----A------G--TT--A--------T--...GG---A--G- 5484
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --............----AG--------G-----T---------A-G---A---G-------------...--------A-----------G-.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 5603
01_AE.TH.11.40436v09_04 --............C---A-----------------A-------A-G---A-C-GT------------...--------A-----A-------.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--G- 5500
01_AE.TH.90.CM240 --............C----G---------------------G--A-G---A---G-------------...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 5874
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --............AAG-A---G-AG---------------C--------A---G-------------...--T-----------A-----T-.-G--TGA-GA--A-T-AT...CCACTC-TA...-------T---T-TG--AA--T--T----A...A-A--A--T- 5679
02_AG.DE.09.701114 --............AG--A---G-AG---------T-----C------A-A---G-------------...--T-----------------T-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CCACCC-TA...----------TT--G--AA-AT--T----A...A-------G- 5523
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --............AGG-A---G-AG---------------C--------A---G-------------...--T-----------------T-.----T-C-GAG-A---GT...CTACTC-TA...-----------T-TG--AA-AT--T----A...A-A-----T- 5976
02_AG.KR.12.12MHR9 --............AGG-A-G-G--G------AG--A----C-------GA---G-------------...--T-----------------G-.-G--T-C-GA--A-T-AT...CCACTC-TA...-----------G--T--AA-AT--T----A...A----A--T- 5971
02_AG.LR.x.POC44951 --............AG--A---G-AG------C-T------C--------A---G-------------...--T-----------------T-.-G--T-C-GA--A-T-AT...CCACTC-TA...-------T---T--G...A-AT--T----A...A-A--A--T- 6304
02_AG.NG.12.12NG060304 --............AAG-A-----AG----------A-------------A---G-------------...--T-----------------T-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CCACAC-TC...------------CTG---A-AT--T--G-A...-----A--T- 5512
02_AG.NG.x.IBNG --............AGG-A---G-AG---------------C--------A---G-------------...--T-----------------T-.-G--T-C-GA--A-T-AT...CCACTC-TA...-----------T--G-ATA-AT--T----A...A----A--T- 5836
02_AG.PK.15.PK032 --............AGG-A---G-AG-----------A---C--------A---G-------------...--T-----------A-----T-.-G--T-C-GA--A-T-AT...ACACCC-TA...------G----A-TG--AA-GTGG--A---...A----AT-T- 5874
02_AG.SE.14.098GN --............AGG-A---GGAT--G---A----A---C-G------A---G-------------...--T-----------------G-.-G--T-C-GA--AGT-GT...CCACTC-TA...-----------G-TG--AA-AT--T----T...A-A--A--T- 5498

98
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2018:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

Env start
B.FR.83.HXB2 TA............TTAAGACAAAGAAAAATAGACAGGTTAATTGATAGACTAATAGAAAGAGCAGAA...GACAGTGGCAATGAGAGTGAAG.GAGAAATATCAGCACTTG...TGGAGATGGGGGTGGAGATGGGGCACCATGCTCCTTGGGATG...TTGATGATCT 6306
Vpu I__.__.__.__.__L__R__Q__R__K__I__D__R__L__I__D__R__L__I__E__R__A__E__.__D__S__G__N__E__S__E__#G__E__I__S__A__L__.__V__E__M__G__V__E__M__G__H__H__A__P__W__D__.__V__D__D__L
Env _M__R__V__K_#_E__K__Y__Q__H__L__.__W__R__W__G__W__R__W__G__T__M__L__L__G__M__.__L__M__I__
02_AG.SN.13.9580 G-............AC--AG-----TGC-----GT------C--------A---G-------------...--T-----------------T-.-G--C-C-GAG-A-T-AA...CCACTC-TA...-------------TAG-AA-T...T--C-T...--------T- 5687
03_AB.RU.97.KAL153_2 --............------------------------------------A---G-------------...----------------------.----TCAGG............AA-CAC-TA...---------------T--T-----------...C--------- 5519
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -G............AG---G-----G-G---------C--GTACA-----A---G-------------...--------------------T-.-G--TGC-GAG-A-T-AT...CCACAC-T-...---GA------A--TT--A--------T--...G----A---- 5676
05_DF.BE.x.VI1310 -G............G----G------------A-T------TA-A-A---A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CC-CAC-T-...G---AG------CTTT-AT----G-----A...--A--A---- 5694
06_cpx.AU.96.BFP90 --............AG--A---G-A---------A-A----C--------A---G-------------...--------A-------------.-G--T-C-GAC-AGT-G-...CAACAC-TA...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 6342
07_BC.CN.98.98CN009 --............--------G-A--G----------------------A---G-------------...--------------------C-.-G--TCA-GA--A-T-AT...C--CAT-TA...------------------------------...---------- 5637
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -G............G---A------G---------T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--C-CGGAG-A-T-AT...CAACA----...----T-------GT-T-AGG-T--T-----...--A-----T- 5479
09_cpx.GH.96.96GH2911 --............AG--A-----AG-G------T---------------A---G---T---------...----------------------.----T-C-GAG-A-T-G-...CAA-AC-T-...------------CT----A-T-----A---...--------T- 5517
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --............G--GA--CT-CG---------T-------CA-A---A-T-GG------------...---C-----C----C-----C-.-G--T-C-GAG-A-T-GT...C-ACA----...----T------A-T-T-AGG-T--T-----...--A-----T- 5703
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --............C-----------------------------------A---G---G--------G...----------------------.----C-C-GAG-AGT-G-...CAC-AC-T-...------------CT----A--T----A---...---------- 5675
12_BF.AR.99.ARMA159 --............-----------G------------------------A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAT-T-...G---AC------TT-T-AT----G--A--A...-----A---- 6307
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -G............G--CAT--G-AG--------A-A----T-G------A---GG--G---------...--------A--------C--G-.-G--T-C-GAT-ACT-G-...CAA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...G----A--T- 5716
14_BG.ES.05.X1870 --............AG--A---G-AG------C-AG--A--C--------A---GG------------...--------A-----A--C----.-G--C-C-GAG-A---G-...CA-TCC-TA...-----------GG-TT--A--------T--...G----A--TA 5779
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --............--G-AG---------------------G--A-G---A---G--------A----...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------G---T--A--------T--...G----A--T- 5702
16_A2D.KR.97.97KR004 -T............AAG-AG----AC---------T--------A-G---A---GT------------...--T-----------------G-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CAACAC-TA...----A------A-T-T--A-TT-G------...C-A-----TA 5672
17_BF.AR.99.ARMA038 --............--------------------------------A---A---G-------------...--T-----------------G-.-G--TGC-GAG-A-A-CT...CA-CAC-TA...----A------------------------A...--A------- 5516
18_cpx.CU.99.CU76 -T............----A-----AG--------TG-----T----G---A---G---C---------...---------T----------G-.-G--C-C-GAG-A-T-AT...CCA--C-TA...----A------A-----AA----G--T---...---C----G- 5605
19_cpx.CU.99.CU7 --............AG--A-G-G-----------A-A----C--------A---G-------------...--------------------T-.-G--C-CGGAG-AGT-AT...CCACCC-TA...----AT-----G--TT--A--------T--...G----A--G- 5528
20_BG.CU.99.Cu103 -T............AG--A---G-A---------T---A--C----A---A---G-------------...--------A-------------.-G--T-C-GAC-A-T-G-...CA-T-C-T-...----C------G--TT--A--A-----T--...GG---A--T- 5779
21_A2D.KE.99.KER2003 --............AA---------G-G-------T-T------------A---G-------------...--------------------G-.----T-G-GAG-A-T-GT...CAA-AC-T-...----A--------TT-----------A--A...-------C-- 5507
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --............AG---G----AG--------T------C----A---A-C-G-------------...--------A-----------G-.-G--C-C-GAT-ACT-G-...CAA-AC-T-...-----------A--TT--A--------T--...G-A--A--T- 5515
23_BG.CU.03.CB118 --............AG--A---G-A---------T---A--C----A---A---G-------------...--------A-------------.-G--T-C-GA--A-T-G-...CA-C-C-T-...----C------G--TT--A--A-----T--...GG---A--T- 5755
24_BG.ES.08.X2456_2 --............AG--A---G-----------T---A--C----A---A---G-------------...--------A--------C--G-.-G--T-C-AAT-A-T-G-...CAACTC-T-...----C------G--TT--A--A-----T--...GG---A--T- 5763
25_cpx.CM.02.1918LE --............AG--A---G-A---G-----TCA----C----A---A---GGAC---G------...--------------A-----G-.-G--T-C-GA--A-T-AT...CCACTC-TA...-----------G-TTT--A-G------T--...G----A--T- 5520
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --............C---AG-----G--G------------C--------A---G---C---------...--------------------T-.-G--C-CGGA--A---GT...CA-CAC-T-...-T--A------G-----AA--------G-T...A-A---T-T- 6306
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -G............----------A--G------T------C----G---A---G-------------...--------------A-----T-.-G--T-C-GAG-A-T-G-...CAAG-C-T-...------------CT----A--T-G--A---...A-A-----T- 6302
28_BF.BR.99.BREPM12609 --............-----------G------------------------A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...AA-CAC-T-...G---C-------CT-T--T--T-G--A--A...--A--A--T- 5668
29_BF.BR.01.BREPM16704 --............-------------GG---------A-----A-----A---G-------------...-----------------C----.----CCATGA--ACT-AT...---CAC-C-.........-------TG---------------...--A------- 5700
31_BC.BR.04.04BR142 -G............G------------G-------T-----G--A-A---A-T-GG------------...----------------------.-G--C-C-GAG-A-T-G-...AAACA----...----T------A-T-T-AGG-T--T-----...--CC----T- 5795
32_06A6.EE.01.EE0369 --............AG--A---G-----------A-AA---C--------A---G-------------...--------A-----------G-.-G--C-C-GAT-A-T-G-...-CACAC-TA...----A------A--TT--A--------T--...G----A--T- 5947
33_01B.ID.07.JKT189_C --............C--CAG-----G---------------G--A-G---A---G-------------...--------A-------------.----C-C-GAG-A-T-GC...-CA-AT-T-...----A------A---T--A--------T--...G----A--T- 5607
34_01B.TH.99.OUR1969P --............C-----G-------------T------G--A-G---A--CA-------------...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CTA-AC-T-...----A------A--TT--A-------AT--...G----A--T- 5508
35_AD.AF.07.169H -G............C-G--G-----G--------T------G--A-G---A---GT------A-----...--T-----------------T-.-G--C-C-GAC-A-T-G-...CAA-AC-T-...-----------A--T---A--T-G------...A-A--A--T- 5512
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --............A----G----A----------------C----A---A---A----------A--...--T-----A--------C--G-.-GA-C-C-GAG-A-T-GT...CTACAC-T-...----A------G--TT--A--A-----T--...G----A--T- 5521
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --............AG--A---G---------------------A-----A---G-------------...--------------------T-.-G--T-C-GAG-A-T-AT...CCACCC-TA...----AT-----G--TT--A--------T--...G----A--T- 5503
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -T............G----G-------G----A-T------TA---A---A---G-------------...--T-----------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...GA--AG--CA--TTGT-AT----G--A--A...--A--A--T- 5735
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -T............G------------G----A-T------TA---A---A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G----G------CTTT-AT--T-G-----A...--A--A---- 5789
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --............----A---G-----------------------G---A--GC-------------...----------------------.-G--TCAGGA--A-T-GT...CAACCC-TA...-------------T----------------...---------- 5815
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --............AG-------------------TAT---C--------A---G-------------...-----------------C--G-.----TGA-GAG-A-T-GT...CAA-AT---...----A--------T------------A-CA...--------T- 5534
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --............----A---------------T---------A-G---A---GC------------...--------------------C-.-G--TCATGA--A-T-AT...CA-CAC---...----A--------T---------------A...---------A 5850
43_02G.SA.03.J11223 --............AG------G-A--R------T--A---C--R-----A---G-------------...--------A-------------.----T-C-GAG-A-T-G-...CAATAC-T-...----C-AT-T-G-SYT--A--------T--...GK---A--T- 5837
44_BF.CL.00.CH80 -G............G----G------------A-T------TA---A---A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G---AG------CTTT-AT----G--A--A...-----A---- 5754
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -G............AA--A----GA--G----A--T-----TA-A-----A---G-------------...--------------------G-.----C-C-GAG-A-T-G-...CA-CAC-T-...G------------T-T-AT--T-G-----A...---C-A---- 6295
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -G............G----G------------A-T--A---TA-A-G---A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC---...G---A-------CTTT-AT----G--A--A...--A-CA---- 5742
47_BF.ES.08.P1942 --............------G--------G--T-T-AA--------C---A---G-------------...-----------------C--G-.----TCA-GA--A-T-AT...CA-CA----...----A-G------T-T-------------A...--A------- 5744
48_01B.MY.07.07MYKT021 --............C----G------------------------A-A---A---G-------A-----...--------A-------------.----C-C-GGG-A-T-G-...CTA-AC---...----A------G--TT--A--------T--...G--G-A--T- 5511
49_cpx.GM.03.N26677 -G............G----G--------------A---------------A---G---G---------...--------------------T-.----C--GGAT-ATT-G....CAA-AT---...------G----TCT-T--A-TT-A--A---...C-A-----T- 5730
50_A1D.GB.10.12792 --............AG------------G---------C-----------A---G-------------...--T-----------------G-.----T-G-GAG-A-T-AT...CA-CA---T...-------------TG---------------...-------CA- 5709
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --............----A-----AG--------T---------------A--GC------G------...----------------------.-G--TCAGGA--A-T-G-...CA-CAC-T-...------G------T-T--T----G-----A...--------T- 5509
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --............C----G-------G-------------G--A-A---A---G-------------...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCACAC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 5620
53_01B.MY.11.11FIR164 --............C----G--------------------GG--A-----A-----------------...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...G----M--T- 5643
54_01B.MY.09.09MYSB023 --............----A-------------------C-----------A---G---G---------...--------A-------------.-G--C-C-GAT-ACT-G-...CCA--C-T-...----C------G-TTT--A-GA-----T--...G-A--A--T- 5708
55_01B.CN.10.HNCS102056 --............CA--A-G-------------A-A----C----G---A---G-------------...--------A-----A-----G-.-T--C-C-GAT-AGT-G-...CTC-AC-T-...----T------G--TT--A--AC----T--...G----A--G- 5616
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --............AG--A---GCA--GG------------C----C-A-A---G-------------...--------A-----------G-.-G--T-A-GAG-A-T-G-...CCACAC-TA...----C----T-G--TT--A-T------T--...G----A--T- 5663
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -G............G--------------------T-T------A-A-A-A-T-GG------------...--------------------G-.-G--C--TGAG-A-T-GT...CAACA----...----T----A---T-T-AGG-T--T-----...--A----GT- 5489
58_01B.MY.09.09MYPR37 --............AG--A-----------------A----G----G---A---G---G---------...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...G--GCA--T- 5651
59_01B.CN.09.09LNA423 -T............----------AG------------------------A--GC-------------...-----------------C--T-.-G--TCAGGA--A-T-GT...CA-CAC-CA...----A----------G----------A---...--------T- 5493
60_BC.IT.11.BAV499 -G............G------------G-------T-----G--A-A---A-T-AG--------G---...A---------------------.AG--TGC-GAG-A-T-G-...ATA-C----.........-----T-T-T-AGG-T--T-----...--A-----G- 6266
61_BC.CN.10.JL100010 -G............G---A------G------------------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--T-CTGA--A-T-AT...CCACA----...----T------A-T-T-AGG-T-CT-----...--A-----TG 5726
62_BC.CN.10.YNFL13 --............AG------G---------A-T---------------A---G-------T-----...--------------------T-.-G--CCAGGA--ACT-GT...CA-CAC-TA...--------------------------A--A...--A------- 5628
63_02A.RU.10.10RU6637 --............AG--A---G-AG----------A----C--------A---G-------------...--T-----------------T-.-G--T-GTGA--A-T-AT...CAACAC-TA...-----G-----A-TT------T--T-----...A-A--A--G- 5853
64_BC.CN.09.YNFL31 -G............AA--A------G---------T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------T-.-G--T-CTGAG-A-T-GT...CAACA----...----TC-----A-T-T-AGG-T--T-----...C-A--A--T- 5659
65_cpx.CN.10.YNFL01 --............G---A-------------------A-----A-G---A--CA-------------...--------A-----------G-.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...-----------G--TT--A--------T--...G----A--T- 5670
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --............-----G-----------------A------A-G---A---G-------------...--------A-------------.-G--C-C-GAT-AMT-G-...CTA-AC-T-...----A------G--TT--A--A-----T--...G----A-CT- 5649
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -T............-----G--------G--------A------A-G---A---G--------A----...--------A-------------.-G--C-CRGAT-A-T-G-...CTA-AC-T-...----A------G-TTT--A--A-----T--...G----A-CT- 5640
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--............----A------G-----------A--------C---A---G-------------...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCAGAC-T-...----AG-----G--TT--A--------T--...G----A--T- 5666
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --............-----------G-G----A-----------------A---G-------------...--------------------G-.-G--TGC-GAG-A-T-G-...CA-CAC---...G---C----A--TT-T-AT----G-----A...---G-A--T- 5758
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --............--G-----------------T------G--------A---G-------------...--------------------T-.-G--TGC-GAG-A-T-G-CAGCA-CA--T-...G---A-------CT-TG-T--T-GA---CA...--AT-A---- 5809
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --............AG--A-G-G-A--G------A---------A-----A--GC-------------...--------------A--C--T-.-G--TCA-GAG-A-T-AT...CA-CAC---...----A-G------T-T-------------A...---------A 5810
73_BG.DE.01.9196_01 --............AG--A---G-AG------C-A--AA--C--------A---G---T---------...--------A-----A--C----.-G--T-C-GAG-A-T-GT...CAAC-C-T-...----A-------GTG-C----A--------...--A------- 5829
74_01B.MY.10.10MYPR268 --............C---A-----A---G-----T-A----G--A-----A---G-------------...--------A-------------.-G--C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC---...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 5603
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --............C----G---------------------G--A-G---A--CA---G---------...--------A-----------G-.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--G- 5541
78_cpx.CN.13.YNTC19 --............C--CAG--------------T------G--A-G---A---G-------------...--T-----A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CCA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--T- 5490
79_0107.CN.15.SX15DT013 --............C----G---------------------G--A-G---A---G--------A----...--------A-------------.----C-C-GAT-A-T-G-...CTA-AC-T-...----A------G--TT--A--------T--...G----A--G- 5683
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --............C----G------------------------A-G---A--CA-------------...--------A-----A-------.-G--C-CGGAT-A-T-G-...CCA-AC---...----A------G--TT--A--A-----T--...GG---A--G- 5462
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --............C---A---G--------------A------A-G---A---GT------------...--------A-------------.----C-C-GAT-AGT-G-...CCA-AC-T-...----A------A--TT--A--------T--...G----A--G- 5481
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -G............--------G-A-------------------------A---G-------------...----------------------.-G--TCA-GA--AGT-AT...---CAT-TA...-------------T----...--G------...---------- 5638
86_BC.CN.13.15YNHS18 --............----A---------------------G-----A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--C--TGAG-A-T-GT...CAACA----...----T------A-T-T-AGG-T--T--.........--A--G- 5441
87_cpx.CN.12.DH32 --............--------G---------------------------A---G-------------...--------------------G-.-G--C-CGGAG-AGT-AT...CAACAC---...----T------A-T-T-AGG-T--T-----......--A--G- 5653
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --............G---A----------------T--------A-A---A-T-GG------------...--------------------G-.-G--C-C-GAG-A-T-AT...CCACA----...----T--------T-T-AGG-T--T-----...--A-----T- 5498
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --............----------------------A-A-----R-----A---G-------------...----------------------.-G--TCAGGA--AGT-GT...CA-G-C-T-...----A--------T---------------A...---------- 5690
O.CM.96.LA51YBF35 ACAAGAAACAAGATAG--AGG----GG--C--CTT-AAAG-T-AA-A-------------TCAGG--T...-------ATT----A--CA-T-.-----GA-GA-C.........GA--AG-CA...----TT---T--...--AG--A-G-CTT--...A-A--CCCA- 6376
O.CM.96.LA52YBF39 A-AAGAAACAAGAGAG---GG-----G-----ATTGAAAGGT-AAGA---A---G----GTTAGG--T...--T----A-T----A---A-T-.-----GATGA-C.........A---AG-CA...----TC-T-TA-...--AG--A-G-CTT--...A-A-CCCCA- 6363
O.CM.99.99CMU4122 A-AAGAAACAAACTAA----G-----G-----ATT--AAGGT-AAGA---A---G-----TT-AG--T...--T----A-T-------CA-T-.-----GAGGA-C.........A-ACAG-TA...G---TC-TATA-...--AG--A-G-CTT--...A-A--CCCA- 5793
O.CM.x.pCMO2_3 A-AAGAAACAAAGTAG----G-----G-----ATTGAAAGGT-AAGA---A---G-A---TTCAG--T...--T----A-T--------A-T-.-----GAGGA-C.........A---AG-TA...G---CC-T-TA-...--AG--A-G-CTT--...A-A--CCCA- 6363
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO A-AAGGAACAAGATAG----G-----G-----CTT-AAAGGT-AAGG---A---G-----TTAGG--T...-------ATT----A--CA-T-.----GGA-GA-C.........AA--AG-TA...----TC-T-TA-...--AG--A-G-CTT--...ACA-CCCCA- 5785
O.FR.06.RBF206 A-AGAAACCAAGAGAG---GG--GAGG-----CTT-AAAGGT-AAGG---A---------TCAAG--T...-------A-T---GA-CCAC--.AG--GGA-GA-C.........A---AG-TA...----TC-TAT--...--AAC-A-G-CTT--...A-A--CCCA- 6374
O.GA.10.10Gab1190 A-AAGGAACAAGAGAA----G-----G-----CTTGAAAGGT-AAGA---A---G-----T-AGG--T...--T----A-T----A---A-T-.-----GA-GA-C.........AA--AG-TA...----TC---TA-...---G--A-G-CTT--...ACA--CCCA- 5543
O.GA.11.11Gab6352 ATAAGAAACAAGACAG---GG-----G-----CTTGAAAGGG-AAGA-------G---G-TTAAG--T...-------A-T----A--CA-T-.-----GAGGA-C.........A---AG-TA...----TC---T--...--AG--A-G--TT-T...A-A-CCCCA- 5525
O.SN.99.99SE_MP1300 A-AAGAAACAAGATAG---GG-----G-----CTTGAAAGGC-AAGA---A---G-C---TT-AG--T...-------A-T----A-----T-.--A--GAGGA-C.........A---AG-TA...G---TC-T-T--...---G-TA-G-CTT--...A-A-CCCCA- 6364
O.US.10.LTNP A-AAGAGACAAGACAG----G-----G-----CTTGAAAGG--AAGG-A-A---GG----TTAGG--C...--T----A-T----A--CA-T-.----GGA-GA-C.........A----G-CA...----TC-T-T--...--AG--A-G-TTT--...A-A--CCCA- 6268
N.CM.15.S4858 --............AA-TTG---GA-C-----AGTTACA---CA......T---G---C--G-A----...--T-----------------T-.-G--T-C-GAGCT-T-G-...-CACTC-TT...--TCTTGTAATA-G-T--AG-AAG................... 5800
N.FR.11.N1_FR_2011 --............AA-GTG---GA-------AGGCACA---GAC-G---A---G---T--G------...--T-----------------T-.-G--TGA-GAGTT-T-G-...-CACTC-TC...-ACCTCCT-AYA-G-T--A--AAG................... 5677
P.CM.06.U14788 A-............AG-GA-AGRGAT--GT-T-TRCAAAGGC-A-CA--GTGG-G----G-GCA----...--TGAG--GT----A---A-T-.A----GA-GA--.........AAC--C-TA...G---AC-T--AA...--CTG-T-G-CTT--...A-C---TA-- 5780
P.FR.09.RBF168 AG............AG-GA-AGGGAT--GT-T-TACAAAGGC-A-TA--GTGG-G------GCA----...--TG-G--GT-------CA-T-.A----GA-GA--.........AAC--C-TA...G---AC-T---A...--TTG-T-G-CTT--...G-A--ATA-- 6344
CPZ.TZ.06.TAN5 --............AG---GAC----C--CAGC-A---G--C-A--A---T-----AG----TT-AGTATA--------A-TA--AGAA--T-.AG---C...........................-TA-TTG-AATA--TT--AC---CATA--T...ACA-CCC-AG 6395
CPZ.US.85.US_Marilyn --AAAATAAAAGAAAAT-CT---CA-G-G--TC-A-ATC-TT-A--A---A-C-G-AT-----A----...--T-----A-----A-----T-.-----GA-GA--AGAC-CTGGCTA--T-ATT-TCTTCTC-C-A--TTG--AA---CA--AT--............. 6388
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ACAAGAGACAAGACAG---GG-----G-G---AT---TAG-C-AAGG---A---G--RR-TCAG---T...-------A-T----A---A-T-.A----GA-GA-A.........GA--AR-CA...----TC-T-YT-...--AG-TA-G-CTT-T...A-A--CCCA- 5781
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-............AG--A-AGGGAT-T-T-C-TACA-AGGG-A-CA--GT-G-G-A-----CA----...--TGAA--AT--------A-T-.AG---GA-GA--.........A-A--C-TA...G---AC-----G...C-CAG-T-G-CTT--CTTA-T--ATG-- 5660
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B.FR.83.HXB2 GT............AGTGCTACA......GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGG..................GTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACAT 6440
Vpu __.__.__.__.__*_
Env C__.__.__.__.__S__A__T__.__.__E__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__.__.__.__.__.__.__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H_
A1.CD.02.LA01AlPr --............-A----.........-GCC-------------G-----C------..................-------C------A--T---GTG-----C--------------------C-------------A---A--G--------------------- 6445
A1.CM.08.886_24 --............----T-G--......-G---C--------T--T--T--C------..................--G----------GA--C---GAG-----CT-------C--C--------------------------AA-G--------C-----T------ 5917
A1.ES.15.100_117 --............------G--......--G--C--------T--T------------..................--------------A--T---GAG-----CT-------------------A-----------C-----A--G--------------T------ 5911
A1.KE.11.DEMA111KE002 --............-A----G--......-----C--------T--T-----C------..................--------------A--T---GAG-----CT-------------------------C-----G-----AAAG--------------------- 5814
A1.PK.15.PK034 --............-ACA--G--......--------------T--T--T--C------..................--------------A--T---GAG-----C------------------------------A-G-----A-----------A-----T------ 6040
A1.RW.11.DEMA111RW002 --............---------......-----C--------T--T-----C------..................---------------A-C---GAG-----CT---------------------------------A------G--------C-----T------ 5797
A1.SE.13.078SE --............---A--G--......-----T--------T--T--T--C------..................--------A----GA--C----AG-----C--G---------------------------A-G-----A-CG------A-C-----T------ 5654
A1.UG.11.DEMA110UG009 --............-A----G-T......C----C--------T--T-----C------..................--------------A--C---GAG-----C--G--------G--------------------A------AAG--------C-----T------ 5795
A2.CM.01.01CM_1445MV --............-AG------.........--T--------------A--C-----A..................--------A----GA--T---GAG-----C--------------------A-------------G---A-----------C------------ 5642
A3.SN.01.DDI579 --............-AA------......-----C-----------G-----C------..................-----G--------A--C---GAG-----C---------------------------------CA---A--G--------------T-----C 5647
A4.CD.97.97CD_KCC2 --............------G--......-----------------G-----C------..................-----C--------A--T---GAA-----C--G------------C-------T--------G-A---ACA-----T---C-----T--C--- 6439
A6.BY.13.PV85 --............-AG------.........--T--------------A--C------..................-------------GA--T---GAG-----C-----C--------------------------C-A---A--G--C-----C------------ 5900
A6.IT.02.60000 --............-AG------......-----T--A--------G--A--C------..................-------------GA--T---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T------ 6445
A6.RU.11.11RU6950 --............-AG---G--......---C-T-----------G--A--C-----A..................-------------GA--T---GAG-----C----------------------------------A---A-----C-----C-----T------ 5964
A6.UA.12.DEMA112UA024 --............-AG---G--.........G-CA-------T--G--A--C------..................-------------GA--T----AG-----C---------------------------C----------A-----C-----C-----T------ 6461
B.AR.14.DEMB14AR003 --............---------......-----------------------------A..................--------------A--G----A-------------------------------T-----AT------------------------------- 6438
B.BR.10.10BR_MG035 --............---------......---C-G------------------------..................--------------A-----------T---T----C-----------------G-GG-----A-----------------C------------ 5932
B.CU.14.14CU005 -G............-------A-......---C----------A---------------GTAACTGTGTGGAAGGGGC-------------AA-T------------T--------.....................---------C----------CA---A--A-TG- 5648
B.DE.13.366396 --............------G--......-G---T-----------G--A---------..................--------------A-------G---------------------------------------------------------------------- 5650
B.DE.13.947915 --............-A-------......-G-CC-------------------------..................--------------A--------------------------T--------------------------A-C---------G------------ 5659
B.DO.11.DEMB11DR001 --............---A--G--......---G-T------------------------..................----------------------AA--------------------------------------------------------C------------ 6405
B.ES.15.100600 --............-------A-......---C---------C----A-----------..................-----------------------------------------C---------------------C--------------A-C------------ 5859
B.FR.11.DEMB11FR001 --............------G--......---C-------------------------A..................--------------A-------A---------------------------------------------------------------------- 5673
B.JP.12.DEMB12JP001 --............------GT-GAAAAA--C--T--------T---------------..................--------------A---------------T-------------------------------C-------C---------A------------ 5832
B.PH.15.DEMB15PH003 --............---------......-----------------------------A..................--------------A--------T-----------------T--------------------------------------A-----T------ 6462
B.RU.11.11RU21n --............--------T......C----T--A---------------------..................--------------A--------T------------------------------------AG--AG--A-C---------------T---T-- 5998
B.SE.15.102SE --............------G--......A-C--T--------------T---------..................--------A----G--------A-GT----T----------------------------------------------------------T--C 5653
B.TH.10.DEMB10TH002 --............------.........--GG--------------------------..................--------------A------GT---------------------------------------C-A---------------------------- 5755
B.US.16.2609 --............---------......---C--------------------------..................--------------A--G--------T--------------C-------------G------A-------C---------------------- 5728
C.BR.11.DEMC11BR035 A-............-A--TA-TG......-GG--C--------------A---------..................--------------A-------AA--T---T----C--------------------------G-----A--G--------A-----T------ 5863
C.CN.10.YNFL19 --............----TGGG-......-G---CCG----------------------..................--G-----------A--T----AA--T--------C-------------------G------G-A---A--G--------C-----T------ 5792
C.DE.10.622166 --............-A--TGGTG......-G---C--------------T---------..................--------------A-------AA-----------C--------------------------G-A------G------A-C------------ 5650
C.ES.15.100_118 A-............-A--TA-GG......-GG--T--A-----------A---------..................--------A----GA--T----AA--T--G-----C-------------------G---------------G--------C-----T------ 5901
C.ET.08.ET104 A-............-A--TA-TG......-GG--C------------------------..................--------------A-------A-C-TC--T------------------------G------G-----A--G--------C-----T------ 5661
C.IN.15.NIRT008 --............-A--TG-A-......-G---C------------------------..................--------------A-------AA--T--------C-----------A------------ATA-AG--A--G--------A-----T------ 5620
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..............----TG-GG......-G---C--------T---------------..................--------------A-------AA--T--------C--------------------------C-AG--A--G--------C-----T------ 6425
C.NG.10.10NG020523 A-............-A--TA-T-......-G---C------------------------..................--------------A-------AA--T------------------------------C----A-G------G--C---A-C-----T------ 5637
C.NP.11.11NP016 --............-A--GGGG-......-G---C--------T---------------..................--------------A-------AA--T---T----C--------------------------G-G---A--G--------C-----T------ 5608
C.PK.14.DEMC14PK009 --............-A--TGGGG......-GG--G------------------------..................-------------GA-------AA--T--------C-----T-------------G----A--GAT--A--G------A-C-----T--T--- 5863
C.SE.15.100ET A-............----TA-TG......-G---C------------------------..................--------------A-------ATC-T-----------------------------------C-----A--G--------C-----T------ 5660
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --............-A--TA-TG......-GG--C------------------------..................-------------GA-------AA--T---T----C--------------------------G-G---A--G--------C-----T------ 6442
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 A-............-A--TGGGG......-G---C------------------------..................--------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A------G--C------------------ 5766
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --............---............-GG--CA-------------T--C------..................--------A-----A-------AA--T--------------------------G--------C-A---A--G--------C------------ 5819
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --............----TA-GG......-G---T------------------------..................--------------A-------AA--T--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T------ 5807
D.BR.10.10BR_RJ095 --............-A--G--A-......A-GG-T--------------T---------..................--T-----A-----A-----CT----------G-----------------C-----------A-------C-------A-C-----T------ 5890
D.CD.03.LA17MuBo A-............---A-AG--......---G-T-C------------G---------..................--G-----A-----A-------AAG---T---------------------------------A-----A-CC------A-C-----T------ 6464
D.CM.10.DEMD10CM009 A-............-----AG--......--T--T--------------A---------..................--G-----A-----A-------AA---------------------------------AC-A-AG------C-------A-C-----T------ 5814
D.CY.06.CY163 A-............-----AG--......--T--G--------------G---------..................--G-----------A-------AAG------------------------------T-AC-A-AG------C-------A-C-----T------ 5647
D.KE.11.DEMD11KE003 A-............----T-G--......---C-G--------T-----G---------..................--------------A-----------T---------------------------T-----A-AGA---A-C-------A-C-----T------ 5785
D.SE.12.077UG A-............----T-G--......C----G--A-----------T---------..................--------T----G---G----A----------------------C--------T-------AC--C---C-------A-C-----T------ 5650
D.TZ.04.CO6405V4 --............------G--......A-CG-TC-------------T---------..................--G-----A-----A-------AA------------------------------T-------A-------C-------A-C------------ 5650
D.UG.10.DEMD10UG004 --............----T----......-G-C----------------T---------..................--G-----------A-------AA--T--------------------------------CA-AC----A-C-------A-C-----T------ 5774
D.UG.11.DEMD11UG003 A-............----TGG--......---C----------------T---------..................-------------GA-----------T--------C------------------T-------A--------G--------C------------ 5788
D.YE.02.02YE516 A-............-----AG--......--T--G--------------G---------..................--------A-----A-------AAG-----------------------------T--GT-A-A-------C-------A-C-----TT----- 5650
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --............-A----G--......-----C--------------A---------..................--------------A-----------T---T------------------------G------A-G---A-----------C-----T------ 5658
F1.AR.02.ARE933 --............-A-------......-----C----T---T---------------..................-------------GA-----------T---T----C------------------T-------A-G---------------C-----T------ 5740
F1.BR.11.DEMF111BR037 --............---...G--......---------------------C--------..................--------------A-----------T---T-----------------------T-------A-------C---------------T------ 5947
F1.CY.08.CY222 --............------G--......--C--C--A---------------------..................--------------A-----------T----------------------------G------A-A------G--C-----C------------ 5636
F1.ES.11.VA0053_nfl --............-AG---.........-----T------------------------..................-----G--------------------T--------C-----------A--C-----------GGA---------------C-----T------ 5861
F1.FR.04.LA22LeRe --............-A-----A-......--C--C------------------------..................--------------A-----------T-----------------------------------A-G---------------C-----T------ 6326
F1.RO.03.LA20DuCl --............------G--......--C--C--------T-----T---------..................--------------A-----G-----T----------------------------G------ACA---------------C-----T------ 6485
F1.RU.08.D88_845 --............-A-------......A-C--C------------------------..................-------------GA--------A--T--------------------------G---------GA-----C---C-----C-----T------ 5905
F2.CM.10.DEMF210CM007 --............-A----G--......--T--C-----------------------A..................--------T-----A-----------TGT------C-----------A--------------A-A------G-------CC-----T---T-- 5785
F2.CM.11.DEURF11CM026 --............-A-...G--......--G--C-----------------------A..................--------------A--------T--T-----C-----------------------------A-A--------------CC-----T---T-- 5759
G.CD.03.LA23LiEd --............-----CT--......--T--C------------------------..................--G---------G-A-------AT---C--T-------------T---------------AG---T--AAGC--------C-----T------ 6458
G.CM.08.789_10 --............-----CT--.........GGC--------T---------------..................--G---------G-A--T----AT---C----C--C--------T---------------AG---T--AAGT--------------T------ 5903
G.CM.10.DEMG10CM008 --............-----CT--......-----C--------------T---------..................--G---------G-A--GA--GAT--------------------T---------------AG---T--AAG---------------T------ 5827
G.CN.08.GX_2084_08 --............---A-CT--......--G--T------------------------..................-----A------G-A------GAT---C----------------T-------G-------AG---T--AAA---------C------------ 5682
G.CN.16.224GX --............---A-CT--......A-T--C------------------------..................-----A------G-A--C---GAG---T----------------T---------------AG---T--AAA---C-----C------------ 5668
G.ES.14.EUR_0033 --............-----CT--......AG-G-T------------------------..................------------G-A--T---GAT---CT---------------T---------------AG---T--AAGC--------C------------ 5862
G.GW.08.LA57LmNe --............-----CT--......A-T--C------------A-----------..................------------G-A--T---GAT--------------------T---------------AG---T--AAG---------C-----T------ 6463
G.KE.09.DEMG09KE001 --............-----CT--......ATT--C-------C----------------..................------------G-A--T---GAT-----C--------------T---------------AG---T--AAA-------A-C-----T------ 5822
G.NG.12.12NG060409 --............---...G--......A-C--C------------------------..................-----A------G-A--T---GA---TC----------------T---------------AG---T--AAG---------C------------ 5639
H.CD.04.LA19KoSa --............-A----GA-......-----C--------T-----A---------..................--G-----------A-------AG------T-------------------------------G-----AAAG--------C-----T------ 6473
H.CF.02.LA25LeMi A-............-A--T-GT-......-G---T--------T-----A---------..................--G-----------A-------AA--T--------C----------------G---------AC----AA-G--------A-----T------ 6264
J.CD.03.LA26DiAn --............-A-------......-----C------------------------..................--------------A--T----AT-----AT-----------------------------AG---T--AAAG--C---A-C-----T------ 6449
J.CM.04.04CMU11421 --............-AA---G--......--C---A----------------C------..................--------------A--G----AG------T-------------T---------T-----AG---T--AAGT--------C-----T------ 5951
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --............--C---G--......A-C--C------------------------..................--------------A--------A-----------C--------------------------A-----------------C-----T------ 5635
K.CM.96.96CM_MP535 --............--CAA-G--......--C---------------------------..................--------------A--------AC----------C--------------------------G-AG--------------C-----T--C--- 5639
01_AE.CM.11.1156_26 --............-----C---......-----C--------T-----T---------..................--T----------GA--T----A------C--------------------C------C-G--GT----A--G--C-----C-----T------ 5789
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --............-----CT--......A-C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T-----T-----------------------------G---C----G-----A--G--C-----A---------T-- 5750
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --............-----CT--......--C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--C---GAA-----C--------------------C------C-G--G-----A-C---C-----C------------ 5630
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --............-----CT--......A-C--C--------T-----TC--------..................--G----------GA--T---GTT-----C--------------------C------C----G-----A--G--------C------------ 5843
01_AE.MM.14.fKSDU26 --............-----CT--......--C-----------T-----T--------A..................--G-----------A--T----MT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T-- 5624
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --............-----CT--......--C--C--------T------C-------A..................--T----------GA--T---GAT-----C--------------------C----GGC----G-----A-----------C------------ 6380
01_AE.SE.12.070SE --............-A---CT--......--T--C--------------T--------A..................--T----------GA--T---GAT-----C---------------------------C--ACG-----A-----C-----A------------ 5618
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --............-----A---......A-C--C--------T-----T--------A..................--T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C-C--G-----A--G--C-----C------------ 5737
01_AE.TH.11.40436v09_04 --............-----CT--......A-C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T----AG-----C--G--C--------------C-G--G-C----G-----A--G--C-----C------------ 5634
01_AE.TH.90.CM240 --............-----CT--......--C--C--------T-----T---------..................--G----------GA--T---GAT-----C--------------------C--G---C----G-----A--G--C-----C------------ 6008
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --............-A----.........-----T-----------G-----C------..................--------------A--T----AG-----C--------------------------------------A-----------A-----T------ 5810
02_AG.DE.09.701114 --............------.........A--C-GA-----------------------..................--------A----GA--C---GAG-----C--------------------------------GC----A-C-------A-C-----T------ 5654
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --............-A----.........-----T-----------G--T--C------..................-----G-------GA--C----AA-----C--------------------------------------A-----------C-----T------ 6107
02_AG.KR.12.12MHR9 --............-A----.........-----T-----------G-----C------..................--G----------GA--C---GAG-----C-----------------------------------G--A-----------C-----T------ 6102
02_AG.LR.x.POC44951 --............-A----.........A-C--TA----------G-----C------..................-------------GA--C---GAG--A--C-----------C---A--------A-------------A-CT--------C-----T------ 6435
02_AG.NG.12.12NG060304 --............-A---A.........--C--------------G-----C------..................--------------A--C---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T------ 5643
02_AG.NG.x.IBNG --............-A----.........---C-------------G-----C------..................---------------ACG---GAG-----C--------------------------------------A-----------C-----T------ 5967
02_AG.PK.15.PK032 -G......ATAATTT--AA-G-T......---C-G-----------G-----C------..................------------C-A--T----AG-----C--------------------------------------A-C---------C-----T------ 6014
02_AG.SE.14.098GN --............-AA---.........-----T--------T--GA----C-----A..................-------------GA--T---GAA-----CT-------------------------------------A-C---------C-----T------ 5629
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B.FR.83.HXB2 GT............AGTGCTACA......GAAAAATTGTGGGTCACAGTCTATTATGGG..................GTACCTGTGTGGAAGGAAGCAACCACCACTCTATTTTGTGCATCAGATGCTAAAGCATATGATACAGAGGTACATAATGTTTGGGCCACACAT 6440
Vpu __.__.__.__.__*_
Env C__.__.__.__.__S__A__T__.__.__E__K__L__W__V__T__V__Y__Y__G__.__.__.__.__.__.__V__P__V__W__K__E__A__T__T__T__L__F__C__A__S__D__A__K__A__Y__D__T__E__V__H__N__V__W__A__T__H_
02_AG.SN.13.9580 --............-A----.........-----------------G-----C------..................----------------------AG-----C--------------------C-----------------A-----------C-----T------ 5818
03_AB.RU.97.KAL153_2 --............---------......-----T--A-----------T---------..................--------------A---------------------------------------------AG--AG------------------------T-- 5653
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --............-----CT--......A-C--C--------------T---------..................-------------GA--C---GAG-----C-----------------A--------------G-A---A---------A-C-----T------ 5810
05_DF.BE.x.VI1310 --............---------......--C-----T---------------------..................--------A----GA-------AA--T--C--G----------------------G------C-A---------------C-----T------ 5828
06_cpx.AU.96.BFP90 --............-----CT-T......A-G--CA-------T---------------..................--G----C----G-A--T---GAT----T---------------T---------------AG-C-T--TAAG--------C-----A------ 6476
07_BC.CN.98.98CN009 --............------GT-......-G---C------------------------..................--------A-----A--G------------T-------------------------------------------------------T------ 5771
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --............-A--TGGA-......-G---C------------------------..................--------------A-------AA--T--------C-----G--------------------G-----A--G--------C-----T------ 5613
09_cpx.GH.96.96GH2911 --............-A----G--......-----C------------------------..................--------------A--G---GAG-----CT--------------------C-G-----CTC--A---AAA---------------T------ 5651
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --............-A---A-GG......--G--G--------------A---------..................--------------A---A-------T-----------------------------C--CA-AG------C-------A-C-----T------ 5837
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --............-A-------......--C--C------------------------..................-------------GA--T---GAT---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------C-----T------ 5809
12_BF.AR.99.ARMA159 --............-A-------......-----T------------------------..................--------------A-----------T--------C------------------T-------A-GG--------------C-----T--C--- 6441
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --............-----CT--......A-T--C--------------T---------..................--T----------GA--T---GAG-----C-----------------------G------TC------AAA------C--C-----T------ 5850
14_BG.ES.05.X1870 --............G----CT--......A-TG-C------------------------..................--G-----------A-----------------T--C--------------------------------A------------------------ 5913
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --............------G--......-----C------------------------..................--------A-----A--C---T------------------------------------------------C--------G------T------ 5836
16_A2D.KR.97.97KR004 --............-AA------......---G-TC-------------A--C-----A..................-------------GA--T---GAG--T--C--------------------------------------A-C---------------------- 5806
17_BF.AR.99.ARMA038 --............-A-A-AG--......-G--CT------------------------..................--------------A-----------T-T------C-------------------G------G------------------------------ 5650
18_cpx.CU.99.CU76 --............---------......--TC-C--------------A---------..................--G-----------A--T---GTA--------------------T---------T-----AG---T--AAGC--------C-----T------ 5739
19_cpx.CU.99.CU7 --............-----CTTT......--C--C--------------T---------..................--T----------GA--T---GAA-----C-----------------------------------------G--------C-----T------ 5662
20_BG.CU.99.Cu103 --............-----CT--......A-T--T--------T---------------..................------------G-A--C----AT---C----------------T---------------AG---T---AGC--------C-----T------ 5913
21_A2D.KE.99.KER2003 --............------G--......-GC--TC-------------T---------..................--G-----A-------------A---T---------------------------------TCA------AAG------A-C------------ 5641
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --............-----C.........C----T--------------T---------..................--C----------GA--G---GAG-----C--G--C--------------C------------C----A--G--------C-----T------ 5646
23_BG.CU.03.CB118 --............-----CT--......--T--C------------------------..................------------G-A--T---TAT---C----------------G---------------AG---T---AGC--------C-----T------ 5889
24_BG.ES.08.X2456_2 --............-----CT--......--T--C--A---------A-----------..................------------G-A--T---GATG--C-C--------------T---------T-----AG---T---AGC--------C-----T------ 5897
25_cpx.CM.02.1918LE --............-----CT--......--C--------------------------A..................--------------A--T----AG--------G-----------T---------------A-A--T--A-CC------A-C------------ 5654
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --............-A----G--......--C-----A---------------------..................-------------GA--T---GAA-----C-----C-----------------G--------------A--G--------C-----T--T--- 6440
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --............----T-CA-......-G---C--------------A---------..................---T---------GA------GAT-----C---------------------------C----G-----A-CG--------C-----T------ 6436
28_BF.BR.99.BREPM12609 --............-A-------......A-CC---CA---------------------..................--------------A--------------------------------------C---GT-A-A-------C-------A-------------- 5802
29_BF.BR.01.BREPM16704 --............---------......--GC----------------A--C------..................--G-----------A------T-------C---------------------------GT---C-------C---------------------- 5834
31_BC.BR.04.04BR142 A-............-A--TA-GG......-G---C---------C----A---------..................-------------GA--T----AA--T-----------------------------------G-----A--G--------C-----T------ 5929
32_06A6.EE.01.EE0369 --............-A---CT--......A-GG-CC-------------T---------..................--G----C----G-A--T---GAT--T-T-T-------------T------------C--AG---T--AAGG--------C-----T------ 6081
33_01B.ID.07.JKT189_C --............-----CT--......A-C--C--------T-----T---------..................--T----------G---T---GAG-----C--------------------C------C----G-G---A--G--C-----C------------ 5741
34_01B.TH.99.OUR1969P --............-----CT--......--C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C---------T-- 5642
35_AD.AF.07.169H --............------GT-......-----T--------T--T------------..................--------------A------GAG-----CT-------------------------------G-----A--G--------C-----T------ 5646
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --............-----CT--......--CTTG--------T-----T---------..................--T----------GA--T----AT-----CT-------------------C-----------------A--G--------C-----T------ 5655
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --............-----A-AC......A-CCTC--------------T--C------..................--T-----------A--T---GAT-----C----------------------C--------T-C----A--G--------C-----T---TTG 5637
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --............-A----.........-----G------------------------..................--------------A-----------------------------------------------G------------------------------ 5866
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --............------G--......--C--T------------------------..................--------------A--------T--T--------C--------------------------A-GG--------------C-----T------ 5923
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --............-A---C--G......A-C--T-G----------------------..................--------------A-----------------------------------------------C------------------------------ 5949
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --............------G--......--C--CC-------------T---------..................--G--G--A-------------AA-----------------------G----G-T-----A-A-A-----C-------A-C-----T------ 5668
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --............---------......--------------------T---------..................--------------A---R---R-------T------------------------S------C---------------R-------------- 5984
43_02G.SA.03.J11223 --............-----CT--......A-T--C------------------------..................-----A------G-A--T---RAY---C----------------TA--------------AG---T--AAA---------Y------------ 5971
44_BF.CL.00.CH80 --............-A-------......------------------------------..................--------------A------------------------------------------------------------------------------ 5888
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --............------G--......--T--C-----------------C------..................--------------A--C--CCAG-----C-----------------------------------T--AAAG--------C-----T------ 6429
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --............---A--.........------C----------G------------..................-------------GA-----------T--------C--------------------------C-A-----C---------C-----T------ 5873
47_BF.ES.08.P1942 --............-A----GA-AAGTCT-----G------------------------..................--------------A--------------------------------------G----------------C---------------------- 5884
48_01B.MY.07.07MYKT021 --............-----CT--......--T--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T---GAA---G-C--------------------C------C-A-TGGA---A--G--C-----C------------ 5645
49_cpx.GM.03.N26677 --............----G-G--......-G---C------------------------..................--------------A-------AG------T-------------T---------------AGC-AG--A-CC--------C-----T------ 5864
50_A1D.GB.10.12792 --............----TAG--......---C-G--A-----------T---------..................--------------A-----------T--------------------------GT-----A-AG------CT------A-C-----T------ 5843
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --............-A-...G--......-----------------------------A..................--------------A--------T-----------------C----------G---------------------------------------- 5640
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --............-----CT--......-----C--------T-----T---------..................--T-----------A--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A-CG--C-----C------------ 5754
53_01B.MY.11.11FIR164 --............-----CT--......--C-----------T-----T---------..................--T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------Y------C----G-----A-----C---A-C------------ 5777
54_01B.MY.09.09MYSB023 --............-----CT--......A-C--T--------T-----G---------..................--C----------GA--T---GAG-----C--C-----------------C-----GC----G-----AA-G--C---A-C------------ 5842
55_01B.CN.10.HNCS102056 --............---A-CT--......--C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T---GAG-----------------T--------C------C---TG-----AA-G--C------------------ 5750
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --............---A-CT--......ACT--T-----------G------------..................--------A-----A--T---GAG-----C--------C-------------G---------------------------C------------ 5797
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --............-A--TGGG-......-G---C--------------G---------..................-------------GA-------AA--T-----------------------G-----------G---------------A-C-----T------ 5623
58_01B.MY.09.09MYPR37 --............------TT-......--T--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T---GAT-----C-----------------C---------------GA---------------C------------ 5785
59_01B.CN.09.09LNA423 --............---A--G--......---C----------------A---------..................-------------GA-------A-------T----C--------------------------G------AA---------C------------ 5627
60_BC.IT.11.BAV499 A-............-A-------......------------------------------..................-------------GA-------AA--T------------------T----------------------A-----------C-----T-----C 6400
61_BC.CN.10.JL100010 --............-A--GGGG-......A--GGC--------------A---------..................--------A----GA--T----AA--T--------C--------------------------G-----A--G--------C-----T------ 5860
62_BC.CN.10.YNFL13 --............------G--......-----C--------------T---------..................--------A-----A-------G---------G--------C--------------------------------------C-----T------ 5762
63_02A.RU.10.10RU6637 --............-AG---G--......-----C--------------A--C------..................-----A--------A--T----AG-----CT----------------A--------CC----C-----AA-G------A-C-----T------ 5987
64_BC.CN.09.YNFL31 --............-A--TGGG-......-G---C-----------G------------..................--G-----------A--T----AA--T--------C---------------------C--A-G-----A--G--------C-----T------ 5793
65_cpx.CN.10.YNFL01 --............---A-CT--......--C--C--------T-----T--C-----A..................--T-----------A--T----GT-----C-----------------G--------------------------------C-----T------ 5804
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --............-----CT--......--C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C-----T------ 5783
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --............--A--CTT-GAC...A-C--C--------T---A-T---------..................--T----------GA--T---GAA-----C--------------------C-G----C----G-----A--G--C-----C------------ 5777
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--............-----CT--......--C--C--------T---------------..................-------------GA--C----AA-----CT--------------------------C-G--GG----A-CG--C---A-C------------ 5800
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --............-A-A--G--......--T--C------------------------..................-------------RA-------G---------------------R----------------MK-R---------------------------- 5892
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --............-----C---......-----C------------------------..................--------------A--------T---------------------------------------G------C---------------------- 5943
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --............---------......--C--G------------------------..................--------------A---------------------------------------------A-------------------------------- 5944
73_BG.DE.01.9196_01 --............-A----GT-......---C--C----------------------A..................--------A-----A---A---------------------------------G---------------------------------------- 5963
74_01B.MY.10.10MYPR268 --............-----CT--......A-C--C--------------T---------..................--T--G-------GA--T---GAT-----C--------------------C------C----G-----A--G--C-----C------------ 5737
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --............-----CT--......--C-----------T-----T---------..................--T-----------A--T---GTT-----C--------------------C------C-CAT------A--G--C--------------GT-- 5675
78_cpx.CN.13.YNTC19 --............-AG--CT--......--C--C--------T-----T---------..................--T-----------A--T---GAT-----C--C-----------------C------C--TCA-----A--G--C-----C------------ 5624
79_0107.CN.15.SX15DT013 --............-----CT--......-----C--------T-----T--C-----A..................--T-----------A--T---GAG-----C--------------------C------C----G--------G--C-----C--------CT-- 5817
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --............-----CT--......--C--C--------T-----T---------..................--T----------GA--T-T--AA-----C-----------------------G--------G-A---A--G--------C-----T------ 5596
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --............-----CCT-......--R--C--------T-----T--------A..................--T----------GA--T----AT-----CT-------------------C------C--AG------A-G---C-----C------------ 5615
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --............----T-GG-......-G---C--A---------------------..................--------A----GA--G----AAG--C--T----C--------------------------------------------------T------ 5772
86_BC.CN.13.15YNHS18 --............-A--TGGG-......-G---C-----------T------------..................--G-----------A-------AA--T--G-----C-----G-----C--------------C-----A--G--------C-----T------ 5575
87_cpx.CN.12.DH32 A-............-A--TGGG-......---G-C--------------T---------..................--------------A------GA---------------------------------------G-G---A--G--------C------------ 5787
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --............-A--GGGG-......-G----------------------------..................-------------GA-------AA--T--------C--------------------------G-A---A--G--------C-----T------ 5632
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --............--G---G--......---G-T------------------------..................--------------A--C---GT----------------------------------GT---A------AA---------------------- 5824
O.CM.96.LA51YBF35 --............TTGAG-TGT......A-C-TGC---AT-C---------C-C----..................--------A---G-A--T---G-AC-AGTA-----C-----C-----------CATGACAAGC--T---AAG------A-------AT----A 6510
O.CM.96.LA52YBF39 --............TTGAGCT-T......AGCC-GC---AT-CA---------GC----..................--G-----A---G-A--T----G-C-A-TAT----C-----T--T--------CTT-ACAAGC--T---AAG--C-----------AT----A 6497
O.CM.99.99CMU4122 --............TTGAGCTAT......--CC-GC---AT-CA----------C----..................--------A---G-A--G----AAC-A--RT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---AAG------A-------AT----A 5927
O.CM.x.pCMO2_3 --............TTGAGCCAT......--CC-GC---AT-CA-------T-GC----..................--------A---G-A--T---G--C-AGTAT----C-----T-------T---CCT-ACAAGC--T---CAG------A-------AT----A 6497
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --............TTGAGCT-T......A--CCGC---AT-CA---------GC----..................--G-----A---G-A--T----TAC-AGTAT----C-----T-----------TCT-ACAAGC--T---CGG------A-------AT----C 5919
O.FR.06.RBF206 --............TTGAACT-T......A-----C---AT-CT----------C----..................--------A---G-A--T---GAAC-AGTAT-----------------A----TATGACAAGCCA---ACA-------A-------A-----A 6508
O.GA.10.10Gab1190 --............TTGAGCTGT......A----G-CA-AT-CA---------GC----..................--G-----A---G-A--T----AGG-A-TAT----------T-------T---CCT-ACAAG---T---AAG------A-------AT----A 5677
O.GA.11.11Gab6352 --............TTGAGCT-TAAC...C--C-GC---AT-CA---------GC---A..................--G-----A---G-A--T----G-C-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAG-C-T---AAG--C----AA-----AG----A 5662
O.SN.99.99SE_MP1300 --............TTGAGCCAT......A-CC--CAC-AT-CA---------GC----..................--------A---G-A--G------C-AGTA-----C-----T-------T---CTT-ACGAGC--T---CAG------A-------AT----A 6498
O.US.10.LTNP --............TTGA-CT-T......A--C--C---AT-CA---A-----GC----..................--G-----A---G-A--T---G-AC-AGTAT----------T-----------CCT-ACAAGCCAG--ACAG--------------AG----A 6402
N.CM.15.S4858 ...........GTAGT--GGT-T......A-CC--CAT-----A-----G--C------..................-----A--A----GA--C---GAG--AGT---T--C--C--C--------------CC--AG---------C--C--CA-C-----------A 5935
N.FR.11.N1_FR_2011 ...........GTA-T--GGT-T......---C---AT-----A-----G--C------..................-----A--A-----A--C---GAG--A-T---T--C--C--T---K----------CC--AG--------CC--C--CA-C-----------A 5812
P.CM.06.U14788 T-AATGCTATTAGCTA-A---GT......-G--C-CGT-AT--T--T--A---------..................--T--A--T----GA--T--T-AA-TT--CT----C------G-------ATCGCT-AC-AGC-RW---CAG------A----------C--G 5926
P.FR.09.RBF168 T-AATGCTATTAGCT------GT......-G--T-CAC-AT--T--T--A---------..................--T--A--T----GAA-T--TGAAGTT--CT-G---------G-------ATCGCT-AC-AGC-A----CAG------A----------C--G 6490
CPZ.TZ.06.TAN5 -G............-T--GATTT......AGTC---AT-AT-CT-------T------T..................-----CA-T-----A--T--T-AGC-AT-CT-G--------C--T------G-T-TCAC-AG--GG--T-AG--C--CA-A-----A------ 6529
CPZ.US.85.US_Marilyn .............................TCT-GC--A----CT-----A---------..................--------A----GA--T-T-GAG--A--CT----C-----C--T-----A--G-----CA-GCAG----CC--C--CA-------------G 6511
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --............TCGAGCT-T......AGGCC-C---AY-CA---------------..................--C-----A----GA--T---CAA--T--AT----C------G-------A---ATGGCAAGCT-----A-G--------A-----K-----A 5915
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T-AATACTGGAAGCTA--T--TG......-GT-C-CGT-AT-----T--A--------A..................--G--A-------G------C-AA--T--AT----C------G-------A--CCT-GC-AGC-A----CAG------A----------T--A 5806
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B.FR.83.HXB2 GCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC.CCACTCTGTGTTA 6606
Env _A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T_#_P__L__C__V__
A1.CD.02.LA01AlPr -----------------T---------------A--AA----...--T-----A------G-G-----T------------CC---------G---------ACA---------G--C--------------T--------------C-G------.--T---------- 6611
A1.CM.08.886_24 --------G------------G-----------A--AAT---...-A------------GG--------------------AG-------------------ACA---------------------------------------------------.--T-----C---- 6083
A1.ES.15.100_117 ---------------------------------A--CC----...-A----------------------------------A----------G--R------ACA--------------------------------A--------G--G------.--T---------- 6077
A1.KE.11.DEMA111KE002 --T------------------------------A---AT---...-A-------------G-C------------------A----------G---------ACA-----------CC-----------G-------A-----------------T.--T---------- 5980
A1.PK.15.PK034 -----------------------T---------A---AC--A...AA---------------G---G--------------A----------G---------ACA--------T--CA-------C-----T------------------------.--T-----C--C- 6206
A1.RW.11.DEMA111RW002 --------------------------------G---TAT--A...-A-------------G-G--C---------------A----------G--A------ACA------------C-------C------T--------------C-G------.--T-----C---- 5963
A1.SE.13.078SE -----------------------------G---C---AT---...-A-------------G-G------------------A----------G---------ACA----------ACC-------------------------------G------.--T---------- 5820
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------------------------------A--CAT---...-A------A------G-A------------------A-T--------G---------ACA-----T------C-------C----------------------GG-----T.--T---------- 5961
A2.CM.01.01CM_1445MV --------------T----------------------ACC--...AA------A---------------------------A----------G--A--------A----------A-C------------------T-------------C-----.--T-----C--C- 5808
A3.SN.01.DDI579 --------------------------------GT---AT---...-A-------------G-G------------------A-------G--G---------ACA--C---------C-------C------T--------------C-G------.--T-----C---- 5813
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------T-------------------TC---A-G-AT--A...-AT------------G-G------------------A-T--------G-----T-----T---------C--C---------GC---T--C-----C--------------.--T-----C---- 6605
A6.BY.13.PV85 --A-----------------TG-----A----GA--A-T---...-A--------------C----G---------------G------G-----A-----AACA--------T---C-C-----C------------------------------.--T---------- 6066
A6.IT.02.60000 --------------------TG-----------A--A-G---...-AC------------G-A------------------A-------------A-----AACA------------C-------C-----------------------G------.--T-----C---- 6611
A6.RU.11.11RU6950 --------------------TG-----------A--A-G---...-A-------------------G--------------A-------------A-----AACA------------C-C-----C-----T---------------C-G------.--T-----C---- 6130
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----------------T--T------------A--TCT---...-A-------------G----------------------T-----------A-----AACA------------C-C------G--------------------C-G------.--T---------- 6627
B.AR.14.DEMB14AR003 --------------------T-G-------------AA----...-A-------------G-C---G--------------A--------------------A--------------C--------G----------------------G------.-----T------- 6604
B.BR.10.10BR_MG035 --------G--A--------T---------------------...-A----------------------------------A----------T----------------------A----------------------------------------.------------- 6098
B.CU.14.14CU005 ---------------------------------------A--...-G-------------T-------------------------------G----------------------------------G----T---------------T---C---.-----------C- 5814
B.DE.13.366396 --------------------TG--------------A--G--...-A-------------------G----------------T------------------A-----------------------G-----------------------------.------------- 5816
B.DE.13.947915 ------------------------------------AAG---...-A---------------------------------------------C--------------------TG----------------T------------------------.------------- 5825
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------------------G---T-----GT---A---A...---------------G--------------------A----------T---------------------------------------T-----------------------.------------- 6571
B.ES.15.100600 --------G-------------G----------A---A----...-A---------------C--------------------T--------G--A-----G-------------A---G--------------------------------G--T.------------- 6025
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------------G------------...-G-------------G--------------------A-------------A-----------------------------C-------------T----------C-----.-----------C- 5839
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------------------------------CGG--A...-A---------------C-----T--A---G-----A----------------------A---G----------------A------T----A--------G---------.------------- 5998
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------------------G-T---A----G--------A...-A---------------------TG-A--------------------G----------------------A----------------------------------------.------------- 6628
B.RU.11.11RU21n --------------G-------G----------A--CC----...AAG------------------------G--------A----------C-------------------------------------------------------GG------.------------- 6164
B.SE.15.102SE --------------------------------GA---C-C--...-A------A--------C-----T------------CC---------------------A---G------A------------------C-CA------------------.-----------C- 5819
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------------------------------A---A----...-A-------------------G----------C---A----------C--------------------T-----------------------A------------------.---G--------- 5921
B.US.16.2609 --------G-------------G----------A--AA-A--...-A-------------C--------------------TC------------A-----------------------------------T------------------C-----.------------- 5894
C.BR.11.DEMC11BR035 ----------------------GT---------A----T---...-A------A--------------T------G-------------G--T---------C----------------------------------------------G--G---.------------- 6029
C.CN.10.YNFL19 --A------------------------------A-G--T---...-A------A-----------------------------------GA-T-----------A---G----------------------------------------G--G---.-----------C- 5958
C.DE.10.622166 -----------------------T---------T-GT-G---...-A------A------T----------------------------G--T---------------G-------C--------------T-----------------G--G---.-----T-----C- 5816
C.ES.15.100_118 --T--------------A-----T---------T--AA----...-A------A---------------------G-----A-------G--T--A------C-------------------------G--------------------G--G---.------------- 6067
C.ET.08.ET104 ----------------------G------G---C----T---...-A------A--------------T-------------G------G--G---------C----------T-----------------------------------G--G---.--G---------- 5827
C.IN.15.NIRT008 ---------------------------------A--CAT---...-A------A--------C--------------------------GA-T---------------G----------------------------------------G--G---.-----------C- 5786
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------------------------------A--AA----...-A------A--------------T--------------T-----G--T-----------------------------------------------------G--G--G---.-----T-----C- 6591
C.NG.10.10NG020523 --------G-----------T------------A----T---...-G------A---------------------G-------------G--T--------------------------------C--G--------------------G--G---.-----------C- 5803
C.NP.11.11NP016 ----------------------GA---------A-G--T---...-G------A----------------------C----T-T-----G--G--------G--A---G----------------------------------------G--G---.-----------C- 5774
C.PK.14.DEMC14PK009 ---------------------G-----------A----CC--...-G------A-----------------------------------G--T-----------A---G-G--T-----------C-----T-----A--------------G---.-----------C- 6029
C.SE.15.100ET ---------------------------------A-GC-C--A...-A----A-A--------------T------------A-------G--G---------C-----G-------CA-G-----------------A-----------GA-G---.------------- 5826
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------------------G---A-GAGG--A...-A------A-----------------------------------G--T--------------------------------------------------------G--G---.-----------C- 6608
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ----------------------G------------GT-T---...AA------A-----------------------------------G--T----------------------A-------------TT-------------------A-G---.-----------C- 5932
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----------------------T---------A-GA-T---...-C------A--------------T--------------------G--T--------------------------------------------------------G--G---.-----------C- 5985
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------------------------A--TGG--A...-A------A-----------------------------------G--T------A--------------------------G----------------------G--G---.-----------C- 5973
D.BR.10.10BR_RJ095 --------G------------------------A-G-A-C-A...-A--------------GC-----T------------A----------C--------G--------------C--------------------A--------T---------.-----A-----C- 6056
D.CD.03.LA17MuBo --------T-----G-----T--T---------A--AA-C-A...-A------C--------C------------------A-------G------------------------------------G----------A------------------.-----------C- 6630
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------G-------GT--C------A--A-----...-A------C------CC---------------------------G-----------------------------------------------A------------------.-----------C- 5980
D.CY.06.CY163 --------------G--------T--C------A--------GGG-A------C--------C---G----------------------G------------------------------------G----------A------------------.-----------C- 5816
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------A------------------------C----A...-A------T---------------------------A-------G-----------------------------------C-----------A-----------G------.-----------C- 5951
D.SE.12.077UG --------G--A-----T-TT--T---------A-G-A-C--...T-------T--------C------------------A-------G--G--C------A-------------------------C--------A-----------G---T--.--C--------AC 5816
D.TZ.04.CO6405V4 --------C--T--G----------------------A-C--...-----------------C--------------------T-----G--C--A-----------C------------------G----------A------------------.-----------C- 5816
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------A---------------------A--TAC--A...-A------C--------C------------------A-------G-----------------------T-----------------------A--------T--GC-----.---T-A-----C- 5940
D.UG.11.DEMD11UG003 --A--------A---------------------A--CATC-A...-A------C--------C------------------A----------G--------------------------------------T-----A------------------.-----------C- 5954
D.YE.02.02YE516 --------------G--------T--C------A---AGC--...AA------C--------C--------------------------G--G------------------------C-------------------A------------------.--G--------C- 5816
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------------------G---A--T-GC--...AA------A--------------T------C-----A-------------A------ACA---------------------------------------------------.------------- 5824
F1.AR.02.ARE933 -----------------T---G-T----G---------CC-N...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------.--------C-N-- 5906
F1.BR.11.DEMF111BR037 -----------------T----GT---------C---ATC--...--------A------G-------T------------AG---------T--A-------CA---------------------------T-------------G---------.------------- 6113
F1.CY.08.CY222 -----C-----------------------G---A--CATC-A...-A----A-A------G-------T------------A----------G--A--------A--------T------------------------------------------.--------C---- 5802
F1.ES.11.VA0053_nfl ---------------A-T-----T------------T-TC-A...-A------A--------G------------------A-------------A--------A--------------------------------A-----------G------.------------- 6027
F1.FR.04.LA22LeRe -----------------------T-------------ATC--...AC------AG-----------G-T------------A-------------A------ACA--------------------------T--------------G--G------.------------- 6492
F1.RO.03.LA20DuCl -----------------------T-----G---A--AG----...AA------A------------G-T------------A-------------A--------A------------C-------------------------------G------.------------- 6651
F1.RU.08.D88_845 ------------------------------------T-TC--...-A------A------G-----G-T--------C---AG---------------------A---------------------------T----------------G------.-----T------- 6071
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------T---------------------T----TC--...-A------A--------------------------------------T------A----A-------C---------------------------------G--GC-----.------------- 5951
F2.CM.11.DEURF11CM026 --------G--T---------------------A-GAGGC--...A-------A-----------------------C---AG---------C-----------A------G----C--------------------------------GA-----.------------- 5925
G.CD.03.LA23LiEd --------------------------------GA--ACTC--...-A------A--------------T------------A-------------------G------------------------G-------------T--------GC-----.--T--T------- 6624
G.CM.08.789_10 --------G-----------------------GA--A-TC--...-A------A--------------T------------A----------T---------------------------------G----T-----------------GC-----.--T---------- 6069
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------------------G----------GC--T-TC--...-A------A--------------TGCA---------A------------------------------C-------------G----------------------GC-----.--T--T---A--- 5993
G.CN.08.GX_2084_08 ---------------------------------A--AAGA--...-AC-----A------CC-------------------A--------------------------------------------G-G--------------------GC-----.--T---------- 5848
G.CN.16.224GX --------G------------------------A---AGC--...-A------A------CC-------------------AG----------------A--------------------------G----------------------GC-----.--T--------C- 5834
G.ES.14.EUR_0033 ---------------------------------A--CCTC--...-A------A---------------------------A--------------------------------------------G----------A-----------GC-----.--T---------- 6028
G.GW.08.LA57LmNe --------------G-----------------GA--ACTC--...-A------A---------------------------A--------------------------------------------G----------------------GC-----.--T---------- 6629
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------------T--------T-----GT--CCCC-A...AC------A---------------------------A-T------------------------------------------G----------------------GC-----.--T------A--- 5988
G.NG.12.12NG060409 --------------------------------GA-GCCTC--...-A------A-------C-------------------A----------------------A--C------------------G----------------------GC-----.--T---------- 5805
H.CD.04.LA19KoSa --------G-------------G---------GA--CGCC--...-AC-----A--------------T------G-------T--------C--A--------------------------------G---T----------------G------.------------- 6639
H.CF.02.LA25LeMi --------------------------------GA-G--CC--...-A------A-----G--------T--------------------------A-------CA-----------------------G---T-------C--------G--G---.------------- 6430
J.CD.03.LA26DiAn --T------------------------------A---A----...AA------A------G-A-------------------G---------------------A------------G--------G-----T----------------GA-G---.--T--------C- 6615
J.CM.04.04CMU11421 --T--------------T--A-----------GA-GA-TA-A...-C------A--------------------------------------T-----------A------------G--------G----TT----------------GA-G---.--T--------C- 6117
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --------------G-----------------------T---...-A------A---------------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A-----------G------.--T--------C- 5801
K.CM.96.96CM_MP535 --------------G----------------------AGA--...-A------A--------C------------------A----------G---------ACA---------------------G----------A--T------G-G------.--T--------C- 5805
01_AE.CM.11.1156_26 ---------------------------------ACTCACA--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G-----------------G----T-----------------G-----T.--T-----C---- 5955
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --T--------------T---------------A-GACCC--...-A------A---------------------------A----------T--------G------G----------------C-----T-----------------G-----T.--T-----C---- 5916
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T------------------------------A--TAC---...-A------A---------------------------CC-----C---G--------A------G----------------------T-----------------G-----T.--T--------C- 5796
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------T--------T------------A--CACC--...-A------A-----G----A----------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T---------- 6009
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---------------------------------A-GT-CC--...-A------A------G-------T-----------------------T--------G------G--------Y-------------TA----------Y--G--G-----Y.--T-----Y---- 5790
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----------T--------T------------A--CACC--...-A------A-----G-----------A---G-----A-A--------G--------G--A---G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C---- 6546
01_AE.SE.12.070SE ----------------------------G----A--CACC--...-A------A------T--------------------A-A--------G--------A------G-------C--------------T---C-------------G-----T.--T---------- 5784
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---------------------------------A-GCACC--...AA------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------------T.--T-----C---- 5903
01_AE.TH.11.40436v09_04 --A------------------------------A--TACC--...-A------A------------G--------------A----------G--A-----G------G----------------------T-----------------G--G--T.--T---------- 5800
01_AE.TH.90.CM240 ---------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C---- 6174
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------------T------------A---AT---...AA------A--------C-----------------------------G--A--------A--------T---C-------C---------------------C-G------.--T---------- 5976
02_AG.DE.09.701114 --------------------T--------C---AC-CAT---...-A------A-------TG-----T------------A----------G-----------A--------T---C-------C-----------------------G------.--T--------C- 5820
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------------T--T------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T-A-C-------C-----T-----------------G------.--T--------C- 6273
02_AG.KR.12.12MHR9 -----------------T--T------------A--CAGC--...-A------A------G--------------------A-T-------------------TA--------T---C-------C-----------A-----------G------.--T-----C---- 6268
02_AG.LR.x.POC44951 --------------------T---------------C-T---...-A------A---------------------------A----------T-----------A--------T---C-------C------------------------------.--T-----C---- 6601
02_AG.NG.12.12NG060304 --------------------T------------A-GCGT---...-C------A-------G-------------------A-------------A--------A--------T---C-------C-----------------------G------.--T---------- 5809
02_AG.NG.x.IBNG --------------------T------------A--CAT---...-A------A--------G------------------A----------------------A--------T---C-------C-----------------------G------.--T-----C---- 6133
02_AG.PK.15.PK032 --T-----------------T------------A-GCAT---...-A------A--------------------------------------C-----------A--------T---C-------C---------------------C-G------.--T---------- 6180
02_AG.SE.14.098GN -----------------T--T-G----------A--CAT---...-A---C--A--------------T-----------CA----------------------A--------T---C-------C-----T--------------G--G------.--T--TG----C- 5795
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B.FR.83.HXB2 GCCTGTGTACCCACAGACCCCAACCCACAAGAAGTAGTATTG...GTAAATGTGACAGAAAATTTTAACATGTGGAAAAATGACATGGTAGAACAGATGCATGAGGATATAATCAGTTTATGGGATCAAAGCCTAAAGCCATGTGTAAAATTAACC.CCACTCTGTGTTA 6606
Env _A__C__V__P__T__D__P__N__P__Q__E__V__V__L__.__V__N__V__T__E__N__F__N__M__W__K__N__D__M__V__E__Q__M__H__E__D__I__I__S__L__W__D__Q__S__L__K__P__C__V__K__L__T_#_P__L__C__V__
02_AG.SN.13.9580 --------------------T------------A---A---A...AA------A------T--------------------A----------G--A-----G--A--------T---C-------C---G-----------------CCG------.--T---------- 5984
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------G-------G----------A--CC----...AA-------------------------G--------A-------------------------------------------------------------------G------.------------- 5819
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------------------------------------CTC--...A-------A-----G--C------------------------------------------------------------A--G--G-------A-------C---GC-----.T-T---------- 5976
05_DF.BE.x.VI1310 --T-----------------------------------TC--...-G------A--------------T--------------------------A------ACA--------T------------------T----------------G------.------------- 5994
06_cpx.AU.96.BFP90 --T------------------------------A--TCTC--...AA------A--------------T------------A----------C---------------------------------G----T-----------------GC-----.--T-----C---- 6642
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------------------A-GT-T---...-A------A-----------------------------A------A-T-----------A---G----------------------------------------G--G---.-----------C- 5937
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ----------------------G----------A----TA--...-A------A-----------------------T-----T-----GA-T---------------G---C------------------------------------G--G---.-----------C- 5779
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------G-----G------------------A---GTC--...-A------A---------------------------A----------G---------A-A--C---------C--------------T----------------G------.--T-----C--C- 5817
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -----C-----T----------------G----A----T---...-A------A--------------T-------------G------G--T------------------------------------G-------A------A-----------.-----------C- 6003
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------------------GA--CATC--...-A------A---------------------G-----A-------------A------------------------------G----------A------A----G------.--T---------- 5975
12_BF.AR.99.ARMA159 -----------------T--A--T--------------TC--...-A------A------------G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------------G--G------.------------- 6607
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------------------A--AAT--A...-GC--------------C------------G----CA-T--------G---------ACA--------T---A------------------------------GT------.--T-----C---- 6016
14_BG.ES.05.X1870 ------------------------------------AAC---...-----------------C------------G-----A----------C--------G-----------------------------------A------------C-----.------------- 6079
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------G-------G-----------A-A-----...-G---------------C------------G-------T-----------------G--A------------C--------------------------------------.------------- 6002
16_A2D.KR.97.97KR004 ---------------------------------A--AACC--...-A------A----------------------------G---------------------A------------C--------------------------------------.--T--------C- 5972
17_BF.AR.99.ARMA038 -----------------T-----T---------A-GCCGC--...-A------A------------G-T--------C---A-------------A------ACA---G-------------------------------------G---------.------------- 5816
18_cpx.CU.99.CU76 ---------------------G-----------A--ACTC--...-G------A--------------T------------A----------------------A--C------------------G----------A-----------GC-----.--T---------- 5905
19_cpx.CU.99.CU7 ----------------------G----------A--AAT---...-A-------------G-G------------------A-------------A-------CA------------C-------C-----------------------G------.--T-----C---- 5828
20_BG.CU.99.Cu103 --A--------T--------------------GA--CCTC--...-A------A---------------------------A-----------------A-------C-----T------------G----T-----------------GC-----.--T---------- 6079
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------G------------------A-G-A-C--...-G---------------C------------------A-------G-----------------------------------------------A------------------.-----------C- 5807
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --------------------T-G----------A---AG---...-CC-----A---------------------------A-A--------G--------G-----------T-----------------------------------G-----T.--T-----C---- 5812
23_BG.CU.03.CB118 --A--------T--------------------GA--CCTC--...RA------A---------------------------C-------------------------C-----T------------G----T-----------------GC-----.--T---------- 6055
24_BG.ES.08.X2456_2 --------G-----------------------GA--TCTC--...CA------A---------------------------A----------G--------------C-----T------------G----T-----A-----------GC-----.--T---------- 6063
25_cpx.CM.02.1918LE ---------------------------------A---ATA-A...-A------A-----------------------------T------------------------------------------G----------A---------C-GC-----.--T--T------- 5820
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --------------------------------GA-GAACC--...ACT-----A------T--------------------A----------G----------CA-----------C---------------T----------------G------.--T--------C- 6606
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --------------------------------GA--C-T---...-AC-----A----------------------G----A------C-------------------------------------G----T----------------GG------.---T-T------- 6602
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------T-T------G------------...AA------C---------------------------A-------------A------------------------------G-G---A-----------------------.------------- 5968
29_BF.BR.01.BREPM16704 -----------------------------G---T--------...-A------------------------------------------------A------------------------------G-----------------------------.------------- 6000
31_BC.BR.04.04BR142 -----------------T-----T---------A----T---...CA------A---------------------G-------------G--T---------C----------------------------------------------G--G---.------------- 6095
32_06A6.EE.01.EE0369 --T------------------------------A--CAT---...AA------A-T-------------------------C------------------------------AA------------G----------------------GC-----.--T---------- 6247
33_01B.ID.07.JKT189_C ---------------------------------A-GTACA--...-A------A---------------------------A-A----C---T--------G------G----------------------T---C-------------G------.--T---------- 5907
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------------------------------A--CACC-A...-A------A--------------------------CA----------G--------G------G-G--------------------T-----------------G-----T.--T-----C---- 5808
35_AD.AF.07.169H ----------------------------G----A--CAT---...CA-------------G-G-----------------CA-A--------G-----------A------------C-------C-----------------------G------.--T--T--C---- 5812
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --------------------T------------A---AT---...--C-----A-----G---------------------A----------G--------G-----------T-----------------------------------G------.--T-----C--A- 5821
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C-TG..---------------.-------GA--A--AATG--...-GT---------A--G--------------------A-------------------GATA------------C------GA-C--AGT------------A---G------C--T-----C--C- 5801
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -----------------T-----T--------G---T-TC--...AA------A------G-A---G-T------------A-------------A------ACA-----------------------------------C-----G--G------.------------- 6032
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----------------------G------C----A-T-TC--...-A------A--------------T------------A----------G--A--------C--------------------------------------------G------.------------- 6089
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------T---------------------...-G----------------------------------A----------------------------------------------------------------G--G------.-----T------- 6115
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----------T--G------------------A---A----...-G---------------C------------G-------------G--C--------------------------------------------A-----------------T.-----------C- 5834
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --------R-----------T---------------------...------------------------------------A-------------A--------------------------------------------------G--G------.------------- 6150
43_02G.SA.03.J11223 ---------------------------------A-GACTC--...-A------A------CC---C---------------A----------------------T---------------------G----T----------------TGC-----.--T---------- 6137
44_BF.CL.00.CH80 -----------------T-----T---------A---ATC--...CC------A--------------T------------A-------------A------ACA---G--G-------------------------A--------G--G------.------------- 6054
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---------------------------------A---AT---...--C-----A-------GG------------------A----------G---------ACA------------C-------C------T--------------C-G------.--T--------C- 6595
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -----------------T-----T---------A----TA--...-G------A--------C---G-T------------CC------------A------ACA------------C--------------T----------------G------.------------- 6039
47_BF.ES.08.P1942 ---------------------------------A-GT-----...AA---------------------------------CA----------T-----------A--------T-----------------------------------------A.-----T------- 6050
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---------------------------------A--CACC--...-A------A---------------------------AG---------G--------G--A---G----------------------TT----------------G------.--T-----C---- 5811
49_cpx.GM.03.N26677 --T-----------------AC------G-------AA-C--...-A------A--------------TG-A-----------T--------G--------------------T---G--------G-----T-----------------------.--T---------- 6030
50_A1D.GB.10.12792 -----------A-----T---------------A---ATC-A...-A------C--------C--C-----------------------G---------------------------C-------C------------------------------.--T-----C---- 6009
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---------------------------------T--CCCC-A...-A------A---------------------------T------C------------G------G----------------------T-----------------GC----T.--T-----C---- 5806
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---------------------------------A--CACC--...-A------A--------C------------------A-A----C---G--------G------G----------------------T-----------------GC----T.--T---------- 5920
53_01B.MY.11.11FIR164 ---------------------------------A--CACC--...-A------A------------R-T------------A-A----C---G--A-----A------G-----GA---------------T--T--------------G------.--T---------- 5943
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---------------------------------A--C-CC--...-A------A---------------------------A-A----C---C--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C---- 6008
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----------------T--------G------A--TATC--...-A------A--------------G...---------A----------T---------------G----------------G-----T-----------------G-----T.--T-----C---- 5913
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------A----------GT--------G---AA-C--...-A----------------------------------A----------G-----------A--------T---C-T------------------------------------.-----------C- 5963
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------------------------G----A--TGG---...AA---G--A-----------------------------------G--T--------G------G--G------------------------------------GGA-G---.-AT--------C- 5789
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------------------G-----G----------A--...-A---------------C------------------A----------------------A---------------------G----T-----------------G-----T.--T---------- 5951
59_01B.CN.09.09LNA423 --------------------T---------------------...-C----------------------------G-------T-----G-----------G--------------------------G------------------G--------.------------- 5793
60_BC.IT.11.BAV499 --A--------------------T---------C-GC-T---...-A------A--T-----------T------G-------------G--T---------C-----G----------------------------A-----------G--G---.------------- 6566
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------------------A--A-T---...-A------A-----------------------------------GA-T--------G------G----T-----------------------------------G--G---.-----------C- 6026
62_BC.CN.10.YNFL13 ----------------------G----------C-GT-T---...-A------A--------------T--------------------GA-G--A------------G----------------G-----------A-----------G--G---.-----------C- 5928
63_02A.RU.10.10RU6637 --------------------T------------AC-CAT---...-C------A--------C------------------A-T--------G-----------A--------T---C-G-----C-----------------------G------.--T---------- 6153
64_BC.CN.09.YNFL31 ---------------------------------A-G--T---...-A------A--------C-------------G------------G--T---------------G--------A-------------------A--------------G---.-----------C- 5959
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------------------------G----A--AAT---...-A------A-----------------------------------GA-T--------A--A---G----T---------------G-------------------G--G---.-----------C- 5970
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --------------------------R------A--CCC---...--G-----A---------------------------AG-----C---G--A-----G--A---G----------------------T---MM------------R-----G.--T--T--C---- 5949
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --------------------------G------A--CCC---...--------A---------------------------AG-----C---G--A-----G--A---G----------------------T-----------------G-----G.--T--T--C---- 5943
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---------------------------------A--CCCC--...CA------A----------------------------------C------A-----------------------------------T-----------------------T.--T-----CA--T 5966
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------------------------...-G------A---------------------------A-------------------------------T-----------------------A--------G---------.------------- 6058
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------------------G------------GAA----...AA---------------------------------------A-----------------T--------T-----------------TT-----------------------.------------- 6109
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---------------------------------A-G-AG---...AA------------------------------------T-----------A-------CA------------C----------------------------G--G------.------------- 6110
73_BG.DE.01.9196_01 ----------------------G---G-T-------------...-A----------------------------------A----------------------------------------------------------------G---------.------------- 6129
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---------------------------------A--CCCC--...AA------A---------------------------A----------G--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C---- 5903
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ------------C----T-----T---------A--T-CC--...-G------A-----------------A---G----CAGA--------T--------G------G----------------------T-----------------G-----T.--T-----C---- 5841
78_cpx.CN.13.YNTC19 --T--------------T---------------A--CCCC-A...AA------A-----------------------G---A-------------------G------G-G--------------------T---C-------------G-----T.--T-----C---- 5790
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----------------T---------------A--T-C---...AC------A------G--------------------A-A--------T--------G--A---G----------------------------------------G--G---.-----------C- 5983
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ---------------------------------A-G--TA--...-G------A--------C--------------------T-----GA-T--------A------G-------------------------G--------------G--G---.-----------C- 5762
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ---------------------------------A-GCCCC--...AA---C--A--------------T------------A----------G---------C-----G----------------------T-----------------G-----T.--T--------A- 5781
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------------------------------A-GT-T---...-G------A-----------------------------------GA-T---------------G----------------------TT-------T--------G--G---.-----------C- 5938
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---------------------------------A----T---...-A------A-----------------------------T-----G--T---------------G----------------------------------------G--G---.-----------C- 5741
87_cpx.CN.12.DH32 --T------------------------------A-GTCT---...-G------A--------------TG-----------AGA-----G--T---------A-----G-------------------G--------------------G--G---.-----------C- 5953
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------------------------------A----T---...-A------A-----------------------------------G--T--------A------G----------------------T-----------------G--G---.-----------C- 5798
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------------T--T--------G--G------...-A----------------------------------A--------------------------------------------G-----------------------------.------------- 5990
O.CM.96.LA51YBF35 -----C--T-------------CT-----G---TATC----A...AAT-----A-----T-GC-----T--A---G-----T-T-----------A-----G--A--C--T--T-----------G-----TT----A--T-----TG--A-G---.TTCT-A-----AC 6676
O.CM.96.LA52YBF39 T-------T-------------CT-----T---TATCC---A...CAC-----------TT-C--C--T--A---------T----------C-----------A-----T--TGAC-----------G--TT-------T-----TG--A-G--T.TTC--G-----AC 6663
O.CM.99.99CMU4122 --------T--------T----CT-----T---TATCC---A...AA------------T--A--C--T--A---G-----T-------------A-----G--A--C--T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----AC 6093
O.CM.x.pCMO2_3 --------T--------T----CT---T-T---TATCC-C-A...AC------------T--C--C--TG-A---------T-------------A-----G--A--C--T--T--C--------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTC--G-----GC 6663
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --------T--T----------CT---T-T---TATCC----...CAC-----------T--A---G-T--A---------T-T-----------A-----AAGA--C--T--TGA---------A--G--T--T--A--T-----TC--C-G--T.TTC--G-----AC 6085
O.FR.06.RBF206 --------T-------------GT-----T---TATT-C--A...AAC-----A-----T--C----CT--A---------T-------------------G--A-----T--------------A-----TT----A--T-----T---A-G--T.TTCT-A-----AC 6674
O.GA.10.10Gab1190 --------T--T----------GT---TTT---TATCC---A...AAC-----------T-GC-----T--A---G-----T----------C--A-----G--A--C--T--A-----------A--G--TT-------T-----T---A-G--T.TTCA-G-----AC 5843
O.GA.11.11Gab6352 T-------T--------T--T-CT--------GTACCC---A...AA------------T--A---G-T--A---------T-T-----------A-----------C--T--TGA---------A-----TT----A--T---AC-C--C-GT-T.TTC--G-----AC 5828
O.SN.99.99SE_MP1300 --------T--A---------TCT---T-T---TATCCT--A...AA------A-----T--C--C--T--A---G-----T-------------A-----G--A-----T--T-----------A--G--TT----A--T-----TC--A-G--T.TTT--G-----AC 6664
O.US.10.LTNP --A-----T--T----------GT---A-T---TATAC----...CAC-----------T--A---G-T--A---------T-------------A-----G--A-----T--T--C--------A--G--T--T--A--T-----TC--A-G--T.TTCA-G-----AC 6568
N.CM.15.S4858 --A-----T-----T--T-----------G-----GC----A...CCC-----A--T-----------T------------A------C------A-----A--A--C--C------C-------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A- 6101
N.FR.11.N1_FR_2011 --A-----C--T--T-----T--------------GC-C--A...CCC-----A--T---G-------T------G----CA-T----C------A-----A-----C--T--------------A--G---T-------C-----T---------.---T-A-----A- 5978
P.CM.06.U14788 --------G-----------T-GA---AT---G--CAGGA-A...-AT-----A-----GTC------T--T---G-C---T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A.GTT--A------- 6092
P.FR.09.RBF168 --------G-----C-----T-CA---AT---GA-CCCGA-A......-----A-----GTC------T--T---------T-T-----GAC---A-----G--A--C--C--T--C-----------G-----T--A--T-----------G--A.ATC--A-----C- 6653
CPZ.TZ.06.TAN5 AA---------ATT---T-----T--TT-T------CCTC-A...-C----A------T-G-C-----T---GAAG-----T-------GC--G-A---A-A--A--CC----ATCAC-T-TCC-A------T-T--A--T--------G-----A.--GT-------AT 6695
CPZ.US.85.US_Marilyn --A-----C--T--T--------T------------CAT---...CC---------T-----G---G--------G-----A-T----C------A-----G--A-----T--T--CC-------C--G---T----A--T---A----G------.---T-G------- 6677
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --A-----T-----------AC-R---AT----C-GAA-C-A...ACC-----------G-CC--------Y-------G--GA--------G--A-----G--------T--T--C--------C-----TT-------M-----C--G-----A.GTCA-G-----G- 6081
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --------G--T--------T-CT---AT-A-G--CAAGC-A......---A-AT-----CCC-A------T---G-----T-T--A---A-G--A-----AA-AA-C--C--T--C----TAA----G---T----A--T-----T--GC----A.GTCA-A------- 5969
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V1 loop start V1 loop end V2 loop start
B.FR.83.HXB2 GTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACC...................................................AATAGT............AGTAGCGGGAGAATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACA 6713
Env S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__.__.__.__.__S__S__G__R__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T_
A1.CD.02.LA01AlPr CC---G-T---CA---CAAT-TC-CCAG-GAC----T-ACCAATAAT...........................GGCAACACC......-CC-A-............---CC-AAC-TC-CA-ATGA-AT-GG------A-----------------------G-C---- 6736
A1.CM.08.886_24 CC-----T--T-GCAGCA-C-TC-CCA---GC....................................................................................-CTG-C-ATGA-ACT-G-CA--GA--G-G-----------------CA-C---- 6169
A1.ES.15.100_117 CC---G-T--T-GCC--AATGTC-CCCTC-AGGGC--T...................................................--C--C............-CC-ATACT--C-CCCCT-ATAT-----A---AG---G------------T--C--G-C---- 6184
A1.KE.11.DEMA111KE002 CC---C-T--TGAGA-G-AT-TA--GA-C-T--C--A-CAGAATGAA..........................................-CC---............-A--A-CA---TGAA--C-GT-GAG-------AC-------T--T----A------A-C---- 6096
A1.PK.15.PK034 CCC----C--T--C---G-C--C--CA--GTC-C-GT-..............................................................................-AC-AC-AT-GCA-TGT-CA---A--G----------------G--CA-C---- 6298
A1.RW.11.DEMA111RW002 C------T--T---A--AAC-TC-CC-TG-ACGG--A-..............................................................................-C--AAGGG-CA----T--A--GA--G-C------T---------GCA-C---- 6055
A1.SE.13.078SE C---G--T--T--AA--AATGTA-CAAG--T---C-GT.....................................................................-C-GCAACAGTT-AT-AC-GT-CC-T--A---A-----------T---------G-G-C---- 5921
A1.UG.11.DEMA110UG009 C-----GC--T--CA--GCT--A-GC-GC-GC.........................................................-C-G-G............-AC---A-C--C-C-G-GGAA-G-G-G-----A--------T--T-----------G-C---- 6062
A2.CM.01.01CM_1445MV C-C----T--T-GC--AG-T--AG--A-C--C...................................................................................................-CGAA---A--G-------------A-TTA--GCC---- 5879
A3.SN.01.DDI579 C-C----C--T--C--CA-CCCC--GA-CTT--CC-ATACCGAG........................................................................-ATG-C-CC-A--CCT-T-A------G-----------G--------A-C---- 5911
A4.CD.97.97CD_KCC2 C----G-C---CAGCCAG-T--C-GCACC-AC-----T.................................................................................-A-G--GAA-T-CCG-----A--G-C------------------G-C---- 6694
A6.BY.13.PV85 C------T---T----ACCCCGTCC---AC-C-CC-G-GCT...........................................................................--C-AA-ACTCCAGC-GCAC--T-----G-G------------G---G-CT--- 6161
A6.IT.02.60000 C------C--TCAA--ACCC--TGTCAC--AC-GC-ATGACACTAGT........................TATAACAACAGC......---GTC............-C-CAGTAT-AC-AC-GC-AT-GC--G-A---A--G--------------------A-C---- 6739
A6.RU.11.11RU6950 C----C-T--TG---GA-CC--C-GCAC--GCTC--A-AACAGTACT...........................AGCTATAAC......--C---............------AAC--C-GCGAT-GCTG-GTT-A--TA--G-G---------------CG-G-C---- 6255
A6.UA.12.DEMA112UA024 C------T--T------CCC--ACCCA-C-GC-C--TATCTAACAGC..........................................-G----............-AC---TAC--C-ATGAT-GCTG-GTTAA---C--G-------------A-T-C--A-C---- 6743
B.AR.14.DEMB14AR003 C----G-T----T----G-TCCC-CGA--TGC-C--ATACC................................................GG--A-............T-C-CTAACT-G-AA----A----GGG-----AC------------------------C---- 6714
B.BR.10.10BR_MG035 C----G------T-A-GG----T-C-AC-GG--CC-ATAGAACT...............................................................G---C-TAT-AT-CT-GTCACA-TTGG-A---A--G-----T------------G---C---- 6205
B.CU.14.14CU005 C------T----A--------------T----------...................................................---T--............------------GG----G-T------CT---T---TC----------G---G---------- 5921
B.DE.13.366396 C------T----G----GG---TT--ACA............................................................................................................--A-C---------------T--G-C--A-C-- 5878
B.DE.13.947915 C------T---------G-T--T-C-A---A--CC-ATAGTAAT.............................................-C----............-AG-C-AAT--T-CTGCT-GTAGTCCCAT---A--G-----T----------------C---- 5938
B.DO.11.DEMB11DR001 C------T------A---G---TGCCAC-G--GC--AGAATATTACC..........................................TC-GA-............--A-ATA-T--CT-A-C---A--AG-T-----AG----------------------T-C---- 6687
B.ES.15.100600 C------T---------G--GGA---AG-------GA-AGTCAT..............................AATAGCACT......---G-C.........AATTA---TAATT-GGAA-GG------CC------A--------A--------------T-C---- 6150
B.FR.11.DEMB11FR001 CC-----T-------GG-----C----C---C----T-..............................................................................-CT.........AGT-GTAAT-G---G-CC-------------------C---- 5922
B.JP.12.DEMB12JP001 C------C---------GCTGGA---AC----G-AG-TGGGAATACT..........................................-C----............-CC-A-A-T--T-AA---GAA--A--------A---------------------G---C---- 6114
B.PH.15.DEMB15PH003 T------T------A--GCC-C--T-A-C-G--CG---CCG..................................................................GAG-CA-AA...T-A-GG-CCCT---G-A---AG---GG---------------G---C-C-- 6729
B.RU.11.11RU21n T------T------A--G-TGCT-G-ACC-A-----GT..............................................................................--C......--A--AGGGTC---A--G-----------------C----C---- 6250
B.SE.15.102SE C-C----T---------G-A--AG-G-G--G-----G-.....................................................................-C-GAGAAC--C-CT--G-C--GAG---C--TA--G-C----------------G---CTG-- 5920
B.TH.10.DEMB10TH002 C----C-T---TG-A-G-----TG--AC--AGTGCCATGATTTGAATGTCACTAATAGTACT.........ACCCCTGAAGGT......--C-A-............-CC-CTAAT-TT-CT-AC-AT-GTGGT-AT--TT---G---T--------------G-C---- 6064
B.US.16.2609 C------T----T-A--ACT-CT-G-AG-GG-GTG-A-.................................................................................GG--C---A---G-T--G--C--G--------------------A-C---- 5983
C.BR.11.DEMC11BR035 CGC--CGC----G----GCT--A-GCA--CAC-GC-ATATCAATAGTACACAG....................................GGGGCC............-AATCTCATGA---C-AT--TACAC-G--G--A--------T--TA----------G-C---- 6151
C.CN.10.YNFL19 C------C--T--AA--G-T-CA----T--AC-G--ATAGT................................................-CC-AC...AACAGTAGTG---C-AAC-TC-GT-AT-GTACCG-CA-T-GA--G-----T------------GCA-C---- 6077
C.DE.10.622166 C---G--C----GC--GG-C---GG-AG--A--CC-GTAAG..................................................................----ATAAT-CCCATGATGCCA--G-TTC--GA--GC----T------------GCA-C---- 5920
C.ES.15.100_118 CA-----C----G-A--G-T--TGT-A--GG--C-GGA........................................................................G-GAACGCC-CTG-TGAA-----G-----A--GCT---T--T----------CG-C-T-- 6165
C.ET.08.ET104 C------C--T-G-A--ACC-G--T-AG--A-...................................................................................................G-GAC---A--G-----T-------------CA-C---- 5898
C.IN.15.NIRT008 C----G-A--T--CA--G-T-CC-G-ACCGAA---GGT.......................................................................................-CCAG-GT--AG--C--G-G---T---A--------GCA-CT--- 5869
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C------C--T-G-C--AAT-TT-CG-T--A-GG----ATGGGAAATGGTACC....................................-GGG-A............-A-GATA-T-CG--TGGG-AAAT-GG--AT--A--G-C---T------------GCA-C---- 6713
C.NG.10.10NG020523 C----G-A--T-GAA-AA----T-TCAG--A--G--ATACC................................................-G--A-............-A-GAT-CT-CCTAT-ATGA-ACC-T--A--GA----G---T--------------G-C---- 5913
C.NP.11.11NP016 C----G-A--T-GCA--G-T-GC-GAA--GT--GC-GT........................................................................TATAAT-CCTAC-ATGG-AGCGTG-AG--A--------T-------------CA-C---- 5872
C.PK.14.DEMC14PK009 C----G-C--T-GAA--G-T-GTG-AA--GT-----GTACT....................................................................................-GCACA-GTAAT--C--G-----T-------------CA-C---- 6115
C.SE.15.100ET C------C--T--GA--G----T-T-AC--G-----TGACCAGGGAG..........................................-TGG-A............-A-GCTACT-ATC---AT-CCAT---G-A---A--G-----T--T----------CG-C---- 5942
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C-----GA--TGAGA--GCT-CCT-CA--GA--CC-A-..............................................................................TAC-A--AT--CACAG-T--G--AG---TG--T--------------A-C---- 6700
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 C---G--T--T---AG-G-T--TGT-ACC-A--G--ATGAT................................................-CC-A-............-TC--TAATG-T-CT-AT-GTT-CCTT-A---A--G-G---T-------------C--C---- 6042
C.ZA.13.DEMC13ZA152 C-C----C--T----CC-AC--C-G-ACC-A----GTAGGA................................................-TA---............-A----A-T-ATG-AGA-C-AACAG-GA----C--------T-------------CA-C---- 6095
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C-----GC--T--CA----T-CT-CCA-C-G--CC-TTATT................................................-C--TC............-AC-AT-CC-ATG-T-CT-ACAGT-CC-AT--A-------GG--------------G-C---- 6083
D.BR.10.10BR_RJ095 C------C------------------------------...................................................------............----------------------------A----G-G-G------------------A-CT--- 6163
D.CD.03.LA17MuBo C------C---T-----G-T--AGTAA-C-AC-CC-G-ACTAATGCTGCAACGAACAGC..............................-GC--CAACAGCACTGCTGC-CCAAT--CT-CAG-GGCTAGC-GCA-T--C--G--------------------A-C---- 6770
D.CM.10.DEMD10CM009 C------C--------AACTC-CCTGA---GC-CCCAGTCG..............................................................................G-T-AC-CCACCG-CAC---C--G-G------------------A-C---- 6072
D.CY.06.CY163 C----G-C----T----G-TG---CCA-C-A---G--TACA...........................................................................GTGGAC-AC-GCAGC-T------CC-G------------------G-A-C---- 5911
D.KE.11.DEMD11KE003 C------C--------A-G----G--A---GC-CG-A-AGTAATAGCACA.......................................--C---............-CA--TATA-A-GATGA--GTA--G--AT--GA--G-----------------C--A-C---- 6070
D.SE.12.077UG C----C-C---------A-CTGTG-A-GA-AC-----AACTGAGGTA............AACACTACAACTGAAGGAAACAGTGCAACT--CG-A............-ACT-TACTGCGG-ACAC-AT----C-AT---C--G------------------GCA-C---- 5962
D.TZ.04.CO6405V4 C----C----TT----GA----A----GC----GGGGAGCAAGCAATAGT.......................................-C-G-G............-CA-A-AAT...GGC-CT--AAGT-GCACT--T-G--TG---------------GCA-C---- 5932
D.UG.10.DEMD10UG004 C---G--C------A-A-G--C--G-A-C----C--GT..............................................................................-AC-GT-CCGA----GGTTT--GAG-G-----------G------G-A-C---- 6032
D.UG.11.DEMD11UG003 C------C--------G-G-G--CCAA--G-C-C--ATGCC................................................----A-............GCC-CTATTGCCCAT-ATG-CACTG-GAA-ATA--G-C---T-----------GG-A-C---- 6064
D.YE.02.02YE516 C-----GC--T------A-T-------T---AGTAGA-.................................................................................-AC-AC-GCACA-G--A------G------------------G-A-C---- 5905
F1.AO.06.AO_06_ANG32 C----C-C--T-AG---GCC--C-CCAG-T-C........................................................................ACTGAA-A-A-C-CCC-ACCGGAA---GC---G-CA-----------T-----T-----G-C---- 5922
F1.AR.02.ARE933 C-----NT--T------GCC-TC-GGA-C--G...........................................................................-CA-A-AAC-CCC--GCGGAT---CC---G-CA---C-------T---------G-G-C---- 6001
F1.BR.11.DEMF111BR037 CC----T---T---A--GCC--T-TCAC--A-GCC-ATATCACTAAT...............GCCAATATCACTAATGCCAATATC...-C-CAA............-ACGAT-AC-CCC---GGGAA--CCC---G-CA---C-------T----------CG-C---- 6253
F1.CY.08.CY222 CC-----C--T----C-AAA--CTCCACGGAAC-A-G-.....................................................................TCCCAAA-CTCCC--GAGGAA---TC---G-CA---C-------T-----------G-C---- 5903
F1.ES.11.VA0053_nfl C------C--TGTGA---AC--T-CCACC-A-GCC---AGT................................................-GCGA-............-AC-ATA-C-CCC-A-A-GAA---TC---G-CA---C-------T-----------G-C---- 6137
F1.FR.04.LA22LeRe C------C--T---AG-GCC-CC-----C---........................................................................GGCCCA-A-A-C-CCC---AGGAA--TCC---G-CA---C-------T-----T-----G-C--T- 6590
F1.RO.03.LA20DuCl C-C----T--T--------C--TGGCA--T-C-CC--TCAAAACAGCACCTACCCAAAC...AGCACCGTCTCTCCAACCAATAGCACTTC-GCC............-ACCAAACC-CCC---A-GAA--C-C---G-T----C-------T------G--G-G-C---- 6806
F1.RU.08.D88_845 C------C--T---A--GCT-CT-TCCCC-A-GGC-ATAATAAC.............................................TCC-CA............CAA-AT-AC--CC-----GAA--TC-G--G-CA---C--------A----------GTC---- 6184
F2.CM.10.DEMF210CM007 C-----GC--T------GCT--TG--ACA-G-GC-GTTAAC..................................................................--C-CA-AAGCTCCTCCC--A--AGCTCCTCCC--G--------T-----T---GCA-C---- 6055
F2.CM.11.DEURF11CM026 C------T--T--CA--GCTC----G-TA-A----T-TATTTGTACT..............................AATAAT......-CAGA-............-A--AATAC-AC--CTC-GAA--CCC---G-CA-----------------------A-C---- 6047
G.CD.03.LA23LiEd C-C----C--T--A--A.....................................................................................................................AA---C--G-G------------------A-C---- 6677
G.CM.08.789_10 C-C----C-----CA--AGC--C--CAGCTAC-GC-A-AGTAGC.............................................-CCCAA........................-GT-GTGATAT---T-TG--A---C------------------CA-C---- 6170
G.CM.10.DEMG10CM008 C----C-C--T-A-A--GGT--TTTAA-CTA--C-GATGCCAATGGG............................................................GAA-AAATA-ATGCC-ATGCCAGTGGGATG--A--G--------T-----------G-C---- 6103
G.CN.08.GX_2084_08 CC-----C--T----C-G-C-CCTG--C--A-GCC---...................................................C-CG--............-C--AT-TC-CCTGT-AT-AT-CC-CCTCC--T-ACTTC------A---------CA-C---- 5955
G.CN.16.224GX CC---G-C--T---A--GCC-CCT--AC--A-GTC---AATAAT.............................................GCC--C............-C-GCT-AT-CC-GCG-T-A---C--CATTA-A--GTT------------T----CA-C---- 5947
G.ES.14.EUR_0033 C------C--T---A--G-A-CCGTA-CC--C----G-AGTAAT.............................................-R-GAA............--CTA-A-TG-C-CTG--GATCCCMCTAM---AC----------------------A-C---- 6141
G.GW.08.LA57LmNe CC-----C--T---AC-G-A--C--CAC--GG-C--A-ACCAAT........................................................................-TC-CTGC--ATCCC-G------AC---G------------------A-C---- 6727
G.KE.09.DEMG09KE001 C------C--T---A--G-T-CC-GCACAGGA-T-GAAAATAAT.............................................-CAGAG............TCC-C-AAT...-GC-C-G-----GCCAA---A--G-C--------------C---A-C---- 6098
G.NG.12.12NG060409 CC--G--C--T---A---AC--CC--AC--AC---G-TACAAAA....................................AACAATGAG-CAGTAACAATAAATAAC----CTACA--C-ACC---CA-GAG--AACCCAT-CGT------T-----------A-C---- 5939
H.CD.04.LA19KoSa C-C----T--T---A-GG-A-GT--CA----CC--G--...................................................---GTA............------A-T...--C--TTCT--TGTCAAT--CCGTTTG----------------CA-CT--- 6743
H.CF.02.LA25LeMi C-C----C--T-G----G-C-TA-GAA---A--C--GTGAG................................................-T--AC............----AT-CT-C-TAC-C-GAC-G-G--CA---AC--------------------G-A-CT--- 6540
J.CD.03.LA26DiAn C-----CT--T-GCA--AATGTA-CCAT--AAGGA--TAGTAACGAT...........................GCTAGTAAC......-C-GAA............-C---TATC-ATGGT-AT-ACAGT-GTCTT-G---G-G------------------A-CT--- 6740
J.CM.04.04CMU11421 C------T--T-G-C-CAAC-TC-G-ACC-A--G---AAACAGCAGG...........................ACCACCCCC......GC----......CCAACC---GAT-CCG-T-G-G---ACATC-GT-A-ATT--G--------T-----T--G--G-C---G 6248
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C-C---CT--T--CA--G-A-CT---A-CCG--CC-ATGCAAATAAGAAC.......................................G---CC............-A--T-AATGC--CTG-G-CATCA-CT-AC-----------T--------------A-C---- 5920
K.CM.96.96CM_MP535 C------T--T-------AC--AGGAACC-A--GC---AAT..................................................................-A-GCAACT--C-CTG-GG-AAGCCC--C---A--------T--------------A-C---- 5909
01_AE.CM.11.1156_26 C------T--T--CA-CGCT-CT-G-ACC-AC-G--G-.................................................................................-ACG-GGA-A-C-T------A----G---T--T--C--T-----A-C---- 6044
01_AE.CN.12.DE00112CN011 CC-----T--T--C--GGCT--ACCCA--G-----TTGACTGAG..............................TACAACAAG......-CC-A-............GTCCCTATCG----AGG--ATATA-C--AT--AG---G------T-----T---G-G-C---- 6038
01_AE.IR.10.10IR.THR48F C------T--T--CA-GGCT--CTTGAC--AATTGG--AATGCC..............................TCTAACATA......-CC-A-............GCCTCT-AC-T-C-AGG--AT-TA-C--AG--AG---G-------A----T-----G-C---- 5918
01_AE.JP.11.DE00111JP003 C-A-G--T--T---A--G-T--TGCCAC--A-GT--ATGCCACT..............................AATGCTACT......-TC-A-............--CTCTATAGA---AGG--ATATAGC--AT--AG-G-G------T-----T-----A-C---- 6131
01_AE.MM.14.fKSDU26 C-----CC--T-GCA--GCTC-TTTGA-C-AC-CA-A-ACAACCAAT...........................GTAAACACA......-CC-A-...GCTAACTGC-CAG--TTAC--T-AGAG-ATATA-C-AAT--A---C-G-----------T-----A-C---- 5924
01_AE.PH.15.DE00115PH012 C---G--T--TT--A-AGCT--TTTCAC--AG-C--ATAACAGTACAGGA.......................................----TA............-CA-TA-AA-AT--AGG--ATATA-C--AT--AG---G------TA----T-----G-C---- 6665
01_AE.SE.12.070SE C---G--T--T--CAGGGCT--TCT-ATGTTC--C---ACCAATAAT..........................................GCCTCG............--A-CA-AC-----AGG--ATAT--C--AT--AG---G------TA----T-----G-C---- 5900
01_AE.TH.10.DE00110TH001 CC-----C--T--CAG-GCT-CTGTGACC-A-T-C---AAAGTA.............................................---GAC............-CCTCT-AT-T---AGG--ATATA-C--AT--TG---G------------T-----G-C---- 6016
01_AE.TH.11.40436v09_04 C----C-T--T--------T..........................................................................................-TTAAT--T-CAG---ATATA-C--AT--AG---G------T-----------G-C---- 5880
01_AE.TH.90.CM240 C------T--T--CA--GCT--TTTGACC-A-GGC-GTAGCAAA.............................................-CC-A-............GTCTCTAAC-T---AGG--ATATA-C--AT--AG---G------TA----T-----G-C---- 6287
02_AG.CM.10.DE00210CM013 C------T--T-G---CA-T-TCTT-AGA-GC-GC-GTATCAATAACAGT...............ACCAGCAGTACCCCTACCACTACC-T---CAACTAC......-CC--A-ATG-GCAAGA-GAAAT----A----A--GCG------T---------GCG-C---- 6125
02_AG.DE.09.701114 C------C--T-G---CCCT-CC--CAGC--CTC----AACTCCTCC........................TCTGACAGCCCC......TC--AC............----C-ATATCCC-T-CC-CTA-C-GTACT--T--G--------------------A-C---- 5948
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C----G-T--TCAGACC--C--CGGGAGC-GC.................................................................................AAC-T--CTGACGAAAT-CG---G--A---------------------G-G-C---T 6362
02_AG.KR.12.12MHR9 C----G-T--TCA-A-C--C--C-GCAGC-A--G--G-ACCTTTATC............................................................-A-G--A-C-T-TCT-GTGACAT-CGG-AG--A------------A----------G-C---- 6378
02_AG.LR.x.POC44951 C---GG-T--TCA-A-CA-C--CTC-AGC..........................................................................................C-T-ATGACAC-C---AG--A----G----------------G-G-C---- 6681
02_AG.NG.12.12NG060304 C------T--TCGG---GCCCCA-T-A-CCAA-C-GGT.....................................................................-A---AA-T-T-.........ACT-C--AT--A--G-----------------G--G-C---- 5901
02_AG.NG.x.IBNG C----G-T--TCA-A----C--C--CAGCTAC-GC-A-.....................................................................------AACCT--CT-GTGACAT---T--G--A-----------------------A-C---- 6234
02_AG.PK.15.PK032 C----G-----CA--GCAAC-TA-C-ATC-AC-G----AACAGTGCT...........................AATAGCAGT......TC-GAG.........GGC-AA-ATATATCTGCAGC-GAAAC-G----G--AC-G-C-------A---------CA-C---- 6308
02_AG.SE.14.098GN C----G----TTGG---AAA--C--CAC-TGGG---AA..............................................................................-AC-AC-CCGACAT-G----G--AG----------TA-C--------G-C---- 5887
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V1 loop start V1 loop end V2 loop start
B.FR.83.HXB2 GTTTAAAGTGCACTGATTTGAAGAATGATACTAATACC...................................................AATAGT............AGTAGCGGGAGAATGATAATGGAGAAAGGAGAGATAAAAAACTGCTCTTTCAATATCAGCACA 6713
Env S__L__K__C__T__D__L__K__N__D__T__N__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__N__S__.__.__.__.__S__S__G__R__M__I__M__E__K__G__E__I__K__N__C__S__F__N__I__S__T_
02_AG.SN.13.9580 C------T--T--G--CGCT--CC-ATGG-AC........................................................................ATG-C---AACCGTGT-TCC-GACAT------G--A-----------------------G-CT--- 6082
03_AB.RU.97.KAL153_2 C------T-----------------G--GGT--C--GT...................................................-CC-A-.....................-CT-GT-GC--AA-A-TGATG--A--G-----------------C----C---- 5917
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C---T-CA--T-T-A--GCA-CT-C-AC--A--G----..............................................................................-ATGGC-CTG--ATT----A--GA------------------G----A-C---- 6068
05_DF.BE.x.VI1310 C-C----C--T--------C---GCCA--T-C-C-G--AATTCC.............................................-CC-CC............-ACTC-ACT-CCC---A-GAA----C---G-CAG--C-------T-----------G-CT--- 6107
06_cpx.AU.96.BFP90 C-----CA--T---A--GCT-CATTA-G--AC--A--ATTAGGTAACAATAGTACT.....................AATAGT......-CATTA......GGTAAC-A---TACT-T-G-AGATGATATC-GCAAG--A-----------------------A-C---- 6779
07_BC.CN.98.98CN009 C----G----T-AAA--G-T-GC-G-A---G----GGTACC..................................................................T-C-AT-A--CCTGCCGTGA-AGC-TGAAG--A--G-----T------------GCA-C---- 6041
08_BC.CN.97.97CNGX_6F C----G-A--T-GAA--G-T-GC-G-A--GG----GGTACC..................................................................TAC-AT-A--CCTAC-ATGA-AGCGTGAAG-----------T------------GCA-C---- 5883
09_cpx.GH.96.96GH2911 CG---G-T---CA-AGAG-C--C--CAGC-AACCC-A-ACC...........................................................................-CG-GTGACGG-AGTG---T-AGA--GC-------------------A-C---- 5912
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C------C----A--GCA-T--TGCCAC--A-G-C--T.......................................................................................G-T-GTG-CCCCAGA--G-C-----------------CA-C---- 6086
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C---G--C--T---A--G-A-----GA-CTG--C--ATGTAGAGAAG...............AATAATACTACTTTAGGGAATAGC...--CT-C............-C----AAT--C-CTG-GGA--GCC---C---A--G-----T--------------A-C---- 6115
12_BF.AR.99.ARMA159 C------T--T-G-A--GCT--TGCCAC-G-C----ATGCCACT..............................GCCAAT.........GGC-C-............CAA-A-AAC-CCC--GAGGAA---CC---G-CA---C-------T-----------G-C---- 6726
13_cpx.CM.96.96CM_1849 CC-----T--T-A-A-CA-C-CT-G-----GC-GC-T-........................................................................-ATA-C--C-CC---CA--G--G--A---A----------------AT-----G-C---- 6114
14_BG.ES.05.X1870 C------A-----------T--TGGGAC--A--C--ATAATACT....................................GATGTT...----AGACTAATACTAAT-A-GATATA-T-GGAGGG-------G------A------------------------------ 6210
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------T-------------G--------------T-..............................................................................-AT-G--C---A--AGG------A-----------T-----------A-C---- 6094
16_A2D.KR.97.97KR004 C------T--T-GCAGGG-C--A---ACC-TC-G--G-..............................................................................-CCCA--GCCCC--T-GCAATA-C-CC-TG-----------TG-G-CT-C---- 6064
17_BF.AR.99.ARMA038 C------T--T-A----G-C--TGTCAC-G-C-CC-AT...................................................-G--C-............CAA-A-A-C-CCC---AGGAA---GC---G-CA---C-------T-----------G-C---- 5923
18_cpx.CU.99.CU76 C------C--T---A--G-A-MTTR-AG-GGA--C-A-ACTTRT...............................................................GC----AAT--T-GC----..-CT-C--A---A--G---------------TT---A-C---- 6010
19_cpx.CU.99.CU7 C----G-T---..............................................................................................................................C-C--G--------------------G-C---- 5872
20_BG.CU.99.Cu103 C------C--T---A----ATCAGTAA---GC.......................................................................................-CTG-C-C-TCT-GT-A---C-----C-T----------T----A-C---- 6162
21_A2D.KE.99.KER2003 C------C----A----CAAGT--GGA-C-GC........................................................................GAAG-G--TACCCA--AC--T-ACC---C--TG--T--G--------------------A-C---- 5905
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C---------TGAA---GCT-G-TTCA---T--CC-AT...........................................................................A-TTCTG-TGA-GAATTA---ACG--AG-G-C------T-----T-----G-C---- 5907
23_BG.CU.03.CB118 C-C----C--T---A-GG-AG-CTG---G--C-GA-AT...................................................TGC-C-............-C--CTAATG-C-CTG---ACA-CTCT-C---T-----------------------A-C---- 6162
24_BG.ES.08.X2456_2 C-----GC--T---A--G-A--C-G-ACC-GA----ATCATGTA.............................................--C---GCCGGAGATGGM-C-GTAA-A-TTGAC-GC-AT-T--C--AT--T--G-CWW------------M---G-C---R 6188
25_cpx.CM.02.1918LE C------C--T-G-A--A-A--C-TCA---GC-CAGGAAAT................................................-CA-CA............-AC-A-AAT--C-CTG---ATA-C-G--A---A-----------T---------G-A-C---- 5930
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 C------C--T-----CA-C-C--C-A---GA-C--G-AGA...........................................................................-ACCAT-CTGACATA--CA-G--A--G-G------------------G-C---- 6701
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-C----C--T------G-A--T-CAACA-GG-T-CATGAC..................................................................----C-AAT-CC-GT--CCACAC--C--AG--AC-------T--T---------G-A-CT--- 6706
28_BF.BR.99.BREPM12609 C------T------A--AATGT--C--T--------TGAAT.................................GCTACTAAT......-CC-C-............G---ATA-T--TG--GA-GC-AT-G-G-----A--G------------------G---C---- 6087
29_BF.BR.01.BREPM16704 C-----------T-A--C----TGC-AC--A-TTG-ATGATGCTAGC.....................ACCCAAGCTCCTACT......-CC-AG............----ATA-T--TTG-----AT---G-G--------G------------------G-T-C---- 6131
31_BC.BR.04.04BR142 CA---C-C--T-G----GCT--C-GAACACAC---GGT.......................................................................................-CCATAGTG-----A--------T--TA----------G-C---- 6178
32_06A6.EE.01.EE0369 C----C-C--T-AGA--GCA-CCTT-A-G-A-GCA---ATTAATGGT..............................ACTAGT......G-GG-A............-CC-AGAAT-TC-CTG-G-ATA-C----A---A--G-C----------------G-A-C---- 6369
33_01B.ID.07.JKT189_C C------T--TG-CT--GCT--TTTGACC-AA-GC-ATAACACA.............................................GTC-A-...GTCTCTAGTGAA-TA-CA-ATT-AGG--ATATA-C--AG--AG---G------T-----T-----A-C---- 6029
34_01B.TH.99.OUR1969P C------T--T--CA--GCT-CTTTGACC-A-GTA-ATATA................................................-CC-A-......GGCCCT-ACCTA--A-AT--AGA--ATATA-C--A---A----G------T-----T-----G-C---- 5924
35_AD.AF.07.169H C-----CT--T--CA-CGCC--TGTYA-C--A----ATGACAGCAAC..........................................-CA-A-............-A-GA-A-C-A---TGAGGACAT-GT------A-----------------------G-C---- 5928
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C-C--G----TCAGA-C--T--CGGCAGC-AC--CCA-...........................................................................AACGTGTCT-AGGACAT-C-G--G--A----------------------CA-C---- 5916
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C---T--A-..-G-AGCCAT---GTCA-CC-CC..................................................AAGACC--CG-G............--C-AGA-CTT-GATGG-GGA---G--AT---A----------------A------G-C---- 5907
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C-C----T--T-G----GCC-GTGCCCC--AA-CC--T........................................................................GATA-C-CCC--...GAA--------G-CA-----------TA----------G-C---- 6127
39_BF.BR.04.04BRRJ179 C------T--T------GC-GT--GA-CC------GG-ACT..................................................................CA--A-A-C-CCT---AGGAA--TCC-----CA---C-------T------TT---G-C---- 6193
40_BF.BR.05.05BRRJ055 CG---C-T--TG---CC--C--TGGCAC-CAA--C-G-ACCCAGGGGGGA.......................................G--CAA............-AC---ACTGTTC---AGGAA---CC-----CA---C-------T-----------G-C---- 6234
41_CD.TZ.05.CO6577V5 C-C----C--T----C-A-A-GC---AGC---GC---A...................................................--C-A-............-CC-ATA-Y-CC-----GGGAA-TGCT-AGACT-G--TG-----------------G-C---- 5941
42_BF.LU.03.luBF_01_03 CC-----T--T---A--GCCGCTGCCC---AC-TC-A-AGT................................................-C-GA-............-AGCT-AAC--T-CTGA-GAAATA---AAC--A---------------------G-T-C-TT- 6260
43_02G.SA.03.J11223 CC----CC--T---A--GCC-CTTG-A---AG-CC-AT..............................................................................GTT-AATGTGAA--TGTG---A-CT--------------------G-A-C---- 6229
44_BF.CL.00.CH80 C----G-A--T---A--GCC-CTGCCACC-A-C-CT-TGAT................................................GCC-C-............GCCGC-A-C-CCC---A-GAA---CC---G-CC---C-------T-----------G-C---- 6164
45_cpx.FR.04.04FR_AUK C------T--T-A---CA-C-CA--CAGA-ACGGC-GT..........................................................................................-CTGTT-A------G-G------------------G-CT--- 6675
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C-C--G----T-A--C-GCC--A-CCA--GA-........................................................................ACTCAA-AA--C-TCC---GGGAA---C----G-CA---C-------T-----------G-C---- 6137
47_BF.ES.08.P1942 CC-----T----A-A--ACTGTC-CCAC--A-GC--G-ATG....................................................................................-ATA-T-GT-----A--G-----T----------------C---C 6136
48_01B.MY.07.07MYKT021 C------T--T-G---AAAA-TA-CAAT--G-GGA-ATGGCAAC.............................................-TAGAC............-CA-CA--C-A---AGG--ATAT--C--AT--AG---G------T-----T-----G-C---- 5924
49_cpx.GM.03.N26677 C------C--T---A--G-T--A-CCA---ACTCC--AGCCAATAAC..........................................-CC-A-GACACCACACCC-C----CCA-C-GCC-CT-GCTCTCCTAT------G--------T-----------A-CT--- 6158
50_A1D.GB.10.12792 C----C-A----GCA--A-C--T----CC--A...........................................................................-AC-A-AAC-C-GAAT--GA---C--G-A--GA----------------AT-----A-C---- 6104
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C------T--T--CAC-GCT--ATTC--G--A----G-ACAACC.............................................T----C............-A-GT-TCTG-C--AGG--ATATA-C--AT--AG---G-------A----T----CG-C---- 5919
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C------T--T--CA--GCT-CTGTC-C-GACC-C-ATAAAAATAAA..........................................-C--T-............-CCTCTAAA-C---AGG--ATCTA-C--AT--AG---G------T-----T-G---G-C---- 6036
53_01B.MY.11.11FIR164 C-----CT--T--CA--GC---TCTAACC-A--TA-A-ACAACCATG..........................................----AC............-CA-CT-CT--C--AGG--ATATA-C--AT--AG----------TA----T-----G-C---- 6059
54_01B.MY.09.09MYSB023 C---GC-T--TG--TCGGCC--TGTCAC-GGC--G-A-ATAACC.............................................-C-GAC............-CA-C-AAAGTC--AGG--ATATA-C--AT--AG-------T--TA----T-----G-C---- 6121
55_01B.CN.10.HNCS102056 C---------T--CA--GCT---TTCA-C-A--CA--TGGA..................................................................G-ACCT-AC...-CACC--ATATA-C--AT--AG-G-G------TA----T--C--G-C---- 6014
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A C------T------A--GCT--TGT-AC--G--T--GTAAT...........................................................................--T-CTG-TGATAGTGGTACT--T-------------------------C-C-- 6058
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CC---G-A--T-AAA--G-T-CCT-CTG--AA---GATACC................................................-CC-A-......ATCTGC-A-CA-ATC-ACGGT-GG-CCCTCG-T-AGA-TG---G---T-------------CA-C---- 5905
58_01B.MY.09.09MYPR37 C------T--T--CA-GGCT--TTT--TC-AGG-C-ATACCACA........................ACCAATAGCCCTAACAATACC-CA-CCGCTAGCCCCTTAG-A-ATATA-CTT-AGG--ATATA-C--AT--AG----------T-----T-----A-C---- 6097
59_01B.CN.09.09LNA423 CG--G--T------A---AT--T---ACC-AG---GTG...................................................-TG-AG............GA--C-AT--AT----C---------------A-----G-----------------A-C-T-- 5900
60_BC.IT.11.BAV499 CA-----C----G-A--G-T--C-GAAC-GAA----ATGCT................................................-C-GCC.....................TATGCTCCT-GTAT-C-G-----A--------T--------------G-C---- 6667
61_BC.CN.10.JL100010 C------C--T--A---G--------AGC-GC................................................................................................A--GGTCAG--A--G---G-G-------------CA-C---- 6100
62_BC.CN.10.YNFL13 C------A--T-G----G-T-GC---A-C--C---GTG.................................................................................-CCTACGAA----GGCA---A--------A-------------CA-C---- 6017
63_02A.RU.10.10RU6637 C----G-T--TTA---A-GC-GA-G-A--GTCTC--A-.............................................................................................-GTACY---C--CT------T-T---------G-C---- 6230
64_BC.CN.09.YNFL31 C----G-C--TCAA----AT--TGG-ACAG--GG--ATTAT................................................-CC--C............-CGGATAATG-T-CC--GGA---T--T-CTA-CG-G--G-GT--------------A-C---- 6069
65_cpx.CN.10.YNFL01 C------A--TGGAA--G-C-CTGTCAGA-AGT-C-ATGAGAGTGTA..........................................---GTCAGTAATGAGAGTGTAGC-AA-GTC-GT-ATGA-AGTGT--A-C-T--G-----T------------G-A-C---- 6098
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 C------T--TT-CA--GCTM--TTGA--GRC-CA---AAT................................................GYM-AY............-AW-CATWTWAC--AGG--ATATA-C--AT--AG---G---T--TA----T--C--G-C---- 6059
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 C----C-T--TT-CA--GCT--ATTGA--GTC-CAG--AACAAC........................................................................-AT--CGAT-ACATA-C--AT--AG---G---T--TA----T--C--G-C---- 6041
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420C----C-T--T-AAA--GCT-TCCT-A--GGA--CGTTTCT................................................G-C-A-............G-CCCTAAAGA---TGG--ATAT--C--AG--AG----------T-----T-----AGC---- 6076
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 C----C-T----A-A--R---CT--GTCGGG--C--ATAGC................................................-CC---............-A---GACCTTGGGA--G------G-------AC-------T----------------C---- 6168
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 C------T----------G-GG---CAC-----GC-A-.....................................................................-A---TA-TGA-GGA-A--------G------A--G-----T------------G--CA---C 6210
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 C------T--T-G-A--CATGGC----CC---........................................................................CAA--C-A-AAC-CCC--GGGGA----CC---G-CA-----------T-----------G-C---- 6208
73_BG.DE.01.9196_01 C----G-T------A-------TG-GAC-GAG-G-GGTAATAGT.............................................-C--C-........................-AT-GT-GTAGCTGG-----A--G------------------G---C-T-- 6230
74_01B.MY.10.10MYPR268 CC-----T--T--CA-CG-A-CC--C-TCTT----G-AACCATC..............................TTTAATACA......-CC-AG............GACCTT-AC-A---AGG--ATATA-C--AT--A-----------TA----T-----G-C---- 6025
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 C------T--T------AA--TC----TGG-C---G-T...................................................-C-TT-............-CC-ATAAC-C---AGG--ATATA-C--AT--CG---G------------T-----G-C---- 5948
78_cpx.CN.13.YNTC19 C------T--T-GCA--AA-GTTG-GCCCCAC------ACTTTCAAC..........................................--C-CA............GAA-ATA-ACT---AGG--ATATA-C--A---CC----G-----------T-----G-C---- 5906
79_0107.CN.15.SX15DT013 C----C-T--T--AA--G-T-GC---A--GG--GC-GTAATAGCAGT..............................AATAGT......-G----............-----TAAT--T-CCC-TGATA-C-GGCAG--A--G-----T-------------CA-C---- 6105
82_cpx.MM.13.mSSDU12 C----C-T--T--AA--G-T-GC-G-AGC-G--C-GA-ACT................................................................................................-----G-G---T-------------CA-C---- 5836
83_cpx.MM.13.mSSDU94 C------C--TGT---GAATGTT-CA-TC-AA---GAGACTATG.............................................--CTC-............GTC-ATAAC-C---AGG--A-ATA-C--AT--A----GC--T--TA----T-----G-C---- 5894
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 C----G-A--T--AA--G-T-CC-G-A---G--G---TGTT................................................-CCCCC...ACAATTGTT--C-ATA-T-TT-ATGGT-CCCTA--G-A-C-A--G-----T------------GCA-C---- 6057
86_BC.CN.13.15YNHS18 C------C--T--AA--GCT--C-GGACA---G-C-AT.......................................................................................GAA-CCC-C--T------C----T------------GCA-C---- 5824
87_cpx.CN.12.DH32 C----G-T--T-GAA--G-A-CTGC--CATACC--GGT.................................................................................-CCTAC-AT-GT-CCCAG--A--G-----T------------G---C---- 6042
88_BC.CN.05.05YNRL25sg C----G-C--T-AAA--G-T-GC--------C--C-GTAATAGT.............................................-CC--C...TATAGGACCTAC-AT--T-CCGAT-AGGA--CCT-CAAG-----------T------------GCA-C---- 5920
90_BF1.BR.11.BRGO6043 C------T----------G----C---C--A-CTG--TAGTGCTACT........................CAGACTACAGCT......-G-CAG............-C--ATA-T-CT-A-GA-GATAT---T-----C--G--------------------TGC---- 6118
O.CM.96.LA51YBF35 AGA-G--C--T--A---G-A-C-G-CAT---A--A-TG.....................................................................-AC--TACA-AG-CA-C-GACACA-CCAACCCC--G---GCG--TGA---T---G-A-CT--- 6777
O.CM.96.LA52YBF39 AAA-G--T-----A--AGA-C------TA--A.............................................................................................GACCTCCT-ACCA-CGCCCT---G--TGA---T---G-A-C---- 6740
O.CM.99.99CMU4122 AAA-G--T-----AA-CG-A--CG-CACA--A....................................................................................-ACGCA-C-GC--CC-GCA-C-CAG-G-----G--TGAG--T---G-A-C---- 6179
O.CM.x.pCMO2_3 AAA-G--T--T--AA-CG-A--CGGAACA-ACGCA-A-GGA...........................................................................-CC-G--A-GA-C-AG-GCA-CTT--G---C-G--TGAG--T---G-G-C---- 6758
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO AAA-G--T--T--A--CCCA-CAG-C..........................................................................................-ATGGT-C--CTATAG--AACCCTG-------G--TGAG--T----CA-C---T 6165
O.FR.06.RBF206 AAA-G--T-----AA-C-AT-CA---A----A-C-C-A.................................................................................GGCT-GG-A-GAG--AC-CCA--G-----G--TGAA--T---G-A-CT--- 6763
O.GA.10.10Gab1190 AAA-G--T--T--AA-CC-A--TG-AACAT-A--GGGAAAC...........................................................................--C-GCTC-GAAA-TG--ACCCCTG-------G--TGAG--T--CGCA-C---T 5938
O.GA.11.11Gab6352 -AA-G--T--T--A--CCCA--T---A----C-GC-AAAGC.....................................................................-ATATA-C-GA--ACGAT-GTG--ACCCCT--G---GTG--TGAA--T---G-A-C---- 5929
O.SN.99.99SE_MP1300 AAA-G--T--T--AA--G-A--TG----G--C--C-G-..................................................................TCCGTA-AGAATGAT-CC-GC-GCTCAG-GAACCTT--G-----G--TGAG--T---G-A-C---- 6768
O.US.10.LTNP AAA-G--T--T--A--CCAT............................................................................................................A-T-C-AC---C--G--------TGAG--T---GCA-C---T 6630
N.CM.15.S4858 C-A-GCTT----ACA--AGC--TGGAA---TGTCAGTTGAGGGTACCACC.................................CAGAGG-C--CA............-CA--TA-T-C-GGT---...-GA--TAAGCTA--G-----T-----A--T---GCA-C---T 6223
N.FR.11.N1_FR_2011 C-A-G--T--T--A---AGCG-TGGG---GGG-CA-AT...................................................-GC-CA............-TA-ATAAC-C--GT-----AC-AGTTAA-C-A--G-----T-----A--T--GGCA-C---T 6085
P.CM.06.U14788 C-A-GR-T--T-GC--C-GC-GC-CG-T-GACTG---TAATAACTCCTCC.........AGG.........GTTAATAACAGC......-CCGAC............--C-C-AAC-CC-GC-A--CCA-TCC-TT---AT--TTTC-G---AG---T----CA-C---- 6226
P.FR.09.RBF168 C-A-G--T--T-G---A-GCC-C-GG--GG---GCTGT.................................AATAATAACAGT......-GCTCC............TC-GTGAAT-KC-CCGCCGACA-TCC-TT---TC--TTT--G---AG---T----CA-C---- 6772
CPZ.TZ.06.TAN5 C-A-G-GC--T-ACCT-ACAGTACC-TC-----CAGTATCTCCTGCTACTAAAGTATCTTCTACT........................-CA-AAGAGCCAGAAATC-AA--ACTAG-G-A--AT--AACT--CTAT---G-GT-T--G--T--A--T---CAG-CA--T 6841
CPZ.US.85.US_Marilyn C-A-G-CT--TCT-A-CCCCG-T-G-A---G--G-G-T....................................................................................G---ATACT-CT-ATATA--G-G------T-----T-----A-CT--T 6763
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 CCA-G--T----KCCGAW-T-CCCC-A-Y--G-CA---CATAGCCTTAACATGACAGGTCCAGCCCCTAGGACAAGTAMTCCAACCACT-GC--CCAT......AAC-TG-CAA-T-CTCCA-AC--TCCAG-GCT---AG-TT-C-----TA----T---G---C---- 6245
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CAA----T--T-G-A-G--T--ACCA-C-----CC-ATACAACTAGTGCA.....................CCAATTAACGCT......-G-CTA............CAA--TA-C-CT-CTGC-CAAA-T--CCT-A-CT-TT-T-----T-----T---G-A-CT--- 6100
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B.FR.83.HXB2 AGCATAAGAGGTAAG...GTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT...............................................................ACCAGCTAT.....AAGTTGACAAGTTGT 6812
Env _S__I__R__G__K__.__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__S__Y__._##_K__L__T__S__C_
A1.CD.02.LA01AlPr GAAC------A----...AG-A------T-C--T--C---------G----------G--GA---C-G----AG--G-AGTAGT.......................................AATAATCAT.........GG-CAA---.....-GA--A-T--A---- 6850
A1.CM.08.886_24 GCAT----G-A----...AGA----G--TG---T--C----------G---------G----C--TA--GGA----A-AGTACA.........................................................-AT-CT---.....-T---A-T--A---- 6274
A1.ES.15.100_117 GAAC----G-A----...CGAA------TGC--T-GC-----------------G--G--T----T----G-A---A-...............................................................-GTCAG---.....-GA--A-T--A---- 6283
A1.KE.11.DEMA111KE002 GAGC----G-A----...AAA-----G-T----T--C---------G----------G-GAA---TA--G-A-G--A-AGTAGT..........................................GACAAT.........GGA--T---.....-GA--A-T--A---- 6207
A1.PK.15.PK034 G-A-----G-A----...AAA-G-----C----T--C-----------------C--G--T----GA-----A---A-AATAGT.........................................................-ATGAG---.....-TTC-A-T--A---- 6403
A1.RW.11.DEMA111RW002 GAAT----G-A---A...AAC------ATG---T--C----------G---------G---A---TA--G-A----AGAATAAT........................AGTAGTAAGAAT...AATAGTAGT.........T-TCTGA--.....-G---A-T--A---- 6181
A1.SE.13.078SE GAA---T-G-A----...AGA--A----TG---T--C------------A-------G---A---T---G-GA---G-...............................................................--TGAG---.....-TA--A-T--A---- 6020
A1.UG.11.DEMA110UG009 GAAC----G-A--G-...AAAAG--G-ATG------C-----------------C--CA--A---TA--G-AAC--A-AAT............................................................-GTTA----.....-GC--A-T--A---- 6164
A2.CM.01.01CM_1445MV GAAC---A--A----...ACA---G---TC---T--C-G--------G---------G---A---TA---G-ACGGACAATGTTACG..................CAGCAAAAC.........AATGATACG.........CAGCCG---.....-GAC-A-T-C----- 6005
A3.SN.01.DDI579 GAAC------A----...AAA------AT----T--C---------G-------G--G-------T--G----G--G-AACAGTACT....................................GAGAACAGT.........--TGAA---.....-GA--A-T--A---- 6028
A4.CD.97.97CD_KCC2 GAAC----T-A----...AAA-------T-CGGT-TC---------GGA-----T--G---AG--T-G----A----AAATGAC........................AGTAGT.........AATAGGAGT.........CTACAG---.....-GAC-A-T--A---- 6814
A6.BY.13.PV85 GAAC------A---A...ACAA-A--T-T----T--C---------G----------G-C-----T-G-G-GA---GGAATAGT........................AGTAATGCTAAT...AATAGTAGGGGGCAATATGAGCAA---.....-GAC-A-T--A---- 6296
A6.IT.02.60000 GAAC------A----...ACAA-A--G-T----T--C--------------------G------C--G--G-A---G-AGTAAT..........................................AGTAGT.........GAAGAG---.....-GA--A-T--A---- 6850
A6.RU.11.11RU6950 GAGC------A---A...AA-A-A----T----T--C---------G----------G--T---CT-G--G-A--GA-AGT............................................................GAGCAG---.....-GAC-A-TT-A---- 6357
A6.UA.12.DEMA112UA024 GAAC------A---A...AA-A-A--T-T-C-CT--C-----------------G--G--T--C-T-G--C-AG--A-AATAGT.......................................AGTCAGTAT.........-GACAG---.....-GAC-A-T-CA---- 6857
B.AR.14.DEMB14AR003 TA--G--C--A---A...A---------G-A-------G--------C------------AA------------AGG-AAT............................................................-AT------.....-G----CT------- 6816
B.BR.10.10BR_MG035 -A----G---A---T...AA-A---C---------------------T-----CT--G----------ACCAA---G-...............................................................--T--G---.....-T-----A--A---- 6304
B.CU.14.14CU005 TTT----C----C-C...--AGT--T--C-G---A-G--A-GG---C-GA---C---C---T-G-GTC--T----T--...............................................................-T--A-A--.....--------TCTC--- 6020
B.DE.13.366396 -A-C---AG-A----...TCA----G--C--------C---C-----------C---G-----T----AG-GA---G-...............................................................--A-C----.....-G-----T------- 5977
B.DE.13.947915 GA--G-TT--A----...AG-A-A-----------GC-C-------GC------G--G---A------GG-G-GA-A-AAT............................................................-AT------.....-G---A-T------- 6040
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------A----...-----------C------C---------G-------G--G-----------G-GACC-A-GATAAG.......................................AATAATAGT.........-AT------.....-GA----T--A---- 6801
B.ES.15.100600 -A---GCA--A----...AG----------------C-----------------G--G--------------A--GA-AAT............................................................-GT------.....-G-----T------- 6252
B.FR.11.DEMB11FR001 ---T------AC---...TG--------T-------C-------------A---C--G--AA-------G------A-AAT............................................................--T------.....-GA----T------- 6024
B.JP.12.DEMB12JP001 -CG---GACAA----...-C--G---G---AGC---C---------G-------G--G-----------G------A-AATAGT........................GATAGT.........AGTACTAGT.........G-T--T---.....-G---A-T--A---- 6234
B.PH.15.DEMB15PH003 -------A-AAC---...A-------G---------C----G------------C--G--G-----A----GAC-GA-AAT............................................................--T------.....-G---A-T------- 6831
B.RU.11.11RU21n -----G-A-AAGGGA...---A-A------------C-C--------T--G---G--G---A----------A--GA-ACT............................................................-GT------.....-G-----T------- 6352
B.SE.15.102SE G-G----AG-A----...A-------G--------C-----C------------GG-GG-------AG--C-----A-...............................................................---------.....-G-----A------- 6019
B.TH.10.DEMB10TH002 -TA--G-C--AG---...A--------A-T------C----C----C-TC-------G----T---------ACAGA-AATACT.........................................................-GTGA----.....-G-----T------- 6169
B.US.16.2609 GA---G-A--A----...-------G---------------CA-C------------G-T-----G----G-AG-GG-AGT..........................................ACTAATGAA.........--T-A----.....-G-----T------- 6094
C.BR.11.DEMC11BR035 GAA-------A----...AAAAG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--GG-GAGA-AGAACACA........................AGCAAT.........AACAGTTCC.........-GAGA---C.....-GA--AGT--A---- 6271
C.CN.10.YNFL19 GAAT------A----...AG-A-------G-----CC--------------------G-------T--GGGG--G-A-TCTAGT........................GAGGGG.........AAGAATTTT.........-GTGAG---.....-GA--A-T--A---- 6197
C.DE.10.622166 GAA-------A----...ACA-GC-----G------C---------------------A--A---G-G-GTGA---GC...............................................................-G--A----.....-GA--A-T--A---- 6019
C.ES.15.100_118 GAAC------A----...AAAG----G---------C--------------------G---ACC-T-GG--G--C-AC...............................................................--TTCA---.....GGA--A-A--A---- 6264
C.ET.08.ET104 GA-T------A----...AAA---TC--C-------C-------------A------G-----C-C-G----A---G-AAT..........................................TACAGTAAT.........GGTGAT---.....-GAC-ATT--A---- 6009
C.IN.15.NIRT008 GAA-------A--G-...AA-------ACGC----TC-G-------GG---------G-----C-T---GGG--GGG-...............................................................-AT-AG---.....-GA--A-T--A---- 5968
C.MW.09.703010256_CH256.w96 GAA----A--A----...AAAA--CT----------C-----------------G--G--A--C-T--GG-AA-CT-C...............................................................-GTGAG--C.....-GA--A-T--A---- 6812
C.NG.10.10NG020523 GAGT-G----A----...AAAA------TG------C----C---------------G-----C-TA-GG-GA--T-CAATTCC........................AGTGAG.........AATACCAGT.........GAGGAA---.....-GA--A-T--AC--- 6033
C.NP.11.11NP016 GAA-------A----...AAA----G-ATG-----TC-C------GG----------G-----C-TA----GA-G-ACTCTAGT.......................................GAGAACTCC.........-GTGAG---.....-GA--A-T--A---- 5986
C.PK.14.DEMC14PK009 GAGT---A--A----...AA-A-ATC--TG------C---------G----------G-G---C-T--GG--AG-G--AATAGT........................AGCCAT.........GMTAATAGT.........-ATCAT---.....-GA--A-T--A---- 6235
C.SE.15.100ET GAA-------A----...AAAA--C-----------C---------G----------GA----C-TC--GGGA-G-A-.............................................AGCAATTCT.........-GTGAT---.....-TA--A-T--A---- 6050
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 GAA-------A----...AGAAGA-------C----C-C--C----G-G--------G-----C-T--C--CA-C-G-...............................................................G-TGAG---.....-GA--A-T--A---- 6799
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 GAAG---AG-A----...AAAAG-----CG------C--------------------G-----C-TA--G-GA-A-T-GCAATTAAT.....................AGGACA.........AATGATAAT.........-GG-C----.....-GA--A-T--A---- 6165
C.ZA.13.DEMC13ZA152 GAAT------A----...-ACA----G---------C-C-----------A------G-----C-TA--G-GA---G-.............................................AACAACTCT.........-ATGAG---.....-GA--A-T--A---- 6203
C.ZM.11.DEMC11ZM006 GAAT------A----...AGTA--C-----C-----C---------G-GA--------C---GC-T-GAGGGA--GACAGT............................................................--T--T---.....-GA--A-T--A---- 6185
D.BR.10.10BR_RJ095 GTG---GA--A----...AAAG-A----T------TC------------C-------G---A---G--C---.....................................................................----CT---.....-G---A-T--A---- 6256
D.CD.03.LA17MuBo GCAG----G-A-G--...CA-A------TTC--T--C-------C--G---------G--AAT--G--AGGGA-A-A-AAT..........................................ACAGGGGAT.........GGT-CA---.....-G---A-T--A---- 6881
D.CM.10.DEMD10CM009 -TGT--CA--A----...AA-------A--------C-C---------A-G---C-GG--GA-----G---GA---G-...............................................................--T-AG---.....-G---A-T--A---- 6171
D.CY.06.CY163 -TAT-----AA----...AA-A--C---T-C----CC---------G------CG--G--AA--------G-C-G-A-AATAGG........................GCTAAT.........CAGAGTAAT.........GGT-CT---.....-G---A-T--A---- 6031
D.KE.11.DEMD11KE003 GAG-------A--G-...AAAA-----TTC------C----------G------G-GG---A-------GG-AG--A-AGT..........................................ACTGATAAT.........--G------.....-GA--A-T--A---- 6181
D.SE.12.077UG GAAT---A--A---A...--AGC-----T-A-----C---------G-------G-GG--------------A-CGA-...............................................................-----T---.....-GA--A-T--A---C 6061
D.TZ.04.CO6405V4 GTAG---AT-AC---...CA-A------T-C-C---C---CC----G----------GA--------G---CA---G-...............................................................--TGAG---.....-T---A-T--A---- 6031
D.UG.10.DEMD10UG004 GAAG------A----...AA-A--C---T-C-A---C---------GC-A----G--G---A----AGG---.....................................................................-AT-C----.....-GA--A-T------- 6125
D.UG.11.DEMD11UG003 GAA----AT-A----...AA-A------T-C-----C-------C---------G--G--AA-------G--A--GA-ACT............................................................-GTGC----.....-GA--A-T--A---- 6166
D.YE.02.02YE516 GTAG----G-A----...CAAA--C----------G--G------------------G--G----G------.....................................................................-GT-CT---.....-GA--A-T--A---- 5998
F1.AO.06.AO_06_ANG32 GAA-------A----...AG-TT-----T-A-----C----C----G----------G-------CA---G-AG-GA-AGT.............................................AACAGT.........-ATGAA---.....-G---A-T--A---- 6030
F1.AR.02.ARE933 GAAG------A----...AA--T-----T-C-C---A---------G----------G-------CAG-GGCAG--A-GAC.............................................AATAGT.........-GT-CA--C.....-G-C-A-T--A---- 6109
F1.BR.11.DEMF111BR037 GAA----T--A----...CA-A------T-CGG---C----------------CC--GSTGATGGCA---G--GC-G-AATGGC.........................................................G-T-TG--C.....-G---A-T--A---- 6358
F1.CY.08.CY222 GAAG------AC---...AA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA---G-AG-GA-AAC.............................................GAGAGC.........-GTGAG--C.....-G-C-A-T--A---- 6011
F1.ES.11.VA0053_nfl GAAG------A----...CA-A--C---T--C----C--------------------G-G-----TA---G-A-C-ACAGT............................................................--TTT---C.....-G---A-T--A---- 6239
F1.FR.04.LA22LeRe GAAG------A---A...AA------G-T-C-----C---------GG---------G-------CAG----A---A-AACAGC.......................................AGTAACAGT.........--AGAA---.....-G-C-A-T--A---- 6704
F1.RO.03.LA20DuCl GAA-C--AT-AC-G-...AA-TCA----T-C-----C--------------------G-----C-CA-AG--A-C-G-AAG..........................................AATAGCAGT.........-GGGAA---.....-G-C-A-T-CA---- 6917
F1.RU.08.D88_845 GAAG---A--A----...ACAA--C--ATGCG-A--C---------GC---------GA--T---CA-C--AC-A-G-AAARAC...........................AAT.........AGAACTART.........-AAGAG---.....-TA--A-G------- 6301
F2.CM.10.DEMF210CM007 GAGG---A--A---A...AA-A-------------GC---------G-------G--G-----C-CA--GCCA--G-CAATAGT.........................................................--TGAA---.....-G---A-T--A---- 6160
F2.CM.11.DEURF11CM026 GAG-------A----...AA-G-----C--------C---------G---G------G----CC-T--AGG-AGC-A-AGT............................................................-GT-CA---.....-G-C-A-T--A---- 6149
G.CD.03.LA23LiEd GAA-------A--G-...A-AA--G-------C--GC----C------A-----G--G-------TA----CAG--A-...............................................................-AT-CT---.....-G-C-A-T--A---C 6776
G.CM.08.789_10 GAA-------A----...AG-A---C---------GC----C---------------G---A---G-G--C-A--GA-...............................................................-GT-CT---.....-G-C-A-T--A---C 6269
G.CM.10.DEMG10CM008 GAA-------A----...AA-G---C-A--------C----C----G-------G--G-------TA--GG-A---A-...............................................................-GT-CT---.....-GAC-A-T--A---- 6202
G.CN.08.GX_2084_08 GAA-----G-A--GA...CA-A--------------C----C------------G-GG-------T------A----AAATAAT.......................................AATAGTACA.........-GT-AT---.....-G---A-T--A---- 6069
G.CN.16.224GX GAA-------A--G-...ACAA--------------C----C------------G-GG--T--C-TA--C-GA-GCTGGATAAT.......................................AAAAGTTCA.........GGGGAG---.....-G-C-A-T--A---- 6061
G.ES.14.EUR_0033 GAA-------A----...AA-A--C-------C--GC----C----------------C--A---T---G--A---G-AAT.............................................ATGAGT.........--A-AT---.....-G-C-A-T--A---- 6249
G.GW.08.LA57LmNe GAA----A--A----...AA-A--C-------C--GC----C-----G---------G-G-A---TA--G----GGG-AAT.............................................AGTACA.........GAT-AT---.....-GAC-A-T--A---- 6835
G.KE.09.DEMG09KE001 GAA-------A---A...CA-A----T-----C--GC----C----GGGA----G---C--A---TAGGG----GGG-AAT..............................AGC.........ACTAACAGT.........--ACTG---.....-G-C-A-T--A---- 6212
G.NG.12.12NG060409 GAAC------A----...CAAAC-------------C----C----G-AC----G-GG-----C-T------A-----GATCTT........................AATATC.........AATAGTAGT.........GGAGAT---.....-G-C-A-T--A---- 6059
H.CD.04.LA19KoSa -TA-------A----...CAA----G--T-AC----A-C--C-----GG-----G--G-------G--GGGA--GGA-AATAAT.........................................................--A-TG---.....-G-C-A-T--A---C 6848
H.CF.02.LA25LeMi GTA-------A----...AA--------T-C-----G-C--C----G----------G-------T---G-GA---G-GCT.............................................AATGAT.........--T-AG---.....-G-C-A-T--A---- 6648
J.CD.03.LA26DiAn GAA-------A---A...CAAA---G------C--GC----C----G--AA------G-----C-TA---GA----A-TCTAGT...........................GAT.........AATAGTTCT.........GATGAT---.....-TTC-A-T--AC--- 6857
J.CM.04.04CMU11421 GAA-------A---A...ACAAG--G----------C----C----G--AA------G-------TAG-GGCAGAC--AAT............................................................GAT--T---.....-TT--A-T--AC--- 6350
K.CD.97.97ZR_EQTB11 GAAC---A--A----...AAAA---G--TG-C----C----C-----G---------G-G-A----A-GC-ATC-GAAATTAAT.......................................CAATCTGAA.........T-TGAAG--.....-G-C-A-T--A---- 6034
K.CM.96.96CM_MP535 GAA----A--A----...AA-A-A--G----C----C----C----G-------G--C-G---C-TA--GGC--GGG-AAT..........................................AACAGTAGT.........--TGAA--C.....-G-C-A-T--A---- 6020
01_AE.CM.11.1156_26 GAA-------A---A...CA-A------TCC-----C---------GGTC-----C-G-------TA--G-A-G--A-AGT............................................................-GT-C----.....-TA----T--A---- 6146
01_AE.CN.12.DE00112CN011 TTAC--GC--A---A...AA------G-TC------C----------G---------G-----C-TA-CG--A--CA-AATAAT........................AAT............GAGTCTAGT.........GGTGAG---.....-G---A-T--A---- 6155
01_AE.IR.10.10IR.THR48F GTAC--CA--A----...AA-----G--TCC-----C----C-----G------T--G---A---GA--GG-AG--A-...............................................................-AT-CT---.....-GA--A-T--A---- 6017
01_AE.JP.11.DE00111JP003 GAA----T--A----...AA----C-GATCC-----C----------G--------TG-------------A--C-A-AATAGA.........................................................-GTGAG---.....-G---A-T--A---- 6236
01_AE.MM.14.fKSDU26 GAA-------A---A...CA-A----G-TC------C------G---G---------G--AA---TA-------C-AAATTAAT............AATGACAGTAATAACAGTAATAGTACTACTAGTAGT.........-ATGAG---.....-GA--A-T--A---- 6065
01_AE.PH.15.DE00115PH012 GAA-------A----...CA------G-TC------C----------G---------G-------TA--GC-A---GG...............................................................-GTGAA---.....-TA--A-T--A---- 6764
01_AE.SE.12.070SE GAA-----G-A--G-...AA-A--C---TCCG----C----------G---------G---A---GA---G-AG-..................................................................GAG-AG---.....-G---A-T--A---- 5996
01_AE.TH.10.DE00110TH001 GAAC------A----...CA------G-TC------C--------------------G-------T---G--AG--G-AATAAT........................GGTAGT.........AGTAATTTT.........-GTGAA---.....-G---A-T--A---- 6136
01_AE.TH.11.40436v09_04 GAA-------A----...AA----C---TC------C----------G------C--G-GT----CA----GA---G-AGT..........................................GAGAATAGT.........-GTGAG---.....-T---A-T--A---- 5991
01_AE.TH.90.CM240 GAAC---C--A----...AA------G-TCC-----C-C--------G---------G---A---T--AG--A-G-AGACTAGT.........................................................-GTGAG---.....-G---A-T--A---- 6392
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -TGC------A----...-AAA---G---G-T----C---------G-AC-------G---A----A--G-AAC--AGAGTAAC........................AATAGGTGC......AGTACCAAT.........-GTT-T---.....-G---A-T--A---- 6248
02_AG.DE.09.701114 GAAT---A--AC-G-...AAAA-----ACG------C---------G----------G---A---TA--G-GACAGT-GATAAT........................AATAATACA......AGTAGTAAT.........-ATCAG---.....-T---A-T--A---- 6071
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 GAAT------A--C-...AAAA----C-TG-T----C-C-------G-------G---A--A---TA--G-AA---ACAGTGCT........................CAATATGAC......AGTACCAAG.........T-TCAG---.....-G---A-T--A---- 6485
02_AG.KR.12.12MHR9 GAAG------AC---...AAA-------TG-C----C---------G-TA----G--G---A---TA--G-AA---AGAAT.............................................AGCAGT.........-GTCAG---.....-G---A-T--A---- 6486
02_AG.LR.x.POC44951 GAAT------A----...AAA-------TG------C---------GG------G--G---AG--CA-----AG--AAGGTAGT.......................................AAAAATGAT.........-GTCAG---.....-G-C-AGT--A---- 6795
02_AG.NG.12.12NG060304 GAAT------A----...-AA----G-ATGC-----C-----------------G--G---T---CA--GGAAC---CAATAGTACC....................................AATAGTAGT.........GGTGAG---.....-G---A-T--A---- 6018
02_AG.NG.x.IBNG GAAG------A----...AAAA----GATGC-----C---------G-------G--G---A---TA--G-AA---A-GGT............................................................-GTCAG---.....-G---A-T--A---- 6336
02_AG.PK.15.PK032 TTT-----G-A----...CAA----GG-TGAC----C-----------G-----G--G-------TA--GGAA---A-...............................................................--ACAT---.....-G---A-T--A---C 6407
02_AG.SE.14.098GN GAAC-----AA--G-...AAA-------TGA-A---C---------G-TC----G--G---A---TA-GG-ACC--ACAATGAT.........................................................--TTAT---.....-G---A-T--A---G 5992
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B.FR.83.HXB2 AGCATAAGAGGTAAG...GTGCAGAAAGAATATGCATTTTTTTATAAACTTGATATAATACCAATAGATAATGATACT...............................................................ACCAGCTAT.....AAGTTGACAAGTTGT 6812
Env _S__I__R__G__K__.__V__Q__K__E__Y__A__F__F__Y__K__L__D__I__I__P__I__D__N__D__T__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__T__S__Y__._##_K__L__T__S__C_
02_AG.SN.13.9580 GTAT------A----...AAAG------TGAC-T--C.--------G--AA---G-.G---A---T-------CA---ACATGT........................GACAATACTACATGTGACAATAGA.........--ACAG---AGGCA-G-----T--A---- 6214
03_AB.RU.97.KAL153_2 GA-C-G----A---A...---A-A------------C-C---------------G--G---A----------.....................................................................GAT------.....-G-----T------- 6010
04_cpx.CY.94.94CY032_3 GAA-----G-A----...AA-A-------------GC----C----G-A--------G-G-----TA--GC-AGAGTGCCAATTAAT............GGTAGTAATAGGAAT.........AATAGTACA.........GAAGAG---.....-T---A-T--A---- 6200
05_DF.BE.x.VI1310 GAAG---AT-AC--A...AA--T-----T-C-----C-C-------G----------G-------CAG--GC---GACAGT.............................................AGCAAT.........-G---T---.....-G-C-A-T--A---- 6215
06_cpx.AU.96.BFP90 GAA-------A----...ACAA-------------GC----C----G--C-------G-------T-GGG------G-AATAAT.........................................................-GTGAT---.....-GA--A-T--A---- 6884
07_BC.CN.98.98CN009 GTAG------A----...AA-----C--TG------C---------G----------G-----T-TAC---GA-G-ACTCTAGT...........................GGG.........AACTCTAGT.........GAGCAT---.....-GA--A-T--A---- 6158
08_BC.CN.97.97CNGX_6F TTAT------A--G-...AA-A---C--TG------C---------G----------G----CC-TA--G----G-ACTCTGGT...........................GAG.........AACTCTAGT.........GAATAT---.....-GA--A-T--A---- 6000
09_cpx.GH.96.96GH2911 GAAT------A---A...CAC-------T----T--C---------G-TC-------G--T----CA--GCAAG--A-...............................................................-ATGAG---.....-GAC-A-T--A---- 6011
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 GAAG---A--A----...AA-A--C-----------C-----------------G-GG---A-----G-G--AG--A-...............................................................---------.....-GA--A-T--A---- 6185
11_cpx.CM.95.95CM_1816 GAA-------A----...CA-A--C----------GC----C------------G--G-----C-CA--G--A--GA-AAT............................................................--A--T---.....-G-C-A-T--A---- 6217
12_BF.AR.99.ARMA159 GAA-------A---A...CA--T-----T-C-----C---------G----------G-G-----C-G-----GC-G-...............................................................GAA-CA--C.....-G-C-A-T--A---- 6825
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G-AG--G-C-A--G-...AGA-------T---CT--C----C----G-G--------GA------T--GGGAA---G-AATAGT........................GGTAAT.........AGTAGTAGT.........-GTGAA---.....-GA--A-T------- 6234
14_BG.ES.05.X1870 GC-C------A---A...A-AA--------------C---------GC----------C--A---G--C------.....................................................................------.....-G------------- 6303
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------AC----......GTA-----C------C-------C-GC------G--GA-G-----------.....................................................................---------.....-G-----G--AG--- 6184
16_A2D.KR.97.97KR004 GAAC------A----...AAA-------TCC-A---C-A------G-----------G---A-C-TA---G-AG-GACAGTAAT...........................GAT.........ACACTGAAT.........-GGCAG---.....-GAC-A-T-CA---- 6181
17_BF.AR.99.ARMA038 GAAG----G-A----...CA--TA----T-C-----C---------G----------G-------CA--GG-AG--A-GGC.............................................AGTGGA.........GGAGAA---.....-G-C-A-T--A---- 6031
18_cpx.CU.99.CU76 GAAG------AW---...CA-A--C----------GC----C---WWW--A------G--T------.-GGG---RG-AAT..........................................AGTAATTAT.........-GTGAT---.....-G---A-T--A---- 6120
19_cpx.CU.99.CU7 GAAC------AC---...AAA--AC--AT----T--C----C-----G---------G-------T-G-G--...................................................................................---A-A-T--A---- 5956
20_BG.CU.99.Cu103 GAG----AG-A--GA...AA-A--C----G--C--GC----C----G-------G--G-G-----TA--G--A-G-A-AGTAAT........................AATAGT.........AATAACTAT.........-GTGA----.....-G-C-A-T--A---- 6282
21_A2D.KE.99.KER2003 GTGG------A----...AG-A--C---T-------C--------------------G--------A-C------GA-AAT.............................................ACCACT.........-GT-C----.....-G---A-T--A---- 6013
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY GAAC------A---A...AGAAG-G---T----T--C-C-------GG---------G--GG---TA--GGAA---A-AGT..................................................................-T-.....-GAC-A-T--A---- 6003
23_BG.CU.03.CB118 GAG-----G-A---A...AGTA----------C--GC----C-----------------G-----T---G--A-G-A-AATGGT........................AGTAAT.........AAAAACTAT.........-GTGA----.....-G-C-A-T--A---- 6282
24_BG.ES.08.X2456_2 GA-T--CAG-A---A...CARA----------CK-GC----C---------------R-G--W--TAG-G--A---G-AAT..............................AAT.........AATACCWAT.........-GT-A----.....-GAC-A-T-RA---Y 6302
25_cpx.CM.02.1918LE GAAT------A----...AA-A-A--G-----C--GC----C---------------G-----C-T---G------A-...............................................................-GTTCA---.....-G---ACT---C--- 6029
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 GTAC------A----...CAAG------T-C----TC---------G-T-A------G---T---GA--GG-A--GA-AGTAAG.......................................AATAGTAGT.........GGGGAA---.....-GA----T--A---- 6815
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS GCA----A--A----...AA-------TT-C-A---C-----G-G-GC------G--G-------GA----AAG--G-...............................................................-AT-CT---.....-G-C-A-T--A---- 6805
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G---A----...A-----------------C-----------------G--G---------C--------A-...............................................................G-A------.....-C-C---T--A---- 6186
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----G--A--A----...A--A-A-----------GC-----C---C----------G--T---C--GGG-A-GGGA-AAT............................................................--A------.....-TAC---T--C---- 6233
31_BC.BR.04.04BR142 GAAC------A----...-GAAG---G-T-C-----C---------G----------G-----C-T--A-G---G-G-TAT............................................................GAAGAT---.....-GA--A-T--A---- 6280
32_06A6.EE.01.EE0369 GAA---GA--A----...AAAA---C------C--GC----C------------G----------T--GGG-A-A-A-AATAAT.......................................GGTAATAGT.........-GTGCT---.....-TA--A-T--A---- 6483
33_01B.ID.07.JKT189_C GAAC-G----A----...AA-G----G-CC------C----------G---------G---AGC-T-GA---AG--A-AGT............................................................-GT-AA--C.....-G---A-T--A---- 6131
34_01B.TH.99.OUR1969P GAA-------A----...AA------G-TC------C-----------------C--G---A---TA--GG-A--GG-...............................................................GGT-AA---.....-G-----T--A---- 6023
35_AD.AF.07.169H GAAC----G-A---A...AAA-----G-T-C-GT--C-----------------G--G-------T---G-C----A-...............................................................-GT--T---.....-GA--A-T--A---- 6027
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 GT-C------A----...A-A-------TGC--T--C---------GG---------G-------T---GCAAG--A-AAT.............................................GATAGT.........-GT--G---.....-GAC-A-T--A---- 6024
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 GAAC------AC---...AAA--A---AT----T--C----------G------G--G-------T-G-G--A---A-...............................................................GAG-CT---.....-GA--A-T--A---C 6006
38_BF1.UY.03.UY03_3389 GAA-------A----...CA--TA----T-C-AT--C-C------------------G-G-----T---GG-----A-AGCAGC.........................................................-GATAT--C.....-G-C-A-T--A---- 6232
39_BF.BR.04.04BRRJ179 GAAG------A----...AA---A----T-C----TC---------GG---------G-T-----CAGC---AGC-GCAAT..........................................AGCAGTAGT.........GGAGAA--C.....-G-C-A-T--A---- 6304
40_BF.BR.05.05BRRJ055 GAAG------A----...CA-A------T-C-----C-C-------G-----------C------CA--GG---GGG-AAT.............................................GATAAT.........GGA-CA--C.....-G-C-A-T--A---- 6342
41_CD.TZ.05.CO6577V5 GTAG------A----...AA-A-AC---T-------C----C---------------G--T-------C---AG-..................................................................--TGAT---.....-G---A-T--AC--- 6037
42_BF.LU.03.luBF_01_03 G-A----A-A-----...A-----------------C---------G-TC----G--G--------------A.....................................................AGTAGT.........--A-AT---.....-T-----T---C--- 6360
43_02G.SA.03.J11223 GAAT------A----...AA-A-------------GA----C------------G--G-------T---GGGA---G-AAT..........................................AATGAATCA.........GGTGAT---.....-G-C-C-T--A---- 6340
44_BF.CL.00.CH80 GAAG------A--G-...CG--T-----T-A-----C-A-------G----------G-------CAGC---A---GCAGT............................................................-GAGAA--C.....-G-C-A-T--A---- 6266
45_cpx.FR.04.04FR_AUK GAAC------A---A...CAA---G--AG----T--C-----------------G--G---A---TAG-G-AA---A-GAT............................................................-GT------.....-GAC-A-T--A---- 6777
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 GAAG------A---A...CA--T-----T-C-----C---------GG---------G-------C-G-G--A---A-...............................................................-GT-CA--C.....-G-C-A-T--A---- 6236
47_BF.ES.08.P1942 CAA-CG-----G......AGAA---G----------C----------C------G--G-G-A-T----ATCA--C-AAACTAGT.........................................................--T------.....-G-----T------- 6238
48_01B.MY.07.07MYKT021 GT-C------A----...CA------G-TCC-----C----------G---------G-------T--A---A---GCAATAGA........................AATAATAGCAATAGTAGTAATAGTAGTGAGTAC-GTGAG--C.....-G---A-T--AG--- 6062
49_cpx.GM.03.N26677 ......G---A----...AA-A----------C--G-----C------ACA-------G------T------A--T--...............................................................--TGAT---.....-TTC-AGT-CA---- 6251
50_A1D.GB.10.12792 GATC----G-A----...AAA-----GAT----T--C---------------------C------TA--G-AA--CA-AGT..........................................AGCGATAGT.........-GTGAG---.....--A--A-T------- 6215
51_01B.SG.11.11SG_HM021 GAA-------A----...CA-A----GAGCC-----C---------GG---------G-------T-GA-C-C-G-G-AATACT.........................................................-GTGAG---.....-G---A-T--A---- 6024
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 GAAC--CAG-A--G-...AA------GATCC-G---C----------G---------G---A---GA---G-A---G-AATAGT........................AATAGT.........AGTAATAGTAGTAAGTAT-GGGAG---.....-G---A-T--A---- 6165
53_01B.MY.11.11FIR164 GCAT---A--A----...AM------G-CC------C----------G---------G--GA---TA----GA---G-AATAGT........................AGTAAT.........AGCAGTAGT.........-GTRAA--C.....-T---A-K--A---- 6179
54_01B.MY.09.09MYSB023 GTGC--CA--A----...AA------G-TCC-G---C----------GA--------G-------T-----CA---A-AATAAT..........................................AATAGT.........-GTGA----.....-GA--A-T--A---- 6232
55_01B.CN.10.HNCS102056 GAG-------A----...AA----C-G-TCC-----C---------GG---------G--T----T-GG-----A-A-AAT............................................................-GTGAG---.....-G---A-T--A---- 6116
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -CAG-G----A---A...AG-A--------------------A----C---------G---A----A--G---GGGA-AAT............................................................-GT------.....-G----GT------- 6160
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CTAG---A--A----...AA---------G------C---------G----------G-G---C-T---GGGA-GGACTCTAGTGAT......................................................-G-TCT---.....-GA--A-T--A---- 6013
58_01B.MY.09.09MYPR37 GAA-------A----...AA------G-TC------C---------GGG----------------T--A---A---A-AAGAGT.........................................................-GTGAG---.....-T---A-T--AC--- 6202
59_01B.CN.09.09LNA423 -------A--A----...A-AAG-------------C-----------G-------TG-G------------------...............................................................---------.....-C-----T------- 5999
60_BC.IT.11.BAV499 GAAC------A----...AAAA----G-T-C-----C---------G-------G--------C-T--G-----G-G-AGTGACAAT..................GGGAATAAT.........AATACTTTT.........GGGGAG---.....-GA--A-T--A---- 6793
61_BC.CN.10.JL100010 GTAT-G----A----...AA-----C--GG------C---------G-A-C---C--G----TC-T-G-G-GA-CT--AGCGAGTCT..................TACAGATTG.........AACTCTAGC.........-AGTTT--C.....-GA----T--A---- 6226
62_BC.CN.10.YNFL13 GAA-----G-A----...CA-A-A------------C---------G----------G-----C-TA--G--A-G-A-TCTAGT...........................GAT.........AAGAATTCT.........-GTGAG---.....-GA--A-T--A---- 6134
63_02A.RU.10.10RU6637 GTA-------A----...AGA----G-ATG-C----C---------G-------G--G----C--TAC-G-G-GACAAAACAAT.......................................AGTCAGAAC.........-GT------.....-G---A-T--A---- 6344
64_BC.CN.09.YNFL31 GTAG------A----...AA--------TGA-----C--------------------G-----C-TA--G-GAGC................................................AGCAGTAAG.........-GGGAG---.....-GA--A-T--A---- 6174
65_cpx.CN.10.YNFL01 -TAG------A--G-...CA-----C--CT-T----C-C-------G-AG-------G-G---C-T--GGGGA-CT--AATAAC........................TCTAGT.........AACTCTAGT.........GGGGCT---.....-GA--A-T--A---C 6218
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 GAG-------A----...AA----M-G-TCC-----C----------G---------G--GA---G--A--GA---AG...............................................................-GTGAA---.....-G---A-T--A---- 6158
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 GAG-------A----...CA------G-TCC-----C----------G---------G---A---G--AGGGA---A-...............................................................-GTGAA---.....-G-C-A-T--A---- 6140
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420GAAT------A----...AA----C-G-CC------C----------G---------G--------AGAG------ACAATAGT........................AGTGATAACAATAGTAGTGCTAGT.........-AGGAG---.....-T---A-T--A---- 6205
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -A----G---A----...--TA------------G-A----------C---------G--------------.....................................................................--T-----C.....-G---R-T------- 6261
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 GA---G---AA----...-AA-----------------G---------------G---C--A----A-AG-A----A-AAT..........................................GCTAGCAAT.........-GT------.....-G---A-T------- 6321
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 GAAG------A----...CA--G-----T-C-----C--------------------G-------TA-----A--GAGAACAACAAT..................AGTGATAAT.........AACAGCAGT.........GGAGAA---.....-G---A-T--A---- 6334
73_BG.DE.01.9196_01 -T--C-----A----...--A-----GC---------A---------T---------G---A--------GC--A-G-AATAGT.........................................................----AA---.....-G---A-T------- 6335
74_01B.MY.10.10MYPR268 GAAC------A---A...AA----C-G-TC------C----------G---------G-G-----TA--GTGAC--G-AATAAT.............................................AGT.........GGGGAG---.....-G-C-A-T--A---C 6133
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 GAA-------A---A...CAT-----G-CC-----TC----------G-------C---------T--AG-AA---G-AAGAAT.......................................AGTACTTAT.........-GGGAA---.....-G---A-T--A---- 6062
78_cpx.CN.13.YNTC19 GAAG------A----...AA-A----T-TC------C----------G---------G-------TA--G-GA-G-AGGATAAT.........................................................-AT--T---.....-G---A-T--A---C 6011
79_0107.CN.15.SX15DT013 GTAT------A----...AA--------TG------C---------G----------G--GA---T--C--GA-CT--...............................................................-GTGAG---.....-TA--A-T--A---- 6204
82_cpx.MM.13.mSSDU12 GTAT---A--A--G-...AA----TC--TG------C--------------------G-----C-TA--G-GA---AG.............................................ACCTCTAAT.........GAG--A---.....-GA--A-T--A---- 5944
83_cpx.MM.13.mSSDU94 GAA-------A---A...AA-A--C-G-TCC-G---C---------GG------T--G---A---T-GA---A---A-AGTACG.........................................................-AAGAG---.....-T---A-G--A---- 5999
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 GAAG---A--A--G-...AA--------TG------C--------------------G-----C-T---G-AA-G-ACTCTAGT...........................GGG.........AACCATAGT.........GAGTAT---.....-GA--A-T--A---- 6174
86_BC.CN.13.15YNHS18 GAAG---A-AA----...AAA---TC--TG------C--------------------G-----C-T--CCC----................................................AAGAACGAT.........-GTTAT---.....-GA--A-T--A---- 5929
87_cpx.CN.12.DH32 GAAT---A--A----...AAAA----C--G-T----C---------G----------G-----C-T------A---AGACTGGG........................CAGTAT.........AATGAGACT.........-GGCCT---.....-GA--A-T--A---- 6162
88_BC.CN.05.05YNRL25sg GAAT---A--A----...CA-A--TC--TG------C---------G----------G-----C-TA--G--AG--AGCCACTTAATGAGAGTAAGCCACGTAATGATAGTAAC.........CATAGTAGT.........GAGCAT---.....-GA--A-T--A---- 6064
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------G--AA----...A------G----------C-----------------G--G---------------G--A-GATAAT.........................................................--A----T-.....-CA----T-G----- 6223
O.CM.96.LA51YBF35 GTTC-T-A--AC--A...C-AG----GA--C-A--TC-A------GTCTCA---C-G--GAA-G----GGGA...................................................TCAAACAGC.........--A-CA---.....-CA--A-TT-A---- 6879
O.CM.96.LA52YBF39 -TTC-C-A--AC--A...AA-G-----A--C-G--GC-A--C------TCA---T-G--TAA----A-C-GC...................................................ACAGAGGGC.........-A--C----.....-CA--A-TT-A---- 6842
O.CM.99.99CMU4122 GTTC-C-A--AC--A...AA-G-----C--C-G--TC-A--C----G-TCA---T---ATAA------G--CAGC................................................ACAACCAGC.........--A-TG---.....-CA--A-TT-A---C 6284
O.CM.x.pCMO2_3 GTTC-C-AG-AC--A...AA-G-----A--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G-GTAA-C----AGGAA-C-AC.............................................ACAAGCGAC.........--A-TG---.....-CA--A-TT-A---- 6866
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO GTTG-C-A--AC--A...AA-G-----A--C-G--TC-A------TT-TCA---T-G--GAA-C-GA--G--A---GC.............................................ACAAACACA.........--A-TG---.....-CA--A-TT-A---- 6273
O.FR.06.RBF206 GTAC-C-A--A---A...CAAG-----A--C-G--TC-A------GTGTCA---C-GGCCAAGG-TA-C-CAAG--AC.............................................GTAAATGAC......ACA-AT-CA---.....-CAA---TT-A---- 6874
O.GA.10.10Gab1190 GTTG-T-AG-AC--A...CA-G-----A--C-A--T--A------GT-TCA---T-G--GAA-CCGA--G-GACA................................................GATAATGCA.........--A-TG---.....-CA--A-TT-A---- 6043
O.GA.11.11Gab6352 GTTC-C-A--AG--AAAA-A-G-A--GA--C-G--TC-A--C---GT-TCA--CT--G-TAA-T-G--C---A--GGC.............................................ACCAACCAA.........--A-TA---.....-CAA-A-TT-A---- 6040
O.SN.99.99SE_MP1300 GTTC-C-A--AC--A...AA-G-----C--C-G--TC-A--C---GT-TCA---T-G--GAA-G-GA--G-A...................................................AATAATGAC.........--A-TG---.....-CA--A-TT-A---- 6870
O.US.10.LTNP GTAG-C-AG-AC-GA...AA-G-----A-GC-G--TC-G--C---GTGTCA---T-G-C----T-G---G-CA-A-AGAATAGC.......................................TCAAATAGC.........--A-TG---.....-CA--A-TT-A---- 6744
N.CM.15.S4858 GAG-G--A--A---A...AA-A---C--TT--CT-TC-G------GC-GAA---G--G--AA---CTCA------..................................................................-GT-CT---.....-G-C-A-T------- 6319
N.FR.11.N1_FR_2011 GAG-G--AG-A---A...AA-A---C--TT--CT-TC-G--------TGAA------G---A----A--G-CACAGTCAATAAT.......................................AGAACAGAA.........--AGTA---.....-G-C-A-T--AG--- 6199
P.CM.06.U14788 -TAG---A--A---A...CA-----C-C-GC-A---C-C-------G-GCA--CC---C-AA-T-G--------C-A-...............................................................-GT-CA---.....-GA--A-TT-A---C 6325
P.FR.09.RBF168 GTAT-G-A--A---A...AA----GG-C-GC-A---C-C--C----G-ACA--CC-----G--C-GA--G-GACA................................................GCAAATAAT.........--ACTA---.....-GA--A-TT-A---C 6877
CPZ.TZ.06.TAN5 GAAT-T--G-A----...AAAA-AC--AT---CT-T--G---------GAA-----T--GAA--ATA----CACG-ACAATAAT.........................................................-A-TCT---.....T-C---CAT-A---- 6946
CPZ.US.85.US_Marilyn GAAT------AC--A...AA-A-AC---TG---T-C--A------GT-GA----C--GCT-AT--CA-----.....................................................................-AT-C----.....-GAC---T--A---C 6856
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GTAT-G-A--A---A...AAAAGTC--C--C-G--G--G-----C-G-GAA--CT--TCT-AG----G-G--R-S-AC...............................................................-G--C----.....-G-C---TT-AC--- 6344
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 GTGC---A--A---A...AAAG-A--GA-GC-A--TC-C--C------GAAA-CC-TG-----C-TA--C-AACA................................................TCTAAAGAA.........-AACTA---.....-G-C-A-TT-A---- 6205
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B.FR.83.HXB2 AACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCC 6982
Env _N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P
A1.CD.02.LA01AlPr --T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----CAG-G--A-G---------------G-----C-GG--------------------C-----------C-AA-- 7020
A1.CM.08.886_24 --T-------C---------A--T------------A-------------------------C---A----A--------------------G-----GG--CCA--A--------------G-----C-G----------T----------C-----------C-A--- 6444
A1.ES.15.100_117 --T-------C---------A--T------------A-T-----------------------------T--A-----------A--C-----G----GAG-----GA-----------------------G---------------------C-----------C----- 6453
A1.KE.11.DEMA111KE002 --T-------C-------A----T--------A--------------------------------------A--------------C-----G-----GG-----GAC--------------G-----C-AG--------T-----------C--T-----G--C----- 6377
A1.PK.15.PK034 --T------AC------------T-----------GAG---------------------C--------T--A--------------------G-----GG------AT----C---------G-TG--C-AG--------------G-----C-----------C----- 6573
A1.RW.11.DEMA111RW002 --T-------C------------T-----------------------------------------------A-----------A--------G----GGG-CCCA-A---------------------C-AG---------T----------C-----------C-A--- 6351
A1.SE.13.078SE --T-------C-----A---A--T-----------G-----------G-----------------------A--------------C-----G-----GG-----GGA-A------------G-----C-A----------T-------------------G--C-A--- 6190
A1.UG.11.DEMA110UG009 --T-------C-C----------T--------------------------------------------T--A--------------C-----G----GGG--G--GA---------------G-----C-AG--------------------C-------------A--- 6334
A2.CM.01.01CM_1445MV --T-----------C-----A-----------A---A----------------T-----------------A--------------------G-----GG------A---------------GT----CCGG-----T---T---------------------------- 6175
A3.SN.01.DDI579 ----------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG-G----AA--------------G-----C-GG-----------G--------------------C-A--- 6198
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---------AC------C-----T-----C------------------G----------C-----------A-----------------G--G-----AG--C--GA---------------G-----C-A-----------------------------------AA-- 6984
A6.BY.13.PV85 --T--A----C---G--------T-----T------A----------------T-----------------A--------------------G--C---G-GCCA--T--T-----------G-----C-GG-----T--------------C-----------C-AK-- 6466
A6.IT.02.60000 --T--A----C---G--------T-----T------A-------A--------T-----------------A--------------------G--C--GG----A-AT--T-----------G-----------------------------C-----------C-A--- 7020
A6.RU.11.11RU6950 --T--A----C-G-G--------------C------A----------------T-----------------A--------------------G--C--GG---CA-AT--T-C-----A---G-----C-AG--------------------C-----------C-A--- 6527
A6.UA.12.DEMA112UA024 --T--A---AC---A-AG-----------T------A----------------T-----------------A--------------------G--C--AG--CCA-T---T-----------G-----C-AG--------------------C-----------C-A--- 7027
B.AR.14.DEMB14AR003 -----------------------A--C------A------GG--A--------A------------A-----------------C--------------G------AC----------------------A--------------------------------------- 6986
B.BR.10.10BR_MG035 ----------------A---------C---------A-------A--------------------------A--------------------------------A-----------------------------------------------------C----------- 6474
B.CU.14.14CU005 ---------C----G-------------G-TCA-A-CGG-G-A-------------------------------C-----------------G-----C--------A----------A-----------A------T----------------------------A--- 6190
B.DE.13.366396 ---------AG------------T------------------------------------CT-------------------------T---------GA---G-T------------------------GAC--------T----------------------------- 6147
B.DE.13.947915 ---------AAA---------------------A----T-----------------------C-----------------------------G------G--C---A---T------T-----------GAC----------------------------------A--- 6210
B.DO.11.DEMB11DR001 --T--------------C--------------A-----------------------------------------------------------G-----C--------A--------------G-------A--------------------------------------- 6971
B.ES.15.100600 --T---------------------------------A-T--------------T--------------------------------------G-----C-CA--AGG---------------G-------GC----------------------------------A--- 6422
B.FR.11.DEMB11FR001 --T--------------------------------------------------T-----C--------T--------------------------C---G------A------------------G----A-----------------------------------AA-- 6194
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------------A-------------------------------T-----C------------------------C-------G-----C-------------G-----A---------C--T--------------G----------------------- 6404
B.PH.15.DEMB15PH003 -----T--GAC-C--------------------------------------------------------------------------A----G------G----A-A-----G-----A----T-------------------------------------G-------- 7001
B.RU.11.11RU21n --T---------G-------A------------C-----------------------------------------------------A----G--C--C-----A--A--------------G---------G-------T-------------------------A--- 6522
B.SE.15.102SE ---C------------AC--A-G----------AA-A----------------------------------A-----G--------------G----GAG-------A----------------------A-----------------------------------A--- 6189
B.TH.10.DEMB10TH002 ---------A--C-------A--------------------------------A-----------------------------A--CT----G-----AG-C-----A-------------------------------------------------------------- 6339
B.US.16.2609 ----------C----------------------A-------------------A-----------------A--A--------A---A----G--------------A--------------------------------------------C-------------A--- 6264
C.BR.11.DEMC11BR035 --T-------CT--A-----A--------------T--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G------G-C-----A--------------------C-AT-----------------G----------------A--- 6441
C.CN.10.YNFL19 --T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G--------------A--------------------CT-T-----T----------------------------A--- 6367
C.DE.10.622166 ----G----AC---AG----A--------------C--T-----C-----C--T--------------T--A-------A------------G---------G----A--------G--T--------C-AT-----------------------------T----A--- 6189
C.ES.15.100_118 --T------TC---A-----A--------------C--T-----C--------T--------------T--A--------------------G-----G--------A--------------------C-AT--------------G--G----------------A--- 6434
C.ET.08.ET104 ---------AC---A-----A--------------C--T-----C--------TC-------------T--A-------A---------------G---G-A----AC--T-C---------------C-AG-----------------G----------------AA-- 6179
C.IN.15.NIRT008 --T-------C---A-----A--------------CA-T-----------C--T-----C------A-T--A-----G-A------------G--------------A--------G-----------C-AT----------------------------------A--- 6138
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --T--------AG-------A--------------T--G---C-C--------T--------------T--T-------A------------G--------------A--------------------C-AT--GA-------T-----G-----------G--C-A--- 6982
C.NG.10.10NG020523 --T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------G-------------------------------------------------A--- 6203
C.NP.11.11NP016 --T-------C-T-A-----A--------------CA-T-----T--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--T-----G-----------C-GT-----------------------C----------A--- 6156
C.PK.14.DEMC14PK009 --T-------C-G-A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A--T---------G--------------A--------G-----------CT-T-----------------G--C-------------A--- 6405
C.SE.15.100ET --T-------C---A-----A--------------CA-T-----C--------T--------------T--A-------A------------G--------------A--------------------C-AT-----------------G----------------AA-- 6220
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A------AG-C-A-----A------------A-C--T-----C--------T--------------T--A-------A------------G-----C--------A--------------G-----C-AT-G------T--------G----------------A--- 6969
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --T--T---AC---AT-------------------CA-T-----A--------T--------------T--A-------A------------G--------C-----A--------G-A---------C-AT-----------------------------G----A--- 6335
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --TT-------T--A-A---A--T-----------CA-T-----C--------T--------------T--A-------A------------G-----------A--A--------------------C-AT-----T----------------------------A--- 6373
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --T-------C---A-A---A-----------A--CAGT-----A--------T--------------T--A--------------------G-----C-----C--A--------------------C-AT--------------------C-------------AA-- 6355
D.BR.10.10BR_RJ095 --T-T-----C------------T--------------------A--------A-----------------A-----A--------------G----GAG------A------------T--C-----C-----------T-----------C--G-----------A-- 6426
D.CD.03.LA17MuBo --T---A--AC------------T-----------------------------T-----------------A-----------A-----------C---G-----CA---------------C-----C-----------------------------------C----- 7051
D.CM.10.DEMD10CM009 --T-------C---------A--T-----------GAG---------------------------------A---------------------------G-----CA---------------C-----C-A------T---T----------------------C--A-- 6341
D.CY.06.CY163 --T--T----C------------T--C---------AG---------------------------------A-----------------------C---G--CCACG----G-G----A---CA----C-A------T--------------------------C----- 6201
D.KE.11.DEMD11KE003 --T-------C------T-----A---------A-------------------A-----------------A-----A-----A--C-----G-----CG------T---------T--G--T-----C-A----------T-G-----G-----------G-------- 6351
D.SE.12.077UG --T------AC------G-----T---------A--A----------------------------------A-----C-----A--------G------G------AC--------------C-----C-AG-----T--T----------------------------- 6231
D.TZ.04.CO6405V4 --T-------C----G-----T-T---------A--A-------------------------------T--A-----------AC-------G----GAG-----CA---------------C-----C------------T----------------------C-A--- 6201
D.UG.10.DEMD10UG004 --T-------C---------A--A---------A--A-------A--------------------------A-----A---------------------G------A----------CAG--T-G------------------------G-----G-----G-------- 6295
D.UG.11.DEMD11UG003 --T-------C-C----------G------------A----------------------------------A-----A---------------------G------AT----C---------T-----C-AC-----T---T-------G-----------G----A--- 6336
D.YE.02.02YE516 --T------AC------------T-----------------------------------------------A----------GA---------------G-A----AT-A--CA----A---C-----C-AC--------------------------------C-A--- 6168
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --T------AC-----A------T--------A-----T-GG--T-----C--A--C--C--------T--A--------------------G-----------A--A--T-----G-----G-----C-AT--------T-----------C-------------A--- 6200
F1.AR.02.ARE933 ---------AC------------T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A------------G---N--G----A-G---------G--G--G-----C-GG----------------------------------CA-- 6279
F1.BR.11.DEMF111BR037 --T------AC------------T--------------T-GG--T--------A--------------T--A-------A------------G-----GG-GG-A-A---T-----G-----G-----C-A---------------G----------------------- 6528
F1.CY.08.CY222 --T------AC------------T--------------T-GA--T--------------------------A-------A-----------GG------C-G--AGAT--------G-----G------CAT--------------------------C-------A--- 6181
F1.ES.11.VA0053_nfl --T------AC---G--G-----T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----G------G----A-AC--------G--G--G-----C--------------------------------G----AA-- 6409
F1.FR.04.LA22LeRe --T------ACA-----------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------------AG----A-G---------G--G--GA------AG--------------------------C-------AA-- 6874
F1.RO.03.LA20DuCl --T------AC-----A---A--T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G--C---G-C--A-A---------G-----G-----C-AGG----T--T----------------------------- 7087
F1.RU.08.D88_845 --T------AC---G--------T---------A----T-----T------------TR-------A-T--A-----A-A------------GW----------A--T--------G-A---G-----CRAC-------------G-------R-------G----A--- 6471
F2.CM.10.DEMF210CM007 --T--T---AC------------T-----------G--------------------C-----------T--T---------------------------G-G--A-AC----C---G-A---G-T-----G-----------T---------------------A-AA-- 6330
F2.CM.11.DEURF11CM026 --T------AC-G--------A-T--------A--G--------T--------------------------T-------W------------G------G-G----AT--------G-----G-----C-AT----------------------------------AA-- 6319
G.CD.03.LA23LiEd --TGT-----CT----A------T-----------GA-T-----C--------T--------------T--A-----------A---T----G-----GG------AT-----------G----------A---------T-------------------------A--- 6946
G.CM.08.789_10 --TGT----AC-----A------T--C--------GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G----GGG------A----------------A------A---------T-------------------------A--- 6439
G.CM.10.DEMG10CM008 --TGT----AC-G---AG-----T-----------GAGT-----A-----------------------T--A-----C---------T----G------G----A-AT----------------------AC--------T--------G----------------A--- 6372
G.CN.08.GX_2084_08 --TGT----AC-----A---A--T-----------G--T-----A---------------------A-T--A-----G------C--T-G--G----GGG-C----AT----------------A-----AC--------TT------------------------A--- 6239
G.CN.16.224GX --TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----------------------T--A-----G---------T----G----GGG------AT----------------A-----A---------TT---------------------------- 6231
G.ES.14.EUR_0033 --TGT----AC-----AG-----T--C--------GA-A-----A---------------------A-T--A-------A---------G-------GGG---GT-A-----------------------A---------T-----------------------A-A--- 6419
G.GW.08.LA57LmNe --TGT----AC-----AG-----T-----------G--A-----C-----------------------T--A------------------------GGGG----AGA----------------G------G---------T-------------------------A--- 7005
G.KE.09.DEMG09KE001 --TGT----AC-----A------T-----------GA-T-----A--------A--------------T--A---------------T----G------G------AT----C----------T-----CA---------T-T-----------------------A--- 6382
G.NG.12.12NG060409 --TGT----AC---C-AG-----T-----------G--T-----T----------------------TT--A-----G---------T----G----GGG-A----AT----C----------GA-----A---------TT------------------------A--- 6229
H.CD.04.LA19KoSa --T-------C------------T--C---------AA------C-----------------------T--A--------------------G--C--C-----A--T--T-----------G-------AG-----------------G--C-------------AA-- 7018
H.CF.02.LA25LeMi --T-----------------A--T--C--------G--------A-----------------------T--A-----G--------C-----G--C--C-----A--A--T-----G-----------C-TG--------------G----------------------- 6818
J.CD.03.LA26DiAn --T-------------A------T-----------G--T---C-A--------T-----------------A-----------A--------------A--------T--------------------C-AC--------T-------------------------A--- 7027
J.CM.04.04CMU11421 --T-------------A---A--T-----------GAAT--C--A--------------------------A-----------------C---------G---G--AT--------------------C-----------T-------------------------A--- 6520
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --T------AC-G-------------------------------------------------------T--A-----C--------------G-----------C--A-G------------G-----C-------------------------------------AA-- 6204
K.CM.96.96CM_MP535 --T------AC----------A-T--------A---A----------------------------------A-----C--------------G-----GG----A-G---------G-------------A-----------------------------------AA-- 6190
01_AE.CM.11.1156_26 --T--T----------AG-----T--------------------T-----------------------T--A-------A-------T---GG------G----A--T--------------G-----C--------T---T----------C-------------A--- 6316
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G-----C-------AT--------G-----G-------A----------T------------------------A--- 6325
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --T-------------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T-W---------G----A-G---------G-----G-----C------------T-------G--C--------G----A--- 6187
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---AC--T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T-------G--C-------------A--- 6406
01_AE.MM.14.fKSDU26 --T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A-------A-------T-------------------A--------G-----GA------AC---------T----------C-------------A--- 6235
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ----GT----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---A--GT----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6934
01_AE.SE.12.070SE --T------A------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C----G---G----A--- 6166
01_AE.TH.10.DE00110TH001 --T--T----------AG-----T--------A-----------T--------T------------A-T--A-------A-------T---G-------G------A---------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6306
01_AE.TH.11.40436v09_04 --T--T----------A------T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G-A----AT--------G-----G-------A---------TT----------C-------------A--- 6161
01_AE.TH.90.CM240 --T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6562
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --TT-----AC------------T--------------------A--------------------------C-----C-----A--------G-----GG----A-A---------------G-----CTAC-----T--------------C--------G--C-A--- 6418
02_AG.DE.09.701114 --T-------C------------T------------A-A--------------T------------A----A--------------------G----GGG----A-G---------------G-----C-AG--------------------C-----------C-A--- 6241
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --T------TC----G-------T---------A-------------------------------------A----------------G----------G--G--GA-----C---------G-T---C-AG--------------------C--G--------CG---- 6655
02_AG.KR.12.12MHR9 --T-------C------------T-----------------------------------------------A-----------A--------------GG--G--GA-----------------------AG--------T-----------C-----------C-A--- 6656
02_AG.LR.x.POC44951 --T-------C------------T------------A----------------T--------------T--A-----------A--------G----G-G--G--GAT-----G--------G-A---C-AG--------------------------------C-A--- 6965
02_AG.NG.12.12NG060304 --T-------C------C-----T-----------------C-----------------------------A-----C-----A--------G-----------------------------G-----C--G--------------------C-----------C-A--- 6188
02_AG.NG.x.IBNG --T-------C------------T-----------------------------------------------A--------------------G-----GG----AGG---------------G-----C-A---------------------C-----------C-A--- 6506
02_AG.PK.15.PK032 --T-----GAC------------T---------A----T--------------------------------A--------------------G------G----A-A---------------G-----CGAG--------------------C-----------C-A--- 6577
02_AG.SE.14.098GN --T--------------------T------------A----------------------------------A-----------A-------------GAG---TAGAA--T--G--------G-----C-AG--------T-----------C-------------A--- 6162
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B.FR.83.HXB2 AACACCTCAGTCATTACACAGGCCTGTCCAAAGGTATCCTTTGAGCCAATTCCCATACATTATTGTGCCCCGGCTGGTTTTGCGATTCTAAAATGTAATAATAAGACGTTCAATGGAACAGGACCATGTACAAATGTCAGCACAGTACAATGTACACATGGAATTAGGCC 6982
Env _N__T__S__V__I__T__Q__A__C__P__K__V__S__F__E__P__I__P__I__H__Y__C__A__P__A__G__F__A__I__L__K__C__N__N__K__T__F__N__G__T__G__P__C__T__N__V__S__T__V__Q__C__T__H__G__I__R__P
02_AG.SN.13.9580 --T-------C------------T---------A-------------------T-----------------A--------------------G------G------AT--------------G-----C-AG--------------------C-----------C-A--- 6384
03_AB.RU.97.KAL153_2 --T---------G-------A------------A-------------------------------------A--------------------G-----CG----A-A------C--------G-----------------T-------------------------A--- 6180
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G-----AC-----A------T--C--------G--T--------------------------------A-----------A---T----G------G-G--A-AT----C----TT---G-----C------------T-G----G---C--T----------A--- 6370
05_DF.BE.x.VI1310 --T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G------G-G--A-A-----G---G-----------C-AG--------------------C-------------A--- 6385
06_cpx.AU.96.BFP90 --TGT----AC-----A------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GGG-----GAT----------------------A---------T--------------------G----A--- 7054
07_BC.CN.98.98CN009 --T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A---A--------G------G---G--GA--------G-----------CCAT-----T-----------------------G----A--- 6328
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------TA--------G-------A---CCAT-----T-----G----------------------A--- 6170
09_cpx.GH.96.96GH2911 --T-------C------------T------------A----------------------------------A--------------------G----GGG-----GA----------------AT-----A---------TT-------------G-----G-------- 6181
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --T-------C------------A------------A----------------T-----------------A-----A-----A---A-----------G---G--A------------G--------C-A---CA----T--------G-----------G----AA-- 6355
11_cpx.CM.95.95CM_1816 R-TGT----AC-G---A------T--C-----A---A-------------------------------T--A-------A------------G------G----A-AA--------------G-----C--G---------------------------------C---- 6387
12_BF.AR.99.ARMA159 --T------AC-------T----T--------------T-GG--T---------------------A-T--A-------A----C-------G------G----A-A---------G--G--G-----CCAG-----------------------------G----AA-- 6995
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --T-------------A---A--T------------A-------------------------------------------------------G------G--G--GA---------------G-----C-GG---------T----------C-----------C-A--- 6404
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------------A---A----------------A----------------------------T---------G-----C-----A-A-----------------------A---------------------C----------------- 6473
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ---------A----------A--T------------------------------------------A-------------------------G-----C--C--A-A---T-----------------------------T----------------------------- 6354
16_A2D.KR.97.97KR004 G-T------AC---C--------T--C--------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-CCC-GAA--------------G-----C-AG-----T---T---------------------------- 6351
17_BF.AR.99.ARMA038 --T------AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---------G--------------A-----------G--G--------C-AC--------TGT---G-------------------AA-- 6201
18_cpx.CU.99.CU76 --TGT----AC-----A---------C-----A--G--T-----C-----------------------T--A--------------------G--C--C---C-AC----T-----------G-----C-G------T----------------------------A--- 6290
19_cpx.CU.99.CU7 --T-------C------------T-----------CA----------------------------------A--------------------G------G-----GA---------------GAA---CCGG--------------------C-----------C-A--- 6126
20_BG.CU.99.Cu103 --TGT-----C-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--A-----G-----A-------------GGG-----GA-----------------------A---------T-------------------------A--- 6452
21_A2D.KE.99.KER2003 --T-------C------------T--------------------A--------------------------A--------------------G----GAG------G---------------C-----C--------------------G----------------A--- 6183
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --T-------C---------A--T------------A----------------------------------A--------------------G-----AG-G--AGA---------------G-----C-AC---------T----------C-------------A--- 6173
23_BG.CU.03.CB118 --TGT----AC-----A------T-----------G--T-----T-----------------------T--------------A-------------GGG-----GA-----------------------G------T--T-------------------------A--- 6452
24_BG.ES.08.X2456_2 --TGT---CAC-----R------T--C--WW----GA-T-----T---M----------C--------T--AC----K-----A--------------GG--G-AGA--------S------G--W----G---------T--------T-----W----S-----A--- 6472
25_cpx.CM.02.1918LE --T------AC-----A------T------------A----------------T--------------T--A--------------------G-----GG------AT---------G----G-----------------T-----G-----C-----------C--A-- 6199
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --T-------C---A--------T--------------------A--------------------------A--A--------A--------G----GAG-----GAT--T--------G--G-T---C-----------------------C--------G----A--- 6985
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----------------A------T---------AC---T----------------------T------T-----------------------G-------------A---------------G-----C------------T-G--------C----------------- 6975
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------A-----------------------A---------------------------------------C-------G--------------A--T--------------G-------------------------------------------- 6356
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------A------------A----------A---------------------A-----------------C----------C---G------AA---------------A------A--------------------------------------- 6403
31_BC.BR.04.04BR142 --T-------C---A-----A--------------C--T-----C--------T--------C-----T--A--G----A--T---------G-------------AA--------------------C-AT--------------G--G----------------A--- 6450
32_06A6.EE.01.EE0369 --TG--A--AA----GA------T-----------G--T-----A-----C-----------------T--A---------------T----G----GAG------AT----------------------A---------T-----------------------C-A--- 6653
33_01B.ID.07.JKT189_C --T--T----------AG-----T--------------------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6301
34_01B.TH.99.OUR1969P --T--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6193
35_AD.AF.07.169H --T-------C---------A--T------------A-------------------------C--------A-----------A--C-----G------G-G---GA---------------GT----C-A----------T----------C-----------C-A--- 6197
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 --TG------C---------A--T------------A----------------------------------A-----------A--------G-----AG----ACA---------------G-T---C-A----------T----------C--------G----A--- 6194
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --T--------------------T------------A--------------------T-C-----------A---------------------------G-----GAA-A------------G-----C-GG--------T-----------C-----------C----- 6176
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------------------G--G-A-A---------G--G--------C-GG-----------------------------------A-- 6402
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -GT-------C------------------------G--T-GG--------------------------T--A-------A------------G------G----A-G---------G-----------C-GG----------------------------------AA-- 6474
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --T-------C---------------------------T-GG--T-----------------------T--A-------A------------G-----AG----A-G---------G--G--------C-AG--------------------C-------------A--- 6512
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --T-------C------------T------------A----------------------------------A--Y--------------G--G----GAG-----CA---------------C--G--C--------T-----G----------------------A--- 6207
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -----------TC----------------T---A----------A-----------------------------------------------G------G------A----------------Y------A--------------------------------------- 6530
43_02G.SA.03.J11223 --TGT----AC---------A--T-----------GA-T-----C-----------------C-----T--A-----G-----R--------G-----GG-A----AT--------G-------A-----A---------TT------------------------AA-- 6510
44_BF.CL.00.CH80 --T------AC-----A------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A-------T----------AG---CA-A---------G--G--------C-------------------------------------AA-- 6436
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --T------AC-----A------TGTC---------A----------------------------------A--------------------G-----AG----A-G---T-----------G-T---CCAG---------T----------C-----------C----- 6947
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --T-G----AC------------T--------------T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--------G------G----A-A---T-----G--G--G-----C-AG-----------T----------------------AA-- 6406
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------T---------A-------------------------------------A--------------------G------G-----CA-----------------------A--------------------------------------- 6408
48_01B.MY.07.07MYKT021 --T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT--------G-----G-------AC---------T----G-----C--G----------A--- 6232
49_cpx.GM.03.N26677 --T---A---------A------G-----------G------C-A--------------C--------T--A------------------C--------G---TA-T---T-----G-----------CGA---------T-------------------------A--- 6421
50_A1D.GB.10.12792 --T------AC------------T--C-----------------A--------T--------------T--A-----G--------C-----G-----GG-----GA---------------------C-AG--------------------C-----------C-A--- 6385
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T--T----------AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-----G-A-------T-----------G----A-A---------G-------------A----------T----------C-------------A--- 6194
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --T--T----------A------T---------A----------T--------T------------A-T--A-------W------------G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------R--- 6335
53_01B.MY.11.11FIR164 R-T--T----------AG-----T--------------------T--------T--------------T--A-------A-------T----G------G------AT----------------T-----G----------T----------C-------------A--- 6349
54_01B.MY.09.09MYSB023 --T--T----------AG-----T--------------A-----T--------T------------A-T--A-------A-------T-----------G----A-AA--------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6402
55_01B.CN.10.HNCS102056 --T--T----------AG-----T--------------------T---------------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--T-----G-----G-----C-A----------T--A-------C-------------AA-- 6286
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------------------------------------------------------------T---------C--------------------------C--------T----------------------AC-----T--------------C----------------- 6330
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --T-G----AC---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C-----C--T--A-------A------------G--------------A--------G-------------AT-----T----------------------------AA-- 6183
58_01B.MY.09.09MYPR37 --T--T----------AG-----T--C------A----------T--------T-----------KA-T--A-------A-------T----G------G------AT----C---G-----G-------A---G------T----------C-------------A--- 6372
59_01B.CN.09.09LNA423 --T-----------------------------------------A------------------------------------------T-C--G------G------A----------T----------------------------------------------C----- 6169
60_BC.IT.11.BAV499 --T-------C---G-----A--------------CAGT-----C--------T--------------T--A--G----A------------G---------G----A--------------------C-AT-----------------G-----------C----A--- 6963
61_BC.CN.10.JL100010 --T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----------CA-T--A-------A----------C----------------A--------G-----------C-AC-----T----------------------------A--- 6396
62_BC.CN.10.YNFL13 --T-------C---A-----A--------------CAAT-----T--------T-----C------A-T--A-------A------------G-------G-CCT-----------G--G----------AT-----T-----------------------G----A--- 6304
63_02A.RU.10.10RU6637 --T--T----C------------------------------------------T-----------------A-----------A--------G-----GG-----GA---------------------C-AG--------------------C-----------C----- 6514
64_BC.CN.09.YNFL31 --T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C--------T--A-------A------------G--------------A--T-----G-----------CCAT-----T--T-------------------------A--- 6344
65_cpx.CN.10.YNFL01 --T------AC---A-----A-----C--------CAAT-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A----C----------------------A--------G-----------C-AT-----T--TT------------------------A--- 6388
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --T--T-----T----AG-----T---------A----------T--------T--------------T--A-------A-------T-T--G------G------A---T-----G-----G-------A----------T----------C-------------AA-- 6328
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --T--T----------AG-----T---------A----A-----T--------T--------------T--A-------A-------T-T--G------G------A---T-----G-----G--G----A----------T----------C-------------AA-- 6310
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-NT--T----------AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A----C--T-----------G----A-AT--T-----G-----G-------A------T---T----------C-------------A--- 6375
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------R--C-------R--T--------R--RAG----R-------------------------------------------------G-----C-------A-----------------------------------------------------------A--- 6431
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------G-------------C-----------------A-----C-----------------------------------------G---GGA-----A-AA-----A---------AA-----AC-------------------------------------- 6491
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --T------ACA---------A-T--------AA----T-GG--T-----------------------T--A-------A---A--C--------------C--A-------G---G--G--G-----C-AC----------------------------------AA-- 6504
73_BG.DE.01.9196_01 ---------A----------------C---------A--------------------------------------------------------------G----A-A---------------T----------------------------------------------- 6505
74_01B.MY.10.10MYPR268 --T--T-----------G-----T---------A--A-------T--------T------------A-T--A-------W------KY---------RWG--R---AK--------G-----G-------GC-----T---T----------C-------------A--- 6303
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --TG-T----------AG-----T--C------A----------T--------T------------A-T--A-------A---------C--G------G------AT--------G-----G-------A----------T----------C-------------A--- 6232
78_cpx.CN.13.YNTC19 --T--T--------C-AG-----T---------A----------T--------T------------A-T--A-------A-------T----G------G-G--A-AT--------G-----G-------AG---------T----------C-------------A--- 6181
79_0107.CN.15.SX15DT013 --T-------C---A-----A--------------CA-G-----T--------T-----C-----CA----C-----------A-----T--G------G------G---------G-----------C-GT-----T--TT-------------------G----A--- 6374
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --T-------C---A-----A--------------C--T-----T-----------------------T--A-----G-A------------G-----------A-----------G------------CAT-----T----------------------------A--- 6114
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --T--T----------GG-----T--C------A-G--------T--------T------------A-T--A-------A----C--T----G------G-G----AT--------G-----G-------A---------TT------T---C-------------A--- 6169
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A------------C-------G--------------A--------------------C-AT-----T-----------------------G----A--- 6344
86_BC.CN.13.15YNHS18 --T-------C---A-A---A----A---------CA-T-----C--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G--------------A-----C--G-A---T-----C-GG-----T-----G-----------------G----A--- 6099
87_cpx.CN.12.DH32 --T-------C---A-----A--------------CA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A------------C-------G------G-------A--------G------A----C-AT-----T--T-------------------------A--- 6332
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --T-------C---A-----A--------------TA-T-----T--------T-----C-----CA-T--A-------A------------G------G------AA--------G-----------CT-T-----T---T-------G----------------A--- 6234
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --T--------------G--------C---------AG------A--------A--------------T--A---------------A----G-----CG--G-------T-----------------------------T-----------------------C-A--- 6393
O.CM.96.LA51YBF35 ---T--A--AC---C-GG--A-----------------T--------C--C--T--------------T--A--A--A-A---A--CT-T--G---GTAG--G--GAC--T-----------CT----C-AT--CA-ATCAGTG--CACT-----------C--C-A--- 7049
O.CM.96.LA52YBF39 ---T--A--AC---C-AG--A-----------------T--------C-----A-----C--------T--A--A--C-A---C--CT-T--G-----C-G--TA-AT--T-----------TATG----GT---A-T-CAGT---TACT-----------C--C-A--- 7012
O.CM.99.99CMU4122 --TT--A--AC-----AG--A---------------A-T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G------G-C-CAGAA--T-----------T-A---C-G---CA-T-CAGT---TACT--C--------C----A--- 6454
O.CM.x.pCMO2_3 --TT--A--AC-----AG--A---------------A-T--------------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-TC-G-----C-GCCCAGAA--T-----------TGA---C-GC--CA-T-CAGT---TACT--C--G-T---C-------- 7036
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---T--A--AC---C-----A-----------------T--------------A-----C-----------A--A--A-A---C--CT-T--G-----C----CAGAA--T-----------CA----C-AG--CA-A-CAGT---TACT-----------T--C----- 6443
O.FR.06.RBF206 ---T--A--AC---C--G--A-----------------T--------C--C-----------------T--A--A--A-A---C---T-T--G------G---CAGAA--------------C-T---CCAC--CA-TTCAGT---TACT-----------C--C-A--- 7044
O.GA.10.10Gab1190 ---T--A--AC---C--G--A--------------G--T--------------A-----C--------T--A-GA--A-A---C--CT-T--G-----C----CAGAA--T-----------CA----C-GC--CA-A-CAGT---TACT-----------T--C--A-- 6213
O.GA.11.11Gab6352 --TT--A--AC-----AG--A-----------------T---C----T-----A-----C--------T--A--A--A-A---T--CT-T--G-----CC-G-CAGAA--T-----------CA------G---CA-T-CAGT---TACT-----------C----A--- 6210
O.SN.99.99SE_MP1300 --TT--A--AC-----AG--AA----------------G------G-------A-----C--------T--A--G--A-A---C--CT-T--G-----C--C-CAGG---T-----------C-----C--------T-CAGT---TACT-----------C--C--A-- 7040
O.US.10.LTNP ---T--A--AC------G--A-----------------T--C-----------A-----C--------T--A--A--A-A---C--CT-T--G--C----G--CAGAA--T-G-----G---CA----C-A---CA-A-CAGT---TACT-----------C--C-AA-- 6914
N.CM.15.S4858 --T--TA----TG-G--------T-----T---A-C--T-----A--------A--------C-----A--AC-A--C-----C---A-----------G-AGGA-AT--T-G-----AT---A-T----A------G--T--T--------------------A-A--- 6489
N.FR.11.N1_FR_2011 G-T---A----TG-G-----A-T------T---ACC-----------------A--------C-----A--AC-A--C-----C--WA-G---------G-AGGA-AC--W-------GT-C-AA----T-------G--T--T--------C-----------A-A--- 6369
P.CM.06.U14788 ------A-TAC------------A--C-----A--GAA---------GC-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G-CAGGA--T-----T--------T----AT--GACAGTT-T-AC---C----------------A--- 6495
P.FR.09.RBF168 ------A-TAC---------A--A--C-----A--GA-T---------C-A--------G--------A--A--A--G-A---AC-AA-G-----C---C-G--AGGA--T-----T--------T----ATC-GACAGT--T-AC---C----------------A--- 7047
CPZ.TZ.06.TAN5 --T-------C------G--A-AA---G-T--ATCTA-------A-----------TAGA--------T--A--A--C-----A--G-----------AG--C---AC--T-CA--G-A------C---T-T-----ATCAGT---T--C-----T---------TAT-- 7116
CPZ.US.85.US_Marilyn ------A-C-CT--C--------T-----T---ACC-----------------A-----C--------A--AC-A--C-----C--C------------G-A--AGAT-----A----AG---GAG----A------T--T-----G--G-----T-----C--A-AA-- 7026
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 --T--T--TAC---CT-T--A--T-----C--A--G------------T-G--A-----G--------A-----A--C-A---TT-AA-G--------CC-A-GC-A---T-----G-----GA------ATG-GACTTTA-T-ACT--C-----------G-----A-- 6514
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -----TA-TACA-----G--A-----------A--G--T---A-A---T-A--A-----G--------A--A--AAAA-A---AT-AA----------AC-A--AGGT--T---R-T---RR--TT--C-ATR-AACAGTA-T-AC---T--C--------------A-- 6375
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 AGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATC. 7145
Env __V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__
A1.CD.02.LA01AlPr ---------------G--A---------------T-----------...A-T---ACT--C-------AA---A----A--------A-----AT-------G-----TGT--AGC-----A-T----C-----TC-----T---------...---------G-T--A. 7183
A1.CM.08.886_24 ------------A---------C----------------T---C--...A-----A-G-----G----AA---A----A--T---A-A-----------------A--T---CAG-------T---------CT-C--G--T---------...-------G---T--A. 6607
A1.ES.15.100_117 -----C------------------------T---------------...A-AA--A-G----------AA---A---GT--------C----A------------A--T--GGAGC-C---A-C----C------C-----TGG-------...-------C---T--A. 6616
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------------------------------------G-...------AAG----------AA---A----AA-------C----A------------A--T-GAGAGC-----AG------------C-----T---------...--------G--TG-A. 6540
A1.PK.15.PK034 ----------------------------------------------...--AA--A------------AA---A--T-AA----------------------------T-C--AGG-C--CC-------------C-----T---------...------C-G--T--A. 6736
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------------------G------------------A-G...-----GA------------AA---A----CA-------C-----------------A--TGT--AGC--A---G------------C--G--T-G-------...-----------TG-A. 6514
A1.SE.13.078SE ------T---------T-----------------------------...---A--AG-----------AA------T-A--------------------------A--TGTTGATC-----AT---------C--C-----T---C-G--G...-AG--C-G---T--G. 6353
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------------T---------------------T-A---G-...------AG-----A-----AA---A-TT-A--A---CA-----A------T-----C--T-CA-AGC-----TC-----GG----TC-----T---------...---C---C---TG-A. 6497
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------------------G---------------------...--A---A-G---------AAA--C--T--A--------C----A-------------T-T-CTGAGC-----C-------------C---------------...-----------T--A. 6338
A3.SN.01.DDI579 ------------------------G--------------G------...------A-G----------AA---C----AA-------C--------------------TGTT-ATC----GC------G------C---------------...-------C---TG-A. 6361
A4.CD.97.97CD_KCC2 T---------------------------------T---------G-...-GAA--AAG----------CA---A--T-AT-------C----A---------------TG---T-C-----A------------GT--G------------...-------C---TG-G. 7147
A6.BY.13.PV85 ---R--------------------------T-----------G---...AG---GA-----------AAA---A----A-----C--C--------------------T--GGA-C-----A-C--C-C---C-TC-----T---------...-------C---T--A. 6629
A6.IT.02.60000 ---G--------------------------------------G---...--------G----------AA---A----A--------C--------------------TGCT-AGC-----A-C----C-----TT--G--T--T------...--G--------C---. 7183
A6.RU.11.11RU6950 ------------------------------------------GA--...------A-G----------AA---A----A-------GC----T---------------T-CTGAG-----GAGC--C-C------C-----TGG-------...-------C---T--A. 6690
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----C------------A-----------------------GA--...------A-G---------CAA---A----A--T---AGC--------------------TC-GGAGC-----A-C--C-C-----TC-A---AGG--C----...-------C---G--AC 7191
B.AR.14.DEMB14AR003 ----------------T--T------------------------G-...--CA--A------------AA---A-------------------------------------T-A-A-----AGC----CG---CA----------------...-----G-----T--A. 7149
B.BR.10.10BR_MG035 ------G-----------A---------------------------...-------------------AA--------A--T----------A-------------------CA--------C-----C-----T---G------------...-----------T--A. 6637
B.CU.14.14CU005 ------T--------------A------------------------...-----------A-------AA--------A------A-------------------------TGA------G-T------------T-------G-------...-----------C--A. 6353
B.DE.13.366396 ----------------T-----------------------A--A--...---A-------C-------AA--C-----A----------------------------------A-------A-C----C----GT-------GGT------...-----G-----T--A. 6310
B.DE.13.947915 ----------------------------------------------...--AA-------------C-AG-----------------------------------------GGA-C-----------------------------------...---------G-TG-A. 6373
B.DO.11.DEMB11DR001 ------G--------GT--T-----------------------......------A------------AG---C----A--------------------------------GGA-C-----A-T----C-------------GG-------...--------G--TG-A. 7131
B.ES.15.100600 -A----G-----------A---------------------------...--------C----------AA---A----A---C--CT-----A---C--------------T-AG------AGC----C----GT----------------...-----------TG-A. 6585
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------AT----------T---------------...-------------------C---------A-------------T------------T-----T-A------GC---------------------G-------...-----------T--A. 6357
B.JP.12.DEMB12JP001 ------G--------C---------------------------A-G...---------C-------AAAA--------AA-T------G-------------G---------CA--------T---------------------------C...-------G---T--A. 6567
B.PH.15.DEMB15PH003 ------------------------G--------------------T...---A---------------AA---A----A--------C--------C-----G--C--T-GTGA-G-----C----C--------C--------T------...-----G-----T--A. 7164
B.RU.11.11RU21n ------------C-----A-----------T---------------...---A--------------------C----A------A-------A-----------------AGA-C-----------------------------------...---------G-T--T. 6685
B.SE.15.102SE ------G--------------------------------------G...----------------A-CAA---A-T-GT-----------------------------A--AGA-C-----C-------------------AGG-------...-----------C--A. 6352
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------------T--T----------------------G---...--CA--------------AAA------T----------------------------------TGA----A--CC----GTG---GT----------------...-----------T--A. 6502
B.US.16.2609 ------------------A---------------------------...--TA--A------------AA---C----AA-T--------------------G--------GGACC------------C-----T----------------...--------G--T--A. 6427
C.BR.11.DEMC11BR035 ---G--G-----------A-----------T-------------G-...---A-CA-----------AAA-----A-AA------A-C-----A--------------T--T-AC-----G--------------G-----------T---...------G----C--A. 6604
C.CN.10.YNFL19 ---G--------------A-----------T--C----------G-...---A--A------------AA---C-A--AA-------C-----A--------G--T--T--TCA-------------GTA-------------G---T---...-----------T--A. 6530
C.DE.10.622166 ------------------A--A--------T--CA--------AG-...---A--A------------AA-----G-AT----G------G--A--------G--T--T--TCA-AGCA--------GTG-----------------T---...-----------TG-A. 6352
C.ES.15.100_118 ---G------------T-A--A--------T---------------...---A--A-----------AAA---C-AT-A--------C-----A-----------T--T--A--TG-----A-------C-----------------T---...-----------T--A. 6597
C.ET.08.ET104 -------A----------AT----G-----T--------------T...---A---------------AA---C-G--A--------------A-----------T--T--T-A--------------TG----T----AAT-----T---...-----------T--A. 6342
C.IN.15.NIRT008 ---G--G-----------A-----------T---------------...---A--A------------AA---C-G-----------C-----A-----------T--T--TCA-------------GTG-----------A-G---T---...-----------T--A. 6301
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---G-----T--------A-----------T------------A--...---A--A--G---------AA---A-ACA--------TC-----A--C--------T--T--TGA------GA-----G-G--------G---GG---T---...-----------TG-G. 7145
C.NG.10.10NG020523 ---G------------T-A-----------T--CA---------G-...--AA--A-G---------AAA---C-G--A--------C----TA-----------TT-T--T-G-------CC----GTG-----------TGG---T---...-----------T--A. 6366
C.NP.11.11NP016 ---G--------------A-----------T--C----------G-...---A--A------------AG---C-G--AA-------C-----A-----------T--T--TCA----A--A-----GTG-----C-----------T---...-----G-----T--A. 6319
C.PK.14.DEMC14PK009 ---G--------------A-----------T--C---------A--...-G----A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--T---------CC---------C---------GG---T---...-----------T--A. 6568
C.SE.15.100ET ---G--------A-----AT-A--------T---------------...--TA--A-----------AAA-----G--AA-------C--T--A--------------T--GGA-C-----C-------C--C--G------GG--CT---...-G-----G---T--A. 6383
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---G-----C--------A-----------T--C------------...--TA--A------------AA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-C------------GG-----------TGG---T---...-----G-----TG-G. 7132
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---G--------------A-----------T--CT---------G-...---A--A----C-------AA---C-G--A-------TC-----A-----------T--T--TGAC------------GTG-------------G---T---...-----------T--A. 6498
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---G--------C-----A-----------T--C-----G---A-G...--AA--A----C--G--A-AA---C-G--AA-------C----TA-----------C--T--TGAG--A-----G---G-A--C-T-------GG---T---...-------G---TG-G. 6536
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------------------A-----------T--C--G-------G-...--TA--A------------AA---A-G--A------A-C----A------------T--T--TGAG------------G-G---GT------------T---...-----G-----TT-A. 6518
D.BR.10.10BR_RJ095 ---G--G-----------------G---------------------...-----CA-G----------AG---C----AA-----AT-----A-------A-----T-T--T-A----------------------------T--------...-G----C---AG-CA. 6589
D.CD.03.LA17MuBo ---G--G--------GT-------G-----------------G---...A--A-CA-G----------AA---C-T--AAG----AG---------------G-----A--TGA---AT--AGC----C---C-T---G------------...-----GC--G-TG-A. 7214
D.CM.10.DEMD10CM009 ---G--G---------T-------G---------------------...---A-CA------------AA---A-T--A-------T-----AT--------G---T-T--GGA-A-----A-C--C-CG---GAG--G-----T------...-------GC--T--A. 6504
D.CY.06.CY163 ---G--G---------T-----A-G-----T--------------C...---A-CA------------AA---C----AA-----AT-----A------------A--T--T-A-A------------------T---G-----T------...------G-C--T---. 6364
D.KE.11.DEMD11KE003 C-----G--------G--AT--C-G-----------------G---...--TA---------------AA---A---GTAGT--------------------------TG-T-AGA------T---------C-----G---T----T---...--------G--TG-A. 6514
D.SE.12.077UG ---G--G-----C--G--------G---------T-----------...---A--A------AG---AAA---A--T-A-----C---------------------T-T--TGAGA-----CG-----C---C-----G--T-----T---...------C----T-CA. 6394
D.TZ.04.CO6405V4 ---G--G------------T----G---------------------...---A-CA------------AA--CC----A--------------T--------------T--T-A----A---C------C--------G---T--------...------C----GG-A. 6364
D.UG.10.DEMD10UG004 ------G--------G--AT----G---------------------...--AA-G--G------A---AA--CC----AA-TC--TTG------------------T-T--T-AG------AC---------C-----G---T--------...------C----T-CA. 6458
D.UG.11.DEMD11UG003 ------G------------T----G---------------------...-----CA--G----GA--AAA---C----A--T---A-------T------A----A--T--GGAG------A-C----C---C-T---G---T----T---...-----G-----T--A. 6499
D.YE.02.02YE516 ---G--G---------T-T-----G-----------G---------...---A--A------------AA---A----A------AT---------------G-----A--TGA-A--A--A-C----C-----T---G------------...------C--G-T--A. 6331
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---G-----C------T----------------C------------...--TA--A----C---A--CAG---A--T-A-----CA-A-----------------C--T--TGA-------C-G---------------------------...-----G-G---T--A. 6363
F1.AR.02.ARE933 ---G------------TC-T----------T--C------------...--TA--A----C------CA----A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G-----------------T---------...-----------T--A. 6442
F1.BR.11.DEMF111BR037 ---G-----C------T--T-------------C------AC-A--...--AA--A----C--G---CAA---A--T-A--T---A-A-----A-----------C--T--TGT----A--C-G-----C-----------T---------...-----------T--A. 6691
F1.CY.08.CY222 ---G------------T----------------C----------G-...--TA--A----C------CAA---A--T-A--T---A-A--G-----------G--C--C--TGA-------C-G--------C------------------...-----------T--A. 6344
F1.ES.11.VA0053_nfl ----------------T-AT-------------C----T----A--...--TA----------T---CAA---A--T-A--T-----A----TA-----------CT-T--TCA-------C-G-----------------T---------...---------G-T--A. 6572
F1.FR.04.LA22LeRe ---G--G---------T--T--------------T-------G---...AGTA--A----C------CAA---A--T-AA-T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G-----------------------T---...--------G--T--A. 7037
F1.RO.03.LA20DuCl ----------------T----A--------T--C------------...--TA--A----C----T-CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-A-----C-G-----------------T---------...-----G-----T--A. 7250
F1.RU.08.D88_845 --YG-----------R------G----------C----------G-...--TA-------C--GC--RAA---A---A-A-T-----AGG---------------C--T--GGAGG--A--C----------------------T------...--------GG-TG-A. 6634
F2.CM.10.DEMF210CM007 ---G--G-----------A--------------C------------...--TA--A------------AA---A-T--ATCG---T-A----A------------A--T--TGA--------C---------C-------TTGG-------...-----------T--A. 6493
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---G--G-----------A--------------C--GT------G-...A-TA--A-------G---AAA---A--T-A--T---A-A----A---------------T--T-G-AG-A-------------C-----G------------...-----------T--A. 6482
G.CD.03.LA23LiEd ---G------------T-A---C-G---------T-----------...--AA--A------------AA--CC----A--------A--------------G-----T--T-GG-------------CA-----C--------T------...-----------T--A. 7109
G.CM.08.789_10 ---G------------T-A---C-G---------T-----------...A-AA--A-G----------AA--CA----AA------------T-------------T-T--T-A-------------T-------C-----T-G-------...-----G-GG--T--A. 6602
G.CM.10.DEMG10CM008 ---G------------T-A---C-G--------CT--T------G-...--AA--A-G------G---AA--CA--T-AA-G-G--AA---GT---------G-----T--T-A---A--------C-CC-----C-----T--T------...-------C---T--G. 6535
G.CN.08.GX_2084_08 ---G------------T-A--AC-------T---------------...--AA----------GA---AA--CA----A----G-A-C--------------------T--TGAGA--A----------------C-----A---------...---C-------T--A. 6402
G.CN.16.224GX ---G--------C---T-A--AC-------T---------------...-GAA-----------A---AA--CA----AAGT---A-C------------------T-C--TGAGA--A--C-------------C--G----G-------...---C-G-----T--A. 6394
G.ES.14.EUR_0033 G--GA-----------T-----C-G---------T--------A--...--CA--A-G----------AA---A----AA-T-----C----A---------G-----T--TGA-A--A--ACC----CA-----C---------------...-----------T--A. 6582
G.GW.08.LA57LmNe T--GA----C------T-----C----C------T---------G-...--TA--A-G----------AA--C-----A--------C----A---------G-----T----A----A----C--C-CA-----C---------------...-------G---T--A. 7168
G.KE.09.DEMG09KE001 ----------------T-----C-G---------T-----------...--AA--A-G----------AA--C-----AA-------C----T---------G-----T--TCA----A----------------C---------------...--C------G-T--A. 6545
G.NG.12.12NG060409 ---G------------T-A-----------T---T----------T...--AA---C-------A---AA--CA----AA-T-----C----T---------G-----T----A---------G----C------C---------------...-------G---T--A. 6392
H.CD.04.LA19KoSa ------G-----C-----A-----------A--CT-G---------...A-----A-----------AAA---A--T-A--T-G-A-C----A-------A----A--T--AGA-C----------C--C----TC---A-TGGT--T---...--------G--T--A. 7181
H.CF.02.LA25LeMi ---G--------------------------A--C--------G--G......---A------------AA---A----A--T----------A---C---------T-T--TGA---A---C-------C----GC-----A-----T---...------C----TG-A. 6978
J.CD.03.LA26DiAn ------------------A---------------A--T--------...-GAA--A------------AA---A--T-A-------------A------------A--TG-T-A-C-----A-C--C-CG-----C-----T---------...---------G-T--A. 7190
J.CM.04.04CMU11421 ---G--------------A---C----------CAA-T------G-...--TA--A------------AA---A----AA------------A----C----G--AT-T--TGA-A-----A-C----CG---TTC-----T---------...--------GG-T--A. 6683
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---G------------T----A-----------C------------...---A--A-T-----G----AAG--A-T--AA-G---A-A----A---------------T--TGA-G----------------------G--A-G-------...-----------T--A. 6367
K.CM.96.96CM_MP535 ---G-----------------------------C------------...---A--A-------G----AA---A-T--A--T---A-A----A---------------T--TGA-A-----C----------------G--A---------...-----------T--A. 6353
01_AE.CM.11.1156_26 ---G------------T-----------------AG-------A--...--AA--A----C-------AA---A----A------------GA---------G--C--T--TGA-------AC---C--------C------TC-------...----T---G--TGAA. 6479
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ---G------------T-AT--------------A-----------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--TGA------------C--------C------TC-------...-------C---T--A. 6488
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---G--G---------T-A-----------------------G---...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A--------C---C--------C------TC-------...-------C---G--A. 6350
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---G------------T--T-------------------------C...---A---------------AA---A----A--------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C-----TGGA------...-------T---T--G. 6569
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---G------------T-----------------------------...--AA--A----C-------AA---A----A------A-C-----A--------G--C--T---GAT-----------C-------TT------TC--C----...-TT----C---C--A. 6398
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---G------------T----------------------------T...---A--------------AAA---A----A--------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C-------G-------...-------C-G-GG-A. 7097
01_AE.SE.12.070SE ---G------------T----------------C------C-----...---A--A----C-------AA---C----A--------C-----T--------G--C--T--TGA------------C-----C--C------TC-C----G...-A---G-C---T-AG. 6329
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---G------------T----------------C------------...-G-A--A----C-------AA---C----AA-------C-----------------CT-T--TGA-------A----C--------C-----TTC-------...-------C-G-T--A. 6469
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---G--------------T---------------------------...--AA--A----C-------AA---C-T--AA-------C-----------------C--T--T-A------------C--------C------TCT--T---...-------C---TG-A. 6324
01_AE.TH.90.CM240 ---G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AAG--C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TC-------...-------C---T--A. 6725
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------------------------------------...---A--A-G----------AA---A----AA-T-----C---------C--------T----GGAGC-----A-------------C-----T---------...---------G-TG-G. 6581
02_AG.DE.09.701114 ------------------A--------------C-----------G...---A--A-G----------AA---A--T-A--------A----T---------G--AT----AGAGC----------------C--C-----TGG------C...--------G--C--A. 6404
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -T------------------------------ACT---------G-...A------CC----------AA---A----AA-------C-----------------AT---CT-ACC------G------------C-----T--T-G----...--T--------CGCA. 6818
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------------------A----------------------G-...A------CG--------C-AA---A----AA------TC----A-------------T-A--T-AGC-----C-------------C-----T---------...-----------TG-A. 6819
02_AG.LR.x.POC44951 -------------------------------------------A--...A--A---------------AA---A----AA-------C------------------T--G-T-AGC-----AG------------C-----T---------...-----------TG-A. 7128
02_AG.NG.12.12NG060304 ------G---------T-----------------------------...---A---------------AA---A----A-------------A-------------T-A-GT-AGC-----AG------C-----C-----T---------...-------C---CTGG. 6351
02_AG.NG.x.IBNG --------------------------------------------G-...--A-----G--C-------AA---A----AA-------C------------------T--GCT-ATC-----A-------------C-----T---------...---------G-TG-A. 6669
02_AG.PK.15.PK032 ------------C------------------------------A--...--AA----G--A-------AG---A-T--AA-------C-----T-----------AT-A-CAGA-C--A--A------TA-----G---------------...-----------T--A. 6740
02_AG.SE.14.098GN -----C-------------------------------------A-C...AG-AC-A-G----C-----AA---A----AA-------C------------------T-A--TGAGC-G---C------C------C-----T-G-------...-----G-CC--TG-A. 6325
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V3 loop start
B.FR.83.HXB2 AGTAGTATCAACTCAACTGCTGTTAAATGGCAGTCTAGCAGAAGAA...GAGGTAGTAATTAGATCTGTCAATTTCACGGACAATGCTAAAACCATAATAGTACAGCTGAACACATCTGTAGAAATTAATTGTACAAGACCCAACAACAAT...ACAAGAAAAAGAATC. 7145
Env __V__V__S__T__Q__L__L__L__N__G__S__L__A__E__E__.__E__V__V__I__R__S__V__N__F__T__D__N__A__K__T__I__I__V__Q__L__N__T__S__V__E__I__N__C__T__R__P__N__N__N__.__T__R__K__R__I__
02_AG.SN.13.9580 ---------------G--------------A------------A-T...---AC-A-GG----G----AA---A--T-AA-------C-G----------A-----T-AG-T-AGC-----AG------------C-----TGG-------...-----G-----TG-A. 6547
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------------T---------------...------------------------------------A-------------------------AGA-C----G------------------------------...---------G-T--T. 6343
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---G------------T-------------A--CT-----ACG---...------------------AAA---A----A------A-C----AT--------------TGCA-AGG-----A-------------C-----TGG-------...-----------TG-A. 6533
05_DF.BE.x.VI1310 ---G-----------GT----------------C------A-----...-GTA--A----C------CAA---A--T-A--T-----A----A------------C--T--TGA-------C-T--------------G------------...-----------T--A. 6548
06_cpx.AU.96.BFP90 ---G------------T-A---C-G---------T---------G-...A-CA--AC-----A-A---AA--CA----A------A-C----AT--------G-----T--TCAGC------------GG-----C------GGT------...-----------T--A. 7217
07_BC.CN.98.98CN009 ---G--------------A-----------T--C------------...--AA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-------------GTA------------GG---T---...-----------T--A. 6491
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---G--------------A-----------T--C---------AG-...---A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-------------GTA-----------------T---...-----------T--A. 6333
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---G------------T-A---C-G---------T-----------...--CA--A------------AG---A----AA------TC---GT-------------T--GCTGATC-----ACG---G-----GTC---A-TGG-------...-------C---TG-A. 6344
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------G------------T-A--G---------------------...---A--A------------AA---C----A--T----------AT--------G-----T--TGAG------AC---------CGTG-----------T---...-------G---T--A. 6518
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------------T-A-------------------------G-...------AG----------AAA--CA----A--------------------------AT-TG---GTC-----C-C-----------C-----T---------...-----------T--A. 6550
12_BF.AR.99.ARMA159 ---G------------T--T-------------C------------...--TA--A-----------CAA--CA--T-A--T---A-A--------------T--T--T--TGA-------C-G-----C-----------------T---...-----------T--A. 7158
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---------------------------------C----------G-...--AA--AAG------G--AAA--C---T-A-------T-GG--A---------------TGCT--GC-----AG------------C-----T---------...-----------T--A. 6567
14_BG.ES.05.X1870 ----------------------------------------------...--AA----------G---AAA--C------------A-------------------------AGACC----------------C------------------...-----------G--A. 6636
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------------------------------T-----------...------A----C------AG---C------A------------T---------------A--TGA-------------------------------------...-----------T--A. 6517
16_A2D.KR.97.97KR004 ---G-C---T------T-----C-G-------------------G-AATA-AAC-A------------CA---A-T--A------A------A-------------T-T-CT-AGC-----C-------------C------G--GT-GG-...CA-----GG--TG-A. 6517
17_BF.AR.99.ARMA038 ---G------------T--T-------------C----------G-...--TA--A----C------AAA---A--T-A--T---A-A-----------------C--T--TGA---C---C-G-----------------------T---...-----------T--A. 6364
18_cpx.CU.99.CU76 ---G------------T-------------A---------AC----...A-----A-G--C-------AA---A----A------A-C--G-A---------------T-CG--GC-----A-C----CC-----C-------G---T--C...--G----G---T--A. 6453
19_cpx.CU.99.CU7 ------G-------------------------------------G-...A----GAC-----------AA---A----A--------C------------------T-T-CTRAGC-----A--------------C----T---------...-------C---TG-A. 6289
20_BG.CU.99.Cu103 ---G------------T-A---C-G--------CT--------A-G...--AA--A-G----------AA--CC----A--------C---GT---------G-----T--T-A-AG-A----------------C---------------...--------G--T--A. 6615
21_A2D.KE.99.KER2003 ---G--------------------G---------T-----------...---A-CA------------AA---C-T--A-----------------------------T--TGA--------T---------------G---GGT------...------C--G-T--A. 6346
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---G---------------T----G------------------A--...---A--A-G----------AA--------AA----C--C----T-------------TY-GT--AGC-----ACT----------GC-----TGG-------...--------C--T--A. 6336
23_BG.CU.03.CB118 ---G------------T-A---C-G--------CT--------A-G...--AA--A-G----------AA--CC----AA-------C---GTT--------G-----T--T-GCAG-A--AC------------C---------------...--------G--T--A. 6615
24_BG.ES.08.X2456_2 ---GS-----------T-A---C-G--------CT--------A-G...A-A---A-G----------AA--C---G-AA-------C---GT---------G-----T--TGA-AG-A---T------------C------GG-------...-------GG--TR-A. 6635
25_cpx.CM.02.1918LE ---G--G--------------------------CT-----------...---A---------------AA---A-T--AA------------A----C----G--T--T--TGA-------ATG-----------C-----T---------...-----------T--A. 6362
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---G-----------------A----------------------G-...-GA---AAGG----G----AA--------AA-------C----A-------------T-TG-T-AGG------T------C----GC---------------...-----------T--A. 7148
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---G-----------CT-----------------------------...---A--A------A-----AA---C----A------A-C-----------------C--T--TGA-------A-------------C------TT-------...-----G-----TG-A. 7138
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------G-----------C---------------------------...---A--A------------AA---C----A-------------T---------G--------TGA-A----------------------G------------...-G--AC---C-T--A. 6519
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------G---------------C-----------------------...--CA---------A-----AA-----T--------------------------G--A------GA-A--A--------------------------------...-----------T--A. 6566
31_BC.BR.04.04BR142 ------------------A-----------T---------------...---A--------------AAA---C-AT-A-------TC-----A--------------TC-G---C-----A-T----C-----TG-----------T---...-----GG----T--A. 6613
32_06A6.EE.01.EE0369 ---G------------T-A---C-----------T------G----...AGTA--A------------AA--CA----A------A-C--------------G-----T--TCA---------C----TA-----C------T-T--T---...-------G---T--A. 6816
33_01B.ID.07.JKT189_C ---G------------Y-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--C--T--T-A---C----T---C--------------TTC-------...-------C---T--A. 6464
34_01B.TH.99.OUR1969P ---G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AA---A----A--------A--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TC-------...-T-----C---TG-A. 6356
35_AD.AF.07.169H ---G--------------A-----G-------------------G-...---A---------------AA---A--T-T-----------------------------T--TGAGA-----AC------------C-----T---------...-----------T--A. 6360
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---G------------T-A---------------------A--A-T...--AAC-A----C-------AA---A----AA-------C--G---------A-----T--GT--AGC-----A-T----C----GTC--G--T---------...---------G-T-CA. 6357
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---G------------T---------------------------G-...A-----A-G----------AA---A----AA----C--C-----------------AT-T--TGAGA-------------------C--GTTT--------C...-----------TG-A. 6339
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ---G--G---------T--T-------------C------------...---A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------CT-T--TGA-------C-R-----C-----------------T---...-----------T--A. 6565
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---G------------T--T--------------T-----------...A--A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----------------C--T--TGA-------C-G-----------------T---------...-----G-----T--A. 6637
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---G--T-----------AT-------------C------------...A-TA-------C--G---CAA---A--T-A--T-----A---GT------------T--T--TGA-------C-G---------------------------...-------C---T--A. 6675
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ---G--G------------T----G--------------------G...---A-CA-----------AAA--CC----A-G----A----C--T-----------A--T--TGA---CA---C---------------G---T--------...----T-C----T-CA. 6370
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------G--------------------------C------------...--TA--A----C------CAA---A-TT-A--------A-----------------C--T--TGA-------C-G--------C--G-----------T---...-----------T--A. 6693
43_02G.SA.03.J11223 ---G------------T-A--AC-------T---T-----------...--AA--------------AAA--C---T-A--------CC--GT-C-------G-----T--TRGC---A-------------C--C---------------...-----R-----T--A. 6673
44_BF.CL.00.CH80 ---G------------T--T-------------C------------...A--A--A----C------CAA---A----A--T---A-A-----------------C--T--TGA-------C-G-----------------------T---...-----------T--A. 6599
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------------------A-----------------------...A--A--A-G----------AA---C----AA------TC--G-----------G-----TGTT-GGC-----C-----------T-C-----T-CA------...-------C---TG-G. 7110
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---G------------T--T-------------C------------...--TA--A----C------CAA---A----A--T-----A----T------------C--T--TGA------GC-G--------------------T------...-----------T--A. 6569
47_BF.ES.08.P1942 ----------------T----------------C------------...--TA--A----C--G---CAA---A--T-A--T-----A----G-------------T----TGA----A--AGC----------T-------GG---T---...-----------T--A. 6571
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---G--G---------T-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----AA----------G-A---------G--C--T--T-A------------C--------C------TC--C----...-----------G--G. 6395
49_cpx.GM.03.N26677 ---G---------------A-AC-------T---A--------A--...-GAA--A------------AA---A--T-A--T---A----G-A------------A--TG-T-A-C-----AC------G----TC------GC-------...--------GG-T--A. 6584
50_A1D.GB.10.12792 ---------------G---T-----------------------A--...--TA--A------------AA---A----AA-------C-----T-----------A--TGC--GCC----GA-C----G----GTT-----T---------...-----G-----TG-A. 6548
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ---G--G--T------T----A------------------------...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TT----T--...-----G-C---T-CA. 6357
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AA---A----A--T---A-C--------------G--C--T--TMA---------G--C--------C------TC-------...-------C---T--A. 6498
53_01B.MY.11.11FIR164 ---G--G---------T-------------T---------------...---A--A----C-------AA---C----A--------C--------------G--A--T--T-A------------C--C-----C-----AGG-------...-------C---TT-A. 6512
54_01B.MY.09.09MYSB023 ----------------T-------------T---------------...--CA--A----C-------AA---C----AA-------C-G--A---------G--C--T--TGA---------------G-----C------TC-------...-----------T--A. 6565
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---G------------------------------------------...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-AC------AC---C--------C------GC-------...-------C-G-T--A. 6449
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------------AT-----------------------A--...---A--A-G--C-------AA---A-A--AA-------C----T------------AT----TGAG------TC------------C-----T-G-------...-----------C--A. 6493
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G--------------A---C-------T--C---T-------T...-GAA--A-----------CAAG--C-G-AAA-------C-----A-----------T-----T-A-------------G-A----T--------G---T---...-G---------TG-A. 6346
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---G------------T-------------T-------------G-...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C------G-C------TC-G-----...-------C---TG-A. 6535
59_01B.CN.09.09LNA423 ------G--------G--A--------------CT-----------...------A--G--------AGA--------AA------------A-------------T----TGA--------T---------C------------------...-----G-----T--A. 6332
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------G--A-----------T-------------G-...---A--A-----------AAA-----A--A--------C-----A-----------T--T--TGA-G-----R-C----C----GA---------T--T---...------G----T--A. 7126
61_BC.CN.10.JL100010 ---G--G-----------A-----------T--C----------G-...--AA--A------------AA---C-GG-A-------TC-----A--------------T--TCA-------------GTA-----------------T---...-------G---T--A. 6559
62_BC.CN.10.YNFL13 ---G--------------------------T--C---------A--...---A--A-------C----AA---C-G--A--------C-----A--C--------T--T--T-A--------T----G-A-----------------T---...-----------T--A. 6467
63_02A.RU.10.10RU6637 ------------------------------------------G-G-...------ACG----------AA---C----AA-------C--GGT---------------T--TGAG-------C------------C--------T------...------GT-G-TG-A. 6677
64_BC.CN.09.YNFL31 ---G--------------A-----------T--C------------...---A--A-----------AAA---C-G--A--------C----TA-----------T--T--TGA-------------GTA-------------G---T---...-----------T--A. 6507
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---G------------T-A-----------T--C------------...--CA--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TGA-------------GTA------------C----T---...-----------T--A. 6551
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AG---C--R-AA-------C----T---------G--C--T--T-A------------C--------C------TT---M---...-------C---TG-A. 6491
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---G------------T-----------------------------...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--T-A------------C--------C------TC-------...-------C---TG-A. 6473
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---G------------T-----C---------------------G-...---A--A----C------AAA---A----TA-------C-----T--------G--C--T--T-A--------C---C--------C------TT---A-C-...-T-----G-----CA. 6538
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----C------------AT--A-----------------------...---A-------------CAG----C-------T---A------T----T--A----------TG--------------------------------------...---------G-T--A. 6594
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------------G---------------------...-------------------AA--------A-----C-------AT------------T----A-A-------A----------------G----G-------...-------G---T--A. 6654
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ---G-----------GT--T--C----------C------------...---A--A----C------CAA---A--T-A--T-----A-----T-----------C--T--TGA-------C-G---------------------------...------C--G-T--A. 6667
73_BG.DE.01.9196_01 -------------------------------------------A--...------A-------G----AA--------------------------------------A--T-A--------T---------YT-----------------...-----------T--A. 6668
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---G------------T----A--------T-------------G-...---A--A----C-------AG---C----AA-------C--------------G--C--T--TGA-------A-G--C--------C------TC-------...-----------T--A. 6466
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---G------------T-A-----------T---------------...---A-------CC----AAAA---A--T-AA------TC--T-----------G--C--T--T-A------------C--------C--G---TC-------...-T-----C---T--A. 6395
78_cpx.CN.13.YNTC19 ---G------------T-------------T---T----------T...---A--A----C-------AA---C----AA-------C--------------G--C--T--TGA--------C---C--C-----C------TC-------...-------C---T--A. 6344
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---G--------------A-----------T--C------------...--AA--A------------AA---C-G--AA-------C-----A------A----T--T--T-A-------------GTA-----------TGG---T---...-----------T--A. 6537
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ------------------AT----------A--C----------G-...--TA--A------------AA---A-G-GC-------TC-----A-----------T--T--TGA---------------A--------------T--T---...-----------T--A. 6277
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ----------------T-A--AC----------C---A------G-...--AA--A------------AA---A----A--------C----AT--------G--T--T--TGA-------C-G-----------T-----TGC-------...------G----T--G. 6332
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---G-----------G--A-----------T--CT-----------...---A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TCA-------------GCA------------GG---T---...-----------T--A. 6507
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---G------------T-T-----------T--C------------...---A--A------------AA---C-G--AA------TC-----A-----------T--T--TGA-------------GTA-----------------T---...-----------T--A. 6262
87_cpx.CN.12.DH32 ---G--------C-----A-----------T--CT--T------G-...--AA-----G---------AA---C-G--A--------------A--------------T--TCG-------------GTA-----------T-----T---...-----------TG-A. 6495
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---G--------------A-----------T--C--------G---...--CA--A------------AG---C-G--AA------TC-----A-----------TT-T--TCA---------C---GTA-----------------T---...-----------TG-A. 6397
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------GA-------G---------------------------A-G...---A---------------C-------T-A------A------G------------------GGA-C-----ATC---------------------------...-----G-----T--A. 6556
O.CM.96.LA51YBF35 --C----AGC--------AA-AC-C-----G-CA--CT-T------...A-AA--AG---C-TGGGAAAA---A-TT------G---A--G-AT--T------ACC-----AGATC--A--A----A--G-----G---GAAGGA--TC-G...---GT-C--GAT--A. 7212
O.CM.96.LA52YBF39 --C----AGT--C---T-AA-AC-------G-CA--CT-TA---G-...A-AA--AG---C-TGGGGAAA---A-TT-AA---C--G-----AT--CC----GACT--A--TT-TA--C--AGC--G-CC---GTG---A-AGGA--TC-G...---GT-C-GCAG--G. 7175
O.CM.99.99CMU4122 -AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-T----G-...A-AA--AG-----TGGGAAAA---A-T--A----G--GA----AT--------GACC--AG-TT-TG--A--A-C--A-CC---GAG-----ATGG--TC-G...T--GT-C--GAGC-G. 6617
O.CM.x.pCMO2_3 -AC----AGT--------AG-A--------G-CA--CT-TA-----...A-AA--AGG----TGGGAAAA---A-TT-A----G---A----AT--C-----GACC-----TT-TA-----A-C--G-CC---GAG-----ATGG--TC-G...---GT-C--GAG--A. 7199
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -AC----AGT-----GT-AA-C--G-----G-CA--CT-TA---G-...A-A---AG-----T-GGAACA---A-TT------G--GG----AT--C-----GACC--A--TT-TA-CC--A-C--G-CC----G------AGCA......ATG-A-GT-C--GA---G. 6603
O.FR.06.RBF206 -AC----AGT------T-AA-A--------G-CA--T--CA-----...--AA--AG-----TGGGAAAA---A-T--TA-A----AA--G-AT--C------ACT--A--A-ACGAA---A-T--A-CC--CGT----GAAGGAC-GC-G...GA-GT-C--GAT--A. 7207
O.GA.10.10Gab1190 -AC-A--AGT-----G--A--A--------G-CA--CT-TA---G-...A-AT--AGG----TGGGAAAA---A-TT------G---AC----T--C-----GACC--A--TT-T--CA--AGC--G-CC----A------A-TGG---TA...GACGT-C--GAG--A. 6376
O.GA.11.11Gab6352 -AC----AGT-----T--AA-A--------A-CAA--T-TA---G-...A-AA--AG---A-TGGGAACA---A-TT---C-TC---GC---AT--CT-----ACT--A--T--TA--A--A-G--G-CC---GA------AGGGG----CGTG---GT-GG-CAGG-G. 6376
O.SN.99.99SE_MP1300 -AC----AGT--------AA-A--------G-CAA-CT-T----G-...A--A--AG-----TGGGAAAA---A-TT-A----C--GG----AT--C-----GACCA-A--TT-TA--A--A-C--G-CC---GAG-----AGGA--TC-G...---GT-C---AG--A. 7203
O.US.10.LTNP -AC---GAGT-----T--AA-A--------G-CAA-CT-TA-G-G-...A-AA--AG---G-TGG-AAAA---A-T--A------A-G----AT--CC-----ACC--A--TTATA-CA-------G-TC---GAG-----ATGG-GAG-G...-T-GCT...CCG--G. 7074
N.CM.15.S4858 ---GA----T-----GT-AA-CC-------A---T--AGCAC--GT...--CA-T--T------AA-............AG--G-CGCGGT--TC-GT-G--G--ATG---TGAGA-A--GC----A-----------G--AGGA--T---...-----TGG-CAGG-G. 6640
N.FR.11.N1_FR_2011 ---GA----C-----G--AW-CC-------A--CT---GCAC-......--AA-T--TR---R-AA-............--T-G-CG-GGT-ATC-GTGG--G--ATG---TGAGA-A--GTC---G-----------G--AGGA--T---...---G-TGG-CAGG-G. 6517
P.CM.06.U14788 -AC---G-----A---T-AA-AC-C-----A-C-------A-G-G-...---CCCT--G-A-TTA--CAG---G-GT-A--T-CA-GA---GT---C------A-AT-A--TGAGAG---GTC-C-C-CC----T------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G. 6658
P.FR.09.RBF168 -AC---------A---T--A-AC-------A-C---------G---...---CCCT--G-A-TTA--CAA---G-GT-A----CAAGAT-TGTT--C------A-AT-A--T-AGAA---GTC---C-CC---GT------AGGT--T--C...------GG-CA-G-G. 7210
CPZ.TZ.06.TAN5 TA-GA--G-G--AGCCT---AC--------A-CAT-G-A----A-T...A-AAC-AC-GC-TAC-T--CTG-C-C---TC-----...C--C-AT--T-----A-AT-TC-T-A-G-A---A-TT-A-CA---GT----A-AGGA--T---...------GGCCA-G-A. 7276
CPZ.US.85.US_Marilyn ---G--GA-T--A--G--CA-AA-----------T-----ACTA--...A-T--TACTG-A---AG-AAA--C--TG-A---.........-TT--TC-------AT-CTCAGAGGGA--CA-T--G-C-----TT-----AGGA------...---GTGGG--ATG-A. 7180
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GAC---G-----A---T-CA-C--C-----G-CGT--...---A-G...--AC-CC-G--GCT-AG-AAA--CA-TT-A----G--GA-----A--T-----TA--T-A--A-AGG-A---AC-T-C--G---GA---GA-AGGG-----C...--GC--GGGCA---T. 6674
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -ACT--G--C--A--GT-AA-A--T-----A---T-----------...----CTC--G-G-TG--AAAAG--G-T----C--C--GG----A---C---A--A-AT-A-GT---GGA---A-C--A-CG----TC---A-AGGT--T---...------GG-CA--CA. 6538
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V3 loop end
B.FR.83.HXB2 ..CGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACAATA...............GGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTA......AGAGAACAATTTGGA... 7286
Env .__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__I__.__.__.__.__.__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__.__.__R__E__Q__F__G__._
A1.CD.02.LA01AlPr ..G----A......--T-----ACA-A-C--CTA-G--GC-...............-ATGCTATA-----G-----C-----C---T-----GTGG-C-A--A-A--G----------A------C-----G---TGCA-------......--------T-GG...... 7318
A1.CM.08.886_24 ..-----A......---------CA-T----CTA-G---C-...............--TG--ATA-----GG----A---G------G---C--TG-C-A-G--A--G----------AG-----C--A-AG---TC-TAC--C--......--------T---...... 6742
A1.ES.15.100_117 ..-----A......--------ACAG-----CTA-G---C-...............--TG-CATA-----GG----A---A-----T----C--TG-C----A----GC---------A-----GC--GG-G----CCAGC-----......---A--T-C---...... 6751
A1.KE.11.DEMA111KE002 ..-----A......--G-----ACA------CT--G---C-...............--TG-GGTA--------A--A---A-----T-------TG-----G---T-G----------A-----GC--A--G---T---AC-----......-A---GT-T---...... 6675
A1.PK.15.PK034 ..-----A......---------CA------CTA-G---C-...............--GGCTGTA-C---GG----A-----------------TG-C----A-T--GC-------GCA------C-----G-G---GC-------......G---GGT-T-GG...... 6871
A1.RW.11.DEMA111RW002 ..-----A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............--TG-GATA-----GG----A-----------------TG-C-------A-G-C---TT-G-AG--------A-T---T-C-AAC-----......G--A----C---...... 6649
A1.SE.13.078SE ..-----A......--------AC---T----TA-G---C-...............-A----ATA-C---G......-A-------TC-----CTG-C-A-G-GT--GC-------G-A------C--A--G-----GCAC-----......---A----C-GG...... 6482
A1.UG.11.DEMA110UG009 ..-----A......--G-----ACA--A---CT-----..................A-T--GATA-----G-----A---------T-C------G-C----A-T--G-----G-G---------C-----G------CAC-----......---A--T-C-GG...... 6629
A2.CM.01.01CM_1445MV ..--CT-T......--------ACA---C--CTA-----AT...............AAT---ATA-----GG----A-----------C-----T--C--C-A----G-C------GTT------C--A--G---T--AAC-----......CACAGC--C--C...... 6473
A3.SN.01.DDI579 ..--C--A......--------ACA------CTA-G---C-...............--TG-CATA-----GG----A--G--------------TG-C-------A---T----C-G-G------C-----G------AAC-----......-A-AG---C---...... 6496
A4.CD.97.97CD_KCC2 ..-----A......---------CA-A-----TA-G---C-...............--TG-TATA-----G-----A-----------C--C---C--------A--GC------CG-T------T-CA-TG--T---AAGCC---......--------C--C...... 7282
A6.BY.13.PV85 ..-----A......--------ACAGA-C--CTA-G--..................--TG-GGTA-----G--C--A---AG----T-------TG-C--CGA-AA-GC----G-G--A------C--A-T---AG--CAC-----......------T-C---...... 6761
A6.IT.02.60000 ..-----A......--------ACA-A----CTA-G---C-..................G-TATA-----GG-C--A---N-----T-----TTTG-C-A----A--G-----------------C--A-----AG--AA------......G---C-T-C---...... 7315
A6.RU.11.11RU6950 ..-----A......--------ACA-A-C--CTA-G---C-...............--TG-TGTA-Y---GG-C--A---AG----T-------TG-C--C---A--G---------G---C---C--A-----AG--CAC-----......---AG-T-C---...... 6825
A6.UA.12.DEMA112UA024 AT-A---A......--------AC----C---TA----CAT...............--TG-TATA--------CCCA---AT------------TG-C--C--T--------------A------C--GG----AGG--AC-----......---A-CT-C---...... 7328
B.AR.14.DEMB14AR003 ..AA---A......-----------G---A--TA-G-C-C-...............---C--ATA-----------A---------T---------------AT----CG---CTA-----G---C-----G------AA------......CA------T---...... 7284
B.BR.10.10BR_MG035 ..-A--CA......---TTT------A--A--TA-G---C-...............---G--ATA------G----A---------T-------T-------A--A-----------C-----------TC----T-GAA------......----------A---G... 6775
B.CU.14.14CU005 ..--------T------------CA------CT--G---C-...............------...------G----A------------------C-----------G----------A------GC-----------AA------......G-CA-----------... 6494
B.DE.13.366396 ..-A---A......------------------TA-G---C-...............---G--ATA-----------A-----------C-----T---------CA-GCT---G-AC----A-----CG---C-----AA------......G----------A...... 6445
B.DE.13.947915 ..-CC--A......--------C-A--T-A--TA-G---C-...............---C--ATA------G----A--------------C-------------A-----------T-------G--A---------AA---C--......---C-----------... 6511
B.DO.11.DEMB11DR001 ..-A---A......--------A---------TA-G---C-...............---G--ATA------G----A-----------C--C--TC-G------AT-------G-G-----------------------A------......G-----A-----...... 7266
B.ES.15.100600 ..-AC--G......-----------T-T--GGTA-G---C-...............---G-CATA------G----A--------C---------------GA-AATG-T---C-A---G-C-----G---G----C-CA------......--------G---...... 6720
B.FR.11.DEMB11FR001 ..AA---A......------------------TA-----C-...............---G--ATA------G----A------------------C--------A--G-T-----------A----G-AGT-------TA------......-A----------...... 6492
B.JP.12.DEMB12JP001 ..-A-T-A......---------CA-A----ATA-G---C-...............---G-CATA-----GG-C--A------------------------CA----GC-----------------G----G-G-T-GCA------......-A----------...... 6702
B.PH.15.DEMB15PH003 ..AC---A......------------------TA-G---C-...............---G--GTA-C----G----A------------------------G--A--G------------------GG---G-GAG-GAA------......-----TA-----...... 7299
B.RU.11.11RU21n ..-A---G......----------A-------TA-G---C-...............---G-CATA------G----A-----------------TG------A-AT---------------A----T----G---TGG--------......------------...... 6820
B.SE.15.102SE ..-A-T-T......----------A-A-----TA-G---C-...............---G-CATA------G----A-------------------------A--A--CT-------------------------T-GAA------......-----G-GT---...... 6487
B.TH.10.DEMB10TH002 ..TC---A......------------A---GGTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A---------T------------C-GTT-GG--T----G----------C---G-----A--AA------......-A----------...... 6637
B.US.16.2609 ..AC---G......--------A--------CTA-----C-..................G-CATA-----------A--G-----------------------------T----C-G-----C-----A-----------------......------A-----...... 6559
C.BR.11.DEMC11BR035 ..A-G--A......--------ACA--T---CTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A---AGC---T------C-----A-G--A--TT----T-C-CA--C---CG-G--G---AA--A-CC---......GC-A-G--C--C...... 6739
C.CN.10.YNFL19 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-TATA------G-C--A---------T--------------GC-AGT-----------A------C--GG-G--AG--AA------......GC-----TC--C...... 6665
C.DE.10.622166 ..ACAT-A......--------ACA----A-CTA-G---C-...............--GG-CATA------G-C--A-----------------TG-----GA--G---G----C-----T----C--A--G------AA------......TT------C--C...... 6487
C.ES.15.100_118 ..G-A--A......--------AC-------CTA-G---C-...............---G-CATA-----------A-------------------------A-AAGG-----GTAG-A--A----C-A-TG--AG--AA------......GC---G--C--C...... 6732
C.ET.08.ET104 ..A-G--A......--------ACA-A-----TA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A---A--------------G--------AG---T----C-G-AG-----G--A-AG----AGCA------......---A--GT-CAACA-... 6480
C.IN.15.NIRT008 ..A-G--A......--------ACA-A----CT--G-C-C-...............---G--GTA------G-C--A---A-------------T------......---------G-A------C--AG-G----C-AA------......-A------C---...... 6430
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ..A-G--A......--------ACA-A----CT--G---C-...............---G-CATA------G----A---------T-C----C-----A-G-GA-TC--------G----------TAG-G--AGAGAA-C----......CA-AGG--C--C...... 7280
C.NG.10.10NG020523 ..A-G--A......--------ACA------CTA-G---C-...............--GGGCATA------G----A----------------------CC---AGCC--------G-A------C--TG-G--AG--AG--G---......GA------C--C...... 6501
C.NP.11.11NP016 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATT------G-C--A----------------------------AG---------G-A------C--AGAG---G--AG------......TC------C--C...... 6454
C.PK.14.DEMC14PK009 ..A-G--A......--------ACAGA----CTA-G---C-...............---G-TATA------G-C--A-----------C------------GA-AAGGCT---G-C-CA------C--G--G---G--AA------......--------T--C...... 6703
C.SE.15.100ET ..A-G--A......--------ACA----A-CTA-----C-...............AATG--GTA-C----G----A------------------G---C--ACA-----------C-A------C----AG--AGG-A-------......GA-AGG-TC--C...... 6518
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ..A-A--A......--G-----ACA-A----CTA-G---C-...............---G--ATA------G----A---A-----------------------AGT--G------G-A------G-GAG----AG--A-------......GA------C--C...... 7267
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ..A-A--A......--G-----ACAGA----CTA-G---C-...............---GCCGTA------G-C--A------------------------GA-AA-C-G--------AG-----C--GG-G--AG-GAA------......-A---G--C---...... 6633
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---GC-ATA------G----C-----------------T------GC-AGT--------C--A--C---C-----G---GACAA------......GC------C--C...... 6671
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ..A-A--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A-----------------TG-----GA-AAG------G--G-A--C---C-TAG-G-------A------......------T-C--C...... 6653
D.BR.10.10BR_RJ095 ..TCA--A......----A----CA----C-CTA-----GC...............CAG--GATA-C----G-CG-A-A-------T-------TG-----G--AA-G-T---C-GG-A-TGA--C--G--G------AA------......G--A-C-TT-A-...... 6724
D.CD.03.LA17MuBo ..G----A......--------ACA-ATG--CT------C-..................GGCATA------G-C--A------------------------G-TA------------G----C--C--A--G-----GAAG-----......-A---C-GTC--...... 7346
D.CM.10.DEMD10CM009 ..-A---A......--------AC-GT--C-CTA-----C-..................G-CATA------G-C--A---A-C---T-------TG-----...A----T------------C--C-T--AG----AGAA------......G--A-G-TTC--...... 6633
D.CY.06.CY163 ..-A---A......---------CAG---C-CTA-G---C-...............AC---CATA--------C--A---G-------------T--------T-G-G-C------------C--C----AG----A-AA------......G--A---TTC--...... 6499
D.KE.11.DEMD11KE003 ..-AC--G......---------C-------CT------C-..................--CATAG----GTCC--A-----G-----------TC--------AT-G---------GA------G-TAG-G--AT-GAA------......-A-A-C-TTAC-...... 6646
D.SE.12.077UG ..-----A......---------CAG---A-CTA-----C-..................---ATA------G----A---------T------CT----A-GC-A--G-C---T---G--TG---C--A--G------TA-----G......-A-A---TT-A-...... 6526
D.TZ.04.CO6405V4 ..-A---A......---------CA----A-CTGG---......AACGATGCA...AA-GT-ATAG----GG-C--A-----------------TG---------ATG------------TGAC-C--TG-G------CA---C--......G--AGC-TT-A-...... 6505
D.UG.10.DEMD10UG004 ..-A---A......---------GC----A-CTA-----C-..................--GACA------G----A-----G-----------T----------T-G-C---G---C---C---C-----G------AA------......-----C-TTC--...... 6590
D.UG.11.DEMD11UG003 ..AA---G......---------C-------CTA----..................AACG-CATA------G----A-----------------TG--------A--GCT---G----A------C-----G-----GCA------......G--A-C-TT-A-...... 6631
D.YE.02.02YE516 ..-A---A......-C-------CAG---C-CTA-----C-..................--TGTA------G-C--A-----------------T------G--A--C--------------C--C--A---------AA------......G--A---TT-A-...... 6463
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ..-A-C-A......--------ACA------CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A--GA-G-----------T------G-G-ACC-------------CC--C--A--G--AGGGCA--G---......-A-TCT-TTC-A...... 6498
F1.AR.02.ARE933 ..-ACT-A......--------ACA-------TACG---C-...............---G-CATA--------C--C---A-G-----------TG-----G--ATGC---------CA--GC--G---G-G--AAGGCA------......-AGCCT-TT--C...... 6577
F1.BR.11.DEMF111BR037 ..-CAT-A......--------AC--------TA-G---C-...............---G-TATA------G-C--C---A-G-----------T------G-T-G--C---------A--G---G--A--G--AAA-AAG-G---......GAGTCT--T--C...... 6826
F1.CY.08.CY222 ..-A-T-A......--------ACA------CTA-G---CG...............--TGCGATA------G----A---A-G--------C---------G-GA--C----------A---A-GG---G-G-GCGGGAA--G---......C-GTCTT-T---...... 6479
F1.ES.11.VA0053_nfl ..-A---G......------------A-----TA-G---C-...............---G--ATA------G-C--C---A-G-------------------A-A--C--------C----G----GC---G--AAG-AA--G---......--G--T--T--C...... 6707
F1.FR.04.LA22LeRe ..-A---A......--------ACA-------TA-----C-...............---G--ATA------G-C--C---A-G------------G-----G--CA-C----------A------G-----G--AAAGTAG-G---......--GTCT--C--C...... 7172
F1.RO.03.LA20DuCl ..TC---A......--------AC-------CTA-G---C-...............-AT-GGATA------G----A---AGG------------G-G---G-----C----------A---G--C---G-G--AT-GCA--G---......GC-TCC--T--C...... 7385
F1.RU.08.D88_845 ..-AGC-T......-C-------GC------ATA-G---C-...............--TGCGATA------G-C--A---A-------------T------G--T--------G-AG-A---------A-YG--AG--AA--G---......--G--C--TG--...... 6769
F2.CM.10.DEMF210CM007 ..-----A......--------ACA--T---CTA-G---C-...............--TG--GTA------G----A---A-----TT-----T-----A-G--A--C-G-----G----------C-A-----AAGGAA--G--C......CA-A-C-T-AAGAT-... 6631
F2.CM.11.DEURF11CM026 ..-A---A......--------ACA--T---CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A---A-G---T-----GT---C-A--A-A--CTG------G--------C--A--G------AAG-G--C......-A-A-CA--AGCAAC... 6620
G.CD.03.LA23LiEd ..A-AT-T......--------ACA---G--CTA-G---C-...............--TG-GATA------G-G--A--GA-----T------CAG---A--AGA---------GAG---TG---C-GA-AG-GAGG-CA------......G--A---TC---...... 7244
G.CM.08.789_10 ..A--T-T......--------ACA--TG--ATA-G---C-...............--TG-CATA------G-C--A--GA------------CTG---A-CA-A--CTT-----CG-G--A---C-GA--G-GAAAG-AG--C--......CA---G--C---...... 6737
G.CM.10.DEMG10CM008 ..A-A--T......--G-----ACA--TG--CTA-G---C-...............--TGCTATA------G----A---G-G---T------GTG---AATT-CA-C-G------G-G--GA--C-GA-TG-GA-AGAA---C--......-A----GTCC--...... 6670
G.CN.08.GX_2084_08 ..A-A--T......-----T--ACA-A-G--CTA-G-G-C-...............--GGGCATA-----GG----A---G-------------TG-A---GAGAAG------T--G-G-TA---C-GA--G--AAG-TAC--C--......G--A-GGTC---...... 6537
G.CN.16.224GX ..A-A---......-----T--ACA-A-G--CTA-G-G-C-...............--TG--ATA-----GG----A-----------------TG-A-----TAA-G-----TC--CA--A---C-GAG-G---AGGCAC--C--......-A-A-GGTC---...... 6529
G.ES.14.EUR_0033 ..A-C--T......--------ACA---G--CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A--G--------------T---------A--------G-A--A-TGA----TA-TG--A--GAA---C--......--G---GCCC-G...... 6717
G.GW.08.LA57LmNe ..-AC--A......-C------ACA---G--CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A-----------------T------G-----G-T---GCA----TGA--GG-A-TG--A---AA---C--......G-----ATC---...... 7303
G.KE.09.DEMG09KE001 ..G-A---......--G-----ACA-A-G--CTA-G---C-...............--GGC-ATA------G----A-----G-----------TG-----G--A--GC-----GA--T-TGA-GC-GGGAG--AAAGCA---C--......GA--G-ATC---...... 6680
G.NG.12.12NG060409 ..A-A--A......-----T--ACA--AG--CTA-G---C-...............--TGC-GTA------G----A-----------------AG-G-A--A-A----G----C-G-G--G---C--GGAG--AAGGAAC--C--......-A-A-GGTC---...... 6527
H.CD.04.LA19KoSa ..---T-T......--G-----ACA------CTA-G--TC-...............-ATG-CATC------G----A---AG------------T------G---A--G-------G-G------G-CAGC----T--AAC-GC--......---A---T---G...... 7316
H.CF.02.LA25LeMi ..-A---A......--G-----ACA----A-CTA-----C-...............--TG-CATC------G----A-----------------T------GA-AG-G-C---G-G--GG-CC--TCCA--G---TCCAAC-----......-AGA----C---...... 7113
J.CD.03.LA26DiAn ..-AC--G......--------ACA--TGC-CTA-G---C-...............--TG--ATAG-------C--A---GC---T---------------G--AA-G-T------G--------TCTA-AG------CA---C--......-----GT-C---...... 7325
J.CM.04.04CMU11421 ..-AC--G......--T-----ACA--TGC-CT--G---C-...............-AG-G-GTAG----GG----A---AG----T-C-----TG-------C...--C-----C-GAGT----GGTACAG-----GCA---C--......----G-T-T---...... 6815
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ..-A---A......--------A--------CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A--G--G--G--------------CG---G-C-G--------A---G----C--AG--AAG-AAG-----......G--A----C---...... 6502
K.CM.96.96CM_MP535 ..-A---G......--------A-A------CTA-----C-...............--TG-TATA------G----A-----G--------C---------G---A---------C-TG-------GCAGAG--AAGGAA--GC--......-A------T---...... 6488
01_AE.CM.11.1156_26 ..-----A......--------ACA--T---CTA--G--C-...............---G-GATA--------C--A---A-----T-----C-A----A-G-GA-----------G-A------C--A--G-------A------......-----G--C---...... 6614
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ..-A---A......--------ACA------CTA--G--C-...............---G--ATA------G----A---------T-----C-G----A-G--A---G---------T-------G----G---T--AA------......-A---G--C---...... 6623
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ..AC---G......--------A-A--T---CTA--G--C-...............---G--ATA-C----G----A--GA-----------G-G----A-G--A--G--------R-A------------G-----GAA------......-A---G-GC---...... 6485
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ..AC--GA......--------ACA--T---GTA--G--C-...............---G-CATA------G----A---A-----T-----G-GG---A-G--A--------GGGG-AGTC----C----G--AAG--A------......GC---G--C---...... 6704
01_AE.MM.14.fKSDU26 ..AC---A......--------ACA--T---CTA--G--C-...............---G-CATA------G----W---A-----T-C----CG----A-GA-A-----------G-A--------T-T-G--T----A------......GA--GG--C---...... 6533
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ..AC---A......--------ACA--T---CTA--G--C-...............---G-CATA------G----A---A-----T-----G-GG---A-G--A----------GG-AGT-----C----G--AAG-AA------......-A--GG-TC---...... 7232
01_AE.SE.12.070SE ..-----A......--------ACA--TG--CTA-------...............-A-GG-ATAGAC---G----A--GAT------------G----A-G--A--G------C--GAGT----------G---T--A-------......-A---G--C---...... 6464
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ..-A---A......--------ACA--T---CTA--A--C-...............---G-CATA------G----A---A-----T-------T------G-----C-----C----AGT----GG--G-G------A-------......-A---G--C---...... 6604
01_AE.TH.11.40436v09_04 ..-A---A......--------ACA--T---CTA--A--C-...............---GCCATA------G----A---A-----T-----G-A----A-GTGA--------T--GGAGT----------G-----G-A------......-A---G--C---...... 6459
01_AE.TH.90.CM240 ..AC---A......--------AC---T---CTA--G--C-...............---G-TATA-----------A---A-----T-----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--A--GAA------......-A---G--C---...... 6860
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ..-A-C-A......-------------T---CTA-G---C-...............--TG-TATA-C---GG----A---------------------------A--G----------A------C--GG-G-G----CAC----G......--G-GG--C---...... 6716
02_AG.DE.09.701114 ..-A-C-A......--G-----ACA-A--C-CTA-G---C-...............--TG-CATA-----GG----A----------------CG--C-AGGA-A---------TG---------C--A--G--T--GAAC-----......-AG---ACC---...... 6539
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ..-A---A......---------CA-A-T--CTA-G---C-...............--TG-CGTA----------AA-----------------TG-C------A--G-C----C----G-----C--G--G----G--GC-----......CAGACCT-C---...... 6953
02_AG.KR.12.12MHR9 ..--C--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............--GG-GATA-----G-----A--G-------------CTG-C---GA-A--G------C----------CG-A--G------TAC-----......--G-----C--C...... 6954
02_AG.LR.x.POC44951 ..--A--A......---------CA-A-----TA-G---C-...............--TG-CATA------G----A---------T-------TG-C------A--G---------CA------C--A--G------CACG----......--G--GTCC--G...... 7263
02_AG.NG.12.12NG060304 ..-A---A......---------CA-------TA-----C-..................G-GGTA-----G--C--A---------TC----G-AG-C-A----A--G-----------------CG----G-G---CTAC-----......--GA-GT-C---...... 6483
02_AG.NG.x.IBNG ..-A---A......---------CA------CTA-G---C-...............--TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C----A-A--G----------A------C-T---G---T--CAC-----......-AGACGT-C---...... 6804
02_AG.PK.15.PK032 ..A-A--A......---------CA-A-----TA-G---C-...............---G--ATA-----------A---------T-------TG-C------AAT--T----C-GGA-------GTA--G------CAC-----......--GA----C---...... 6875
02_AG.SE.14.098GN ..-----A......--------ACA-A----CTA-G-----...............--TG-GATA------G-C--A-----------------TG-CGA-GC-A--C----------A------C--A--G-G-T-G-AC-G---......--GA-T--C--C...... 6460
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V3 loop end
B.FR.83.HXB2 ..CGTATCCAGAGAGGACCAGGGAGAGCATTTGTTACAATA...............GGAAAA...ATAGGAAATATGAGACAAGCACATTGTAACATTAGTAGAGCAAAATGGAATAACACTTTAAAACAGATAGCTAGCAAATTA......AGAGAACAATTTGGA... 7286
Env .__R__I__Q__R__G__P__G__R__A__F__V__T__I__.__.__.__.__.__G__K__.__I__G__N__M__R__Q__A__H__C__N__I__S__R__A__K__W__N__N__T__L__K__Q__I__A__S__K__L__.__.__R__E__Q__F__G__._
02_AG.SN.13.9580 ..-A---A......------------A---GGTA-GG--C-...............--TG-CATA-----G-----A-----------------TG-C--C-A-AA-G--------GCA---C--C--A--G-G-T-GAA------......G-GC-GT-C---...... 6682
03_AB.RU.97.KAL153_2 ..-A---A......------------------TA-G---C-...............---G-CATA-C----G----A-------------------------T-A----------------A-------------T--T-------......---A--------...... 6478
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ..-A---A......--G-----ACT-A---GGTA-G---C-...............--TG--ATA------G----A------------------------G--AATG-T------G----C------GT----AG-GAAG----G......-A-AG--TC--C...... 6668
05_DF.BE.x.VI1310 ..-A-T-A......--------ACA------CTA-G---C-...............--TG-CATA------G-C--A---A-G------------G-------G-A-C----------A--C----TC---G----G-AAG-G---......CAGTCT--C--C...... 6683
06_cpx.AU.96.BFP90 ..TCCT-T......--------ACA---G--CA--G---C-...............--TG-CATA------G----A--------T--------TG-------------T----CAG-T-TAC--GG-G-AG-GAAGGTA---C--......GA----GTT---...... 7352
07_BC.CN.98.98CN009 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G--ATA------G-C--A------------------------GA--AT-----------A---C--C--GG-G--AG-GAA------......GC------C--C...... 6626
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATC------G-C--A-------------------------A--ATGC----T--G-A------C-GAG-G--AG--AA------......GC------C--C...... 6468
09_cpx.GH.96.96GH2911 ..-----A......--------ACA-A-G--CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A--GA---T-------C-G----A-G--A-----------G-A-TC---GG-A--G-----GAA------......-A--G---C---...... 6479
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-..................G-CATA--------C--A---------T---A----------G--A--G----------A------C----AG------AA------......G----C-TT---...... 6650
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ..--G--A......--------ACA---T--CTA-G---C-...............--TGCTATA-----GG----A---------------GTA--C-A-GC-A---T-------------------AG-G---T-GAAC-----AGGCAA-T----ATC---...... 6691
12_BF.AR.99.ARMA159 ..-AGT-A......--------AC-G------TA-G---C-...............---G-CATA-----GG-C--T---A-G-----------TG-----G-----C------G---A--GG--G-----G--AAGGCA--G---......---TCT-----C...... 7293
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ..--G--A......--------ACA------CTA-G---C-...............--GG-TATA------G----A-----G--------------C------CA---------------C---C-----G-----GCAC-G---......---A--T-T--GAA-... 6705
14_BG.ES.05.X1870 ..AC---G......--------A----T---GTA-----C-...............---S--ATA------G--R-A---A-------------------C-A--A----------------C--GG--------T-GAA------......-----------C...... 6771
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ..-A---A......--T---------T---GGTA-----C-...............---G--ATA------G----A------------------C-------CA--------GG------------C------A--GAA------......------------...... 6652
16_A2D.KR.97.97KR004 ..--C--T......--------AC----C--CTA-----GGCAAACATATACA...A-GC--GCA-A---GG----A-----------A-----T--C--C--CAG-C--------G--------C--A--G-----GAGC-G---......---A--T-C--C...... 6664
17_BF.AR.99.ARMA038 ..-AGT-A......--------AC-T------TA-G---C-...............---G--ATA------G-C--C---A-G-----------TG------A-A--C----------A--A---G-----G--AGGGCA--G---......GAGTCT--T--C...... 6499
18_cpx.CU.99.CU76 ..-A---A......--------ACA------CTA-G---C-...............--TG-CATA------G----A-----------------T-----CGA-AA-G-T------G--------C-CG--G------CAC-----......G---G---CC-G...... 6588
19_cpx.CU.99.CU7 ..-----A......--------ACA--T----TA-G---C-...............---......-----GG-C--A-----G-----------TG-C----A-AA-G-G-----AG-AG-C---C--G--G------AAC-----......-C--TC-TC---...... 6418
20_BG.CU.99.Cu103 ..G-AT-T......--------ACA---G--CTA-G---C-...............--TG-CATA-C----G----A---------TT----GTGG---A--A-A-----------G-G-TGC--C-GA--G--AAAGCA---C--......GCT---AGC-AC...... 6750
21_A2D.KE.99.KER2003 ..-A---A......---------CA----C--TA-----CC..................--GATA------G-C--A--G--------------T--C---G-----G----------A------C--AG-G------TA------......---AG--TT---...... 6478
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ..-----A......--------ACA--TC--CTA-G---GG...............--TG-TATA-----GG----A---A-----T-----G-GG-C-A--A-A--G--------G-A------C-CGG-G---TA-AAC-G---......---A----T-GG...... 6471
23_BG.CU.03.CB118 ..ACAT-T......--------ACA------CTA-G---C-...............--TG-CATA-----------A---G-----TT----GTGG---A----A--GCC------G-G--GA-GC-GA--G--AAAGCA---C--......GCT---AGC-AC...... 6750
24_BG.ES.08.X2456_2 ..G-A--T......--------AC----G--CTA-----C-...............--TG-TATA------G----A-----------C----TAG---A-G--A--------GGGG-G-TGA----TA--G--AAAGCAG--C--......TCTA--A---AC...... 6770
25_cpx.CM.02.1918LE ..-A---A......--------ACA------CTA-G---C-...............---G-CATA------G----A-----------------T---------T-CC-------C--G------C--GGAG---T-GCAC-----......---A----C---...... 6497
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ..-A-C-A......--------ACA-T----CTA-G---C-...............--TG-TATA------G-C--A--------TGC---C-----C------AA-G-T---G----AG----G-GCA--G------AAC-G---......--T--T--C--C...... 7283
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ..A--C-A......--------ATCC-T--GGTA--G-CC-...............---G--GTA------G----A---------T-------T----A----AA-G-G------GGA------T-CA--G---T-GCAC-----......G--AG---CC-G...... 7273
28_BF.BR.99.BREPM12609 ..-A-C-A......----GG------AT-A-GTA-GT--C-...............-A-CG-ATACA----GG---A--------------C-------------A-------G-A----------G----G---T--CA------......GA----------AC-AAA 6660
29_BF.BR.01.BREPM16704 ..-A---A......------------------TA-G--GC-...............---G-GGTA--------G--A----------------G-C-----GA-T----------A-GG------G------------CA------......G-------G---...... 6701
31_BC.BR.04.04BR142 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA------G----A-------------------------A-A--GC------C-GA------C--G--G---G--AA------......GC---G--C--C...... 6748
32_06A6.EE.01.EE0369 ..-AC--T......---------CA---G---T--G---C-...............--TG-CATA------G----A--------T---------------G--------------G-G-TG---C-TA--G-GATAGCA------......-AG---TCC---...... 6951
33_01B.ID.07.JKT189_C ..-C---A......--------ACA--T---CTA--G--G-...............---G-CATA------G----A--GA-----T-----G-GG---A-GA-A----T---T----AGT----------G-GA--GAA------......-A------C---...... 6599
34_01B.TH.99.OUR1969P ..-A---A......--------ACA------CTA--A--C-...............---G-CATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-----------G-A------------G-----G-A------......-----G--C---...... 6491
35_AD.AF.07.169H ..-----A......--------ACA------CTA-G---C-..................G-TATA-----GG-C--A-----------------TG-C------T--GCC-----G--A------G-----G-GAAG-CAC-----......---A----C-GG...... 6492
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ..-C---A......--------ACA---T--CTA-G---G-...............AATG-TGTA-----GG-C--A---A-----------G-GG-C-A-GC-A--G--------G-------GC-G---G---TACAA------......---A--TTT-GG...... 6492
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ..--C--A......--------ACA-A----CT--G---C-...............--TG-CATA-----GG-C--A---A-------A---GCTG-C-A--A-A--G-G--------AG-----C--A--G---T-GCAC-----......---A-C--T---...... 6474
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ..-A-T-A......--------ACA-------TA-----C-...............---G-TATA------G-C--C---A-G---T-Y------G-----G---A-C-T-----------A---G--AGAG--AAGGAA------......--GTCTT-T--C...... 6700
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ..-A-T-A......--C-----ACAT------CA-----C-...............-----GATA------G-C--C---A-G-------A---T------G--A--C----------A--A----G----G--AAGGAAG----G......-AGTCT--C--C...... 6772
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ..AA---A......--------AC--------TA-G---C-...............---G-CATAG-----G-C--C---A-G-----------TG--------A--C-----G----A--A---------G---GGGCAG-----......-AGCGT-TT--C...... 6810
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ..-AC--A......---------CA----A-CTA----......ACTTATGCA...AA--G-ATA-----GG-C--A--------------C-----C---G--T---------G---A-TGC---G----G------CA------......G---GC-TTA--...... 6511
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ..-A---A......-S------AC--------TA-G---C-...............---G-CATA------G-C--C-----G---T--------G-------G-A-C----------A--A---G---G-G--AGGGRA--G---......--GTCT-TT--C...... 6828
43_02G.SA.03.J11223 ..G-AT--......--T--T--ACA-A-G--CTACG---C-...............--TG-TATA------G----A---G-------------TG-A------A---G-------G-G--G-----GA-TG--AAGGCAC--C--......CACA-GATC---...... 6808
44_BF.CL.00.CH80 ..-A---A......--------ACA-------TA-G---C-...............---G-CATA------G-C--C---A-G-----C-----TG------A-A--G----------A--A---G--AG-G--AAAGCAG-----......-AGTCT--C--C...... 6734
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ..-----A......--------ACA--TG--CTA-G---C-...............--TG-TATA-C---------A--GA-------------TG--GA---------C----CA--A---C----GG-AG-----GCAGC-C--......--G-----G---...... 7245
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ..-AA--A......--------AC--------TA-G---C-...............---G-TATA------G-C--C---A-G------------G-----G-----C----------A--A---G--AG-G--AAGGCA------......-ATTCTT-T--C...... 6704
47_BF.ES.08.P1942 ..-A---G......--------C-AG-T----TA-G---C-...............---G-TATA-----------A-------------------------A-----------------------G---------C--A------......G-----------...... 6706
48_01B.MY.07.07MYKT021 ..AC---G......--------ACAT-T---CTA--GC-C-...............---G--ATA-C----G-AG-A-AGA-----T-----G-GG---A-G--A---C-----G---AGT-C---C---AG-----GAA---C--......-A---G--C---...... 6530
49_cpx.GM.03.N26677 ..-ACT-A......---------CA--TGC-CTA-G---C-...............--TGC-GTTG-----C-G--A--------------------C---GA-T--G-C------------C---GTA--G------TA---C--......------T-C---...... 6719
50_A1D.GB.10.12792 ..-----A......--G-----ACA-A----CTA-G---AT...............AATG-CATA-----G-----A-----------C-----TG-C---G--T-------------A------C-----G-------G------......G-GA-C-TTC--...... 6683
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ..-----A......--G-----ACA--T---CT--CA--C-...............---G-CATA------G----A---A----TT-----G-G----A-G--A-----------G-G-------G----G--A-A--A------......--------C---...... 6492
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ..G----G......--------AC---T---CT---G--C-...............---G--ATA-C----G----A---A-----TT----G-G----A-G--A-------------AGT----------G--AAGGRA------......-A---G--CY--...... 6633
53_01B.MY.11.11FIR164 ..AC---A......--------ACA--T---CTA--G--C-...............---G-CATA------G----A---AG----T-----G-G--G-A-G--A--G-------GG-AGT----G-----G--A---A-------......-A---G--C---...... 6647
54_01B.MY.09.09MYSB023 ..-A---A......--------AC---TG--CTA--G-TC-...............---G-TATA------G----A---------T-----G-G----A-G--A-------------A--------T---G--T---AA------......-A---G--C---...... 6700
55_01B.CN.10.HNCS102056 ..AC---A......--------ACA--T---CTAC-G--C-...............---G-TATA------G----A---A-----TT----G-A----A----A--G-------GG-AGT---------AG--A--TCA------......-A--GG--C---...... 6584
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ..-A-T-A......--G-----ACA-A----CTA-G---C-...............--TG-CATA-----GG----A-----------------TG-C------AACC------TG-CA------C--AG-G-----C-AC-----......--GA-G--C---...... 6628
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ..A-G--A......--------ACA----A-CTA-G---C-...............---G-CATA-----GG-C--A---------T-------T-----GGA-AAG--C--------A---------AT-G---G--AA------......GC------C--C...... 6481
58_01B.MY.09.09MYPR37 ..-----A......--------ACA--T----TA--G--C-...............---G-CATA-CT---G----A---------T-----G-G----A-G--A--GT-------G-T------C-----G--T--GAA------......-A---G--C---...... 6670
59_01B.CN.09.09LNA423 ..-A---G......------------A-----T--G--CAC...............---G-GATA------G----A---A-----T--------C-----GA--A-C--------------C-----AG------C-TA------......CA----------...... 6467
60_BC.IT.11.BAV499 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-TATA------G----A--------------C---------------GC------C--A------C--GCAG---G--AA------......GC---G--C--C...... 7261
61_BC.CN.10.JL100010 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---GGCATA-C------C--A---------T---------------A--AGGG------GG-AG-----G-CAG-G---AG--A------......-C------C--C...... 6694
62_BC.CN.10.YNFL13 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A------------------------GC-AATG-T------G-AG------G-A-TG--AG--AA------......GC-----TC---...... 6602
63_02A.RU.10.10RU6637 ..-A---A......--------ACA------CTA-G---C-...............--TGCCATAG----G-----A---------T-------TG-C---G-----GG---------AG-----C--A--G-G-T--CAC-----......C-GA----T---...... 6812
64_BC.CN.09.YNFL31 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............-A----ATA------G-C--A-------------------------A-AG---C----C-G-A------C--A--G---G--AA------......GC-A--...C-C...... 6639
65_cpx.CN.10.YNFL01 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA-----------A---------T---------------A---T---------G-A------C--AG-G---G--AA------......GC--G-T-C--C...... 6686
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ..A-A--A......--------CCA--TG--CTA--G--C-...............AA-GRCATA--R---G----A---A-----T-----S-GR---A-G--A--G--------G-A--C---------G-TAAAGCA------......G----G-GC---...... 6626
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ..A-A--A......--------CCA--TG--CTA-GG--C-...............---G-CATA------R----A---A-----T-----G-G----A-G--A--G--------G-A--C---------G--A--GCA------......-A---GT-C---...... 6608
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420..GC---A......----A---ACAG-T---CTC--G--C-...............------ATA------G----A---------T-----C-G----AC---A--C--------GGAGT----------G--A--GAA------......-A---G--C---...... 6673
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ..-A---G......--------C----T----TA-----C-...............---GRCATA------G-C--A---M--------------------R--RW-MRG------R--------C----A----YY-CA------......G-------W---...... 6729
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ..-A---A......--------T-A-------TGGG---C-...............---GG-ATA------G----A-----------------TC--------A--G---------------------------T--TA---C--......----C-------...... 6789
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ..-A---A......--------ACA-------TA-G----G...............---G-CATA------G-C--C--GA-------------TG-----G--ATGC----------A--A---G--GG-G--AAAG-A------......---TCT-TT--C...... 6802
73_BG.DE.01.9196_01 ..-C---A......------------------TA-G---C-...............---C--ATA------G-C--A------------------C----C-A----C-----G----A--C----G---AG-----G--G-----......---A--------...... 6803
74_01B.MY.10.10MYPR268 ..G----A......--------ACA--T---CTA--G-CC-...............---G-CGTA----C-G----A---GC----T-----G-G----A-G--A-----------G-A-------C----G------AA------......-A-A-G--C---...... 6601
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ..-A-C-A......--------ACAT-----CCA--G-C--...............A--GGCATA-C----G----A--GAG------C---G-G----A-G--A--GT-------G-A------------G---T-G-A------......-----G--C---...... 6530
78_cpx.CN.13.YNTC19 ..-A---A......--------ACAG-----CTA-C---C-...............---G-CATA------G----A--------------C--T------GA-A--G-----GC-G-AG-----G-----G-----GAA------......---A-G--C---...... 6479
79_0107.CN.15.SX15DT013 ..A-G--A......--------ACA-A-----TA-G---CG...............---G-CATA-----GG-C--A---------------------------AATG-T------G-A--------TA-TG--A---AA---C--......GA------C--C...... 6672
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A---------------------------AAT--C--------A------C--GG-G---G-GAA------......GC-A--T-C--C...... 6412
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ..AC-G-A......--------ACA--T-A-CTA--G---G...............---G-CATA------G----A-----------------T------G---T-------T----AGTC------AGAG--A--GAA------......-A---G------...... 6467
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ..A-G--A......--C-----ACA------CTA-G---C-...............---G-CATC------G-C--A-----------------TG------CTAGTGC------GG-A-TG---C-GA-TG--AG---A------......GC----T-C--C...... 6642
86_BC.CN.13.15YNHS18 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-TATC--------C--A--G------TC-------------GA--GG-G---------A------G-GG--G--AAG-AA------......GA------C--C...... 6397
87_cpx.CN.12.DH32 ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A----------------------------A---G------G-A------C-GTG-G---G--AA--G---......GCG-----T--C...... 6630
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ..A-G--A......--------ACA-A----CTA-G---C-...............---G-CATA------G-C--A---A--------------------G--......------G-A------CGTAG-G-CT---AA-C----......CA------C--C...... 6526
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ..-AG--G......---TGG------------TA-G---C-...............---G--ATA------G----A------------------C------AGA--G-C--------T-----------A------GAA------......TAT-------A-...... 6691
O.CM.96.LA51YBF35 ..G-GG-A......--T---...-TG-T--GGCGC-GT---CAACTT.........-C-C--GGCGACAAT-GA-CA---GC---CT------T-TA--A--CCA-TG-C---G-A--GG-C---G--G-A-C----GAA-G--AT......CT-----TT--A...... 7350
O.CM.96.LA52YBF39 ..AAAG-A......--T---...-TG--T-GGTAC-GC--GGCAATA.........A-YC-GGAA-AGAATG-C-CA--GA----TT----C-CATA--A-GCCA-GG-C---G-A-CAG-C--------A-C----GAG-GG-AT......CT-----TTG-A...... 7313
O.CM.99.99CMU4122 ..AAA--A......--T---...-TGT-C-GGTAC-GC--GGGCATAAGC......TC-CC-CTCTC-AATGCCTCA--GTT---TT----CCGGTA--A-GCCA-TG-G-----A--AG-C--------A------GAA-GG-AC......TT-----TTG-A...... 6758
O.CM.x.pCMO2_3 ..A-A--A......--T---...-TG--C-GGTAC-GC--GGGCATAATCAGAGAG-A----TCCTC-AACCTCTCA--GTT---CT----C--GTA--A--TCA-TG-C---G-A--AG-C--------AG-----GAA-GG-AC......TT-----TTG-A...... 7346
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ..A-A--A......--T---...-TG--C-GGTAC-GC..........................................GGC--TT-----G-ATA--A--ACA-TG-G---G-AG-A--A--------A-C----GAA-GG-AT......TT-----TTG-A...... 6708
O.FR.06.RBF206 ..G-A--A......--T---...-TGA---GGCGC-GTG--ATCCTTGCAGCA...-A---CAAT-GCAC---CTCA--GAG---TT-------TT-----GAGA-TGGT----GAG----CC-------A-C-A--GAA-G--AT......CT-A---TTG-A...... 7351
O.GA.10.10Gab1190 ..AAC-CA......--T---...TTG--C-GGTAC-GC--GAGCTTT.........A----GGAAGGCAACC--TCA--GAT---CT-----G-GTA--A-GCCT-TG-T---G-A-CAG-A--------A-C----GAA-GG-AT......TT-C---TTG-A...... 6514
O.GA.11.11Gab6352 ..G-CCCA......--T---...-TG--TG-GA-C-GC--GAACCTGGCAGCA...-AGGGCAGAGG-AAC--CTCA--GAG---TT----C--GTA--AC-CCT-T--T---G-AG-AG-A----G-G-A-CCA--GAA-GG-AT......TT-----TTG-A...... 6520
O.SN.99.99SE_MP1300 ..-TA-CA......--T---...GTG--C-GGTAC-GC--GGGCCTG.........AA---TAACC--ACT--CTCA--GGC---CTC---C--GTA--AC--CT-TGTT---G-AG-AG-C--------A-C----GAA-GG-AT......TT-----TTA-G...... 7341
O.US.10.LTNP ..A-CG-A......--G---...-TG--CC-GTAC-GCTACCGTCTAGCG......CA-TC-GGG-ATAAC-GCTCA--GG----T-----CCGGTA--A-CCCA-TG-T---G-A-GAG-AC-------A-C----GAA--G-AT......TT-----TTG-C...... 7215
N.CM.15.S4858 ..-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AC---...............-AG---ATAG-----G-C--T--------G--C-----TG-CTCCT-G-A--GT---GGA--A-TG-GG--TAGA-C-AAAGA----A--......-ACAGGG-GG-C...... 6775
N.FR.11.N1_FR_2011 ..-AG--A......-----T-CT-TGA-----TA--AT---...............-AG---ATA-C----G-C--T--------G--C-----TG-CTC--A--A-G-G-----AG-A-TG-GG--TA-A-C-AAAGAGG--A--......--GA--AT-GGG...... 6652
P.CM.06.U14788 ..-AAC-A......---GTC...-TGA---GGTA--AT--G...............AA-C-CTACG----CG----C--GGC---T--------TG--TC---G-A---T-----A-GA--C---G--TG-G-CAG-GAGGCCA-C......T-GA-GGCT-A-...CCT 6793
P.FR.09.RBF168 ..-AA--A......-----C...-TGA-C-GGTA--AT--G...............AA-TTCTAC-C---TG----C--GA----TT-----------TCC-TGCA---T----CAG-A--C------TCTG-CAG-GAGGCCA-C......T-GA--GCT-A-...... 7342
CPZ.TZ.06.TAN5 ..-AG--A......--G-----C-TGA-C---TAC-AT---...............-A---TGTTG-T--GG-C-CT---A----TTT-----TAG---A-GC-A--G------G---TG-CC----CG-ATCTAAG-TAGCTA--......-AT---ACC--AA--... 7414
CPZ.US.85.US_Marilyn ..-AAC-A......--------A-TGA-T---TA--AC---...............CC---GATAG-----G--G-A---G----------------CTCA-A-CTG-C----G-G--ACAGAG----T-C-CTTTAGAG-T-A--......-A-A-GG--GCA...... 7315
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ..-AG--A......--G--C...-TGA--A--TAC-ATTC-...............-A---CATTG-G--C--A-CC--GA----CT-----GCATA--A----A--G-----G-AC-GG--C-G---ACC--CAG-GAAGCC--T......GC-A-GTT-GAG...... 6806
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ..-AA--A......-----C...-TGA-C-GGTA--AT-GT...............-TG--TTAT-----T-----C--GAGG--TT----CC-GG-GGAGGA-A--G-C-----GGGA-T---G---A-TG-TAGC-AAGCTC-C......-T-A---GT-AC...... 6670
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B.FR.83.HXB2 ........................AATAATAAA...............ACA......ATAATCTTTAAG......CAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAA.TTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTA 7404
Env _.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__K__.__.__.__.__.__T__.__.__I__I__F__K__.__.__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E_#_F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__
A1.CD.02.LA01AlPr ...........................--C--G...............---......---------GCT......-CC--------G-----TAT-------AC---A--T-----------------A---.--C-----T--C---A--T--GGC-----------C- 7433
A1.CM.08.886_24 ........................GGG--C---...............---......----AA-----T......AGC--------------TTTG-----AAC---A--T-------------C---A---.--------T------A--T--GGC-----------C- 6860
A1.ES.15.100_117 ........................G-G--C--T...............---......-----T-----T......AGC--------------T-T------------A--T-----------------A---.--------T-----CA--T--AGC-----------C- 6869
A1.KE.11.DEMA111KE002 ...........................------...............---......---TCA-----T......A-C---G----------TATG-----AAC---A--T-----------------A---.--------T---G-CA--T--GGC-----------C- 6790
A1.PK.15.PK034 ...........................--C---...............---......---G-----GCT......A-C-----------A--TTT-------AC---A--T-----------------A--G.--------T------A-----GGC------------- 6986
A1.RW.11.DEMA111RW002 ........................GGG--C---...............---......---G---A-G-T......A----------------TTT----G--AC---A--T-----------------A---.--------T-----CA-----GGT-----------C- 6767
A1.SE.13.078SE ...........................--C---...............---......----------CT......-GCC-------------T-T-------AC--T---T-----------------A---.---------------A--T--GGC--------C---- 6597
A1.UG.11.DEMA110UG009 ...........................--C---...............---......----AA----CT...GGC-CGGT------------TGT-------AC---A--T-----------------A---.--------T------A--T--AGT------------- 6747
A2.CM.01.01CM_1445MV ........................CC----GCTACA............---......-----------T......AGCC---------------T-------AC---A--T-----------------A---.-------TT--C---A-----GGCT----C-----C- 6594
A3.SN.01.DDI579 ...........................--C---...............---......----------CT......GGG-----------A--TTT-------AC---A--T--C--------------A---.--------T--C---A--T--GGT------------- 6611
A4.CD.97.97CD_KCC2 ........................CCA------...............---......-----------T......A----A-------------T----G-GAC-CAA--T-TG----T---------A---.--------T--C---A--T--GGC--A--------C- 7400
A6.BY.13.PV85 ........................GG---C---............ACA---......----C----GC-......GGC--------------TGT----G-CAC---A--T-----C-----------A---.--------T--CG--A--T--A-------C-----C- 6882
A6.IT.02.60000 ........................--A--C---...............---......----------G-......A-C--------R--A--TTT-------AC---A--T-----C-----------A---.--------T--C---A-----GCC--A--C------- 7433
A6.RU.11.11RU6950 ........................C----C---...............---......----------G-......A-C--------------TGT----G--AC---A--T-----C-----------A---.--------T--C---A-----G-------C-----C- 6943
A6.UA.12.DEMA112UA024 ........................-C---C---...............---......----------G-......A-C--------------TGT-------AC---A--T-----C-----------A---.--------T------A-----G-C-----C-----C- 7446
B.AR.14.DEMB14AR003 ...........................------...............---......---G-------T......-------------------------------T---T---------------------.--------------CA--------------------- 7399
B.BR.10.10BR_MG035 ........................---------...............---......----AA---G-T......A-GC----------------G-----CA---T-------------------------.---------------A--T----G----------C-- 6893
B.CU.14.14CU005 ........................G-A------...............---......---TC----C--......-C----------------AT------------A------------------------.--------------CA------C-------------- 6612
B.DE.13.366396 ........................--G-TA-C-...............---......---------C-A......-C-----------------T--------A---A-----C------------------.---------------A-----G--------------G 6563
B.DE.13.947915 ........................G-------G...............---......----G------A......A-T----------------------------T---T-------T-------------.-------T------CA-----A-T-----------C- 6629
B.DO.11.DEMB11DR001 ...........................------...............-T-......---G-------T......--------------A---------------T-T----CG------------------.---------------A------C-T------------ 7381
B.ES.15.100600 ...........................------...............---......----A----GCT......A--CATG-----------------G---A-CT------------------G--A---.---------------A-----A--------------- 6835
B.FR.11.DEMB11FR001 ...........................----G-...............---......-----------A......A-T--T---------------------AC--T-----TG------G-----------.---------------A------C-------G-C---- 6607
B.JP.12.DEMB12JP001 ........................---GCA-C-...............---......---G-------T......-G------------A----------------T-----------T---C---------.-----------C---A-----A--------------- 6820
B.PH.15.DEMB15PH003 ........................--G------...............---......---G--------......-C-----------------T--------A--T-------------------------.-----------C---A-----A----------C---- 7417
B.RU.11.11RU21n ........................--G------...............---......C---A-----CT......A------------------------------T-------------------------.---------------A--------T----------C- 6938
B.SE.15.102SE ...........................--C---...............---......---G-------T......------A------------------------T----------------A--------.--------------CA-----AG---A--C--C---- 6602
B.TH.10.DEMB10TH002 ........................-GA------...............---......----A------T......-------------------------------T------C------------------.---------------A-------G--A-------A-- 6755
B.US.16.2609 ...........................------...............---......---------G-T......--GC-T--------A----T-----------T------C------------------.---------------A-------G-----C------- 6674
C.BR.11.DEMC11BR035 .....................AATG---CA--GAATACA.........---......----AA---GCA......A-TCA--------------T------CAC---A--T--C---------A----A---.--------T--C---A--T--G-T---------GA-- 6866
C.CN.10.YNFL19 ........................CC-------...............---......----GA---GCA......TC-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A--T--------------G--- 6783
C.DE.10.622166 ........................CC-------...............---......---CAG-----C......TC-----------------T-------AC---A--T--C--------------A---.--------T------A--T--A----A-----C---- 6605
C.ES.15.100_118 ........................CC-------...............---......----A-----CA......A-GC-TG------------T-------AC---A--T--C--------CA----A---.--------T--C---A-----AGC---------G--- 6850
C.ET.08.ET104 ...............GGAGAATAT--C-T----...............GAT......----CA---G-T......-------------------T-------AC--T---T--C----T---CA----A---.-----T-TA--C---A--T--GGC-----C----A-T 6607
C.IN.15.NIRT008 ........................CC-------...............---......---GAA---G-A......-C-C---------------T-------AC---A--T--C--------------A---.-----------C--CA-----A-C------------- 6548
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ........................CC-------...............---......----AA----GA......-C-CA-------------TT-------AC---A--T--C---------A----A--G.--------T--C---A--T--A--A-A---G-----G 7398
C.NG.10.10NG020523 ........................CC-------...............---......---CAA-----C......-----TG-C----------T-------AC---A--T--C---------A----A--G.--------T--C---A--T-C------------G-G- 6619
C.NP.11.11NP016 ........................C-------G...............---......----AA---GCA......TC-----------------T----G-CAC---A--T--C---------A----A---.--------T------A-----GGCT--------G--- 6572
C.PK.14.DEMC14PK009 ........................CC-------...............---......----AA---GCA......-C------------A----T-------AC---A--T--C--------CA--------.--------T--C---A--T-----T------------ 6821
C.SE.15.100ET ........................--CC-G-CG...............---......---C-G---G-A......---C-TGTT----------T----G--AC--T---T-TC--C------A----A---.--------T--C---A--T--A-C-----------AT 6636
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ........................CC-------...............---......---CAA-----C......TC-AG--------------T-------ACC--A--T--C---------A--------.--C-----T------A--T--A------------A-- 7385
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ........................--G------...............---......----GA-----C......TC-----------------T------CAC---A--T--C--------------A---.--------T--C---A--T--GG----------G--- 6751
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ........................CC-CG--G-...............-AT......----CA---C-A......-C-C---------------T-------AC--T---T--C----C---------A---.-------TT--C---A--T--A-------------C- 6789
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ........................CC--GG---...............---......----A-----C-......TC-C--G------------T----G--AC---C--T--C---------A--------.--------T---G--A--T--GG-------G-G-A-- 6771
D.BR.10.10BR_RJ095 ........................--C-CA-C-...............-G-......---GAG-----A......TC-C-T------------TT-------AC--GA-----C--------------A---.---------------A--T--GG-----------A-- 6842
D.CD.03.LA17MuBo ........................--C-TA-C-...............-A-......--T--T-----A......-C-CA----------------------AC---A-----------------------G.-----------C--CA-CT--A--T----------C- 7464
D.CM.10.DEMD10CM009 ........................--C--A-C-...............---......----AA---G--......-C-G-TG--------------------AC-G-A--------C---------------.--------------CA--T--T-C---------G-C- 6751
D.CY.06.CY163 ...........................--C---...............---......---G-T-----A......-C---------G---------------AC--AA-T----------------------.---------------A--T--A------------CA- 6614
D.KE.11.DEMD11KE003 ........................--C-T--C-...............-A-......----GT---GCA......TC------G------------------AC-CAC-----C----C---------A---.-----------C---A--T--A--T------CA-CA- 6764
D.SE.12.077UG ........................--C--G-C-...............GA-......----AG---G-T......TC---------------T------G--AC---A-----C------------------.-----------C---A--T--A-C----------CA- 6644
D.TZ.04.CO6405V4 ........................--C-GATC-...............---......-----T----GC......A-TG-------------T---------AC---A------------------------.--C------------A--T--GG------C------- 6623
D.UG.10.DEMD10UG004 ........................--C--G-C-...............-A-ATAGAA---G-----GGA......-C------G----------T----G--AC---A-----C-----------------G.-----------C---A--T--GG-------------- 6714
D.UG.11.DEMD11UG003 ........................--CG-G-C-...............---......-----T---G-A......-C--------------------------C---A-----C--------CA--------.-----------C---A--T--G--------------- 6749
D.YE.02.02YE516 ........................--C--A-C-...............---......---G-T-----A......-C------------A------------AC---A-----------C------------.-----------C---A--T--AC--------C---A- 6581
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ...........................------...............---......---G-A-----C......-------------------T-------AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--GG-T---------AC- 6613
F1.AR.02.ARE933 ........................CC----GC-...............---......--T-AA-----C......TC-----------------T-------AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--GG----------GAC- 6695
F1.BR.11.DEMF111BR037 ........................CT-------...............---......-----G-----A......-C-CATG-------------------CAC--T---T------------A----A--G.-----------C---A-----A------------A-- 6944
F1.CY.08.CY222 ........................---------...............---......----CA-----C......TC------------A--T-T-------AC------T------------A----T---.--------T------A--T--G--T---------A-- 6597
F1.ES.11.VA0053_nfl ........................CC-------...............---......----CA-----C......TC-----------------T----G--AC--T---T------------A----A--G.--C------------A--T--A-----------GAA- 6825
F1.FR.04.LA22LeRe ........................CC-----G-...............---......---CAA-----C......TC-----------------TG------AC--T---T------------A----A--G.-----------C---A--T--GGG----------A-- 7290
F1.RO.03.LA20DuCl ........................CC----GC-...............---......----AAC----C......TC---------------T-T-------AC--T---T------------A----A---.--------T--C---A--T--G-GT-------A-C-- 7503
F1.RU.08.D88_845 ........................GT-GGG--TATA............---......-----A---GCC...TCA-C-C--C-----------AT-------AC---A--T-TG--------------A---.-----------C---A--T--A--T--------CAC- 6893
F2.CM.10.DEMF210CM007 ........................C-A----T-...............--T...AAT----CT----GT......-C---AG-----------TT-------AC---A--T---------------------.------------G-CA--GAT--G--------C-TA- 6752
F2.CM.11.DEURF11CM026 ........................CT----GG-...............---......----C------C......AC---AG-------A----T---GG--AC---A--T------------A----A---.-----T-----C--CA-----GMT--------C-TGG 6738
G.CD.03.LA23LiEd ........................---------...............--T......----A-----CC......TC----G------------T----G--AC---A--T------------A----A---.--------T------A--T--GG-T---------TGT 7362
G.CM.08.789_10 ........................CC-G---G-...............-AC......---TCT-----C......TC-----------------T----G--AC---A-TT------------CAG--A---.--------T------A--T--GGC------G----AC 6855
G.CM.10.DEMG10CM008 .........AAAAATGCAAACATA-G-TT--C-...............-AC......----C-----CC......TC-G-TG------------T-------AC---A--------------------A---.---------------A--T--AG-------TCACCAT 6803
G.CN.08.GX_2084_08 ........................----T---TAAAACC.........-AT......---GC------C......TC-----------------T-------AC---A--T-----------------A---.--------T------A--T--GG-----------A-- 6661
G.CN.16.224GX ........................-----A-CC...............-AT......G---CT---GCA......TC-C--AT-----------T-------AC--T---T-------T---------A---.--------T------A--T--GG-----------A-- 6647
G.ES.14.EUR_0033 ........................-----A-CCGATGGG.........-AT......----C------A......-C----------------TT-------AC---A--T------------A----A---.--C-----T------A--T--G-G-----------C- 6841
G.GW.08.LA57LmNe ........................-----G-CCCACAAC.........CA-......----C------C......TC----------------TT-------AC---A--T--C---------A----A---.--C-----T------A--T--A-T------------- 7427
G.KE.09.DEMG09KE001 ........................----CA-GTAAGACA.........-AT......----C------C......AC-C-TG------------T-------AC-G-A--T------------AA---A---.--------T------A--T--AG---A-------TG- 6804
G.NG.12.12NG060409 ........................--A----T-...............--T...AATG----T-----C......TCG---G------------T-------AC---A--T-------TC---A----A---.--------T------A--T--GG----------GAAT 6648
H.CD.04.LA19KoSa ...........................--CC--...............---......---G-T-----C......TC----------------AT---G---AC---A--T------------A----A---.--C-----T--C---A--T--A--------------- 7431
H.CF.02.LA25LeMi ........................--C------...............---......-----A--C-GA......-C---------------TTT---G---AC---A--T------------A----A---.--------T--C---A--T--A--T-A---------- 7231
J.CD.03.LA26DiAn ........................CCA-----G...............---......----AT---G-C...TCA-CCC--------------AT---------G--A--T------------A----A---.--------T--C---A--T----------C----A-- 7446
J.CM.04.04CMU11421 ........................---G-G-GTACA............---......----A-----CA......TC-C--------------TT-------A-G--A--T-C---------------A---.--------T------A--T--AGC-----C------- 6936
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ...........................--C---...............---......-----A---C-A......-C-------------------C--G-CAC--G-----T------C---A----A---.----C-------G--A-T---G-CAC-G--G--GAC- 6617
K.CM.96.96CM_MP535 ........................--G---GG-...............---......----CA-----A...CCA-C-AA-C-------A------------C---------TG----------C---A---.-----------C---A-----A-----------GAG- 6609
01_AE.CM.11.1156_26 ........................--------G...............---......----AA---C-A......-C------------A--T------G--AC--T---T---------------------.--------T------A-----G-C------------- 6732
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ........................--------G...............---......-----A--CC--......-C-C-------G--A--T-T-------AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----A-G-----C------- 6741
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ........................-----AGCT...............---......----AA---C-A......-C-CAT--------A--T-T----G--AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-C---A--------------- 6603
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ........................-G------G...............--G......---------C-ACCTCAA-C-C----------A--T-T-------A----T---CA----------A--------.--------T--C---A-----A--T-A------CAC- 6828
01_AE.MM.14.fKSDU26 ........................CCGGGC--G...............-AC......----C----C-A......-C------------A--T-T------C-C--T---TCA-----T----A--------.-----------C---A-----GGG---------T-G- 6651
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ........................--------G...............---......---G-----C-A......-C-CA---------A--T-T-------AC------TCA-----T----A-------G.--------T--C---AT----A--T-A------T-C- 7350
01_AE.SE.12.070SE ........................------GGG...............---......----A----C-A......-C-C----------A--T-T-------AC--T----CA----------A--------.--------T--C---A-----GG---A-------A-- 6582
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ........................--------G...............---......---G-------A......-C------------A--T-----G---AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----A--------------- 6722
01_AE.TH.11.40436v09_04 ........................----GC..................---......---G-A-----A......-C-C----------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G.--------T--C---A--T--G------------A-- 6574
01_AE.TH.90.CM240 ...........................-----G...............---......---------C-A......-C-C----------A--T-T-------AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----A------------A-- 6975
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ........................CCG---GCCACA............G--......-----T---GCT......A-CCA-------------TT------CAC---A--T-----------------A---.--------T--C-G-A--T--GC------------C- 6837
02_AG.DE.09.701114 ........................---GCC-C-...............-GC......----GA----CT......-----------------TAT-------AC---A--T-------------C---A---.--------T--C---A--T--GG------------C- 6657
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ...........................--C---...............---......-C--------CT......A-CG-------------TTT-------AC---A--T-----------G-----A---.-------CT------A--T--AT----G--G-C-AC- 7068
02_AG.KR.12.12MHR9 ........................--G-----C...............---......--C------GCT......A-CC---T---------TTT-------AC---A--T-----------------A---.--------T--C---A--T--A--T----------C- 7072
02_AG.LR.x.POC44951 ........................GGG-----TCAC............---......----------CT......A-CCA------------TTT-------A----A--T-----------------A---.--C-----T--C---A--T--AT------------C- 7384
02_AG.NG.12.12NG060304 ........................C-G---G--...............---ATA...----AA---C-A...CCA-C-C--C----------TTT-------A-G-T---T--C---------A----A---.--C-----T--C---A--T--GG------------CG 6607
02_AG.NG.x.IBNG ........................--G--C-CC...............---......---------GCT......A-CC---T---------TGT-------AC---A--T-----------------A---.--------T--C---A--T--A-------------C- 6922
02_AG.PK.15.PK032 ........................C-G-C---TACA............---......----A----GCT......AGCCAT-----------TTT----G-AAC---A--T-------C---------A---.--------T------A-----A----A--------C- 6996
02_AG.SE.14.098GN ........................---GTCTC-...............-AC......----C----GCT......AGC--------------TTT-------AC---A--T-----------------A---.--------T--C---A--T--GC-T----------C- 6578
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B.FR.83.HXB2 ........................AATAATAAA...............ACA......ATAATCTTTAAG......CAATCCTCAGGAGGGGACCCAGAAATTGTAACGCACAGTTTTAATTGTGGAGGGGAA.TTTTTCTACTGTAATTCAACACAACTGTTTAATAGTA 7404
Env _.__.__.__.__.__.__.__.__N__N__K__.__.__.__.__.__T__.__.__I__I__F__K__.__.__Q__S__S__G__G__D__P__E__I__V__T__H__S__F__N__C__G__G__E_#_F__F__Y__C__N__S__T__Q__L__F__N__S__
02_AG.SN.13.9580 ........................--A------........................-C--------CT......ACC--T-----------TTT-------AC---A--T------------A----A---.--C-----T--C--CA--TT-GG------------C- 6797
03_AB.RU.97.KAL153_2 ........................GGG------...............---......---G-------T......-------------------------------T-------------------------.---------------A-----A-------------C- 6596
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ........................CC-------...............---......----AA---GCT......-C-C--GT-----------T-------AC---A--T--C---------AA---A---.--------T--C---A------C-------------- 6786
05_DF.BE.x.VI1310 ........................CC-------...............---......----AA-----C......TC-----------------T-------AC--T---T------------A----A---.-----------CG--A--T--A--T--------GCC- 6801
06_cpx.AU.96.BFP90 ........................-----C-C-...............CAC......----C-------......TC---TG------------T-------AC---A--T-----------------A---.--C-----T------A--T--A-C----------CAT 7470
07_BC.CN.98.98CN009 ........................C-G------...............---......----AA---GCA......TC-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A--T--GGC---------G--- 6744
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ........................CC-------...............---......----AA--CGCA......TC-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A--T--GGC---------G--- 6586
09_cpx.GH.96.96GH2911 ........................--------G...............---......---------CGA......-C---------------TGT-------AC---A--T-----------------A---.--------T--CG--A--T--GGC--A-------AC- 6597
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ........................--CCGACC-...............---......-----T-----A......-C-------------------------AC---A----CC-----------------G.-----------C---A--T--G--------------- 6768
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ........................-----A-C-...............---......-----------T......AGC--------------TTT-----C-AC---A--T--C--------------A---.--------T--C---A--T--A-------------C- 6809
12_BF.AR.99.ARMA159 ...........................------...............---......----AA-----C......TC-------------------------AC--T---T-----C------A----A---.-----------C---A--T--GG----------GA-- 7408
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ........................G------C-...............---......---------GCT......A-TC-------------TTT----G--AC---A--T-----------------A---.--------T--C---A--T--GCC-----------C- 6823
14_BG.ES.05.X1870 ........................--A------...............---......--TG-------T......-GT-----------A-----G----------T---------C-----------A--G.-----T---------A--------T-A-----C---- 6889
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ........................GGG------...............---......---G-------C......---C-------------------G---A--GT---------C---------------.---------------A--T------------------ 6770
16_A2D.KR.97.97KR004 ........................TC-------...............---......----------CC......A-C-----G---------AT-------AC---A--T---G-C-----------A---.--------T--CG--A--T--GGC-----------C- 6782
17_BF.AR.99.ARMA038 ........................CC-------...............---......----AA-----C......TC-----------------T-------AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--A-----------GACT 6617
18_cpx.CU.99.CU76 ........................--C--G-GC...............---......---TA------A......-C---T--------A---AT-------AC---A--T-C---------------A---.--------T------A-----GCCT------------ 6706
19_cpx.CU.99.CU7 ...........................--C---...............---......----G----GCT......A-C-----------A--TTT------AAC---A--T-----------------A---.--------T------A-----G-C------------- 6533
20_BG.CU.99.Cu103 ........................-----G--CATAACA.........-AC......----AA----GC......-C-C--A------------T-------AC---A--T------------A----A---.--------T------A--T--GG---A---------- 6874
21_A2D.KE.99.KER2003 ........................--C--C---...............---......----CT-----T......--C--------------T--------------A------------------------.--C------------A-------------------C- 6596
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ...........................--C---...............---......--------C-CT......A-C--------------TTT-------AC---A--T------------A----A---.--------T--C---A--T--GGC-----------C- 6586
23_BG.CU.03.CB118 ........................--C-CG-GCACAGAA.........-AC......----CA---GGA......-C-C---------------T-------AC---A--T-------T----A----A---.--------T------A--T--GG------------C- 6874
24_BG.ES.08.X2456_2 ........................--C-CA-CCACAGCG.........-AC......----CA----GC......-C-CA--------------T-------AC---A--T------------A----A---.--------T------A--T--A-C------------- 6894
25_cpx.CM.02.1918LE ........................--G--C-C-............ATA---......---TCA-----C......AGT-----------A--TTT----G--AC---A----T---------------A---.--C-----T--C---A--T--AGCT------------ 6618
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ........................CC-------...............-GT......---GC------T......-------------------T-------AC--T---T-----C-----CA----A--G.--------T-----CA--T--GGC-----------A- 7401
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ........................--C--C-TGAGC............---......----AT---C--...CCA-CCC--------------AT-------AC---A--T-C---------------A---.--------T--CG--A---A-G--------------- 7397
28_BF.BR.99.BREPM12609 TTAGGAGAACAATTTAAAGATTTT--A----G-...............---......---GC------T......-----------------------------G-T-----C-------------------.--------------CA------TG--------C---- 6802
29_BF.BR.01.BREPM16704 ........................--A-TC--TGAA............---......---GC----G-T...CAA-CTC--C------------------------T------------C------------.---------------A--T---GG------------G 6825
31_BC.BR.04.04BR142 ........................CC-------...............---......----A-----CA......A-GCA-------------TT-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T--C---A--T--GGC------------- 6866
32_06A6.EE.01.EE0369 ........................CC-GG---G...............-AC......----C------T......TC---GG------------T-------AC---A--T-----------------A---.--------T------A--T--A-------------CT 7069
33_01B.ID.07.JKT189_C ........................------..................---......---G-----G-A......-C------------A--T-T-------AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----AG-----------AC- 6714
34_01B.TH.99.OUR1969P ...........................-----G...............---......----G------A......-C-C----------A--T-T-------AC--T---TCA----------A-------G.--------T------A-----A--T------------ 6606
35_AD.AF.07.169H ...........................--C---...............---......---C-------T......G-C--------------TGT-------AC---A--T------------A----A--G.--------T------A--T--GGC--------C-A-- 6607
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ...........................--C-C-...............---......--------C-CT......G--C----------A--TTT----G--A----A--T-----------------A---.--------T--C---A--T--GGC-----------C- 6607
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ........................GGG--C-C-...............---......-----G---GCT......A-C-----------A--TGT-------AC---A--T-------------C---A---.--C--------C---A--T--GGC-----C------- 6592
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ........................CC----G--...............---......----AA-----C......TC-----------------T-------AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--A-----------GAC- 6818
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ........................CC----GG-...............---......----G------A......-C-G---------------T----G-CAC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--A-T---------GAC- 6890
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ........................C--------...............---......----AA-----T......TC-----------------T-------AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--GG-T-----G---A-- 6928
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ........................--C--A-C-...............GA-......----AG---C-A......TC-CA--------------T-------AA---A---------TC-------------.--C------------A--T--A-C----------A-- 6629
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ...........................------...............---......----AA-----T......TC------------A---------G-YAC--T---T-R----------A----A---.-----------C---A-----GR----------GAC- 6943
43_02G.SA.03.J11223 ...........................--C--G...............--T......---C-------C......TC----AT-----------TR------AC---A--T-----------YA----A---.--------T-----CA--T--AG-------GGACTGT 6923
44_BF.CL.00.CH80 ........................CC----GC-...............---......----AA---G-A......TC-----------------T----G--AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--GG----------GAC- 6852
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ........................G-C--C---...............---......---GC------T......TC---TG----------TTT-------AC---A--T-----------------A---.--------T------A--T-----T----------C- 7363
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ........................-T----G--...............---......----AA-----C......TC---------G--A----T-------AC--T---T------------A----A---.-----------C---A--T--GG----------GAC- 6822
47_BF.ES.08.P1942 ........................--C------...............---......---G-------T......-------------------------------T---T-C------C------------.---------------A-----TC-------------- 6824
48_01B.MY.07.07MYKT021 ...........................G-----...............-AC......----C----C-A......---C--G-------A--TAT-------AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----A----A------GA-- 6645
49_cpx.GM.03.N26677 ........................---G-G-C-ACA............---......----AA---G--......TC-G-AA-TCC---A---AT---G---ACG--A--T-C---------------A---.--------T------A--------T------------ 6840
50_A1D.GB.10.12792 ........................--CC-G-C-...............---......-----T-----A......-C---------------T--------CAC--T---T-----------------A---.--------T--C---A--T--GGC-----------C- 6801
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ...........................-----G...............---......---------CGA......-C-C---T------A--T-T-----------T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----AG-------------- 6607
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ........................--------G...............---......R--GA----C-A......-C-C----------A--T-T-------AC---A--TCA----------A--------.--------T--C---A------T-----------A-- 6751
53_01B.MY.11.11FIR164 ........................------C-C...............---......---TC----C-A......-C-C-------------T-T-------AC--T---TCA----------A--------.--------T------A-----A-GT-------G.... 6761
54_01B.MY.09.09MYSB023 ...........................-----G...............---......---------C-C......-C-C-T--------A--T-T-------AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A-----A--------G------ 6815
55_01B.CN.10.HNCS102056 ........................----C-G-G...............-A-......------C--C-A......-C-C----------A--TGT-------AC--T---TCA----------A----A---.--------T--C---A-----A-GT------------ 6702
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ........................--A---G-CACA............GA-......----C----GCT......AGT--------------TGT-------AC---A--T--C----------C---A---.--------T--C---A--T--GG-------------- 6749
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ........................CC-------...............-T-......----AA-----T......AT-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A---.--C-----T---G--A--T--GGC---------G--- 6599
58_01B.MY.09.09MYPR37 ...........................-----G...............---......---GAA---C-A......-C-CA---------A--T-T-------AC--T---TCA-------C--A-------G.--------T--C---A-GT--AC---A--------G- 6785
59_01B.CN.09.09LNA423 ........................G-G-----G...............---......----GA-----T......-G---TG-----------T-----G------T-----------C-------------.----------------------C-------------- 6585
60_BC.IT.11.BAV499 ........................CC-----G-...............---......-----A----GA......A-CCA-------------TT----G--AC---A---.-C---------A----A---.--------T--C---A--T--GGC------G------ 7378
61_BC.CN.10.JL100010 ........................CC-------...............---......---GAA---GCA......-C----------------TT-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A--T-----T---------T-- 6812
62_BC.CN.10.YNFL13 ........................CC-------...............---......----A----GCA...CCA-C-GTAGA------A----T----G--A----A--T--C---------A----A---.--------T------A--T--GGC-----------A- 6723
63_02A.RU.10.10RU6637 ........................--G----CC...............---......---------G-T......A--CA------------TTT-------AC-T-A--T-C---------------A---.--------T--C---A--T--GC---A--------C- 6930
64_BC.CN.09.YNFL31 ........................T--------...............---......----AA---G-A......-C-----------------T---G---AC---A--T--C---------A----A---.--C-----T------A--T--G-C---------G--- 6757
65_cpx.CN.10.YNFL01 ........................TC-GGA---...............C--......-----A---GCA......-C---A------------TT-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A--T--GGC---------G-C- 6804
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ...........................-----G...............---......---------C-A......-C-C----------A--TST-------AC--T---TCA----------AA-------.-----Y--T--C---A-----A-C---------GAA- 6741
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ...........................----CG...............---......---------C-A......-C-C----------A--T-T-------AC------TCA----------A--------.--------T--C---A-----A--T------------ 6723
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420........................--A-----G...............---......---GAA---C-A......---CA---------A--T---------AC--T---TCA----------A--------.--------T--C---A--T-TA--------------- 6791
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ........................--A-----G...............---......---R-Y-----W......KY-------------------------AC--T-------------------------.--------------CA-----A--------------- 6847
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ........................---------...............---......-----T-----T......-----T-----GA-A-----G----------T-------------------------.----------------------C-------------- 6907
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ........................CC------G...............---......----AT-----C......TC------------A----T-------AC--T---T------------A----A---.--------T--C---A--T--A-CT----C----AC- 6920
73_BG.DE.01.9196_01 ........................G-GG-AG-TAAA............---......----G------C......A------------------------------T-----C---------------A---.-----T---------A--------T-------C---- 6924
74_01B.MY.10.10MYPR268 ........................--C-----G...............---......--CTA----C-A......-C-CA---------A--T-T-------AC--T----CA----------A--------.--------T--C---A---------------C-G-GG 6719
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ...........................--C--G...............---......---G-------A......-C-C----------A--T-T----G--AC--T---TCA---------CA--------.--------T------A--T--A--T------------ 6645
78_cpx.CN.13.YNTC19 ........................G-----GC-...............---......--C-A------A......-C-CA---------A--TGT-------AC--T---TCA----------A--------.--C--T--T--C---A-----A--------------- 6597
79_0107.CN.15.SX15DT013 ........................CCA------...............---......---CAA---GCA......GC-----------------T-------AC--T---T--C---------A--------.--------T---G--A--T--AGC-----------G- 6790
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ........................CC-------...............-T-......----AA----CA......TC-----------------T-------AC---A--T--C--------------A---.--------T------A--T--GGC------------- 6530
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ........................GGG-----G...............-GC......----G----C-A......-C-C----------A--T-T----G--AC--T---TTA----------AA-------.--------T--C---A-----A------------A-- 6585
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ........................CC------C...............---......----AA---G-A......-C-----------------T-------AC---A--T------------A----A---.--------T---G--A-TT--GGC------------- 6760
86_BC.CN.13.15YNHS18 ........................CC-----G-...............---......----CA---G-A......-C-----------------T-------AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A-----A-----------G--- 6515
87_cpx.CN.12.DH32 ........................CC-----G-...............---......----A------C......GC-----------------T----G--AC---A--T--C---------A----A---.--------T------A--T--GGC------------- 6748
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ........................CC------G...............---......----AA---GCA......-C-----------------T-------AC---A--T--C--------------A---.--------T------A--T--AGC------------- 6644
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ...........................----GG...............---......-----------T......--------------A----------------T----------------A--------A-----T---------A-----AGG------------- 6807
O.CM.96.LA51YBF35 ........................--C----C-GGG......AATACT--T......-----A---G-T......GT-AG-G-T--T--A--TG-------AACC-AT-TGCA------C---CAT--A---.--C--T--T--C--CA--TTTG-GT--------TA-- 7477
O.CM.96.LA52YBF39 ........................--CT---C-GGG......AGTGCT-AC......----CA--C--T......AGCAG-AGT--T--A--TGT---G--AACCCATTTACA---C--C---CAT--A---.--C--T--T-----CA--G-GG--A--------TA-- 7440
O.CM.99.99CMU4122 ...AACAATACAAACAATACAGRTG-C---GTT...............-GC......--G--A--C-GT......A--AG-A-T--T--A--TT----G--A-CCCACTTGCA-----GC---CAT--A--G.--------T-----CA----C--GA--------TA-- 6897
O.CM.x.pCMO2_3 ........................---T---C-GAT...GGGAATGCT-GC......--G-CA--C---......G--A----T--T--A--T--------AACCCAATTGCA------C---CAT--A--G.--C-----T-----CA--T-TGGGA--------TA-- 7476
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ........................--C----C-GGG......AATATT-GC......--G--A--CG-T......AG-A--AGC--T--A--TG----GG-GACTCATTTACA------C---CAT------.--C--T--T-----CA---GTA-TA--------TA-- 6835
O.FR.06.RBF206 ........................--CT---C-AAG......AATGCT--C......-----A--C-CA......GG-AG---T--T--A--TG-----G-AACCT-TTT-CA------C---CAT--A---.--C--T--T-----CA---GTAGCA-------CTA-- 7478
O.GA.10.10Gab1190 ........................--C----C-AAT...ACAAATGTG---......-----G------...CGCAGCAG---C--T--A--TGT---G-CAACCCATTTACA------C---CAT--A--G.--C--T--T-----CA-C--TA-GT--------TA-- 6647
O.GA.11.11Gab6352 ........................--C----GTCAG......TTAGTT---......G-GCAG--C--T......AG-AG-A-T-AT--T--TG----G--AACC--TTTACA------C---CAT--A--G.--C--T--T-----CA-CT-TA-GA-----TG-TA-- 6647
O.SN.99.99SE_MP1300 ........................--C----C-AAT......ACAGTT-AC......----CA--C--T......--CAG-A-T--T--A--------GG-AACCCATTTGCA------C---CAT--A---.--C-----T-----CA--T-T--GA--------TA-- 7468
O.US.10.LTNP ........................--C----C-AGA......AATATT--C......G-G--A--C---AACAGCAGTAATAAC-----A--T-T---G-CAACCCG-TTACA---------CCAT--A---.--C--T--T---G-CA--GGGA--A--------TA-- 7348
N.CM.15.S4858 ........................--CTGG-CCAACTGG.........-TC......TACCGGGA--G-......G-GAAGAAG-A---A--T------G-AACCCAATT--TG--C------A----A---.--------T-----CA-TT-TA--T-------GGAG- 6899
N.FR.11.N1_FR_2011 ........................--CTGG--CATA............--C......T-C-AGG--CG-......G-GAA-AAT-----A---------G-AACCCATTTA-TGC-C-----------A--G.--------T-----CA-TT-CA-CA-A---G-CGAGG 6773
P.CM.06.U14788 CAACATTCCAACCATACATCCAAAC-C--CC-T...............---......T-TG-T-----A......A-CAGTA----G--A--------GG--TCTT---TGCAC--C-G----CAT------.--C--T--T-----CA-C-GCAGC--------CTT-- 6935
P.FR.09.RBF168 .........CCTCAACCCCCCAACC-A--CC-T...............---......T-TG-----CGA......A-CAGTA----G--A--------GG--TCTTTT-TGCAC-KC------CAT------.--C--T--T-----CA-C-GTACC---------TA-- 7475
CPZ.TZ.06.TAN5 ........................--GT----TAAG............--TTCATACGG--AT----CT......TGGAAT...ACG--A-----T---G-CAGC-ATTT-T-G---------CA---A---.--C--T-----C---CTG---A-TTG-AC--GCCCAG 7538
CPZ.US.85.US_Marilyn ........................--CCTG-C-AAG.....................G--GAG--A-TT......-C-AATG-------A---------G-G----ATATG-TGC-------------A---.-----T--T------A---TT-CC--A-----C-TG- 7433
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ........................---GTG-C-AAG.....................G--CAG-GG---......A-CAGT--------T--T-T---GG-A-C--T--TGCA---------CCAT--T--G.--C--T--T--C--CA-C--GAC-A--------TA-- 6924
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ........................---GGC--GGTAAATGAAACCCAT--G......T-TGAG------......A-CG-T--T--G--A--------GG--AC-CAC-TGCAC--C------CAT-----G.-----T--T------A-CT-TA----C--C--CTA-- 6803
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B.FR.83.HXB2 CTTGGTTTAAT...............AGTACT.....................TGGAGTACT.....................GAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGA 7517
Env T__W__F__N__.__.__.__.__.__S__T__.__.__.__.__.__.__.__W__S__T__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G_
A1.CD.02.LA01AlPr -----CA-GTC...............-A--A-.....................ACATCA.................................-GCCTGGT-A-TA-C-C--GG-AC--A--T-----------------G-----------T----------G------- 7534
A1.CM.08.886_24 -----CA--G-...............-A-GGC.....................ACTGCA-A-GGC....................................ACT-A--A--C---T--A--T-----------G-----G--G--------TC-A-------G------G 6958
A1.ES.15.100_117 -----GAG-CC...............-A--A-.....................GCC--C..............................AT-C-GG-GT-AA-TA-C-CA----AT--A--------------------G-----------TC---------GGAC---- 6973
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----AA-GG-...............-CGG-C.....................A-C-A-GTC........................A-CAT-CC-G----G-TGAC--A--G---T--A--A----------A------G-----------T----------G------- 6900
A1.PK.15.PK034 ------A----...............-A-GGA.....................ACTGAGGAA...........................G----------G-GGTC--A------T--A--A-----------------------------TG-A-----A-G------- 7093
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----AG-CGG...............-AC--A.....................ACAGA--A-AAC...ACTTGGTTTAGGAACA-T-CTAGC-G--G---A-GGTT--A--G------A--T----A-----A------G-----------T----------G-AC---- 6898
A1.SE.13.078SE G----GGA---...............G-C---.....................AAC-AC....................................-G--GCACT--GG-GC-A--T--A--T----------A------G------G----T----------GGAC---- 6695
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----GACCT-...............-A-G--.....................ACT--GGAA.......................................--TA-C-CG--G-AC--A--T-----------------G-----C-----T--------A-G------- 6842
A2.CM.01.01CM_1445MV -A---ACG--A...............GAGGGC.....................AAT--C--ATGG.........AAAAAGAAC--TA-TGTCTC-G-A-GG--GTC--A-----AT--A--A----A-----A---------G-------------------G------- 6719
A3.SN.01.DDI579 -----AA-G-C...............-CGG-C.....................ATC-A-GAC........................ACTATC--CGTGCAGA-TTC--C-T---AT--A--T----------------G-------G--C-T----------G------- 6721
A4.CD.97.97CD_KCC2 G----GCGCCC...............-ACGGC.....................A-TT-G-TC........................AACAAC-T-GG--G-AGG-A--A------T--G--T--G--------------------------T----------G-----A- 7510
A6.BY.13.PV85 -----AA-C--...............RAC-AG......................................................AACAT--G--G------G--C-A-A-A-AT--A--TA-AT-------------G-----------T----------GG------ 6983
A6.IT.02.60000 -A---AA-G-A...............-A--AC.....................ACT.................................ATC-GC-CA-A-AGC-C-GAG--A-AT--A--T-----G-----------G-----------T----------G------- 7534
A6.RU.11.11RU6950 -----GACGGA...............-A-GGC.....................ACTGCC....................................-CA-A-A-CAC-GAG----ATG-A--T--G--------------G-----------T----------G------- 7041
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----GAC-GA...............-A-GAC.....................ACTGA-G-AAAT...............AGTAC-CA-GTTG---GT--AC-G-TTGA--TA--T--A--T--A--------------G------G---GG----------G------- 7565
B.AR.14.DEMB14AR003 -----AAC-G-...............-C-TGG.....................AATT-G........................A-CA-TA-T-C-G-G-ACTC-AC--ACTTT-AC--A--AA-T-------A-------------G------G------AG-G------ 7509
B.BR.10.10BR_MG035 -C-ATACAGGGTTA............-A-GAC...................................................ACCACAAAT-TC----A-A-T-AC-CCACA-AT-----A----------------------------GA-G-------G-------- 7000
B.CU.14.14CU005 G-----AC--G...............TCA-A-.....................----AA-G-.....................C--A--A----GG-G-T--G------G--G--------A----A---T---------------G--------------G-------- 6725
B.DE.13.366396 T----AA----...............---GGA......................................................A--GT--C-GG-----G-AAT---ACT-AC-----A---------------------T-------T--------AG-------- 6664
B.DE.13.947915 T----GA--TC...............-A--G-.....................ACTT-G-A-..................AGTACT-AAAGG-CA----ACAC--AC-ACACT-AC-----A----A----------------------------------GG------- 6745
B.DO.11.DEMB11DR001 -----AA--G-...............-C----.....................----A-........................AGTAATAAT-C-GCA-A----AATGA-ACA--C-----A--G-A---T--------------C---------------G-------- 7491
B.ES.15.100600 G----GA--TG...............--C-AC.....................CTA-A-........................AGCACAGA-GCA--T-GCAGCA-CGAA-CA-AG-----A-----------------------------T---------GG------C 6945
B.FR.11.DEMB11FR001 -C---AA-GGG...............G-AGAG.....................CCAGTG...........................TCAAAT--C-CTGGA-G-AATGACACA-T------A----A---T------------------------------G----T--- 6714
B.JP.12.DEMB12JP001 -----AA----...............----A-...................................................TGGCCAAATG-C-CT-TGCC-AAT-A-A----T-----A--------T---------------G----------------------- 6924
B.PH.15.DEMB15PH003 G----CCA---...............------...................................................AGGAATAAT-C-G-AGAGTC-AAT--CACTGTT-----A--------T------------------------------G-------- 7521
B.RU.11.11RU21n -----GA---G...............-A--T-.....................ACAGAG.....................TTTA-TAA-A-T---G-GTTAA-TAAC-C---A-TT-----A--------T------------------------------GC------- 7051
B.SE.15.102SE -----AGG-TC...............-A-GG-.....................ACTCTG...........................AATAGT-C-G-AGGGCC-AAT-A--CA--T----TA---------------------G--------C-------AG-------- 6709
B.TH.10.DEMB10TH002 -----C---C-...............T-G-AG.....................GCC-A-........................-C-A-TGATCC-G-A-AAA-TAAC-CAA-A-AT-----A---------------------------------------G-------- 6865
B.US.16.2609 -A---GA-TG-...............-C-GGA.....................ACTGCATG-............ACATTGAAT-G-ACTGTTCT---TGGGAT-AAT-ACAC--AT--T--T-----------G--------------------------A--------- 6796
C.BR.11.DEMC11BR035 TAGACACATC-..........................................................................................A-TAAC-C---G-AC-----AA----------G--------G------------------G-------- 6946
C.CN.10.YNFL19 -A-ACAA-GG-ACATACATG...TCT-A-GG-.....................ACAGAA-G-.............................................-A--CA--C-----AA-T--------------G---------------------G-G------ 6884
C.DE.10.622166 -A-TTAA--G-ACACACTTAGAAGAT-A-G--.....................ACA-A--A-.......................................A-T-AT-CAACAT-C--T--A--TG-----------------T--G-G--T---------G-------- 6715
C.ES.15.100_118 -A-ACAA----...............-----A.....................G-AGA-CT-.......................................AC--A-G-A-GA--C-----GA---------A----------T-----------------G-G-----G 6945
C.ET.08.ET104 -ACT---GGC-...............-A---G............................................................-G---T-TACCG-AC-A------C-----A--T-------A----------TA-C--------------C-G------ 6702
C.IN.15.NIRT008 -A-ACC-AGCG...............-A--G-.....................ACATTA-G-.............................................-A-TCA--C-----AA----------C---------G-G---------------G-G------ 6637
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ACAAT................................................GCA-AC..........................................A--ACTTCA-GA-AT-----A----------A------------C---------------GGG------ 7478
C.NG.10.10NG020523 -A-ACAG----ATT............-A-GGG.....................ACATAC-G-........................AATATT-C-GTT-TAA-CAAT-CA---C-C-----AA---A---T---------------------R----------G------ 6732
C.NP.11.11NP016 -A-ACA-GCC-ACAGAAAGG...CCT-A-GG-.....................ACAGAA-G-.......................................A-TAC--ACTCA--T-----AA-----------------------G--------------G-GA----- 6679
C.PK.14.DEMC14PK009 ---ATAA-GGC..........................................ACAGAA-RC...........................AAT-G--CA-AAA-CA-TTCAAG-GTC-----GA----------------G-----------TG--------G-G------ 6922
C.SE.15.100ET -AATCC-G---GTA............-C-GAA.....................ACA-A-..........................................-T-AATGAA-CA-AC-----------------------C---T--T-------------AGGG------ 6731
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 A-ATA................................................ACA--C..........................................--TAATTCAAG--AC-----AA---------A------------------------------G------ 7465
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -A-ATAACTT-ACT............CA-GA-.....................ACAG-A-G-.......................................A-TTC--CCTCA-AC----------A-----A---------------C------------G-G------ 6849
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -A-AC-A-CC-...............-A-GG-.....................ACAGAA-G-........................TCAAATGG--CAGAA-GTTC--A--CA--C-----A-----------------G-----------T---------GGG------ 6899
C.ZM.11.DEMC11ZM006 GGACA-AC-CGCTT............-A-GA-.....................ACAG-A-GC..............................-C-TCA-ACA-CACT-A-TCA--C-----AA-A-A-----------------------------------GG------ 6878
D.BR.10.10BR_RJ095 -A---AA-GT-...............-C-G-A.....................AA-GAATGG.....................--GAATAAC-G--CATGGA-TCAG-CAA-TGT-G---AAA-------------------G---G-----C-------A-C------- 6955
D.CD.03.LA17MuBo -A---GAGTGG...............GT--A-.....................G-C-CATTG.....................AC-AAC-TT-G--TAGAGTC-AAT-A-ACA-T---A---A-------T------------------------------GG------- 7577
D.CM.10.DEMD10CM009 -A---A-----...............G-C--A.....................A---A-..............................GAC-CA-GG---A-T----CA-GGGAT-CA-TAA-------T------------------------------GG------- 6855
D.CY.06.CY163 -A----C--G-...............GAA--A.....................---GAG-A-.....................AGTAC-GG------T--C---TT--A--GT--G--A---A-------T-C-----------------T------C---GG---G--- 6727
D.KE.11.DEMD11KE003 A-ATAACA-G-...............-AC---........................................................................A-TGAA-GG-AC-----A---------------------------------------GG------- 6847
D.SE.12.077UG -A-T-GGA---...............GAA---............................................................-C--CT-AAA-TA-GG-C-GA-AT---C-AA-------G-----------------T------G--A-AGG-A--A-G 6739
D.TZ.04.CO6405V4 -A---GA--T-...............-CG-A-.....................ACT----GC.................................CCA-ACA-CAC-GACCCA-TT-----A--A-A----------------------------------GG------- 6724
D.UG.10.DEMD10UG004 -A---CAGG-A...............-A--G-.....................ACTCTATTA.....................A-TAAAA-----T-T--A----A--A-A-A--------A-----------------------------T----------G-A----- 6827
D.UG.11.DEMD11UG003 TA---C-----...............-A----.....................G-T-ACTGGACA............GGGAATAC-ACAAAC-G--CAGAGA--AAT-A--GT--------A--T------------------------------------GG------- 6871
D.YE.02.02YE516 -AATTAAC-CA...............-CA-A-.....................GAT-A----.....................-T-AATAGT-C-GGA-A-A-TAC--A---T-----A---A-------T--------------------T---------GG------- 6694
F1.AO.06.AO_06_ANG32 G-GAT................................................................................................ACCTC--ACAGA--T--T--T--------T---------------G--------------GG------- 6687
F1.AR.02.ARE933 -AGAT...................................................................................................-AC-A--G---T-----T--------TC--------------G--------------G-------- 6766
F1.BR.11.DEMF111BR037 -AA-A-AC.............................................................................................A-T-AT-C-AT---TC--C-T--------TCA------------AG-G------------G-------- 7021
F1.CY.08.CY222 G-AAC................................................................................................TC-AAC-A--G---T-----T--------T-A----------------------------GG------G 6671
F1.ES.11.VA0053_nfl AAGAAC-C---...............-AC........................................................................AC-CAG-A------T----TA--------T------------G--------C--------G-------G 6908
F1.FR.04.LA22LeRe -AG-A...................................................................................................ACT-A---A--T-----T--------TCA-------------G--------------GG------- 7361
F1.RO.03.LA20DuCl A-ATA...................................................................................................ACC-A-A----T-----T--------T-----------G---G----A---------GG------- 7574
F1.RU.08.D88_845 -AGT---C---...............GA---C.....................AAT-AC-TA...........................GTC---GG-T-ATC-CTC-A--G---T-----T------------------------G--------------GG------- 7000
F2.CM.10.DEMF210CM007 G-CA--C-G-G...............-AGG-G.....................................................................-G-AAT-A--G--GT---TT---T-------------G-------G-------------A--G------ 6838
F2.CM.11.DEURF11CM026 -AAATA-GWC-...............GA--AY.....................GATMAS-TG...........................K--W---TGT----TAAC-AGACAGA---TGT-A-T-----T---------------G-------------A-G---G--- 6845
G.CD.03.LA23LiEd -A-T-------...............----G-.....................A-T---GAG.......................................A-T--G-CGAC--AT-----A--------T-AG------------G---GA----------G---G--G 7457
G.CM.08.789_10 -AGAAAA-.............................................................................................A-TAC-GCA--A-AT--A--A---GG---T--G-----G------G-C-GG----------G---G--- 6932
G.CM.10.DEMG10CM008 TAAATAG-..........................................................................................--AA-TA-T-C--GG-AT--A--A--------T--G------------G---GA--------A-G------- 6883
G.CN.08.GX_2084_08 G-AAA--A---...............-----C..................................................................---AC-AAT-A-AC---T-----A--------T--G------------G-G-GA----------G---G--- 6750
G.CN.16.224GX G-CTA--A---...............-CC---.....................CTA.................................A-TG-C-C----CT--AG-A-AC--ATC----A--------T-AG------------G---GA----------G---G--- 6748
G.ES.14.EUR_0033 G-CT-------...............-A--G-.....................A-T.............................................A-TAAT-----GGTC-----A--T-----T--G------------G-G-GA----------G------- 6930
G.GW.08.LA57LmNe G-AA-------...............-A--G-.....................A-T.............................................--TAATGAAACT--T--T--A--T-----T-AG------------G---GA----------G------- 7516
G.KE.09.DEMG09KE001 -AGAA--AG-C...............-AA........................................................................TC---C-A---A--------A----------AG------------G-G-GA----------G------- 6887
G.NG.12.12NG060409 -ACT-----CA...............-CA-A-............................................................-G------CAGTA-T-------AT----TT--------T--G------------G-G-GA----------G---G--- 6743
H.CD.04.LA19KoSa TC----A-GT-...............-ACGGG.....................ACA-A-GGGACC.........GTACTAAAT-G-ACAATT-C-GGG--C-G-CT--A--GA-----T--A--G---------------------G---------------G------- 7556
H.CF.02.LA25LeMi -C---GACGCC...............-AC-AA.....................ACCTC--GC.......................................AC-AAC-A-ACA-TG-----A--G--------------------------G----------G------- 7326
J.CD.03.LA26DiAn G----AA-GGA...............----G-.........................................................-GG-------A--CTAC--A------T-----AA-T-----T-A-----G-------G-G-GA----------G------- 7544
J.CM.04.04CMU11421 GC---AG--G-...............-AG-A-.....................GAT-CA-A-.......................................AGCAC-GCAA-TTAC-CA-T-A-------T-A-----G------AG-G-GA------------------ 7031
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -AGA-GAG.............................................................................................----AGGA-AC---------AA-------T--G--------G--A--------------------G--G 6694
K.CM.96.96CM_MP535 -AG--...................................................................................................-AG-A--GT--T-----A--------T--------G--G-----------------------G--- 6680
01_AE.CM.11.1156_26 ------AC-TA...............-A-GGA.....................ACATC--A-....................................-GCAC-AACTCAAGTGAG----TA--T--------G-----G------G----T--------A-G--C---- 6830
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----GAA..................-A-GAA.....................ACT-TG-AG.................................GGAGA-C-T--T-A--G---T-----A--T--------G-----G--------------------A-G--C---- 6839
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----GGA---AGAACGGAA...AAT-A-GGA.....................ACC-TA..........................................--G--G-A--G---T--T-TA----------AG-----G---------------------G--AC---- 6707
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -AAAC.....................-A-GAC.....................ACC-TG..........................................C-GTAT-A------T-----A--T--------G-----G----------------------G------- 6914
01_AE.MM.14.fKSDU26 G-AA-GAGC--...............-A-GGC.....................ACTG-GGGA.......................................AGGCAT-A--G---T----TA--T-------AG--------G---G--CG---------AGG------- 6746
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -A........................-A-GAC.....................ACCGAG..........................................-GGT-T-A--G---T--T-TA--T--------G-----G---------------------GG------- 7433
01_AE.SE.12.070SE ----CA-A---...............--A-AC.....................ACC.............................................AC-T-T-A-A----T-----AA-T-------AG-----G---------------------GG------- 6671
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----GGAGGA...............-A--AA.....................AATGAA--C.......................................AG--AT-A--G---T-----AA-T-------AG-----G---------------------GG------- 6817
01_AE.TH.11.40436v09_04 ----CA-A--G...............-AC---.....................A-T.............................................ATGT-T-A-AG--ATG----A--T-------AG-----G---------------------GG------- 6663
01_AE.TH.90.CM240 ----CC-AGGA...............-A-GAA.....................ACC-TGG-G.......................................-GGT-T-A------T-----A--T-------AG-----G---------------------GG--C---- 7070
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----C-GTT-...............-A-GAA.....................ACTTA--GC..................ACTTGGCATAGCTC-TGG-ACAGTA-CGC---G-AT--A--T----A------------G---T--G-G--T----------G------G 6953
02_AG.DE.09.701114 -----A-C---...............G-G-GC.....................---GTC-A-AAT..................--TACC-GGGCC--T-A---TACCTCAA-A-AT--A--T----A------------G-----------T----------G------G 6773
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---TTAAC--C...............-C-T-G.....................AACGAG-GC.....................AGCTCAGG-C-C-CAGGGTGGTC--A---AT-TC-A--T-----------------T------G----T-----------G------ 7181
02_AG.KR.12.12MHR9 -----GAC--C...............-A--GC.....................ACTT-GGACAAC...AATAGCACTTGG...---AACAAT-GC--T--CA-CTC-----G---T--A--TT---A-----A------G------G----T----------G------- 7200
02_AG.LR.x.POC44951 -----GAC---...............--C---.....................GTC-AC..............................A------T---A--GTC--A---T--T--A-------A------------G-----------T-----------------G 7488
02_AG.NG.12.12NG060304 -----AGG-T-...............-A-GGC.....................ACTGT--ACCAT..................AC--AA-------C--ACC-TAC--A-A----C--A-TT-----------------G------G----T--------A-GG------ 6723
02_AG.NG.x.IBNG -----GA----...............--C-A-.....................A-C-C-..............................G-C--CC----A-GGTC--A------T--A--T----A------------G------G----T------------------ 7026
02_AG.PK.15.PK032 -----AA--GC...............-A-GGC.....................ACTT-G-A-AGC.........ACTGGG...A-G-ACAAT-GC-CTGGAAC---G-AC--T-----A--T--T-------A------G-----------T----------GG------ 7118
02_AG.SE.14.098GN -----G-----...............-AC---.....................----A-..............................AACG-G-T--AC--GACC-ACA-G--C--A--T----A------G-----G-----------T----------G------- 6682
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B.FR.83.HXB2 CTTGGTTTAAT...............AGTACT.....................TGGAGTACT.....................GAAGGGTCAAATAACACTGAAGGAAGTGACACAATCACCCTCCCATGCAGAATAAAACAAATTATAAACATGTGGCAGAAAGTAGGA 7517
Env T__W__F__N__.__.__.__.__.__S__T__.__.__.__.__.__.__.__W__S__T__.__.__.__.__.__.__.__E__G__S__N__N__T__E__G__S__D__T__I__T__L__P__C__R__I__K__Q__I__I__N__M__W__Q__K__V__G_
02_AG.SN.13.9580 -----AACTGGGAATGGCACTTG...............................................................-ATAAC----G-T-AATTA-CTA--CTCGTG-A--T----A-----A------G------G----T----------G------- 6904
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----AA-GG-...............-C-GAA.........................................................GAGTTA--T-ACACT-A-G-A--T-T-G----A---------------------------------------G-------- 6694
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -ACACA-GC-A...............-A-GG-.....................ACA-AC-T-...........................A---G--CAGA-TCTAC--A-TCA--C-----A----A-------C--------T--G---GG---------G----G--G 6893
05_DF.BE.x.VI1310 -AGT-------...............GA---A.....................GT-TT--A-.....................-CCACAATGTT---T-A---CA-TGACA-G-AT----TT--------T-A------------AG---GA---------GG------- 6914
06_cpx.AU.96.BFP90 -AGACC-GTT-...............-AC--C.........................................................----GGGGT-A---CACC-ACAC---T-----A--------T-AG------------G---GA----------G---G--- 7568
07_BC.CN.98.98CN009 -A-ACA-G...............CCT-A-GA-.....................ACA-AA-G-.......................................A-TTC---CTCA-TC-----AA----------------G-----------T---------G-G------ 6839
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -A-ACAA-GG-ACATACATG...CTT-A-GG-.....................ACA--AGA-.......................................A-TTC---CTCA-TC-----AA-A--------------G---------------------G-G------ 6693
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----AA-GG-...............-C-TGG.........................................................GA--------A-A-TA-C-TA--A-ATTA---TA---AC-----------G------G-G-GA----------G------- 6695
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -A---ACATCA...............-A--A-.....................ACA---....................................-CAGGG-T-AATG-GAGT--------A----------------G------------T---------GG------- 6866
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----AA--GC...............-A-GGG.....................ACTGTAGGA...........................AAT-GC-CT-TA-G-CCC-A-----AT--A--A---T------A------G------G---GG----------G------- 6916
12_BF.AR.99.ARMA159 -AATA...................................................................................................TCC-A---T--T--T-TT--------T-A-------------G-----C--------G----G--- 7479
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----GAA---...............GAC---.....................GTC--C--G.....................C-----------G----A-GGTC--A------T--A--T-----------------G---T--G---------------G------- 6936
14_BG.ES.05.X1870 -----AG--G-...............GC-TGG.....................AATG-----..............................-CAGGG---A-TAAC-C--GAGT------A---------------------G--------C--------G-------- 6993
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------C-G...............-A-GG-.....................AAT------...........................-GG---G-T----C-----A--G---T-----G-----T----------G-------G--------------G-------- 6877
16_A2D.KR.97.97KR004 -G---CC-GCC...............-A-G-A.....................-CA--GGAG.................................--TGAG--GAA-GA-CG--ATG-G--T------------------------G---------------G------- 6883
17_BF.AR.99.ARMA038 -CC--GA----...............GAC--A.....................................................................---TCC-A------T----TT--------TC--------------G------G-------G-------- 6703
18_cpx.CU.99.CU76 -C---AA---A...............-CARR-.....................G-T-CCTGG...............ATAAAACT--ATAAC-C--CA-A-RCGCA--A--GT--T--T--A--G-A-------------------G---GA----------G-AC---- 6825
19_cpx.CU.99.CU7 ...........................................................................................................GAA--G--T--A--T----AG---------------G--G----T----------.------- 6595
20_BG.CU.99.Cu103 G-AAT................................................................................................A-TAAT----GA-AT-----A-----------G--C-----G---G-G-GA----------G------- 6948
21_A2D.KE.99.KER2003 -A---AAC-G-...............-CAGAG.....................-CA--C--A........................T--AAC-G--CAGAGTC-AAT-A-AG---------A-----------------------------T--------AG-------- 6706
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----CA-G-C...............-AC--A.....................ACAG-G....................................TTAGA-A-CACG-A--G---C--A-TT--T--G-----------G-----------T----------G--C---- 6684
23_BG.CU.03.CB118 G-AAT................................................................................................A-TAAT---AGT-AT-----A-----------G--------G---G---GA----------G------- 6948
24_BG.ES.08.X2456_2 G-...................................................................................................A-CTTT-A-AGT-AT-----A-----------G--------G---G-G-GA------------------ 6965
25_cpx.CM.02.1918LE G----ACA---...............--C---.........................................................G-T---GGG--A--T--C-A---T-AT--A--T----AG----------G-----------------------G------- 6716
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----AAAG--...............G-C-A-...................................................TGGACCA-CC-GG-A-A--GGAC--A---A-AC--A--A-----------G------------G--CG---------AG-------- 7505
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -C---AA---G...............--C--C.....................AATG-C--CTGG.........ACTAAGAACAGCACCA-TGGCG-G--A-GGAAC-CA-CA-AT--T--A--G-A-------------------G---------------G-AC---- 7522
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----AAGTGG...............-A--AC.....................ACTT-G...........................AATAAC-C-GGG-AG-GT-CTGA-A-G-AT-----A----T--------------------------G-------G-------- 6909
29_BF.BR.01.BREPM16704 T----AGGCTG...............GA--A-AACACTTCTTGGGAGCAGGATAAT-AC........................ACTA-AAATGG--CT-A-AGTAAT-A---T--C-----A-----------------------C-------------T-GC------- 6956
31_BC.BR.04.04BR142 -A-AC-A--G-ACATAC.........-A--G-.....................ACAGT-.................................-G---T--AAC--C-GA--TA-AC--A--AA----------------------------T---------G-G------ 6973
32_06A6.EE.01.EE0369 -A-CA................................................................................................AG-A-T-A---G--T-----A--------T-A-----G-------G---GA--------A-------C- 7143
33_01B.ID.07.JKT189_C ----CC-A..................-A-GAA.....................ACC-TGGGA.......................................A-CT-C-A--G---T----TA--T-------A------G----------------------G--C---- 6806
34_01B.TH.99.OUR1969P -----CCAG-A...............-A-GGA.....................ACC-TGGAG.......................................-GGA-T-A--G---T----TA--T--------G-----G---------------------GG------- 6701
35_AD.AF.07.169H GCCT------C...............--C-GC.....................G-AGAG..........................................TC--AT--CACA-AT--A--T-----------------G-----------T----------G-AC---- 6699
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----GGGT--...............-AC-A-.....................A-C-ACGTG...........................A---GGTTA-A-A-CACG-A------T--A-TT-----G--T-A------G-----------G----------G------- 6714
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -A---AAC-C-...............-C---C.....................A-C-CGCAG...........................ATTCCA--T-GGACTAC-GA--GG-AT--A--T-----T-----------G------G-C--T----------G------- 6699
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -AGCT-CC................................................................................................AAT-A--GT--C-----T--------TC--------------G--------------G----G--- 6892
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -GATA...................................................................................................--C-A--G---T--A-TT--------T-A-----G-------G--------------G----G--- 6961
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ACACAGGG-C-..........................................................................................--CACT-A------T-----T--------T-A------------AG----T--------AG-------- 7008
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -A---AA--G-...............--C-G-TGG..................ACAG-G..........................................---AAT-ACTCA--------AA-A-------------------------------------G------- 6724
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -AGAA................................................................................................TCCAATRACACY-TC--T--T--------TC--------------R--------------G----G--- 7017
43_02G.SA.03.J11223 T-AAT.............................................................................................GMATC---GTC---T-ATC----AA-------Y--G------------G-G-GA----------G---G--- 7000
44_BF.CL.00.CH80 G-ATACCC-TA.......................................................................................T-CA-T-CC--------T-----T--------TC--------------G--------------G----G--- 6935
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----AGCC-C...............-A-GA-.....................ACAG-C.................................-GC-CG-AG--GTAC-A--G---T--ACAA--T--------------G-----------T----------G--C---- 7464
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -AG-A-CC................................................................................................AAC-A---G--T----TT--------T--------------G---------------G----G--G 6896
47_BF.ES.08.P1942 -A---GAG---...............GA---A................................................AATATTACTGA-G-ATCA-A-AGCTC-GA------------A----A-----A-------------------T--------G-------- 6931
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----CA-AG-A...............-A--A-.....................ACC.............................................AGGT-T-A-C--G-T----TA--T--------G-----G--G--C--------------AGG------- 6734
49_cpx.GM.03.N26677 GC---AA---G...............-A-G-C.....................AATG-G---..............................-CAGGG-A-ACTAC--A-AGT--T-----A----A---T--------G------G---GA----------G-A----- 6944
50_A1D.GB.10.12792 T----AA--GC...............--C--A.....................---GAGT-AAATAGCACA...............-A--T-----G---A--GTT--A-----AT--A--T----A----------------------------------GG------- 6920
51_01B.SG.11.11SG_HM021 A----ACAGGA...............GA-GAA......................................................AATGTG-CGGGGCA--GG--C-A-----TT----TA--T--------G----------------------------G--C---- 6708
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 A---CACAG-A...............-A-GAA.....................ACTG-G--G.......................................-GGT-T-A---A--T----TA--T--------R-----G---------------------GGT------ 6846
53_01B.MY.11.11FIR164 .....ACAG-A...............-A-GAA.....................ACC--G.........................................................----TA--A--------------G---------------------GG------- 6833
54_01B.MY.09.09MYSB023 T-----A-GGA...............-A-GAA.....................ACC-TA-A-...........................GA--CC-TA-AA-GGAAT---AG---T----TA--T-------A------G------------------------------ 6922
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----A-A-TGGAGAATGATACTTGG-CAGA-AATAAA...............ACC-TGGAAGAG..................-GG-TTAATGGC-CT-TG-GGAAT-A-AG--TTT---TAA-T--------G-----G------G--------------GG-AC---G 6839
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----AA-G-C...............-C--G-.....................ACTT-G-A-.......................................--CACTGA-AGG-ATG-A--T-----------------G---T-------T----------G-----AG 6844
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -A-AT...GG-ACATACGAT...CCT-A-GGC.....................ACAGAAGG-........................AAT----GCTCAGAA-GTAATTCAA-ATTC----TA--T--------------G---------------------G-G------ 6718
58_01B.MY.09.09MYPR37 -A...................................................................................................AC-A-TC-CA-TGTC-CA-TTA-T-------A------G---------------------G-------- 6856
59_01B.CN.09.09LNA423 T-----GGCC-...............-A-GG-.....................ACTG-ACAGTCA........................AAC-GA--TGGAAC-ATC-A--GA--C----TA----A------------------------------------------- 6695
60_BC.IT.11.BAV499 -A-AC-ACTGG...............GA--AA.....................GAAG---A-.............................-TTAC-ATTCA--TCTTCA-GA-AC-----G-----------------G---------------------G-G------ 7483
61_BC.CN.10.JL100010 A-GATAC--GG...............-A-GA-.....................ACAGAG................................................-AAA---T--C---G-----T----A------G---------------------GGG------ 6898
62_BC.CN.10.YNFL13 -A-ACA--..................-A-GG-.....................ACAGTGCA-..............................-----T--A---AAC-TCACA-TC-----AA----------------G-----------T---------G-G-----G 6824
63_02A.RU.10.10RU6637 G----AA--GC...............-C-GGG......................................................AATAGC-C-GGGGTGA-TATC-C----C-T--A-GA----------A------G-----------T----------G------- 7031
64_BC.CN.09.YNFL31 -G-TTAA-GG-ACATACATACCATTT-A-GA-........................................................................AC--TCACA-AC-----AA---G-----A------G---------------------G-G------ 6855
65_cpx.CN.10.YNFL01 -A-ACAA-GG-...............-CATAC......................................................AC-C-T-----TGA-ACT-AT-ACTCA-------TA----A------------G---------------------G-G------ 6905
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -CAT-................................................................................................--GA-T-A-AG---T----TA--T--------G-----G------G--------------GG--C---- 6815
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -AGAA.....................-A-GAA.....................ACC--GGAG.......................................--GCTT-A--G---TG---TA--T-------AG-----G------G--------------GG--C---- 6812
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420----TA-A--C...............-A-GAA.....................ACCCTGGAGGGG..................TGTAATGGC-C---AGA--GCACT-A------TC----TA----------G---------T-----------------GG------- 6907
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -----A-----...............G-----...................................................AGGAATRAT-C-R-WGAGTC--ACRA-RG--Y-----YA----------------------------------------G------- 6951
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----AA--C-...............-C-GAA.....................A--CA--A-TGG........................AAT-G--CT-GAAGGTC--A-----T------A----G----------------------------------GG-A--AAG 7017
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 GC...................................................................................................AT---C-A--G---T-----T-----G---C--------------G--------------G-------- 6991
73_BG.DE.01.9196_01 -----AAGTC-...............-A--G-.....................ACTGAG.................................---G-T--A--GAAC-A-AG-TT------A----------A-------------G--------------G-------- 7025
74_01B.MY.10.10MYPR268 ACGAA.....................-A-GGA.....................ACC-AG..........................................-T--AG-AC--G--G----TA----------A------G---------------------GG------- 6805
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 G----GAG-TA...............-A--AA.....................ACC-TG-G-..............................---G----CAGC--TGA------T--A-TA--T--------G-----G------G--------------GG------- 6749
78_cpx.CN.13.YNTC19 T-----GG---...............-A-GG-.....................A-T---TGGTGG.........AATGGAACC-TGA-TAATGGCTCT-TCACTA-T-A------T----TA--T--------G-----G------G--------------GG------- 6722
79_0107.CN.15.SX15DT013 -A-ACAGGGC-...............-A-GG-.....................ACAGT-GAG........................-ATARTTCATTT-AG--TAATTCAAC--AC-----AA----------------G-----------T--------TG----G--- 6900
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -A-ACAA-CC-...............-A-GG-.....................ACAGTA-G-........................AAT----G-GCA--CA-T-A---CTCA--C------AC---------------G--G------------------G-G------ 6640
83_cpx.MM.13.mSSDU94 G---CACAGGA...............-A-GGA.....................AAT-A---C.................................-CA-AG-GGT-T-A------T----TAA-T--------G-----G--G-------GG---------GC------- 6686
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -A-TTAA-GG-ACTTCAGGCCTGTTT-A--G-.....................GCAGT--A-GGT...............ACAT-CAT---T---G-T--A-G---C-TCTCACTC----GAA-T--------------G-----------T---------G-G------ 6894
86_BC.CN.13.15YNHS18 TA-ACAA-.............................................................................................AGTAC--ACTCA--C----TAA-A--------------G------G--------------G-G------ 6592
87_cpx.CN.12.DH32 -A-ACA-GCC-...............-A-GG-.....................ACAGAC-TG...........................--T---GGT--A-----T-A-AT----C----A-----------------G---------------------G-G------ 6855
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -A-ACC-GCC-AATGGTACATACCTGTA--A-GAT............ACATACCT-TA--A-GAT..................AC-CACCTGT----TGA-AC-AATTCAAG-T-------AA----------------G------------C--------G-G------ 6784
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----------...............GA-G--.........................................................AACG-G-CA---AGCAC--C--G--AT-----A-------------------------------GA------G-------- 6905
O.CM.96.LA51YBF35 ---TTAGATG-...............--AGGG.....................-CC-ACTG-ACT........................--TG-A--T...AGCACCCAAATA-ATGGA--AA-A--T----AG---------G-AG---GG-CA---AT-GGG-G-A-G 7584
O.CM.96.LA52YBF39 -C-TTAAGTG-...............-AGGGC.....................GCC-CCTG-AAC........................--C-CC-GTTTA---AAC-A--GG--T-G--AT--AA-T--T-AG--T-G---GG-GG---GGTCC---AT---GCA---G 7550
O.CM.99.99CMU4122 -C-TC-CATG-...............-ACGGA.....................ACC--CTG-ACTAAT............AACC--A-TAAC-G-G-K-ACA-GAATG-CACATTG-CAGAGA-A--T----AG--------GG-AG---GGTCA---ATA-GG-GR-AG 7019
O.CM.x.pCMO2_3 ---TC-CATG-...............-AAGGA.....................ACC-ACTGCACTACT............AACC--..................A-T---A-TGA--CT-GTA-A--T--------------G--AG---GGTCA---AT--GG-G--AG 7580
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO GC-TTGAATG-...............GACGGA.....................ACC-CCTG-.........................................................---A-A--T-----GT-------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---G 6912
O.FR.06.RBF206 -C-TT-ACTG-...............-AC-AC.....................-CC-CCTG-AAC........................AATGGA-G--A-C-GAATG-AA---AC--G--AA-A--T-----G--------GG-AG-G-GATCA---AT---G-G---G 7588
O.GA.10.10Gab1190 AC-TTACATG-...............-A-GGA.....................GCC-CCTG-AATGAAACC......ATCCATA-CCAAAGTT-CC-T...AGCTAT-AGA-TCA--GT-TAA-A--T----A-T-G--G--GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---G 6772
O.GA.11.11Gab6352 ---TCAACTG-...............----GA.....................-CC-AC-ACTGCACCCTTATT...AAGAACA-CT-TA-C-T---T-G-ACTA-T-A-AGT--G-GTGAGA-A--T-----GT-G-G---GG-GG---GATCA---AT-GGG-G-CAG 6778
O.SN.99.99SE_MP1300 -C-TT-CATG-...............-CA-GA.....................ACC-ACTG-ATT...............AGAC--A-T............A-CA-T--CATT-ATGG---AA-AT-T-----G--------GG-GG---GGTCA---ATAC-G-G---G 7575
O.US.10.LTNP -CCT-GAATG-...............-ACGGA.....................ACC-TCTG-GAGAATATC......AGTAGT--GA-TAAT-GC-GT-G---GA-T-AGA-T-A--CGCGGA-A--T-----GC-G-----G--GG---GGTCA---GCA-C--G---G 7476
N.CM.15.S4858 G-AAA-CGTC-..........................................................................................A-CA-G-CA-GG-GT--T--T--G--C--T------------T--G-----T-----ACA-GG------ 6979
N.FR.11.N1_FR_2011 GCAA-AA-G-A..........................................................................................ACTAC------G--T--T--T--G--C--T-------G-------G----TT-----ACA-GG------ 6853
P.CM.06.U14788 G--ATAC-TGG...............-A-GAC...............ACCACC---C-GG--GCAGGCAATCAT...........................A-TAC------A-AT--A--A--GT-T--T---C-G--G---G-AG-T--TTCA---AT--G---G--- 7048
P.FR.09.RBF168 GC-ATAC-TG-...............-A---C.....................-C-G--G-ATGTACAGGTAAA.....................C----A-GT-AG-ACATG-----A--A--G--T--T---C----G---G-AG-T--TTCA---AT------G--- 7588
CPZ.TZ.06.TAN5 A--ACA--.............................................................................................-GCAAG-A--G--GC--TGTAGCA-A---T---C-T-G---G--AG-T--TCAT---GGT-T----TCT 7615
CPZ.US.85.US_Marilyn -C-ACAAC---..........................................................................................ACC-AC-ACAC---T-----A--TAAG--T-------G-------G----TCA----AT--G------- 7513
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---ACAA-TG-...............--CCAC.....................CAT--CTG-AAA...............GCTC--TCAAAG--C-TTT-A--G--C--C-GGGACTCGTATA-T--C--T-A-T-G------G-AG----TTCA---AT--G------- 7043
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -C-ATG-CTG-...............-A-CAG.....................ACAGA-CAAGGTAATGCTAAT...TATTCCTGTCATAGT-C--GT--ATT--A--A--GA--CT-AGTAA-A--C----A-T---GG--GG-AG-T--TTCA---AT--G---G--- 6934
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B.FR.83.HXB2 AAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGC.....................AACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAG 7666
Env _K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__S__.__.__.__.__.__.__.__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S
A1.CD.02.LA01AlPr C-------------------T--TCCA---AT---A-AG---GAG-----C--------A--A-----G-T------------A-T--AT..................AAT----G-AT-AAT----C---------------------------A-------------- 7686
A1.CM.08.886_24 C-------------------T---CCA---AT---A-AT---A-------C--------A--A--------------------G---GCT.....................-GTG-G--AA-T----C-------------------A------A------------G-- 7107
A1.ES.15.100_117 C-------A-----------T----AA---GT---ACAG---AT---------------A--AA----------------------AGAT...............AATAGT-CT---A-CA-T--------------------------------AATT----------- 7128
A1.KE.11.DEMA111KE002 C----------------------TGCA---GT---A--G---GAT-----C---------A--A--------------------...........................G-T--CAG-A-A--A-C------------------------------------------ 7043
A1.PK.15.PK034 C-------A---------------GAA----T---A--G---AAT----C------G-----A-----------------G-------A-..................ACA--TG-CACAAGT--A-C------------------------------T----------- 7245
A1.RW.11.DEMA111RW002 CG---------------------ACCA---AC---A-TG---AAC----GC--C-----A-----------------------G-----T..................GGG-----CAGTAAT--A-C------G-------------------AA-------------- 7050
A1.SE.13.078SE C-------------------T---GAA---GT---A--G---GT------C--------AA-A--------T-----------GCC--AT.....................--T-G-ACAAAT--A-C---------G---------A------A--------------- 6844
A1.UG.11.DEMA110UG009 C-----------------------GAA---AT---A------GAC-----C--------A--A--C-----------------G-----T...............AGTACA--TG-AACTCAG--A------------AT------G-------AA--T----------A 6997
A2.CM.01.01CM_1445MV CG---------------------TGCA---GT---A-AG---AT---------C-----AA--A-C--G--------------G--GC--..................AATG-TTCCAGTAGT----C------G----------------------------------- 6871
A3.SN.01.DDI579 C----------------------TCAA--GGT---A-AC---A-------C-----------A--G--------G--------GG---AT.....................-GT-G-ACAAAT----CA------------------A------A--------------- 6870
A4.CD.97.97CD_KCC2 C-------------------T----AA---A-C--A-CT---GT------C--------A--A--G-----------------A-C--AT..................GAA-CT-GG---AAT----C----------AT---------G-----A-------------- 7662
A6.BY.13.PV85 C-------------------T-----A--GGTT--A-AG---GA------C--------AT-A---C-G--------------AGG--AT..................AGC-C-C-G-G-AAT----C---T------AT------------------------------ 7135
A6.IT.02.60000 C-------A-----T-----T--TGCA---R----AGAG---RA------C--------A-----------------------AGG-G-A..................AAT-GT-GCATCAAT----C------------C----------------------------- 7686
A6.RU.11.11RU6950 C-------------------T-----A---AGT--A-AG---GT------C--------A--A---C---T------------AGG-G-A..................AAT--T-GCA-CAAT----C----------AT-------A---------------------- 7193
A6.UA.12.DEMA112UA024 C-------------------T---G-A---GTT--A--G---GA------C--------A--A---C-------G--------AGC--AT.....................--T-GCACTAAT----C---T------CT------------------------------ 7714
B.AR.14.DEMB14AR003 --------------------------A---AT---CCA---CA-------C---------T--------------------------GAG.....................--T---ATTAGT-----T----------------------------------------- 7658
B.BR.10.10BR_MG035 -C-----------------------AA---GT----------GT------C------------A--A----------------A--GGTTAAT............GCAAGC--T--C--TA-A--------------A-C---------------A-------------- 7158
B.CU.14.14CU005 CG-----------------------AA---------------------------------G---------------------------C-.....................-C----C-C---------------------------A------A--------------- 6874
B.DE.13.366396 -------------------------------------A----------------------------C-----------------CC--A-.....................--A-CG---AAT--T-C----------AC---------------AA-T----------- 6813
B.DE.13.947915 -G------------------------A--G-TG----A---------------C--------------------G--------------T...............AATGAC-C---CA-CA-A----C---T-----A-----G----------A------C-------- 6900
B.DO.11.DEMB11DR001 --------------T-----------G---A-T----C----ATG--------------AG-AT------T------------C----CA...............AGTGAGGCA--CAGCA-T--------------A-------------------------------- 7646
B.ES.15.100600 --------------------------A----------A----GT----G--------------------------------AC-GGA........................---G--ACCCTT--A-----T---------------A------A--------------- 7091
B.FR.11.DEMB11FR001 --------------------------A--------------C---------------------A------------------A-CT--A-.....................--T-CCC--AA-----C------------------------------------------ 6863
B.JP.12.DEMB12JP001 ------------AA----------GCA----T------------------------------AT-----GTG-----------G--C-CA..................ACG--T-CAACCA----A-C------------------------------------------ 7076
B.PH.15.DEMB15PH003 --------------------------G----G-----AT---A-------C-----------A-----------------G--C---G-A.....................--T-GCAC-AAT--A-C----------CA-------A----A----------------- 7670
B.RU.11.11RU21n ------------------------TCA----------A---------------------A------------------------...........................--------CA------C------------------------------------------ 7194
B.SE.15.102SE --------------------------G---A-C-----T-----------C--------A--------------G---------...........................G-T-----AA-T----C-------------------A------A--------------- 6852
B.TH.10.DEMB10TH002 ------------------------GCA----------A----GT----------------T-A-----------------G---C-GGA-...............AATAAC-CT--C-GTAA-----C---------------------------------------G-- 7020
B.US.16.2609 -----------CAA-----------AA---GT----CA----A-----------------A-AA----------C---AA----GGG-TT..................GGA--T-----AAAT--A-C-----------C------------------------------ 6948
C.BR.11.DEMC11BR035 CG-------------T-------T-AA----C---A-C----AG---------C-----AT-AT--C-G---C-G-----A--C-CGGA-GGGGGA......GGCGAAAAGG----CA-CA-G----CA-----G----------------------------------- 7110
C.CN.10.YNFL19 CG-------------AA------TGCA---A-C--A-C----AA---------------A--A-----GGT-C-T-----A--AG-AG-T..................ACA--TGC-ACAAAT----CA----------------------------------------- 7036
C.DE.10.622166 -G---------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----AA-A--G---GT-C-C-----A-TC...........................GG-------A-A-----A------------------A------A--------------- 6858
C.ES.15.100_118 CG---------------------TGAA---ATG--A-C----AAC--------------AT-A---C-G---C-G-----A--C-GCGAA.....................GG---CA-TA-A-----A-----G----------------------------------- 7094
C.ET.08.ET104 CG---------------------T--C---AG---ATC----AAC--------C-----A--------G---C-T-----A--A--AG-A..................AAC-----GC-AAAT--A-CA---------AT----------------A------------- 6854
C.IN.15.NIRT008 CG---------------------TGCA---A-C--A-CC---AA---------C--------A-----GGT-C-T-----G--A-CA-A-.....................--T-GCACTA-A---G-A----------------------------------------- 6786
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -G---------------------TGCA---A-C--A-C----A----------C-----A--A-----G---C-T-----A--C---GTT.....................-CA-----CA-A-----A------------------A---------------------- 7627
C.NG.10.10NG020523 C-------------T--------TGAA---A-T--A-C----GA-----G---C-----AT-A-----G-TGC-T-----A--AC-A-A-...............GAAGAAGT----A-AA-A----CA----------------------------------------A 6887
C.NP.11.11NP016 CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AG---------C-----AT-A-----GGT-C-T-----A--A--A-AG............GCAAATAAT-CA-----TA-A----CA-----------------G----------------------- 6837
C.PK.14.DEMC14PK009 -----------------------TGCA---A-C--A-C----AAC----C---C-----AA-AA----GGT-C-T-----A--AG-GTCA...............AATAAT-CA---A-TA-A----CA--------G-------------------------------- 7077
C.SE.15.100ET CG---------------------TGAA---G----A-C----AA---------C-----A--A--CC-G---C-T-----G------G-G..................AGAG-T--GC-AAAT--A-CA--T-------C------------------------------ 6883
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -----------------------TGCA--GA-C--A-C----A-C--G-----C-----AA-A---------C-T-----A--A----AT..................AGTG---G---TC-A----CA---------AC------------------------------ 7617
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 CG---------------------TGCA---A-C--A-C----AG---------C-----A--A-----GGT-C-G-----A--C-CAGATAATAGC......ACAAATAAG-GTG-CCCAGAG----CA--T-------------------------------------- 7013
C.ZA.13.DEMC13ZA152 C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A------C-G---C-T-----A--AGG--ATGGTAAT......GAAACAGAG-GT---AG-A-T-----A----------C------------------------------ 7063
C.ZM.11.DEMC11ZM006 C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---------C-----A--------G---C-T-----A--AGCA-AA............AAGAATGAG-GTG-CCCCC-A----CA--------------------------------C-------- 7036
D.BR.10.10BR_RJ095 -C--------------------GAGAA----T------------------C-----------AA----G-----------------G-AT........................-GCTCTA-T--------------------------------A-------------- 7101
D.CD.03.LA17MuBo -----------------------AGCA--G-T-----AC---A----------------A--A-----G----A------A--G--A-AT.....................--T-G-A-TAAT----C------G--------------------A-------------- 7726
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------T--T-AA----------A-----------C-G-G--------AA--C-G---GT-----AA-T-----AT.....................TCG-G-CCTGAG-C--C------G----------------------------------- 7004
D.CY.06.CY163 GT----------A--------CCTGCA---AT----CAG---AA-------------ATTACAGGGC-G-------------------AT.....................-GT---TGTAAT----C------G----------------------------------- 6876
D.KE.11.DEMD11KE003 GG------------------T-GGGAA---TTG--C-C---------------C-----A--A--G--G---------CAA-AGGGCTCA.....................--T--CATTAAT----C-------------------A------AA-------------- 6996
D.SE.12.077UG CG----------------T---GTGCAA-C-----CT-C--A--T----C-G-GC-------AT-----G--G-------------GGAT..................GCA--TG--AGTAGT----C-----------A-------A-------A-----------T-A 6891
D.TZ.04.CO6405V4 -G------A--------------TGCA--G------CT------------------------A-----G---------------GCAGAT..................AAT-G--G-C-TAAT----C-------------------A------A--------------- 6876
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------------------TGAA----T---C-A------C--------------A--AT-G--GGA----------A--GT-GAA.....................--T---AGTCAG----CTG---------T---------G-----AA------------- 6976
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------------------TGAA---G----C-A----AT---------------A--AT-G--G-----G-------------AT.....................--TGC-ACCAAT----C---------------------------A-------------- 7020
D.YE.02.02YE516 -G----------------------GCA---AT-----A------------------------A-----G----------------G--A-..................AAT-CT--CAGTA-T----C------------------------------T----------- 6846
F1.AO.06.AO_06_ANG32 C--------------G----TG-TGCA---A------CC---AAC-----C--------C--A-----G------------------........................--T-G-C-TA------C------------G------A------AA-------------- 6833
F1.AR.02.ARE933 CG-----ACA--CA-------CATGCA---A-C----CC---GGT--------------T--A-----G----------------C-G-GAATTGCACTGATGGTGGTACTGGG---TGCA-T----C------------G------A------AA--T----------- 6936
F1.BR.11.DEMF111BR037 -G----------A--T-------TGCA---A-C----CT---AAC--------------T--A-----G-------------------AT...............ACTGAT--T---A-TA-T-----------------G-------------AA-------------- 7176
F1.CY.08.CY222 C----------------------TGCA---A------CC---AAC----G---------C--A-----G---------------C-A--TAATAAG.........AGTAAAG-T----G-AGT-----------------GA-----A----A-AA-------------- 6832
F1.ES.11.VA0053_nfl CG-------------G-------TGCA---A-C----C----CAT-----------------A-----G---------------C-A--G...............AATGAG-CT---ACTA-T-----------G-----G--------------A-------------- 7063
F1.FR.04.LA22LeRe CG------------TG-------TGCA---A-C----CC---AG------C--------T--A-----G---------------C-G--T..................ACT--TGG-AGTATT----C------------G-------------AA-------------- 7513
F1.RO.03.LA20DuCl C--------------G-------TGCA---AGC----CC---AAC--------------AT-A-----G---------------C-GGATAATAAA.........AATGGG-CT---AG-A-T----C------------G------A------AA-------------- 7735
F1.RU.08.D88_845 CG-------------G-------TGCA---A-----GTC---AAC--M-GY--------T--A-----G-----G---------GR--AT..................GAT-CT-GGACTAAT----C-----------C-------A-------A-------------- 7152
F2.CM.10.DEMF210CM007 CG---------------------TGC----GT----C-G---AAC----G---C-----T---T-------------------GG-AGAT.....................--T-G-AGCA-T--C-C-C-------------G----------AA--T----------- 6987
F2.CM.11.DEURF11CM026 CG---------------------TGC---GAC----CAG---ATC--------C-----C--A--------------------G----CA...........................ACAAAT----C-C-------------G-----C----A--------------- 6988
G.CD.03.LA23LiEd C-----------------------GCA----------C----AT------C-----------A--------------------G-----T...............GGTGGG--T-G-AGCAAT----C------------------------------------------ 7612
G.CM.08.789_10 C---G-------------------GCA---A-C----C----ATC-----C--C-----A--A-----------G-------------AT........................-TCACTGAG--A--T------------A---------------------------- 7078
G.CM.10.DEMG10CM008 C-------------T--------TGCA---A-G----C---CAT------C--------A--A-----------G--------G--C-A-........................---AGTATT--A-C-----------C--------------A--------------- 7029
G.CN.08.GX_2084_08 C-------------T--C--T--TGCA---A-T----C----AG---T--C-----------AT------------------CA----AT........................-C--GAAAT----C------------------------------------------ 6896
G.CN.16.224GX C----------------C------GCA---A-T----C---CAAT--T--------------AT---------A----A---AAGG--AT.....................-G--G-ACAAAT----C------------------------------------------ 6897
G.ES.14.EUR_0033 C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------A--A------GT------------A----A-..................TCA-CT----GAA-T-----T----------C---------C-------------------- 7082
G.GW.08.LA57LmNe C-----------------------GCA---A-T----C----AAG-----C--------A--AA----G-T------------AC-AG-T...............AATGAT-CA---AG-A-T----CT----------C---------C-------------------- 7671
G.KE.09.DEMG09KE001 C-----------------------GAG---A------C----AAC-----C--C-----AT-A--G--------------G---G-A-AT.....................--T-GCACTAA-----C-----------C---T-----------A-------------- 7036
G.NG.12.12NG060409 C----------------------TGCA---A-T-----C---A-------C-----------AT-------------------AGG--AT..................GAT-C--G--G-AAT----C------------------------------------------ 6895
H.CD.04.LA19KoSa C----------------------T--G---G-T----C---CGA---------------A--AA----------T--CTA--T-----CA...............ACAGAT-CA----GAAGT-TT-C-C--------AC---------C-------------------- 7711
H.CF.02.LA25LeMi C-G-----------------------C---G-T----C----AT---------------AT-AA----G----AT----AG-------TG.....................TCTGCA---AATTTT-CT----------T---------G-------------------- 7475
J.CD.03.LA26DiAn C----C--A--C------------GCA---A-C----C----GT---------------AT-AA--------C-T-----G--AC-GG-AGGAAAT......GAGACAAAC--G-C----G-T----C----------AC------------------------------ 7708
J.CM.04.04CMU11421 C-------A--------------TGAA---A-C----C---C-----------------AT-AA----G---C-T-----A--AG-C-AGAAC.........AGCACTAGC-----CAGTA-T--------T-----CAC--------------AA-------------- 7192
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C-------A-------------C-GCA---A-C----CC---AG---------------AA--A----G------------------GA-...............AATAAT-CT-GGACTGAG----C---------------------C-----A-------------- 6849
K.CM.96.96CM_MP535 --------A--------------TGCA---AGT----AC---AGC--------------AA--A----G-------------------AT........................-C-C-TAAT----C---------------------C-------------------- 6826
01_AE.CM.11.1156_26 C-------------T-----------G---GT-----AT--CA-------C--------AA-A--------------CTT--T----GCA........................-C-ACAGAT-T--C---------AAC-------A--------A------------- 6976
01_AE.CN.12.DE00112CN011 C-------------T---------------GT-----AT---GT---------------AA-A-----G-------------------CT.....................-GT-G-AGTAA-----CT------------------A--C-A-A-----------A--A 6988
01_AE.IR.10.10IR.THR48F C-------------T------G----C---AT-----AT----T---------------AA-A-----G-----T---AC---AGGA-AAAATAAT......GGGACAGGAG-A----G-A-T----C-----------C-------A------A--------------- 6871
01_AE.JP.11.DE00111JP003 C-------------T------G----G---AG-----AT---GT------C--------AA-A-----G-----G---------GGG-CA.....................----G-AC-AA----------------CA-------A----A-A--------------- 7063
01_AE.MM.14.fKSDU26 C--A----------T---------GAG---AC-----AT---A----------------AA-A-----G-----G-------------AG.....................--TGGC---AM-----C-------------------R----R-A--------------- 6895
01_AE.PH.15.DE00115PH012 C-------------T------G----G---AG-----AT---GT------C--------AA-A-----G-----G--------G-CA-AT............AGTAGCATG--TG-AACCAAT--A-C-----------A-------A----A-A--------------A 7591
01_AE.SE.12.070SE C-------------T---------------A-C----CT----T------C--------AA-A-----G--------------------T........................-CA-GTAAT----C-------------------A----A-A--------------- 6817
01_AE.TH.10.DE00110TH001 C-------------T----------AG---GTT----AG---CT---------------AA-A-----G--------------C---GAT..................AGC-CGG-GA-TAAT----C---------C---------A----A-AA-------------A 6969
01_AE.TH.11.40436v09_04 C-------------T--------------CA------AT---GT---------C-----AT-A-----G---------------GT-GATAGCAAT.........GAGACT-G-------A-T--A-C---T---------------A----A-A--------------- 6824
01_AE.TH.90.CM240 C-------------T---------------AG-----AT---GT---------------AA-A-----G---------------GT--AT.....................--T-CG--TAA-----C-------------------A-C--A-A--------------- 7219
02_AG.CM.10.DE00210CM013 C----------------------TC-A---ATG--A--G---GA------C--------A--A-----------------A--G----AA..................AAT-CT-G--CAAAT----C------G-------------------A--------------- 7105
02_AG.DE.09.701114 C------------------------AA---G----A--G---AG------C-----T--A--A-----------------A--G----AT.....................-GT-G--GAAAT----CA-----G--G-C---------------A-------------- 6922
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 C-------A----------------A----GTC--A--G---GAT--------------A--T-----C-----G-----A--G--C--TAGGAATGGA...GGGGACAGTGGTGG---CAAT----C------G-----------------------T----------- 7348
02_AG.KR.12.12MHR9 C---------------T-------CAA---GT---A--G---GAG--------------AT-AT-G--------------A--G----AG..................AAT--T-G-A-TAAT----CT-----------------------------T----------- 7352
02_AG.LR.x.POC44951 C------------------------AA---ATC--A--G---GAT-----C-----T--AT-A-----------------A--G----AT.....................--T-G-ACAA-T----C------------------------------------------ 7637
02_AG.NG.12.12NG060304 C-------A---------------C-A---ATC--A--G---GT------C--------A--AT----------------A--G---GAG.....................GCA---A-TAGT----C------------------G----------------------- 6872
02_AG.NG.x.IBNG C-----------------------CAA---AT---A------GAT-----C--------A--A-----------------A--G---........................--T-G-ACAAAT--A-C------G----------------------------------- 7172
02_AG.PK.15.PK032 C-------T-----------T---CCA---GT---ACAG---GAG-----C-----T--A--A-----G-----------G--AGT--AT.....................-GT-C-ACAAAT--A-CT-----G--------------C-------------------- 7267
02_AG.SE.14.098GN C-----------------------CCA---GC---A-A----GA------C--------A--A---C-G-----------A--A---........................--T---ACAA-T----CT--T--G--------------C-------------------- 6828
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B.FR.83.HXB2 AAAGCAATGTATGCCCCTCCCATCAGTGGACAAATTAGATGTTCATCAAATATTACAGGGCTGCTATTAACAAGAGATGGTGGTAATAGC.....................AACAATGAGTCCGAGATCTTCAGACCTGGAGGAGGAGATATGAGGGACAATTGGAGAAG 7666
Env _K__A__M__Y__A__P__P__I__S__G__Q__I__R__C__S__S__N__I__T__G__L__L__L__T__R__D__G__G__N__S__.__.__.__.__.__.__.__N__N__E__S__E__I__F__R__P__G__G__G__D__M__R__D__N__W__R__S
02_AG.SN.13.9580 C-----------------------CCA--GG--C-A--G---GAT--------------A--AT----------------G--A--A-TA.....................-TACTAAT-AAT----C------G----------------------------------- 7053
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------G----------------GCA--------------------------------A--------------------------CCAG.....................-G-----TTA-------T--T---A---------------------------------- 6843
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C----------C---T-C-----TGCA--GAGC----AC--CAGC---G----------AA-AA----G---------------...........................-CT---A-TA-T--------------------------C-------------------- 7036
05_DF.BE.x.VI1310 C--------------G-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C----------A-A-----GG-------------A---G-TAAT............GATAGCTC---C--CA-A-----A--------------------------A-------------- 7072
06_cpx.AU.96.BFP90 C----------------------TGCA---A-C----C----GT------C--------AA-AA----------------GAA----........................G-G----TCAGT--A-C------------------------------------------ 7714
07_BC.CN.98.98CN009 CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-CAGAG.....................-CA-----TA-A----CA----------------------------------------- 6988
08_BC.CN.97.97CNGX_6F CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-GA-CA..................GAGCCA---A-TA-A-----A--------------------------AA------------A 6845
09_cpx.GH.96.96GH2911 C-----------------------CCA---G----A--G---AG------C--------A--AA-------------------G-G-GAT...........................--CAAT----C----------AC-------A------A--------------- 6838
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------A--------------TGCA----TG--C-AT--------------------A--AG-G--G---------------GCG-AT..................AAT--T-G-C--AAT----C------------------------------------------ 7018
11_cpx.CM.95.95CM_1816 C-----------------------CAA---A-G--A-TG---AAC----CC--------A--A--------------------G--G-AT.....................-G-TCAA--A-A----C----------AT--------------A--------------- 7065
12_BF.AR.99.ARMA159 CG-------------G-------TGAA---A-C----CC---AAC--------------T--A-----G---------------CT--AT..................GAG-CT---C--A-T--A-C------------G------A------AA-------------- 7631
13_cpx.CM.96.96CM_1849 C-----------------------CAA---AT---A--G---GA------C--------A--A------T--------------GTGG-T..................AAT--T-GGACAAAT----CA------------------A------AA-------------- 7088
14_BG.ES.05.X1870 -----------------------------------------C---------------------------GT--------------GA---...............AATGAT-G--GCA--C-------T--------G---------A-C----A--------------- 7148
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -G-----------------------AA---------------------------------T-------------------------A-ATGAG............AATACC-CG---ACCA------------------C------------------------------ 7035
16_A2D.KR.97.97KR004 CG---------------------T-AC---AC---A-AG---A----C--C--------AA--A----------------GAAC-G-G-G..................GGC--TGCAACCAAT----C------------------------------------------ 7035
17_BF.AR.99.ARMA038 C--------------G-------TGCA---A-C---GTT---AAC--------------T--A-----G---------------C-GG-A..................AATGGT-G--GAC-A--A-------------AG------A------AA-------------- 6855
18_cpx.CU.99.CU76 C---------------------G---A---A-T----C------------------------AA----G-----T--CCT-AT-Y--CAT.....................KNT-CA---AAT-TT-C------------G--------------A-------------- 6974
19_cpx.CU.99.CU7 C-----------------------CCA---GT---ACAG---AA---T-----------A--A--------------------G---.................................AA-----C---T-------CT-------G--------------------- 6732
20_BG.CU.99.Cu103 C-----------------------GCA--GAGC----C----AT------C--------A--AT--A----------------G----A-..................AGT-CT---AG-A-T----------------C---G-----C-------------------- 7100
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------------GAA-----C----AC-----------------------A-----G----------------CA-AT..................AAT-CA-G-A-TATG------------------------A------A--------------- 6858
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY C-----------------------CCA---AC---A-CG---RAG-----C--------A--A-----G-----G--------GG---AA.....................--T-G--CAAAT----CT--------------------------A-------------- 6833
23_BG.CU.03.CB118 C-----------------------GCA---AGC----C----GT------C--------A--AA--A----------------GCC--A-........................-G-ASTAAT----C--------T--C---------C-----A-------------- 7094
24_BG.ES.08.X2456_2 C-----------------------GCA---AGC----T----GT------C--------A--AA--A--T-------------GT--GAG..................AAT-GT-G--GTA-T----C---T-------C---------C-------------------- 7117
25_cpx.CM.02.1918LE C-----------------------CAA---GT---A--------------C--------AT--A--C-G-------------CA----CA.....................GCT---A-CA-T--A--A----------------------------------------A 6865
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 C-------------------TG--GCA---ATG--ACAG---AT---------------AT-AA----G-----------G--G--AGAT.....................--G-----TA-T------------------------A------AA-------------- 7654
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-------A-----------T--T--A---AT----CAG---GA----------------A-A-----G---------A-GCA-...........................--TC--ACTAAT----C-------------------A------A--------------A 7665
28_BF.BR.99.BREPM12609 -----C------------------GAA--------------------------------------------------------GTC--AT...............AACGAG-C---CAT-A------C-----------C------------------------------ 7064
29_BF.BR.01.BREPM16704 -------C--C-C-----------C-A--------A-------------CA--C---CT---A----C-----AT----------G--AT...............AATACC-CT--CAG-AA-----C---------------------------A-------------- 7111
31_BC.BR.04.04BR142 -G---------------------T-AA---GC---A-C----AT------C--C-----AT-AT--C-G---C-G-----A-AC...........................--G-----CA-A----CA-----G----------------------------------- 7116
32_06A6.EE.01.EE0369 CG---T-----------------TGCA---A-C----C----A-------C--------A--A-----------------GTC---GGAA.....................-GT-----AA-T-----T-C----------------A------A--------------- 7292
33_01B.ID.07.JKT189_C C-------------T---------------AC-----AT---GT---------------AA-A----CG---------------GT--AT..................AGT-GT-GAA-TAAT----C-------------------A------A--------------- 6958
34_01B.TH.99.OUR1969P C-------------T---------------AC-----AT---AT---------------AA-A--G--G----------------C---T.....................-CT-----TA-A----C-------------------A----A-A--------------- 6850
35_AD.AF.07.169H C-----------------------C-A---G----C--G---GT------C--------A--AT-G--G---------------GC--AT.....................G-G------AGT----C---------------------------A--T----------- 6848
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 C-----------------------GCA---AGG--A--G---GAG--------------A--A-----G--------------G--A-AT.....................----G-ACAAAT----CT--------A-----------------------------G-- 6863
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 C-----------------------CCA---GT---A--G---GAG--C--C--------A--AA-G-----------------G-T--A-.....................--A-CA--TAAT----C------------G-----------------T----------- 6848
38_BF1.UY.03.UY03_3389 CG----------A--G-------TGCA---G-C----CC---AG---------------T--A-----G---------------C-G-AAAATAATGGAAGTTGTACAGAGGCA-C-TGTA-AC--------------CAG------A------AA-------------- 7062
39_BF.BR.04.04BRRJ179 CG------------TG-------TGCA---A-C---GCC---AAC----C---------T--A-----G----------------G-G-AAGT............AATGGT-CT---C-AAAT----C------------G------A------AA-------------- 7119
40_BF.BR.05.05BRRJ055 CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAC----G---------A--A-----G---------------C-G-AT...............AATGAG-CT---A-TA-T----C------------G------A------A--------------- 7163
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --------------T---------GAA---G------A------------------------A-----G-----------A-A-GG-G-T...............AACAAT--T-G-TCTCAG----C-------------------A-----CAA-------------- 6879
42_BF.LU.03.luBF_01_03 CG------------TG-------TGCA---A-C----CC--------------------T--A-----G---------------CTG-CTAAT............CAGACTGGA---A--A-T--C-C------------G--------------A-------------- 7175
43_02G.SA.03.J11223 C----------------------AGAA---AT-----C----AG------C-----------AT-------------------G----TT.....................--T-G-ACTAAT--C-C---------------------C----A--------------- 7149
44_BF.CL.00.CH80 CG-------------G-------TGCA----G---ATCC---AAC--------------T--A-----G-----------------G........................-CTG--RCTAAT--A-C---------A--G------A------AA-------------- 7081
45_cpx.FR.04.04FR_AUK CG--------T-------------CAA---GC---A--G---GA------C--------A--AT-----------------------GCA............AATGAGGCT-GA------A-T----------------------------------------------- 7622
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 CG-------------G-C---G-TGCA---A-C----CC---AAC--G-----------T--A-----G---------------CC-........................GGT---A--A-TC-A--------------G-------------AA-----C-------- 7042
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------------T-C----AC--------------C---------A-----GT-----------------A-..................AGA-CA-G----AGT----C-----------A-------A------A--------------- 7083
48_01B.MY.07.07MYKT021 C-------------T----------A----A------AT---GT---------------AA-A----------------------GA-AT..................AGT-GTG---GTAAT--A-C-------------------A----A-A--------------- 6886
49_cpx.GM.03.N26677 C-------A-----------T--TGCA---A-C----C---CA----------------A--------G---C-T-----G--A--C-AT.....................-CT---A-TA-A--------T------AC---------------A-------------- 7093
50_A1D.GB.10.12792 -----------------------TGAA---A-G----T----AG---------------A--AT--------------------GCA-AT..................AAT-CT---C--AAT----CTC----------G--------------A-------------A 7072
51_01B.SG.11.11SG_HM021 C-------------T---------------A------AT---GT---------------AA-A-----------------G--CG---AT.....................----G-ACAAAT--T-C-----------C-------A----A-A--------------A 6857
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 C-------------T-----T---------AT-----AT---AT---------------AA-A-----------C-------A---A--T.....................--A-----CAG-------------------------A------A--------------- 6995
53_01B.MY.11.11FIR164 CG------------T-----T--------CAGT----AT---GT---------------AA-A-----G----------------GG-AT.....................--T----G-A-T----------------A-------A----A-AA-----C-------- 6982
54_01B.MY.09.09MYSB023 C-------------T---------------A-T-----T---GT---------------AA-A-----G----------------T--AT..................GAG-CT-GAA-TAA-----C-----------C-------A-C--A-A--------------- 7074
55_01B.CN.10.HNCS102056 C-------------T-----------A----C-----AT---GT---------------AA-AT----G--------------------T.....................--TGGGAGTAA---A-C------------------------A-A--------------- 6988
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A CG----------------------C-A---G-C--A-A----G-------C--C--T--A--A---C-------------A--G----AT.....................--T-G-ACAAAT----C------G----C---------------A-------------- 6993
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CG---------------------TGAG---A-C--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A-C-CAA...............AATGAA-CA--AA-TGAA-----A----------A------------------------------ 6873
58_01B.MY.09.09MYPR37 C-------------T-----T--------GAGC----AT---GT---------------AA-A-----G--------------CTT--AT............AATGAGACTGGG------A-T----C-------------------A----A-A-A------------- 7014
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------A---------G--AA----C----------------------------T-AT-------------------A--C-AT.....................G-------AAGT--A----------------------------A--------------- 6844
60_BC.IT.11.BAV499 CG---------------------T-AA---A----A-C---CAGC--------C-----AT-A---C-G---C-------A--C-CG-AT........................-GCAC-AA-----CA-----G-----------G----------------------- 7629
61_BC.CN.10.JL100010 CG---------------------TGAA---A-C--A-C----AG---C--C--C-----A--AT----GGT-C-T-----A--GTCA-AT........................-C-ACTA-A----CA----------------------------------------- 7044
62_BC.CN.10.YNFL13 CG---------------------TGCA---A-T--A-C----A----------C-----A--A-----GGTGC-T-----A--A--G-CA..................AATG-G---ACTA-A-----A----------TG------A---------------------- 6976
63_02A.RU.10.10RU6637 C-------A-----------T---CCA---GT---A--G---AAT-----C--------AA-A-----------------A--G-C-G-G............ACTAACAGT-CA------A------C---------------------C--------T----------- 7189
64_BC.CN.09.YNFL31 CG---------------------TGAA---G----A-C----AA---------C-----A--A------CT-C-T-----A--A----CA...............AATAAT-CA---A-TA-A-----A--------------------------A-------------- 7010
65_cpx.CN.10.YNFL01 CG-------------------G-TGCA---A-C--A-C----AA---------------AA-A---------------------GT--AT.....................--T---ACAAAT--A-C---------A-----------------A-------------- 7054
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 C-------------T---------GAG---A-C----AT---GT------C--------AA-A-----------------G---G---AT.....................GRARCWR-TAAT----C---------G---------A-C--A-AA--T----------- 6964
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 C-------------T----------TG---A-C----AT---GT------C--------AA-A-----------------------G-AT........................GCAACTAAT----C---------G---------A------AA--T----------A 6958
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420C-------------T--------TGAA---AC-----AT---AT---------------AA-A-----G-------------------AT..................ACT---GGGACCA------C-----------A-------A----A-A--------------A 7059
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------CAG----------AR---------------------A-AA----------G---------G---A-..................ACG-C--CC---A------------------C------------------------------ 7103
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------C------------CAA------------------------------------A-----------------A---G-GAG.....................GGG--C--AA-T----C---T---------------A------A---T----------- 7166
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 CG-------------G-C-----TGCA---A-C----CC---AAT--------------T--A-----G----------------G-G-T...............AATAAT-CA-----TA-T--------T--------G------A------AA-------------- 7146
73_BG.DE.01.9196_01 --------------------------C--------------C----------------------------T-----------------A-........................---A--AG----G----------G---------A------A--------------- 7171
74_01B.MY.10.10MYPR268 C-------------T---------------ATC----AT---GT---------------AA-A-----G----------------T--A-.....................-GT-C-A-CAA-----C-------------------A---CA-AA-------------- 6954
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 C-G-----------T---------GAG---AG-----AT---GT---------------AA-A--------------------G----AT........................-GGACTAAT----C----C---------------------A-A------------A 6895
78_cpx.CN.13.YNTC19 C-------------T-----------G---A-T----CT---AAT----G---------AA-A-----G-------------------AGAATACT......AGTAATAAT--T-C-AGCAAT----C-------------------A----A-A--------------- 6886
79_0107.CN.15.SX15DT013 C-------------T--------TGCA---A-C--A-C----AAG--------C-----AA-A------GT-C-T-----G--A--CG-G.....................TCAG--A-TCAA-----A-----G-----------------------T----------- 7049
82_cpx.MM.13.mSSDU12 CG------------T--------TGCA---A-C--A-C----AT---------C-----A--A-----GGT-C-G-----A--AC-GGAA..................AAT-CA-CAA-TA-A----CA----------------------------------------- 6792
83_cpx.MM.13.mSSDU94 C-------A-----T--------T--G---A-T----C----G----------------AA-AA----G----------------C-GAT...............AATGAA-CT---AGTAAT----C-----------T-----------------------------A 6841
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 CG------A--------------TGCA---A-T--A-C----AA---------C-----A--A-----GGT-C-T--C--A--A-T--AA...............AATGAA-GTG-A---A-A-----A--T----------------------A--------------- 7049
86_BC.CN.13.15YNHS18 CG---C--------------T--TGCA---A-C--A-C----AA----G----C-----A--A-----GGT-C-T-----A--A----AAAAT.........GAAAATGAA-CAGGAA-CA-A-----A-----------------------------T----------- 6753
87_cpx.CN.12.DH32 C----------------------TGCA---A-C--A-C----AA---CG----C-----AA-A-----GGA---G-----A--AG-G-AT........................CT-ACAG-A--A-CA---------AT--------------AAA------------- 7001
88_BC.CN.05.05YNRL25sg CG------A--------------TGCA---A-C--A-C----AG---------C-----AT-A---C-GGT-C-T-----A--A--CCCAGAGGGAAAA...CCAGAGAATG-G-CA---A-A-----A----------------------------------------- 6951
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------------------C----TC----AG--C--C------------------A-----------------------GAT.....................---CRAACCA----A-C------------------------------------------ 7054
O.CM.96.LA51YBF35 TC--G-C-C-----A--------T-AA--TG--C-A-C----GA------C--A--T--AA-----C--CA---G---CAACCATGG-A-CAAACA.....................TGTAA-AGC-CA--T-----AAT---G-----------A--T-TA-------C 7733
O.CM.96.LA52YBF39 TCG-G-C-C-----A--C--------A--TA-CC-AGC---CATG-----C--A--T--AA-AA-TC--CA-TT----ACACCATGG-A-AAC............AGTAAAG-A---ACAA-A-CC-CA--T-----AACG--G----------CA--T-TA-------C 7708
O.CM.99.99CMU4122 TCG-G-C-C-----A----------AA--T-CTC-A-A----GAG-----C--A--T--AA--A-TC--CA--A-----AACCATGG-A-AAA...............ACA-----CACACA--CC-CA--T-----A-----G----------AA----TA-------C 7174
O.CM.x.pCMO2_3 TCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----AG----CGA-----T--AA--A-TC--CA--T----ATGCCATGG-ATAAA..................-G-G-A-CAAA--TT-CA--T-----A-T---G----------AA----TA-------C 7732
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO TCG-G-C-C-----A-----------A--TA-TC-A-C----A-------C--A--T--AA--A-TC--CA--TG---ATGCCATGG-A-AACAGC.........GGTACAGGA--CAG-A-T-CA-CA--G-----A-----G-----G----AA----TA-------C 7073
O.FR.06.RBF206 TC--G-C-A-----A-----------A--T--CT-ACAG---AT---------A--T--AA--A-CC--CA-TTG---C-A-AATGG-ATTATACTAAT...AATGACACA-GAG---CCAAT-CC-CA--T-----AAC---G-----G-----A--T-TA-------C 7755
O.GA.10.10Gab1190 TCG-G-C-C-----A----------AA--TA-TC-A-C----A-------C--A--T--AA----TC-GGA--TG---A-CCCATGG-A-AAA..................-GT-GCAC-AAT-CA-CT--T-----AAT---G---A------AA--T-TA-------C 6924
O.GA.11.11Gab6352 TC--G-C-C-----T----------AA--TA-TC-A-C----AT------C--A--T--AA--A-TC--CA-CTG---AAGCCATGG-A-..................ATC-GT---AG-AA-ATC-CAC-T-----CAC---G----------AA--T-TA-------C 6930
O.SN.99.99SE_MP1300 TCG-G-C-T-----A-------GGCCA--TT-CC-A-C---CAAC---TCC--A--T--AA--A-TC--CA-TTG---AAGACATGG-A-CGC...............ACC-----CAGCGAATCC-CA--T-----AAT---G----------AA--T-TA-------C 7730
O.US.10.LTNP TC--G---C-----A---------CAA--CA-TC-C-C----A-------C--A--T---A--A-TC--CA--C------G-TATGGGA-TAC...............CCCC--CCCA-CAAT-TA-CA--T-----AAC---G---A-----GAA--T-TA-------C 7631
N.CM.15.S4858 ----G---T-----A--A--AG-T--G---A-TC---CT---AAT--C-G------T--A---R-TY--GA-TATAG-RAK-YA........................GAT--TGG-ACTAAT-TT-CAG-ATAT--CTC-------A-C----TT--TCT-------CA 7125
N.FR.11.N1_FR_2011 ----G---C-----A--A--A--T--G---A-TC---CC---AGC--C--------T--A---A-GC--GA-TATAG-..............................GGT-CTGG---TAATACA-CAG-ATAT--CTC---G---A-C---GTTA-TCT-------CA 6993
P.CM.06.U14788 TC--GCT---T---GA-A--T--TGAG--GG--T-A-AG---CA---C--C--------TT-AA-G---GA------ACTACC-T-C-AT..................GAC-G--GCA--AA-ACC-CT--A--T---AT---G-----C----CAA-T-TC-------- 7200
P.FR.09.RBF168 TC--GCT---T---G--A--T---GAG------T-GCAG--CCAC--C--C--------TT-AA-----GAC----CATCACC-T---AT..................GCC----GCAGCAA-ACC-CT--A--C---AC---G-----A-----AA-T-TC-------- 7740
CPZ.TZ.06.TAN5 ----G---T---CTT-----A-GA--A---AC---A-A----A-------C-----G---T-AA-CC-T---GC---A--C--A---GAA.....................-CT-TAACAC-TACAT---C-............A-TA-AG-AGAA--TT------A-GT 7752
CPZ.US.85.US_Marilyn ----G---C-T------A--A----AA--TGTGC-A--T---AAC--------A--G--AA--A-TC-TGAC-T-AGCATAA-CGCAGT-...............AATAACG-T-G-AG-AATATA-CAG-G-TG---AC--------------C--CTTTA----A--A 7668
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 TC--GTC-T-T------A--T--AC-G---ACTC-C-A----ATG--------A-----TT-A---C--GA--------TCCCATTK-A-ATAACK............GCC-CTR-CAGAAATATA-CTC-------AACG--G-----A----AA--T-TA-------- 7201
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 TC--G-C-T-T---A--A--TG--CCG---AGCC-A-CG--CCAC--C-----C-----T--AA-CC-TCA---G--CT-GCCACTA-A-.....................--T---AC-A-TACT--T--G--G----A---------C----AA----TC-------- 7083
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 TGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG...............CAGAGAGAAAAAAGAGCA...GTGGGA......ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTA 7812
Env __E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__.__V__G__.__.__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__
A1.CD.02.LA01AlPr -------------------------C-----------C-------------T------------------------...............G-----------------...--T---......T-T------G-C--------------A------------------- 7832
A1.CM.08.886_24 ---------------------------G---------C------------------G-------------------...............G-----------------...--C---......---------G-----A----------A------------------- 7253
A1.ES.15.100_117 ------------G-----------T-----A--G---C-------------TT-------------------AA--...............GG---------------G...--TAC-......---------G-C--------------AR------------------ 7274
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------------------------G--------C-------------T----G-----GA------------...............G-----------------...--A---......---------G-T--------------A------------------- 7189
A1.PK.15.PK034 ----C-G-----G------------------------C-----A-------------A----G-------------...............G----G------------...--T---......C--------G-A---A-------------------C---------- 7391
A1.RW.11.DEMA111RW002 ------------G-----G------------------C------------------G-------------------...............G-----------------...--T---......--G------C-T---A------------------------------ 7196
A1.SE.13.078SE ------------C------------C-----A-C---------A--------------------------------...............G-----------------GTA--T---......C-G------------A--------C-A-----T------------- 6993
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---------C--G-----------------------TC-G------------T--TG-----G-------------...............G------G----------...--T---......---------G-A--------------A-----------G------- 7143
A2.CM.01.01CM_1445MV ------------G------------------------C-----A------------------G-------------...............G-----------------...--T---......C-G------GCT--------------------T------------- 7017
A3.SN.01.DDI579 -------------------------------------C----------------------------G---------...............G-----------------...--T---......C--------G-C--------------A--------------T---- 7016
A4.CD.97.97CD_KCC2 ------------G------------------------C--------------------------------------...GAG.........GG----------------...--T---......--G--------C--------------A------------------- 7811
A6.BY.13.PV85 ----C-------G------------------------A-----A-------T----C-----G-------------...............G-----------------...A-T---......C-G------GCC--------------A--------------T---- 7281
A6.IT.02.60000 ------------G-----------------A------A----G--------T----G-------------------...............G-----------------...A-T---......C--------GCC--------------A--------------T---- 7832
A6.RU.11.11RU6950 ----C-------G-----G------C-----------A-----A-------T----CA-----A------------...............G-----------------...A-T---......C-G------GCC--------------A--------------T---- 7339
A6.UA.12.DEMA112UA024 ----C-------G---------A--C--G--------A-------------T---CCA------------------...............G-----C-----------...A-T---......C-G------GCC--------------A--------------T---- 7860
B.AR.14.DEMB14AR003 ---------------C---------C-----------A-----A--------------------------------...............--------G---------...------......---------A-----------------A-C---------------- 7804
B.BR.10.10BR_MG035 --------------------------------------------------------R-----R-------------...............------------------...---AC-......C-G------G--------------------A--------------- 7304
B.CU.14.14CU005 -------------------------C-----------------A--------------------------------...............------------------...A-A---......T-C------G------------------------------------ 7020
B.DE.13.366396 -------------------------C-----------------A------------C-------------------...............----------------AC...C-A---......C--------------A------------------------------ 6959
B.DE.13.947915 -------------------------C-----A-----------A--------------------------------...............--------G---------...--TACC......T-C------A------------------------------------ 7046
B.DO.11.DEMB11DR001 ------------------G-----------------------TA------------------GA------------...............----------G-------...------...ACAC-G------C------------------------------------ 7795
B.ES.15.100600 --------------------------G-------------------------------------------------...............------------------...T-----...ACAC--------G----T---------------A-------G------- 7240
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------------------------------------------------------------------------...............--------G---------...------......---------C----------------A------------------- 7009
B.JP.12.DEMB12JP001 ---------------C--------------------------------------T---------------------...............------------------...-----G......---------G------------------------------------ 7222
B.PH.15.DEMB15PH003 ----C----------------------------------------------T------------------------...............--A--------G------...------......--G-------G-----------------C----------------- 7816
B.RU.11.11RU21n --------------------------G----------------A--------------------------------...............--------G---------...------......---------G------------------------------------ 7340
B.SE.15.102SE -----------G-------------------------------A------------C-----G----C--------...............------------------...--AAC-......C--------A-------------------G---------------- 6998
B.TH.10.DEMB10TH002 -------------------------------------------A----------T---------------------...............------------------...-CA.........C--------A--------------------ATG------------- 7163
B.US.16.2609 --------------------------G------G---------A-------------------A--G---------...............------------------...--AAC-......T--------A-----A------------------------------ 7094
C.BR.11.DEMC11BR035 ---------------------G---G-----A-----------A-------A--T-G------A--G---------...............G----------------G...-CA.........---------A----------------A------------------- 7253
C.CN.10.YNFL19 ---------------------G---G-----A-G-----G--GT----------TG-A-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G-------------------------C---------- 7182
C.DE.10.622166 ---------------------G---G-----A-------G---A----------T--A-----A--G---------...............G-----------------...-CA.........C--------G-------------------------C---------- 7001
C.ES.15.100_118 -------------------------G-----A-----------A-------------A-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G---------------------T-------------- 7240
C.ET.08.ET104 -------------------------G-----A-G---------C----------TGGA-----A--G---------...............GGA---------------...-CA.........C--------A-------------------------T---------- 6997
C.IN.15.NIRT008 ---------------------G---G-----A-G---------A----------TG-A-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G------------------------------------ 6932
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---------C-----------G---G-----A-G--------GA-------------------A--GC--------...............G-----------------...------......---------G-A---------------------------------- 7773
C.NG.10.10NG020523 ----C--------------------G-----A-G-----G---A----------T---T----A--G-TG------...............G-------G---------...------GCA...G--------A--------------------ATG------------- 7036
C.NP.11.11NP016 ---------------C-----G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------...............G-----------------...------......C-G------G------------------------------------ 6983
C.PK.14.DEMC14PK009 ----C--------------------G-----A-----G-G---A----------G-CT-----A--G---------...............G---A-------------...------......---------G------------------------------------ 7223
C.SE.15.100ET ---G-----C-----------G---G--C--A-G---------C----------T-C------A--G---------...............G-----------------...------......T-T------C-----T----------A------------------- 7029
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -------------------------G--G-A------------A----------TGGA-----A--G---------...............G-----C-G---------...------......--G------A------------------------------------ 7763
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---------------------G---G-----A-G--------GA-------A--TG------G---G---------...............------------------...------......---------C----------------------T------------- 7159
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---------------------G---G--G--C-G-----G--------------T--------A--G---------...............G-----------------...------......---------G------------------------------------ 7209
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---------------------G---G--G--A-------G---T-----------------C-A------------...............GGA---------------...------......---------G------------------------------------ 7182
D.BR.10.10BR_RJ095 ----C----------C--------GC-----------A-----A-----------GG------------------A...............--A--G----G-------...A-A---......C-G----T-A----------------------------------G- 7247
D.CD.03.LA17MuBo --------------------------C----------C--------------------------------------...............G-A---------------...A-A---......T--------C------------------------------------ 7872
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------------G--G-G----------------A-------A------------------------...............G-A--------G------...A-A---......C-G------A----------------------------------G- 7150
D.CY.06.CY163 ------G-------------------G----------------A------------GA------------------...............G-A---------------...A-A---......T--------A----------------------------------G- 7022
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------C----------------G----------C----TC------------G------A------------...............G-A---------------...A-A--C......C-G------A----------------------------------A- 7142
D.SE.12.077UG ---------C--G------AC----------------A-----A-------A------------------------...............G-A---------------...A-A---......C--------A----------------------------C-----A- 7037
D.TZ.04.CO6405V4 ------G------------------------------C-----A------------------G-------------...............G-A--G------------...A-A---......C--------A----------------------------------G- 7022
D.UG.10.DEMD10UG004 ---------C----------------G----A-----A----TC------------G-------------------...............G-A-A-C-----------...A-A---......C--------A-------------------------G--------G- 7122
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------C----------------C----------C-G--TA-----------------------G--------...............G-A---------------...A-A---......C--------A----------------------------------G- 7166
D.YE.02.02YE516 ------G-------------------G----------C-------------------------A------------...............G-A---------------...A-A---......C--------A----------------------------------G- 6992
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----C--------------------G--C---------------------------------GA------------.........GCGAGAGG----------------...------......---------------T------------------------------ 6985
F1.AR.02.ARE933 ---------------C---------G-----------C-------------------A----GA---CA------A...............A-----------------...------......--G------------A------------C----------G------ 7082
F1.BR.11.DEMF111BR037 -------------------------G-----------C-----A------------G------A---C--------...............G-----C-----------...--A---......--G------A------------------C----------------- 7322
F1.CY.08.CY222 ----C----------C---------G-----------C-----A-------------------A---CA------A...............A-----------------...----A-......---------G--------AC-------------------------- 6978
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------------------G-----------C-------------------------A---CA-------...............AG----------------...------......C--------C-----------------A-C---------------- 7209
F1.FR.04.LA22LeRe ----C----------C---------G-----C-----C-----A-----------G-------A---CA-------...............A-----------------...------......---------------------------------------------- 7659
F1.RO.03.LA20DuCl ----C--------------------G-----------C-----A------------G------A---CA-------...............------------------...-C----......------CT-------------------------------------- 7881
F1.RU.08.D88_845 ---------C--------G--G----G----------C-------------------------A---CAT------...............G----GC-----------...T-----......--G-----C------------------------------------- 7298
F2.CM.10.DEMF210CM007 ----C-G-----------G------------------C----T--G----------G------A---CA-------...............A-C---------------...------......---------G----------A---------A--------------- 7133
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----C-G-----------G------------------C------------------G------A------------...............------------------...------......--G-----CA-----A------------------------------ 7134
G.CD.03.LA23LiEd -------------------------------A-----C------------------G-----G-------------...............GGA---------C-----...--T---......C-G------G-T--------------A------------------- 7758
G.CM.08.789_10 ------------G------------------A-----C------------------------GA------------...............GG----------------...--T---......---------G-T--------------A---A--------------- 7224
G.CM.10.DEMG10CM008 ---------C--G------------------A-----C-----A------------G----CGA------------...............GGA---------------...--T---......C-G------G-T--------------A------------------- 7175
G.CN.08.GX_2084_08 ------------G------A-----------A-----C----GA------------------G-------------...............--------G---------...--T---ACG...--G------C-C--------------A---A--------------- 7045
G.CN.16.224GX ------------G------A-----------A-----C----GA------------G-----G-------------...............--------G---------...------......---------G-C--------------A------------------- 7043
G.ES.14.EUR_0033 ------------G------------------A-----C------------------G-----G-------------...............GG----------------...--T---......C-G------G-CC--------------------------------- 7228
G.GW.08.LA57LmNe -------------------------------A-----C-----A-C----------G-----GA------------...............GG----------------...-CT---......C-G------G-CC-------------A------------------- 7817
G.KE.09.DEMG09KE001 ------------G---------A---G---CA-----C------------------------G-------------...............GGA-----------G---GTA--T---......G-G------G-C--------A-----ATC----------------- 7185
G.NG.12.12NG060409 C-----------G------A-----------AG----------A------------G-----G-------------...............G-----------------...--T---......G--------G-CC--T----A-----A------------------- 7041
H.CD.04.LA19KoSa ---------------------------------G---C-----A--------T---G-----G-------------...............G-A--------------T...------......--G--------T---------------------------------- 7857
H.CF.02.LA25LeMi ---------------------------G---------C-G----------------------G-------------...............G----------------T...------......--G-----C--T---------------------------------- 7621
J.CD.03.LA26DiAn ------------------------GG-GG----G---C------------------G------A------------...............GG---------------G......---......---------C------------------------------------ 7851
J.CM.04.04CMU11421 -------------------------G-G-----G---C------------------G------A------------...............G-----------------...C-----......---------G--------------------A--------------- 7338
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----C--------------------C-G---------C-----A------------G-----G-------------...............-----------G------...--A---......--------G------------------------------------- 6995
K.CM.96.96CM_MP535 ----C-G------------------C-G---------C-----A------------G---C-G-------------...............------------------...--A---......T--------G-----T----A------------------------- 6972
01_AE.CM.11.1156_26 -------------------------C-----------C-----A------------CTT---G-------------...............G------G----------...--A---......---------A--A--T----------A------------------- 7122
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------------------------C----A------C--------------------------C-----------...............G-T---------------...------......---------A--A--T------------------------------ 7134
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------------------------G-----------C-----A--------------------------------...............G-----C-----------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7017
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A-----------------------C-----------C-------G----------G-----G-------------...............G-----------------...------......---------C--A--T----------A------------------- 7209
01_AE.MM.14.fKSDU26 -------------------------C-----------C----GA------------R-----GR------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7041
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------------------------C-----------C-----C------------G-----G-C-----------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7737
01_AE.SE.12.070SE ----C--------------------C-----------C-----A------------G-------------------...............G-A---------------...------......---------C--A--T------------------------------ 6963
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------------------------C-----------C-----A--------------------------------...............G---A-C-----------...------......C--------A--A--T----------A------------------- 7115
01_AE.TH.11.40436v09_04 ------------------------GC-----------C-----A------------G-------------------...............------------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 6970
01_AE.TH.90.CM240 -------------------------C-----------C-----A------------G-------------------...............G-------------G---...------......---------A--A--T----------A------------------- 7365
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ------------G---------A-------A------C----T--G---------CCT-----A------------...............GGA---------------...--T---......C--------G-C---T----------A------------------- 7251
02_AG.DE.09.701114 ------------G-----G------------------C----T-----------AC-T----G----CA---A---...............GG----------------...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 7068
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --T--------GG--C--G-----------------GC----T------------C-T-----A--G---------...............G-A---------------...--T---......C--------G-C--------------A------------------- 7494
02_AG.KR.12.12MHR9 --T---------G------------------------C-G--T------------C-T----GA------------...............GG----------------...--C---......C-G------G-CC--T-G--A-----A------------------- 7498
02_AG.LR.x.POC44951 ------------G--------------------T---A----T--G--T------C-T-----A------------...............G---A-------------...--T---......C-G------G-C---A----------A-----T------------- 7783
02_AG.NG.12.12NG060304 ------------G------------------------C-G--T------------C-T-----A------------...............G-----------------...--T---......--G------C-TC--T----------A------------------- 7018
02_AG.NG.x.IBNG ------------G------------------------C----T------------CGT-----A------------...............G----------------G...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 7318
02_AG.PK.15.PK032 ------------G------------------------G----T----------A-CGT----GA--G---------...............G-----------------...A-T---......--G--------T--------------A------------------- 7413
02_AG.SE.14.098GN ------------G------------------------C----T----------GTCGT-----A------------...............G-----------------GTT--T---......--G-C----G-T--------T-----A------------------- 6977
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Rev Responsive Element (RRE) region Env gp120 end Env gp41 start
B.FR.83.HXB2 TGAATTATATAAATATAAAGTAGTAAAAATTGAACCATTAGGAGTAGCACCCACCAAGGCAAAGAGAAGAGTGGTG...............CAGAGAGAAAAAAGAGCA...GTGGGA......ATAGGAGCTTTGTTCCTTGGGTTCTTGGGAGCAGCAGGAAGCACTA 7812
Env __E__L__Y__K__Y__K__V__V__K__I__E__P__L__G__V__A__P__T__K__A__K__R__R__V__V__.__.__.__.__.__Q__R__E__K__R__A__.__V__G__.__.__I__G__A__L__F__L__G__F__L__G__A__A__G__S__T__
02_AG.SN.13.9580 ------------G---------------T--------C----T--------T---C-T-----A------------...............------------------...--T---......--G------C-C--------------A------------------- 7199
03_AB.RU.97.KAL153_2 ------------------------T-------------------------------G-------------------...............--------G---------...------......---------G------------------------------------ 6989
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----C----------------------G---------A---------------AT-------G----C--------...............------------T-----...------......-----G--CA------------------------------------ 7182
05_DF.BE.x.VI1310 ----C--------------------G-G---C-----C-----A------------G------A---CA-------...............A-----------------...A-----......---------A------------------C----------------- 7218
06_cpx.AU.96.BFP90 ----C-G-----G------------------A-----C-----A-----------TG-----G---------A---...............GG----------------...--T---......C-G------A----------------A---A--------------- 7860
07_BC.CN.98.98CN009 ---------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G------------------------------------ 7134
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---------------------G---G-----A-G-----G--------------TGCA-----A--G---------...............G-----------------...------......C--------G------------------------------------ 6991
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------------G--------G---------------C-------G----------G-----G-------------...............G-----------------...--T---......--G------C-T--------------A------------------- 6984
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------C---------------------------A----TC------------C-------------------...............G-A---------------...A-A---......C-G------G----------------------------------A- 7164
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------------G-----------GG-----A-----C------------------G------A------------...............G-----------------...------......---------G--C--------------------------------- 7211
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------------------G---G-----------C------------------G------A---CA-------...............AC----------------...------......---------------------------------------------- 7777
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------------G----------------------------------------G--GA--G-G-------------...............GCA---------------GTA--T---......C----G---G-C--------------A------------------- 7237
14_BG.ES.05.X1870 --------------------------------------------------------------GA------------...............------------------...--A---......--------C---C--T------------------------------ 7294
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------A--------------------------------------------------------...............------------------...------ACG...---------A--------------------A--------------- 7184
16_A2D.KR.97.97KR004 ------------G---------------C-A------C-------------T----G-----GA------------...............G----G------------...-CA.........G-T---CTG--C---------------------------------- 7178
17_BF.AR.99.ARMA038 ---------------C---------G--------------------------------------------------...............------------------...------......--G-C----G-----A------------------------------ 7001
18_cpx.CU.99.CU76 ---------C--------------G------------C----------------T-------G---------A---...............GG---------------C...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 7120
19_cpx.CU.99.CU7 ------------G--------------------G---C--------------------------------------...............G-----------------...A-----......C-G------G-C--------A-----A------------------- 6878
20_BG.CU.99.Cu103 ------------G------------------A-----C------------------G-------------------...............------------------...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 7246
21_A2D.KE.99.KER2003 ------------------G-------G----------C-G--------T-------G---------------A---...............G-T---------------...A-A---......C--------A----------------------------------G- 7004
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------------------------------------C-----A-------A----G------------G------...............G-----------------...C-----......T-T------G-C--------------A------------------- 6979
23_BG.CU.03.CB118 ------------G------------------A-----C------------------------G-------------...............G------G----------...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 7240
24_BG.ES.08.X2456_2 -----------GG--------------G--CA-----C------------------G-----G-------------...............GG----------------...--T---......C-G------G----------------A--GA----C---------- 7263
25_cpx.CM.02.1918LE ------------G-------------G----------C-------------T----------G---G--G------...............G-----------------...A-C---......C-G------GCC------------------A-------------G- 7011
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------------G------------C-------G---C-----T-------T----------G-------------...............G-----------------...--T---......--G------C-T-----------------------C---------- 7800
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------------------------G-----------C-----A------------G------A--G---------...............G-----------------...------......------------A--T----------A------------------- 7811
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---------------------------------G----------------------T-----G-------------...............------------------...------...GCAC--------C------------------------------------ 7213
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------------------GG-----G------------------------------------------...............--A---------------...------......---------A------------------------------------ 7257
31_BC.BR.04.04BR142 ---------------------G---G-----A-----------A----------T--------A--G---------...............G-----------------...------......C--------------T------------------------------ 7262
32_06A6.EE.01.EE0369 ------------G------------------A-----C----CA--------T---------G---------A---...............GGA-----G---------...--T---......C-G------G-T--------T-----A---A-------------G- 7438
33_01B.ID.07.JKT189_C -------------------------G-----------C-----A--------------------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7104
34_01B.TH.99.OUR1969P ---G--------------------GC-----------C-----A------------G-------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 6996
35_AD.AF.07.169H ---------C---------------------------C--------------------------------------...............G-----------------...--T---......C-G------------A----------A------------------- 6994
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ------------G-----G------C-----------C----T--G---------CGA-----------G------...............G-----------------...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 7009
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ------------G------------------------A-----A------------------G-------------...............G-----------------...--T---......C-G------G-C--------------A------------------- 6994
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------G-----------------A------------G-------------------...............------------------...------......--G-C----G-----A------------------------------ 7208
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---------C---------------G-----------C-----A------------G----C-A---CA-------...............A-----------------...-CA.........C------T-G------------------C----------------- 7262
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------------------------G----------------------G-----G-------------...............--------G---------...---ACG......C-G------A------------------------------------ 7309
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------------------G--------------G---C-----A-------------------A------------...............G-A---------------...A-A---......T--------A----------------------------------G- 7025
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -------------------------G-------G---------A------------CA------------------...............------------------...-----G......C-G------G------------------------------------ 7321
43_02G.SA.03.J11223 ------------R------------------A-----Y-----R------------------G-------------...............--------------G---...--T---......--G------G-C--------------A------------------- 7295
44_BF.CL.00.CH80 ---------C---------------G-----------C-----A-----------------------CA-------...............AC--------G-------...---AC-......---------A------------------------------------ 7227
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ------------G------------C-------G---C------------------G-----G-------------...............G-----------------GTT--T---......C-G------G-C---A----------A------------------- 7771
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------C---------------G-------G---C-----A-------------------A---CA-------...............AC----------------...------......C-G-----G------------------------------------- 7188
47_BF.ES.08.P1942 -------------------------------------------A--------------------------------...............------C-----------...------......T-T------------------------------------------- 7229
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------------------------C-----------C-G---A------------G-------------------...............G-----------------...-----C......---------C--A--T----------A------------------- 7032
49_cpx.GM.03.N26677 ---------------------G---G--C--A-G-----G---A-------T--T-G------A--G---------...............G-----------C-----...------......--G------G-------------------------C---------- 7239
50_A1D.GB.10.12792 ---------C----------------G-C----G---C----TA------------G-----GA------------...............GCA---------------...A-A---......C--------A----------------------------------A- 7218
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------A--C-----------C-----A--------------------------------...............G-A---------------...-C----......---------C--A--T----------A------------------- 7003
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -------------------------C-----------C-----A--------T-----------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7141
53_01B.MY.11.11FIR164 -------------------------C-----------C-----A------------G------A--G---------...............G-----A-C---------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7128
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------------------------C-----------C-----A------------G-------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7220
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------------------------C--C--------C------------------G-------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7134
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ------------G-----G------------------------A------------G------A--G-----A---...............GG------G---------...--T---......--G------G-C---------------------------------- 7139
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G-----A---...............G-----------------...------......C--------G-------------------T-----C---------- 7019
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------------C-----------C----------C-------G-------------------...............------------------...--AC--GCG...---------A------------------------------------ 7163
59_01B.CN.09.09LNA423 -------------------------------------------T--------------------------------...............------------C-----...------......C-------C-----------------A--------C---------- 6990
60_BC.IT.11.BAV499 ---------------------G---G--C--A-----------A----------T--------A--G---------...............G-----------------...-CA.........C--------A------------------------------------ 7772
61_BC.CN.10.JL100010 ---------------------G---G-----A-G---C-G---A----------TCCA-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G-------------------T-----C---------- 7190
62_BC.CN.10.YNFL13 -------------------------G-----A-G---C-G---A----G-----T-CA-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G------------------------------------ 7122
63_02A.RU.10.10RU6637 ------------G------------------------C----T------------GG------AC-----------...............G------G----------GTC--C---......C-G------G-C--------------A---A--------------- 7338
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------------A-----G-----A-G-----G---T----------TGCA-----A--G-----A---...............G-----------------...--A---......---------G-------------------------C---------- 7156
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------------------------------------------------A------------------------...............------------------...-C-.........C--------A------------------------------------ 7197
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------------------------G-----------C-----A------------G-------------------...............G-C---------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7110
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------------------A-----G-------G---C-----A------------G-------------------...............G-C---------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7104
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------------------------C-----------C-----A------------G-------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7205
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 -------------------------------------------A--------------------------------...............--A---------------...--A---......C------T-A------------------------------------ 7249
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------------------------G------------------------------------A------------...............------------------GTA------......---------C------------------------------------ 7315
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----C--------------------G-----A-----C-----A-------------------A---CA-------...............ACA---------------...T-----......--G------------------------------------------- 7292
73_BG.DE.01.9196_01 --------------------------------------------------------G-------------------...............------------------...------......------------C--T------------------------------ 7317
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------------------------C-----------------A------------G---------G---------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7100
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -------------------------G-----------------A------------G-------------------...............G-----------------...------......---------A--A-------------A------------------- 7041
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------------------------G-------G---C-----A------------G-------------------...............G-----------------...------......---------A--A--T----------A------------------- 7032
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------------------------G-----A-G---G-G--------------TG-A-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G---------------------T-------------- 7195
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ---------------------G---G-----AGG---C-G---A----T-----T--A-----A--G---------...............G-----------------...------......CAG------G---------------C---------G---------- 6938
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -------------------------C-----------C-----A-------T----G-------------------...............G----GC-----------...------......---------A--A--T----------A------------------- 6987
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---------------------G---G-----A-G-----G--------------TGGA-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G------------------------------------ 7195
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------------------G--G---G-----A-------G---A----------T--A-----A--G-----K---...............G-----------------...------......C-G------G------------------------------------ 6899
87_cpx.CN.12.DH32 ---------------------G---G-----A-G-----G---A-----------G-A-----A--G---------...............G-----------------...-C----......---------G----------------A------------------- 7147
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---------------------G---G-----A-G-----G--------------TG-A-----A--G---------...............G-----------------...------......---------G-----------A------------------------ 7097
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ---------------------------------G---------A--------------------------------...............--A---------------...-----G...ACAT--------A------------------------------------ 7203
O.CM.96.LA51YBF35 -AGC-----C--C--C--------------AA----T--TA-T--G-----T--A-GAATTGCA--GCC---CA-A...AGTCTTAGATCT-CT-----------G---...-CA---......T-G---ATGC-A---T-G---G-GC-AA-T--------T------- 7891
O.CM.96.LA52YBF39 -C----G-TC--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A...GGCACTGGCAAT-TT---C-G--G------...--A---......T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T---------------- 7866
O.CM.99.99CMU4122 ------G--C-----C--G-------GGG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A...GGCACTGGTACT--T--G--G---------...--A---......T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T--------T------- 7332
O.CM.x.pCMO2_3 ------G-TC-----C--------GG----AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A...GGCACTGACACT--T---------------...--A---......T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------- 7890
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ------GATC--C--C----------GG--AA----T--TA-T--G--------ACCTATTGCA--GCC---CA-A...GGCACTAGCACT--T---------------...--A---......T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------- 7231
O.FR.06.RBF206 A-----G--C--C-------------GGG-AA-G--T--TA-T--G-----T--A-CAATT-CA--GCC---CA-A.........AGCAAC--T---A-T---------...-CA---......T-G---ATGC-A---T-G---G-AC-AA-T---------------- 7907
O.GA.10.10Gab1190 ---G--G--C--C--C----------GGG-AA----T--TA-T--G--------AT-TATT-CA--GCC---CA-T.........AAATCT--T--G------------...--A---......C-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------- 7076
O.GA.11.11Gab6352 ------G-TCC----C--G--------GG-AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA--GCC---CA-A...GGCACTGGCACT--T---------------...--A---......T-G---ATGC-A---T-G---G-TC-AA-T--------T------- 7088
O.SN.99.99SE_MP1300 ------G-TC-----C-----------G--AA----T--TA-T--G-----T--A--AATTGCA---CC---CA-A...GGCACTGGCACT-GA---------------...--A---......T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T---------------- 7888
O.US.10.LTNP ------G--C--C--C-----------GG-AA----T--TA-T--G--------A-GAATTGCA--GCC---CA-A...GGCACTGGCACT--T---------------...-CA---......T-G---ATGC-----T-G---G-TC-AA-T---------------- 7789
N.CM.15.S4858 A--G--GC---G---C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---C-CACA---...............AGT--------G------GTCT-T---......C-G--T--GC----T--------TC-T-----------G------- 7274
N.FR.11.N1_FR_2011 ------G--------C--------T-GT--A-----CA-------------AGGT--A--T--A---CACACA---...............AGT--------G------GCCT-T-S-......C-G--T--GC----T--------TC-T-----------G------- 7142
P.CM.06.U14788 ---G------CCC--C--------TC--G-AA--G-TC-G-CC--G-----T--A--AATTTCC---CCTACAA-TATGGCTCATGATGGA--T--GA-G-----G---...-CA--C......C-----ATGC-A-----------TC--A-C---------------- 7361
P.FR.09.RBF168 ---G------CCC--C--G-----TC--G-AA-GG-TC-G-CT--G-----T--A-GA-TCTCC---CCTACAA-CATGGCTCATGATGCT--T--GA-------G-G-...-CA--C......C-----ATGC-A-----------TA--A-T---------------- 7901
CPZ.TZ.06.TAN5 A-----GGCA-G------------GG-----C-G--C--GTCG--G--T--A-GGCCA-GG--A--GCCT-A-A-T...AAGGCTAATCATACT--GTC--------AT...--T--C......-----GCTG--A--T-----A--TC-CA-T-----------T--A- 7910
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C----G-----G--G--C-GC--A-----TA-------G-----AGGT-----C--A--GCATACA---...............A-A---------------GCCT-C---......C----T--AC-------G-----TC-T------------------- 7817
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----C----CCC---C--G--G--GC--G-CA--G-----TCT--G--------A---AT---A---CCCA-AA-T.........GGTCTGA-C-------------G-...-CA---......C-----ATGC-A--------A---A--A-T---------------- 7353
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---GC-----CC------G-----CC--G-AA--G-T--G-CT--G-----T--A--AATCTCC---CC-ACAA-TATGGCACAGACTCAT-----G----------G-...-CA--C......C-C---ATGC-A------------A--A-T--------------G- 7244
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B.FR.83.HXB2 TGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATAC 7982
Env M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y_
A1.CD.02.LA01AlPr -------G--G-----A----------C--------------------T---C--------A-----A-G------------------A-----T---------------A-------------------T--A------------C--G-------------------- 8002
A1.CM.08.886_24 ----------G-----A----------C------------G---C----------------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G-------------------- 7423
A1.ES.15.100_117 -------G--G---C----------------------G--------------C--------A-----A-G----------CA------A-----T---------------A-------G-----------T--A---------------G--------C----------- 7444
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------------A-----T-----A--G------A-------------------T------------------G-------GA-A--------- 7359
A1.PK.15.PK034 -------G--G--CG----------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G--A------C--A-------------------T--A---------------G----------A-----C--- 7561
A1.RW.11.DEMA111RW002 -------G--G---G----------------------------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A-----------------------------G------ 7366
A1.SE.13.078SE -------G--G-----------------------------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----T---------G-----AG------G-----------T--A-----T-----G---G--------A-A---G----- 7163
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------G-----A--------------------G--------------C--------A-----A-G-----------A------A--A--T-----A--A------AG------G-----------T--A---------------G--T-A--------------- 7313
A2.CM.01.01CM_1445MV -------G--G-----A-----------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T--------G------A-------G-----------T--A-----T---------G--------A-A--------- 7187
A3.SN.01.DDI579 -------G--G-----------------------------------------C-----A--A-------G----C-------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G--------A-A--------- 7186
A4.CD.97.97CD_KCC2 -------G--G-----A------------------------------G-------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A---------------G-------------------- 7981
A6.BY.13.PV85 -------G--G-----------------------------------------------A--A-----A-G----------CA------A----YT--G---------C--A-------------------T--A---------------G--------------CA---- 7451
A6.IT.02.60000 -------G--G---C-------------------------------------C--------A-----A-G------------------A-----T--G-----G---C--AM------G-----------T--A---------------G-------------------- 8002
A6.RU.11.11RU6950 -------G--G-----A-----------------------------------------A--A-----A-G------------------A-----T--G---------C--A-------G-----------T--A---------------G-------------------- 7509
A6.UA.12.DEMA112UA024 -------G--G-----A-----------------------------------C-----A--A-----A-GT-----------A-----A-----T--G---------C--A-------------------T--A---------------G-------------------- 8030
B.AR.14.DEMB14AR003 ----------G---G-----------------------------------------------------------C------A------------A------------------------------------------------------G-------------------- 7974
B.BR.10.10BR_MG035 ----------G---C------------------------T---------------------A------------C-------------------------------------------------------T------------------G-------------------- 7474
B.CU.14.14CU005 ----------G---G-A--------------A-----------------------------A-------G-----------AT------C----------------------------------------T--A---------------G-------------------- 7190
B.DE.13.366396 ----------G---G----------------------------------------------A--------------------A-----------------A--------------------------------A---------------G--------C-A--------- 7129
B.DE.13.947915 ----------G---C-----T----------------G--------------C--------A------------C-------A-----------A-----A-----------G-----------------T------------------G----------------T--- 7216
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------G---G--G-------------------------------------------A--------------------A---------------------A-------G-----G--------------A-----------G---G----A-----A--------- 7965
B.ES.15.100600 ----------G---C-------------------------------A--------------A------------C------AA--------T--A-----------------------G--------------A---------------G----A--------G------ 7410
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------G------------------------------C-------------------A------------C----A--------------------A---A--------------------------------------------G-------------------- 7179
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------G---C-A-T------------------------------------------A------------C----------C------------------A----------------------------------------G---G-------------------T 7392
B.PH.15.DEMB15PH003 ----------G---G-----T----------------------------------------------A--T---------CAA---------------------T--------------------------------------------G--------A----------- 7986
B.RU.11.11RU21n -------G--G-----A--------------------G---------G-------------A------------C-------A-----------------A--------------------------------------------G--------T--------G------ 7510
B.SE.15.102SE ----------G---C----------------A-----------------------------------A-----------------------A--------------------------------------T------------------G-------------------- 7168
B.TH.10.DEMB10TH002 ----------G-----A----------C---------------G-----------------A------------C-------------------------A---T----------------------------------------------------------------- 7333
B.US.16.2609 ----------G---G----------------------------GC----------------A-------G----C------A---------------------------------------------------A---------------G--------A----------- 7264
C.BR.11.DEMC11BR035 ----------A-----A--------------------------G--------G--------A-----A-G------------A-----A-----------A---A-------------G--------------------T---A-----G--------A-A--------- 7423
C.CN.10.YNFL19 -------G--G-----A-----------------------G--------------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A--------- 7352
C.DE.10.622166 -------G--G---C-A----------------T-------C-G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------G-----------T--A---------A-----G----------A--------- 7171
C.ES.15.100_118 -------G--G--GC-----T----------------------------------------A-----A-G------------A-----A-----------A---A-------------------------T--A-----T---A-----G--------A-A--------- 7410
C.ET.08.ET104 ----------A-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------G-----------T------------A-----G--------C-A--------- 7167
C.IN.15.NIRT008 -------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A--------- 7102
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ----------G-----AG-------------------------G-----------------A-----A--------------A-----A---------------A-------------G-----------T--A---------------G--------A-A--------- 7943
C.NG.10.10NG020523 -------G--G-----------------------------C--G-----------------A-----A-G------------A-----A-----------A---A-------------------------T------------------G-------CA----------- 7206
C.NP.11.11NP016 -------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G-----------T------------------------------------G-----------T------------------G----------A--------- 7153
C.PK.14.DEMC14PK009 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G-----------AA-----A--------------------------------------T--T-----A--T---------G----------C--------- 7393
C.SE.15.100ET ----------A-----A---------------------------C---T------------A-----A--T----------AA-----A---------------A-------------------------T--A---------------G--------A-A--------- 7199
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A---------------A-A-----------------------T--A---------A--------------A-A--------- 7933
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -------G--G-----A----------C-------------G-------------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T------------------G--------A-T--------- 7329
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ----------A-----A------------------------C-G-----------------A-----A-G------------------A---------------A-------------T-----------T------------------G--------A-A--------- 7379
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------G--G-----C--------------------------GC-A-----C--------A-----A-G------------------A-----------------------------------------T------------------G--------A-A--------- 7352
D.BR.10.10BR_RJ095 ----------G---G-------------------------GC--C----------------A-----A--------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G-------------------- 7417
D.CD.03.LA17MuBo ----------G-----A----------C---------------------------------A-----A--T-----------A-----A---------------A-------------G-----------T--A---------------G-------------------- 8042
D.CM.10.DEMD10CM009 ----------G-----A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------------------------------------T--A-T---------------------------------- 7320
D.CY.06.CY163 ----------G-----AG---------C-------------G-G-----C-----------A-----A--T--------------G--A-----------A-----------------G-----------T--A------------------------------------ 7192
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------G---C-------------------------G---C----------------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A--------------------------------C--- 7312
D.SE.12.077UG ----------G---T-------------------------GG--C----------------A-----A--T-----------------A-----------------------------------------T--A---------------G----------------T--- 7207
D.TZ.04.CO6405V4 ----------G---G-------------------------G---C----------------------A-G------------------AC----------------------G-----T-----------T--A---------------G-------------------- 7192
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------G------G-----------------------G--C----------------A-----A--------------------A-----------------------------------------T--A-----T---------G-T--C-----------C--- 7292
D.UG.11.DEMD11UG003 ---------TG---T------------------T------GC----------C--------A-----A--------------------A---------------A----------------------TG-T--A--------------------------------C--- 7336
D.YE.02.02YE516 ----------G---G----------------------------------------------A-----A--T-----------------A-----------A-----------------G-----------T--A------------------------------CA---- 7162
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----------G-----A-----------------------------------A--------A------------C-------A--------A-----G------A-------G-----------------T--A---------------C-------------------- 7155
F1.AR.02.ARE933 -------G--G-----A-----------------------G---C-------A--------A-----A--------------A--------A------------A-------G-----------------T--A---------------C-------------------- 7252
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------G-----A----------C--------------------T---A--------A-----A-G---------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G-------------------- 7492
F1.CY.08.CY222 ----------G---C-A-----------------------------------G--------------A-------------A---------A--------------------G-----------------T--A---------------G----------A--------- 7148
F1.ES.11.VA0053_nfl -------G--G-----------------------------------------A--------A-----A-----------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------A--------- 7379
F1.FR.04.LA22LeRe -------G--GG---CA-----------------------------------A--------A-----A-----------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G-------------------- 7829
F1.RO.03.LA20DuCl ----------G--G--A---------------A-------------------A--------A-----A-------------A---------A------------A-------G-----------------T--A---------------G-------------------- 8051
F1.RU.08.D88_845 ----------G-----A-----------------------------------A--------------A--T--C-----------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----------A--------- 7468
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------G--G-----A----------------T---------------------------A-----A-G------------------A--A------------A-------G-----------------T--A-----------G---C----------A-------T- 7303
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------G-TG----CAG-A------------A----------------------------A-----A-------------A------A--A--------------------G-----------------T--A-----------G---C-------------------- 7304
G.CD.03.LA23LiEd ----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A--------------A-----A--------G--------------------------------T--A--------------------------A-----G--- 7928
G.CM.08.789_10 -------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A--------- 7394
G.CM.10.DEMG10CM008 -------G--G-----A----------------T-C----------------C--------A-----A--------------A-----A-----------------------------------------T--A---------------G----------A--------- 7345
G.CN.08.GX_2084_08 -------G--G---C-A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A-----------A-----------------------------T--A---------------G-------------------- 7215
G.CN.16.224GX -------G--G-----A----------------T------------------C--------A-------G----C-------------A--------G--A---A-------------------------T--A---------------G----A-----A-----T--- 7213
G.ES.14.EUR_0033 -------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A--------------------A--------G------A-------------------------T--A---------------G-------------------- 7398
G.GW.08.LA57LmNe -------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A--------------------A--------G------A-------------------------T--A------------------------------------ 7987
G.KE.09.DEMG09KE001 -------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--A-----G--------------G-----------------T--A---------------G--------A-A---G---TT 7355
G.NG.12.12NG060409 ----------G-----A----------------T------C-----------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--A---T--C----------------------T--A----------------------------------T- 7211
H.CD.04.LA19KoSa -------G--G--C---G-------------------------------------------A-----A-GT---C-------A-----A---------------A-------G-----------------T--A---------------G----A--------------- 8027
H.CF.02.LA25LeMi -------G--G---C-A--------------------------------------------A-----A-G-----------AA-----AC--------------A-------G-----G--------TG-T------------------G----A--------------- 7791
J.CD.03.LA26DiAn ----------G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G-----------AT-----A-----T---------------A-G-----T-----------T-----A------------G--T----------------- 8021
J.CM.04.04CMU11421 ----------G-----A----------------T---------G--------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------------A-G-----T-----------T------------------G--T----------------- 7508
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A--------------A-----A--A--------A--AA----A--G--T--G-----------T--A-------G-------G----------A--G------ 7165
K.CM.96.96CM_MP535 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A--A--------A--------A--G-----G-----------T--A-------G------------------A--------- 7142
01_AE.CM.11.1156_26 -------G--G-----A--------------------------G-----------------------A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----T--------------- 7292
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -------G--G-----A--------------------G-----------------------A-----A-G------------A-----A--------G------A-------------------------T--A---------------G-------------------- 7304
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7187
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------C----------- 7379
01_AE.MM.14.fKSDU26 -------G--G---C----------------------G--------------C--------A-----A-G------------------A--------G----R-A-------------------------T--A---------------G-------------------- 7211
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G-----------A------A--------G------T-------------------------T--A---------------G--T-----C----------- 7907
01_AE.SE.12.070SE -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G-----------A------AC-------G--A---A--C----------------------T--A-----------G---G-------------------- 7133
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7285
01_AE.TH.11.40436v09_04 -------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7140
01_AE.TH.90.CM240 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7535
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------G-----A--------------------------------------------A-------G-----------A------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C----------- 7421
02_AG.DE.09.701114 -------G--G-----A----------------------------------------------------G----C------A------A-----T-----A---A-----AG------------------T--A---------------G--------C----------- 7238
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------G--G-----A--------------------------------------------A-------G------------A-----A-----T-----A--C------A-------G-----------T--A---------------G--------C----------- 7664
02_AG.KR.12.12MHR9 -------G--G---C-A--------------------------------C-----------A-------G---------A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C-----G----- 7668
02_AG.LR.x.POC44951 -------G--G-----A--------------A-----------------------------A-----A-G-----------A------A-----T-----A---------AG------------------T--A---------------G--------C----------- 7953
02_AG.NG.12.12NG060304 -------G--G-----A--------------A-----------------C-----------A-------G------------A-----A-----T-----A---------A-------------------T--A---------------G--------C----------- 7188
02_AG.NG.x.IBNG -------GCGG-----A--------------------------------C--C--------A-------G-----------AA-----A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C----------- 7488
02_AG.PK.15.PK032 -------G--G-----A--------------C-----------------------------A-----A-GT----------A------------T-----A--GA-----AG------G-----------T--A--A------------G--------C----------- 7583
02_AG.SE.14.098GN -------G--G-----A--------------------------------------------A-------G----C------A------A-----T-----A---A-----AG------G-----------T--A---------------G--------C-------T--- 7147
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B.FR.83.HXB2 TGGGCGCAGCCTCAATGACGCTGACGGTACAGGCCAGACAATTATTGTCTGGTATAGTGCAGCAGCAGAACAATTTGCTGAGGGCTATTGAGGCGCAACAGCATCTGTTGCAACTCACAGTCTGGGGCATCAAGCAGCTCCAGGCAAGAATCCTGGCTGTGGAAAGATAC 7982
Env M__G__A__A__S__M__T__L__T__V__Q__A__R__Q__L__L__S__G__I__V__Q__Q__Q__N__N__L__L__R__A__I__E__A__Q__Q__H__L__L__Q__L__T__V__W__G__I__K__Q__L__Q__A__R__I__L__A__V__E__R__Y_
02_AG.SN.13.9580 -------G--G-----A--------------------------------------------A-------GT---C------A------A-----T-----A--G------AG------------------T--A---------------G--------C----------- 7369
03_AB.RU.97.KAL153_2 -------G--G-----A--------------------------------------------A--------T---C-------------------------A--------------------------------------------G---G-------------G------ 7159
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------G--------------------------------------C--C----------------G------------------A-----T-----A---------AG------G-----------T--A---------------G--------C-------C--- 7352
05_DF.BE.x.VI1310 -------G--G-----AG----------------------------------A--------A-----A------------CA---------A--------------------G--------------T--T--A---------------G-------------------- 7388
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A--------G--------------------------------T--A------------------------------------ 8030
07_BC.CN.98.98CN009 -------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------------A-----------------------------G-----------T------------A-----G--------A-A--------- 7304
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T--------A---A-----G--------A-A--------- 7161
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------G-----A-----------------------------------C--------A--A----G----C-----C-------A-----T--------------AA-------G-----------T--A---------------G----------------G--- 7154
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -------G--G--GC--------------------------G----------------------A--A--------------------A-----------------------------------------T--A---------------G-------------G--C--- 7334
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -------G--G-----A------------------------C----------C--------A-----A-G-----------A------------A---------------A-------T-----------T--A---------------G--------A-A--------- 7381
12_BF.AR.99.ARMA159 -------G--G---G-------------------------------------A--------A-----A-----C------CA---------A--------------------G-----------------T--A---------------G-------------------- 7947
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------TG--G---C-A-----------------------------------C--------A--A---------C------T------A-----T---------------A-------G-----------T--A--------A---------------A-A--------- 7407
14_BG.ES.05.X1870 ----------GG--G--------------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A------------------G--------A----------- 7464
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ----------G-----A--------------------G-----G-----------------A-------GA---C-------------------A------------------------------------------------------G-------------------- 7354
16_A2D.KR.97.97KR004 -------G--G---G-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G-------------------- 7348
17_BF.AR.99.ARMA038 ----------G-----A-----------------------------------A--------A-------G----C----------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G-------------------- 7171
18_cpx.CU.99.CU76 ----------A-----A-----------------------------------C--------A-----A-G---------A--------A-----T---------A-----A-------G-----------T--A---------------G----A--------------- 7290
19_cpx.CU.99.CU7 -------G--G--C--A--------------------------------C--C--------A-------G-----------A------A-----T-----A--G------AG------C-----------T--A---------------G--------C----------T 7048
20_BG.CU.99.Cu103 -------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A--------- 7416
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G---G----------------------------------------------A-----A--T----------T------A-----------A-----------------------------T--A---------------G-TT----------------- 7174
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -------G--G-----A--------------------------G--------C--------A-----A-G------------------A-----T--------CA-----A-------------------T--A---------------G-------------------- 7149
23_BG.CU.03.CB118 -------G--G-----A----------------T---G--------------C--------A-------G----C-------------A--------G--------------------------------T--A---------------G--------C-A--------- 7410
24_BG.ES.08.X2456_2 -------G--G-----A----------------T---G--------------C----------------G----C-------------A--------G---------C----------------------T--A---------------G----------A--------- 7433
25_cpx.CM.02.1918LE ----------G-----A----------------T----------C-------C--------A-----AGG---C--------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7181
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -------G--G-----A--------------------------GC-------C--------A-----A-G------------------A--A--T---------A-----A-G-----------------T--A---------------G-------------------- 7970
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------G--G-----A--------------T-----------------------------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--A---------------G-------------------- 7981
28_BF.BR.99.BREPM12609 ----------G--------------------A------------A----------------A-----A--------------A--------------G-----------------------------------------------G--------------A--------- 7383
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------G---G--G-------------A--------------A--------------A-----A---------------------------------------------------------------------------------G----------------C--- 7427
31_BC.BR.04.04BR142 ----------A-----A------------------C-------G--------G--------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-C--------- 7432
32_06A6.EE.01.EE0369 ----------G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------A-----A---------------T-------------------------T--A---------------G-------GT----R------ 7608
33_01B.ID.07.JKT189_C -------G--G-----A--A-----------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A-------------------------A--A-----------G---G-------------------- 7274
34_01B.TH.99.OUR1969P -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A------------------------------------ 7166
35_AD.AF.07.169H -------G--G--GG-------------------------------------C--------A-----A-G-----------A------A-----T---------A-----AG------G-----------T--A---------------G--------C----------- 7164
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -------G--G-----A--------------A------------C----C-----------A-----A-G------------------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G--------C----------- 7179
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -------G--G--T--A-----------------T-----------------C--------A-------G---CC----A--------A-----T-----A---------A-------G-----------T--A---------------G----A---C----------- 7164
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------G--G-----A-----------------------------------A--------A------------C----------------A------------A-------G-----------------T--A-----------R---G-------------------- 7378
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------G--G-----A---------------------------C-------A--------A--------T---C------A---------T--------------------G-----------------T--A---------------C------------------T- 7432
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------GG---CA--------------------------------------------------A-G---------------------A------------A-------G-----------------T--A---------------G----A--------------- 7479
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ----------G------G----------------------G--------------------A-----A--T-----------------A-----------------------------G---------G-T--A---------------G----A--------------- 7195
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----------G---G-A--------------------------------------------A-------------------A---------------------C---------------------------------------------G-------------------- 7491
43_02G.SA.03.J11223 -------G--G-----A----------------T------------------C--------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G----------A--------- 7465
44_BF.CL.00.CH80 ----------G-----A-----------------------------------C--------A-----A-GA----------T---------A------------A-------G-----------------T--A---------------G-------------------- 7397
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----------GG--G----------------------G--------------C--------A-------G----C--T----------A-----T---------------A-G-----G-----------T--A---------------G-------------------- 7941
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------G--G-----A------------------------------G----C--------A-----A-----------------------A--------------------G-----------------T--A--A--------------------------------- 7358
47_BF.ES.08.P1942 ----------G---G--G---------------------T----------------------------------C-----------------------------A--------------------------------------------G-------------------- 7399
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A----------------T-----------A--------A------G-------------------- 7202
49_cpx.GM.03.N26677 ----------G---T-A--------------------------GC----------------A-----A-G----------CA------A-----A-----A---A-----A-G-----T-----------T------------------G----T--------------- 7409
50_A1D.GB.10.12792 ----------G---C-------------------------GC-------------------------A--T-----------------A-----------A---------------------------G-T--A---------------G----------------T--- 7388
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -------G--G--------------------------G-----------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T------------------G-------------------- 7173
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ----------G---C-A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T--A---------------G-------------------- 7311
53_01B.MY.11.11FIR164 -------G--G--C--A--------------A-----------------------------A-----A-GT-----------------A---------------A-------------G-----------T--A---------------G-------------------- 7298
54_01B.MY.09.09MYSB023 -------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G---------------------------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7390
55_01B.CN.10.HNCS102056 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------C----A--------------- 7304
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-------------A------A-----T-----A---A-----AG---------T--------T--A--------A------G--------C----------- 7309
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ----------G---G-AG-------------------------GC----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T------------------G--------A-A--------- 7189
58_01B.MY.09.09MYPR37 ----------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA------------------------------------------------------------------------------G-------------------- 7333
59_01B.CN.09.09LNA423 ----------G---G-A--------------------------------------------A------------C-----------------------------A--------------------------------------------G-T------C----------- 7160
60_BC.IT.11.BAV499 ----------A-----A-----------------------------------A--------A-----A-G------------------A---------------A-------------------------T--------T---A-----G-T------C-A--------- 7942
61_BC.CN.10.JL100010 -------G--G-----A--------------------------GC----------------A-----A-GT-----------------A-----------------------------------------T--------T---A-----G--------A-A--------- 7360
62_BC.CN.10.YNFL13 -------G--G--------------------------------G-----------------A-----A-G----C------A------A---------------A-------------------------T------------A-G---G--------A-C--------- 7292
63_02A.RU.10.10RU6637 ----------AG--T-A--------------------------------------------A------------C-------------A-----T--------CA-----A-------G-----------T--A---------------G-------------------- 7508
64_BC.CN.09.YNFL31 -------G--G-----A-----------------------G--G-----------------A-----A--T-----------------A-----------------------------G-----------T------------------G--------A-A--------- 7326
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------G-----A--------------------------G-----------------A-------GA---C------T---------T-----------------------------------------A---------------G--T----------------- 7367
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------A-----A---------------A-------------------------T--A---------------G-------------------- 7280
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-GT-----------A-----A--------G------T-------------------------T--A---------------G-------------------- 7274
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------G--G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7375
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------A-----A--------------------------------------------A------------C-------------------------------------------------------T--------------------------------------- 7419
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----------G----------------------------T---------------------A--A---------C----------C-----------G------A-------------------------------------------GG-------------G------ 7485
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----------G---G----------------------------------------------A--------------------A---------------------A-------------------------T--A---------------G--------T----------- 7462
73_BG.DE.01.9196_01 ----------G---------T--------------------C--C----------------A------------C-----------------------------A-------------------------A------------------G-------------------- 7487
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------G--G--C--A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G--------------------------------T--A---------------G-------------------- 7270
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ----------G-----A--------------------------------------------A-----A-G------------------A--------G------A--C----------------------T--A---------------C-------------------- 7211
78_cpx.CN.13.YNTC19 -------G--G-----A------------------------------G-------------A-----A-G----------------G-A--------G--A-----------------------------T--A-----------G---G-------------------- 7202
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------G--G---G------------------T---------GC----------------A-----A--------------------A---------------A-------------G-----------T--A---------A-----G--------C-A--------- 7365
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -------G--G-----A--------------A-----------G-----------------A-----A-G------------------A--------------CA-------------G-----------------A------A-----G--------A-A--------- 7108
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ----------G---C-A--------------------------------------------A-----A--T-----------------A--------G--------------------T-----------T--A---------------G--T----------------- 7157
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------G--G--------------------A-----------G-----------------A-----A-G-----------AA-----A---------------A-------------G-----------T------------A-----G--------A-A--------- 7365
86_BC.CN.13.15YNHS18 -------G--G-----A--------------A-----------G-----------------------A-G-----------AA-----A-----------------------------------------T--------A---A-----G--------A----------- 7069
87_cpx.CN.12.DH32 -------G--G-----A-----------------T--------GC----------------A-----A-G-----------A---C--A---------------A-------------G-----------T------------------G-G------A-A--------- 7317
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -------G--G-----A--------------------------G-----------------A-----A-G------------A-----A-----------------------------G-----------T-----A------A-----G--------A-A--------- 7267
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ----------G---G----------------------------------------------A-----A-G----------------G----A--------A-----------G--------------------A---------------G-------------------- 7373
O.CM.96.LA51YBF35 ---------TG----C---A------------A--CA-A--G-G--AAAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A---T--C--AGG--AT-T--A--------T-GA-------GA--TC-CC-G--A--CT-A--G-CCCT- 8061
O.CM.96.LA52YBF39 ----------GG---C-G----AG--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----C---C--AGG--AT-T--A-----T--T-GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TT 8036
O.CM.99.99CMU4122 --------A-GG---CA---T--G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A----CC-TA 7502
O.CM.x.pCMO2_3 --------A-GG---CAG--T-----------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AG---AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA 8060
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ----------GG-T-CAG------------G-A--CACAC---GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT------CC-TA 7401
O.FR.06.RBF206 ----------GG---CAG------------G-A--CA-A-C---A-AAAG-----------A------G----CC-------A--G--AC----C--G--A--CT--C--AGGT-AT-T--G-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--AT-A----CC-T- 8077
O.GA.10.10Gab1190 ----------GG---CAG--------------A--CACAC---GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----CT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TG 7246
O.GA.11.11Gab6352 ----------GG---CAG--------------A--CACACT--GA-AAAG-----------A------G----CC----A--A--G--AC----C--G------T--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT------CC-TA 7258
O.SN.99.99SE_MP1300 ----------GG---CA------G--------A--CACACT--GA--AAG-----------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G-----AT--C--AGG--AT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G--A--CT-A----CC-TA 8058
O.US.10.LTNP ----------GG---CAG-----------------CACACT--GA--AAG--C--------A------G----CC----A--A--A--AC----C--G--A--CT--C--AGG--GT-T--A-----T----GA--A----GA--TC-CC-G-AA--CT-A---TCC-TA 7959
N.CM.15.S4858 ----------G-----A------------------C-GAC----C-A-----G--------A------------C--T----A-----A-----------A---T-----------T--A-T--------T--A--------A----A-G----T---A-A--------- 7444
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------G-----A--------------A---C-GA-------A-----G--------A--------T---C--T----A--A--A-----------A---------------T-------------T--A-------------A-G----T---A-A--------- 7312
P.CM.06.U14788 ----------GGG---C-------------------AG---------CA-------------------------A----A--A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--T 7531
P.FR.09.RBF168 ----------GG--G-T--------------------G---------CA-------------------------A----AC-A-----A-----A--G--AG-AT--C--AG----T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T----CC--- 8071
CPZ.TZ.06.TAN5 ----------G-----AG---------C----------GGG---C-C--------T--A--A-----AC-A--C------CA---C--A-CA--------A-----------G---T-T--G--------T--A-----------C-----G--T--GA-A--G-A---- 8080
CPZ.US.85.US_Marilyn ----------A---G-AGT----------------C-------------A--G--------A--------T---C----A--A--A--A-----C---------T-A--------AT----T--------T--A-----T--A--C---G-A--T--------------- 7987
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----------A--TC---------------------AG---------CA------------A-----A--T--CA-------A-----A-CA--C--G---G-AT--C--AGG---T-T--A--------T-GA-------GA--TC-CC-G--A---A-A----CG--T 7523
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ----------GG--G-A--------------A----AG---------CA------------A--------T---C----C--A--G--A-----A--G--AG-AT--C--AGG---T-T--G--------A-GA-------GA--TC-CC-G--T--CA-T--G-CC--- 7414
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B.FR.83.HXB2 CTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACC..ACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGT...TGGAGT...AATAAA.......................................TCTCTGGAACAGATTTGGAATCACACGACC 8105
Env _L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T_##_T__A__V__P__W__N__A__S__.__W__S__.__N__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__L__E__Q__I__W__N__H__T__T_
A1.CD.02.LA01AlPr --------------------A--AC-------C-----------------C------..-----------------CT-----...------...--C---.......................................----AA--G-----A---G-AA---T---- 8125
A1.CM.08.886_24 --------------------A--A--------C-----------------C------..---AA------C-----CT-----...------...-----G.......................................----AA--TG-T--A-----AA---T---- 7546
A1.ES.15.100_117 --------------------A--A--------A------------A----C---C--..--------T--C-----CTA--C-...------AAT------.......................................--CTATA-TG-T--A---C-AA---T---- 7570
A1.KE.11.DEMA111KE002 --------------------A--A--------C-----------------C------..---AA------------CT-C---...------...------.......................................----A----G----A---G--A---T---- 7482
A1.PK.15.PK034 ----G------------------A--------------------------C------..---A-------C-----CT-----...------...------.......................................---TACA-TG----A---G--A---T---- 7684
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----------------------A--------A--------------T--C------..---AG---A--C-----CT----C...------...------.......................................----A---TG----A---C-GA-T-T---- 7489
A1.SE.13.078SE --------C-----------A-----------C-----------------C------..---AA------------CT-----...------...------.......................................---TACACGG-T--A---GGCA---T---- 7286
A1.UG.11.DEMA110UG009 --------------------A--A--------C-----------------C------..---A-------C-----CT-----...------...--C---.......................................A--TACA-TG-A--A---G-CA---T---- 7436
A2.CM.01.01CM_1445MV ---C-------------------AC-------C--------------T--C------..---A-------------CT-----...------...------.......................................AA--A-AGT---------G-CA---T---- 7310
A3.SN.01.DDI579 --------------------A--AC----------------G--------C------..---AA------C-----CT---A-...------...-GA--G.......................................----A---GG-A--A---GG-A-T-T---- 7309
A4.CD.97.97CD_KCC2 --------------------A--A--------C-----------------C------..---A-------------CT-----...------...------.......................................----A---TG----------CA---T---- 8104
A6.BY.13.PV85 -----------G--------A---C------------------G------C------..---AA------C-----CTY----...----A-...------.......................................---TACA-TG----A---G-AA---T---- 7574
A6.IT.02.60000 --------------------A--A--------------------------C------..---AG------C---M-CT-----...-----C...------.......................................----AT--TG-T--A------A--CT---- 8125
A6.RU.11.11RU6950 ----G------G--------A--A--------------------------C------..---AG------C-----CT-----...------...------.......................................----G-C-GG----A---G--A---T---- 7632
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----------G--------A--A-------------------G------C------..-----------C------T-----...------...------.......................................---TACA-TG-C--A------A---T---- 8153
B.AR.14.DEMB14AR003 ---C-T--------------A---C-------------------------C------..-------------------A---C...------...------.......................................----A---TG-C------GGAA---T---- 8097
B.BR.10.10BR_MG035 ----G---------------A-----------------------------C------..----------------------C-...------...------.......................................------A-TAGC------G--A---T---- 7597
B.CU.14.14CU005 -----------------------A--------G------------------------..------------------------...------...------.......................................--C-----GT-C------G--A-T-T---- 7313
B.DE.13.366396 ----GA-----------------A--------------------------C------..-----------------CA-----...------...----G-.......................................--------GT-C---------A---T---- 7252
B.DE.13.947915 ----G-C-------------A-----------------------------C------..--CT-G------------A-----...------...------.......................................A-----A-TG-T------G--A---T---T 7339
B.DO.11.DEMB11DR001 ---GGC-----G--------A-----C-------------------G---C------..---AA-------------A-----...------...------.......................................A---ATAGT---------G-CA--CT---- 8088
B.ES.15.100600 --------------------A--------------------G--------C---C--..------------------------...-----C...------.......................................--------TG-T---------A---T---- 7533
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------------A--------C-----------------C------..------------------A-----...------...------.......................................A-----A-TG--------G-GA---T---- 7302
B.JP.12.DEMB12JP001 ----G---------------A-----------C------------------------..---A-------C------A-----...------AAG----G-.......................................AA---AACTG-T------G--A---T---- 7518
B.PH.15.DEMB15PH003 --------------------A------------------------------------..------------------------...------...-----G.......................................A----AA-TG--------G--A---T---- 8109
B.RU.11.11RU21n ---------------------------------------------------------..-----------------CA-----...------...------.......................................-----A--TG-C---------A-------- 7633
B.SE.15.102SE ---C----C-----------A--A-------------------G--A---C------..------------------A-----...-----C...------.......................................--------TAT-------GGAA---T---- 7291
B.TH.10.DEMB10TH002 ---C-----------------------------------------------------..---A--------------------...------...------.......................................--------TACC---------A---T---- 7456
B.US.16.2609 ----G---C-----------------------------------------C------..-----C------------AT--C-...------...------.......................................AA----ACTACA------G-AA---T---- 7387
C.BR.11.DEMC11BR035 --------------------A-----------C-----------------C------..-----------------CT-----...------...------.......................................----AA--GG--------G-GA---T---- 7546
C.CN.10.YNFL19 --------------------A---C-------C-----------G-----C------..--------A---------T-C---...------...--C---.......................................A---AC--TG--------G--A---T---- 7475
C.DE.10.622166 ----G---------------A-----------C-----------------C------..-----A--A----------AC-C-...------...------.......................................---GAA--GG----A------A---T---- 7294
C.ES.15.100_118 ---C----------------A-----------C------------A----C------..--------AG-------CAA--C-...------...------.......................................---GAA-G-G--------G--A---T---- 7533
C.ET.08.ET104 ----G---------------A-----------C-----------G-----C------..---AA------------CT-C---...------...----G-.......................................A--GAAAGGG--------G--A---T---- 7290
C.IN.15.NIRT008 --------------------A-----G-----C-----------------C------..---AA---A--------CT-C---...------...--C---.......................................---AGA-C-G-----------A---T---- 7225
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ---G----------------A-----------C-----------------C------..-----C-----------CAA----...------...------.......................................----AA--TG-T------GGCA-T-T---- 8066
C.NG.10.10NG020523 ----G---C-----------A---C-------C-----------------C------..---AA------------CT-C---...------...------.......................................A--GAAA--G-T------G-AA---T---- 7329
C.NP.11.11NP016 ---C----G--------T--A--A--------C-----------------C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................A---AAAGTG--------G--A---T---T 7276
C.PK.14.DEMC14PK009 ----G---------------A-----------C-----------------C-----T..---AA---A--A-----CT-C---...------...--C---.......................................AG-TAT--TG-C---------A---T---- 7516
C.SE.15.100ET --G-----------------A-----------C-----------------C------..-----------------CT-----...------...------.......................................----AAC--G-----------A-T-T---- 7322
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --------------------A-----------C-----------------C------..---T----A--------CT-----...-----C...------.......................................---GAATCTG-----------A---T---- 8056
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -------------G------A-----------C-----------------C------..---AA------------CT-C---...------...------.......................................---AA-C-TG-T------G-CA---T---- 7452
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --------------------A-----------C-----------------C------..-----AT----------CAAC---...-----C...------.......................................---TAT--GG-T------G--A---T---A 7502
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --------------------A-----------C---AA------------C------..---AA------------CT-C---...------...------.......................................AG-TAC--GG-T------G-AA---T---A 7475
D.BR.10.10BR_RJ095 --------------------A--A-----------------------------T---..-----------C-----CT-----...------...------.......................................----AA--GG-A------GGAA--TTA--T 7540
D.CD.03.LA17MuBo --------------------A--A----------------------A----------..---T-------------CT---C-...------...------.......................................A----A--GG--------C-GA---T---- 8165
D.CM.10.DEMD10CM009 --------------------A-------------------------A----------..---AA---A--------CT-----...------...----G-.......................................-----AA-TG-T------GGGA---T---- 7443
D.CY.06.CY163 --------------------A--A----------------------A----------..---AA---AG-C-----CT---C-...------AGG-----G.......................................---T-AA-TG-A------G--A---T---- 7318
D.KE.11.DEMD11KE003 --------------------A--AG---------------------A----------..---AA------C-----CT----C...------...------.......................................----AAA-TG--------GG-A---T---- 7435
D.SE.12.077UG ----G---------------A--A--------G----------G--A------T---..-----------------CT-----...------...-----G.......................................-----A---A-C------GG-A---T---- 7330
D.TZ.04.CO6405V4 --------------------A--A------------C---------A----------..---AA------C-----CT-----...------...----G-.......................................-----A--TG-C------C-GA---T---- 7315
D.UG.10.DEMD10UG004 ----G---------------A--A-------------------G--A----------..-----------C-----CT---CC...------...------.......................................A----A--GG-C------GG-A---T---- 7415
D.UG.11.DEMD11UG003 --------------------A--A----------------------A---------T..---AA------------CT----C...------...------.......................................---G-A---T-C------G-AA---T---- 7459
D.YE.02.02YE516 --------------------A--A----------------------A----------..---AG---A--C------T-----...------...----G-.......................................-----A--TGCT------C-GA---T---A 7285
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -------------G------A-----------C-----------------C---C--..---AA------------CT-----...------...------.......................................----A--CTG--------G-AA---T---- 7278
F1.AR.02.ARE933 ----G---------------A---C-------C-----------------C------..---A-------C-----CT-----...------...------.......................................A---A-A-GG--------G-AA---T---- 7375
F1.BR.11.DEMF111BR037 --------------------A---C-------C-----------------C------..---A-------C-----CT-----...------...------.......................................---TAT--TG--------G-AA---T---A 7615
F1.CY.08.CY222 --------------------A-----------C-----------------C------..---AAC-----------CT-----...------...----G-.......................................----A---GG-C--------AA---T---- 7271
F1.ES.11.VA0053_nfl -----------------T--A---C-------C-----------------C------..---AA------------C-----C...------...------.......................................---------A--------G-GA---T---- 7502
F1.FR.04.LA22LeRe ---C----------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................----G-A-GG--------G-AA-T-T---- 7952
F1.RO.03.LA20DuCl --------------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CT-C---...------...----G-.......................................--C-A---GG-T------GG-A---T---- 8174
F1.RU.08.D88_845 ---C---------G------A-----------A---------------T-C------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................A--TAT--TG-A--------CA---T---- 7591
F2.CM.10.DEMF210CM007 --------C-----------A---C-------C-----------------C------..---AG------C------T-----...------...------.......................................---TAT--GG-A------G-CA---T---- 7426
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------T------G------A-----G-----C-----------------C------..---A-------C------T-----...------...------.......................................---TAT--GG-A------G-CA---T---- 7427
G.CD.03.LA23LiEd --------------------A--A--------C-----------------C---C--..---AA------C-----C------...------...------.......................................---T-TA-TG-A------G--A---T---- 8051
G.CM.08.789_10 --------------------A--A--------C-----------------C------..---AA-------------------...------...------.......................................A--TAT--TG-C--C------A---T---- 7517
G.CM.10.DEMG10CM008 --------------------A--A--C-----C-----------------C---C--..---AA------C-----CA----C...------...------.......................................GG-TAT--TG----A---G-GA---T---- 7468
G.CN.08.GX_2084_08 --------------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CA-----...------...------.......................................---TATAGTG-T------G--A-A-T---- 7338
G.CN.16.224GX ----G---------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CA-----...------...------.......................................---TAT--GG--------GG-A---T---- 7336
G.ES.14.EUR_0033 ---C----------------A-----------C-----------G------------..---AA------C-------A----...----A-...----G-.......................................---T-TAGTG-T------G-GA---T---A 7521
G.GW.08.LA57LmNe ---C----------------A-----------C----------GG-----C------..---AA------C------------...------...------.......................................---TATA-TG-C--C---G--A-T-T---A 8110
G.KE.09.DEMG09KE001 --------------------A---------------A-------------C---C--..---AA------C-----CA-----...------...------.......................................A--TAT--G---------G-AA---T---T 7478
G.NG.12.12NG060409 ----C---C-----------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CA-----...------...----G-.......................................A--TAT--GG--------GGGA---T---- 7334
H.CD.04.LA19KoSa --------------------A-----------C------------A-T--C------..---AA------C------------...------...------.......................................A-AAG----G--------G-GA---T---- 8150
H.CF.02.LA25LeMi --------------------------------------------------C------..---AA------------CT-----...------...-----G.......................................--C-A---TG-A--------CA---T---T 7914
J.CD.03.LA26DiAn --G-G---------------A-----------C-----------------C------..---A-------C-----CT-----...------...------.......................................A--TAT--TG--------GGAA---T---T 8144
J.CM.04.04CMU11421 --------------------A--A--------------------------C------..---A-------------CA---C-...------...----G-.......................................----AT--TG-C------GGAA---T---- 7631
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----G---------------A--A--------C--------------T--C------..---AA------C-----CT----C...------...------.......................................----A-AGTG--------G-GA---T---- 7288
K.CM.96.96CM_MP535 --------------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CT----C...------...------.......................................---TG----G----------CA---T---- 7265
01_AE.CM.11.1156_26 ---------------T----A--CC-------C------------A----C------..---T----------------C---...------...------.......................................---G-TA-TG-C--C---GGCA---T---A 7415
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----A------A--T----A--AC-------C------AAC---A----C------..-----------C-----CT-CTC-...------...------.......................................---TAT---G--------C-CA---T---A 7427
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----A------A--T----A--AC-------C------------A----C---C--..-----------------CT-C-C-...------...------.......................................A--T----------------CA---T---A 7310
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----A--------------A--AC-------C--------G---A----C------..---AA------C-----CT-C-C-...------...------.......................................--CTAT---G----------CA---T---A 7502
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----A------A--T----A--AC-------C------------A----C------..--------A--C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TATA-TG-T--------CA---T---A 7334
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----A--------------A--TC-------C------------A----C------..---AAC-----C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TAT---G-A--------CA---T---A 8030
01_AE.SE.12.070SE ---------------T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TAT------------G-C--T-T---A 7256
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---C-A------A--T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-CTCC...------...------.......................................A--T-T---G-A--------CA---T---A 7408
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----------GAC-T----A--AC-------C------------A----C------..---AA------------CT-CTC-...------...------.......................................---TAT---G----------CA---T---A 7263
01_AE.TH.90.CM240 ------------A--T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...----G-.......................................---T-T---G----------CA---T---A 7658
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --------------------A--AC-------C----------G------C------..---A-C--A--C------T----C...------...------.......................................---TATA--T-C--A---G--A---T---- 7544
02_AG.DE.09.701114 --------------------A--A--------C-----------------C---C--..---A----C--C-----CA-----...------...------.......................................A--TATA-TG-C--A------A---T---A 7361
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----GT--------------A--AC-------C-----------------C------..---A----A--C-----CT-----...-----C...------.......................................A--TATA-TA-C--A---G--A---T---- 7787
02_AG.KR.12.12MHR9 ----G---------------A--A--------C-----------------C------..---A----A--------CT-----...------...------.......................................A--TAT--GA-C--A---GG-A---T---- 7791
02_AG.LR.x.POC44951 ----G---------------A--A--------C-----------------C------..---AA---A--C------A-----...------...------.......................................A--TATC-TG-C--A---G-CA---T---A 8076
02_AG.NG.12.12NG060304 ----GA--------------A--A--------C-----------------C------..---A----A--C-----CT-----...------...------.......................................AG-TATAGTG-C--A---G--A---T---- 7311
02_AG.NG.x.IBNG ----GA--------------A--A--------C-----------------C------..---A----A--C-----CT----C...------...------.......................................A--T-TA-TG-C--A---G--A---T---- 7611
02_AG.PK.15.PK032 --------------------A--A--------------------------C------..---AA---A--C-----CT----C...------...------.......................................A--TAT--TG-C--A---GG-A---T---- 7706
02_AG.SE.14.098GN ----G----------------A---A--T---GCTGCT------------C----AGCC---AA---A--C-----CT----C..T------...------.......................................A--TATA-TG-C--A---G--A---T---- 7273
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B.FR.83.HXB2 CTAAAGGATCAACAGCTCCTGGGGATTTGGGGTTGCTCTGGAAAACTCATTTGCACC..ACTGCTGTGCCTTGGAATGCTAGT...TGGAGT...AATAAA.......................................TCTCTGGAACAGATTTGGAATCACACGACC 8105
Env _L__K__D__Q__Q__L__L__G__I__W__G__C__S__G__K__L__I__C__T_##_T__A__V__P__W__N__A__S__.__W__S__.__N__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__S__L__E__Q__I__W__N__H__T__T_
02_AG.SN.13.9580 -----------G--------A--A--------C--T--------------C------..---A----A--C------T----C...------...----G-.......................................A---AT--TG-C--A---GG-A---T---- 7492
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---------------------------------------------------------..------------------A-----...------...------.......................................C----A--TG-------A---A---T---- 7282
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------------A--A--------C-----------------C------..---AA---A--------CT-----...------...------.......................................---TATA-TG-T--A---G-CA-T-T---- 7475
05_DF.BE.x.VI1310 --------------------A---C-------CA------------A---C---T--..---AG------C-----CT-----...------...------.......................................---GA--GGG--------G-CA---T---- 7511
06_cpx.AU.96.BFP90 --------------------A--A--------C-----------------C--TC--..---AA-----TC-----CA-----...------...------.......................................A--TAT--TG-A------GG-A---T---- 8153
07_BC.CN.98.98CN009 --------------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................----AA-G-G--------G--A---T---- 7427
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --------------------A-----------C--------------T--C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................----AAC--G--------G--A---T---- 7284
09_cpx.GH.96.96GH2911 --------------------A--A--------C-----------G-----C------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................----AAC-TG-A--A---G-GA-T-T---- 7277
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------------A--A--------A----------G--A----------..---AA------C-----CT----C...------...------.......................................-----A-GGG-A------G--A---T---- 7457
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --------------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----C-T----...------...------.......................................--ATATA-TG--------G--A---T---- 7504
12_BF.AR.99.ARMA159 --------------------A---C-------C-----------------C---G--..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................----A---GG-A---------A---T---- 8070
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --------------------A--A--------A-----------------C------..---AA------------CT----C...------...------.......................................----A-AGTG-A--A---G--A---T---- 7530
14_BG.ES.05.X1870 ---C---------G---------A---------------------------------..---AA------------C------...------...------.......................................--------GG-T---------A---T---- 7587
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------------------------------------------------C------..------------------------...------...------.......................................------A-TG--------G--A---T---T 7477
16_A2D.KR.97.97KR004 ---C-------------------A--------C-----------------C------..--CTT------C-----CT-----...------...----GG.......................................A-C-A---TG-C--------CA---T---- 7471
17_BF.AR.99.ARMA038 --------C--G------A----A---------------------------------..------------------A-----...------...------.......................................----A---GG-----------A---T---- 7294
18_cpx.CU.99.CU76 --------------------A--A--------C-----------------C---C--..-----G-----------CT-----...------...------.......................................A--TACA-TG-C---------A---T---- 7413
19_cpx.CU.99.CU7 --------------------A--A--------C-----------------C------..---A-------C-----CT-----...-----C...----C-.......................................--CTAT--KG-T--A-----CA-T-T---A 7171
20_BG.CU.99.Cu103 --------C-----------A---C-------C-----------------C------..---AA------C-----CA-----...------...------.......................................---TATA-TG-A------G-CA---T---- 7539
21_A2D.KE.99.KER2003 --------------------A--A--G-------------------A------T---..----A------C-----CT-----...------...------.......................................-----A--TG-C------C-GA---T---- 7297
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------------------T-A--A--------C-----------------C------..--CA-------C-----CT-----...------...--C---.......................................----A----G----A------A---T---- 7272
23_BG.CU.03.CB118 --------C-----------A---C-------C-----------------C------..---AA------------C------...------...------.......................................A----T---G-A------G-CA---T---T 7533
24_BG.ES.08.X2456_2 --------C-----------A---C-------C-----------------C------..---AAC-----C-----CT-----...------...------.......................................---T-TA-TGCA------G-CA---T---- 7556
25_cpx.CM.02.1918LE --------------------A--A--------C-----------------C------..---AA-------------A-----...------...------.......................................---T-CA-TG--------G--A---T---- 7304
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----------G--------A-----------C--------G---A----C------..---AA------------CA-----...------...------.......................................---TG-A-TG-A------G-CA---T---- 8093
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A---------T----A--A--------C------------A----C------..-----------C-----CT-----...------...------.......................................---TAT--GGCA--------CA-A-T---A 8104
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------------------A-----------------------------C------..---AA-------------T-----...------...------.......................................--------G---------G--A---T---- 7506
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----G---------------A--A--------A------------------------..------------------------...------...------.......................................AG--A-AGTG--------G--A---T---- 7550
31_BC.BR.04.04BR142 --------A-----------A-----------C-----------------C------..--CAA-------------T-----...------...------.......................................----AA-C-G-T------G--A---T---- 7555
32_06A6.EE.01.EE0369 G-------------------A--A--------A---A-------------C---C--..---AA------C-------A----...------...------.......................................A--T-T---G-A---------A---T---- 7731
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A------A--T----A--AC-------C------------AC---C------..-----------------CT-C-C-...------...----G-.......................................---TAT---G----------CA---T---A 7397
34_01B.TH.99.OUR1969P ---------------T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-C-T-...-----C...----G-.......................................---TAT---G-A-------GCA---T---A 7289
35_AD.AF.07.169H ----G---------------A--A--------C-----------------C------..---A-------------CT-----...-----C...------.......................................A-C-A-A-TG----A-----CA---T---- 7287
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G---------------A--A--------C-----------------C------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................A--TAT--TAGC--A---G-AA---T---- 7302
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 --------------------A--A--------C-----------------C---CA-..---A-C-----A-----CT-----...-----C...------.......................................-----CA-TG-T--A---G-AA---T---T 7287
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --------------------------------------------------C------..---A--------------A-----...------...------.......................................----AT--TG-A------G--A---T---- 7501
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----A--------------A---C-------C-----------------C------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................----A---GG----C---GGGA---T---A 7555
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --------------------A---C-------C-----------------C------..---AA-------------AT----...------...------.......................................--------TG-C--------AA---T---- 7602
41_CD.TZ.05.CO6577V5 --------------------A--A----------------------A----------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................---G-A--TG-A--------AA---T---- 7318
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---C----------------A---C-------C-----------G-----C------..---AA------------CT-----...------...------.......................................A--TATC-GG-A------GG-A---T---- 7614
43_02G.SA.03.J11223 --------------------A-----------C-----------------C------..---AA------------CA-----...------...------.......................................---TAT--TG-R------GG-A---T---- 7588
44_BF.CL.00.CH80 --------------------A-----------C-----------------C------..---AA------C-----CT-----...------...-----G.......................................----A---GG--------GGGA---T---- 7520
45_cpx.FR.04.04FR_AUK --------------------A-----------C-----------------C------..---A-------C-----CT-----...------...------.......................................-----T--TA----A---GG-A---T---- 8064
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------------A---C-------C-----------------C------..---AA------------CT-----...------...-----G.......................................A---A---T---------C-GA---T---- 7481
47_BF.ES.08.P1942 ---------------A--A--------------------------TA---C------..------------------A----C...------...------.......................................---TAT--T-----------GA---T---- 7522
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------------AC-T----A--AC-------C------------A----C------..---AA------C-----CT-C-C-...---G--...------.......................................---T-----G--------G--A---T---A 7325
49_cpx.GM.03.N26677 ---C----------------A--A--------C------------T----C------..---T-A-----C-----CT-----...------...------.......................................---TAT--GG-A------G-GA---T---A 7532
50_A1D.GB.10.12792 --------------------A--C-------------------G--A---C------..---AA------C-----CA----C...------...------.......................................-----AC-GG----C---G--A-T-T---- 7511
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -----A--------------A------------------------------------..---AA-------------------...------...------.......................................A-------TT-T------G-GA---T---- 7296
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A------A--T----A--AC-------C------------A----C------..-----------------CT-C-C-...------...------.......................................----AT--TG--------G-CA-G-T---A 7434
53_01B.MY.11.11FIR164 ------------A--T----AA-CC-------C--------G---A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TAT---G--------GGGA---T---A 7421
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----A------A--T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TAT---G----C---G--A-A-T---A 7513
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----A------A--T----A--AC-------C------------A----C------..---AA------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---T-T---G--------C-AA---T---A 7427
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A --------------------A--A--------C-----------------C---C--..--------C--------CT-----...------...------.......................................AA-TATACTG-C--A---G--A---T---- 7432
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---G----------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CT-C---...----A-...--C-G-.......................................----AA--TG----------GA---T---- 7312
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----------G--------A------------------------------------..---A--------------------...------...------.......................................--------TGCC------G--A-T-T---T 7456
59_01B.CN.09.09LNA423 ----G---------------A------------------------A-----------..-----------------CAT----...------...------.......................................-----A--GG--------G--A---T---- 7283
60_BC.IT.11.BAV499 ----G------------T--A--R--------C-----------------C------..-----------------CT-----...------...------.......................................-----A--GGCT------G-GA---T---- 8065
61_BC.CN.10.JL100010 ----G---------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CA-C---...------...--C---.......................................----AA---G--------C-GA---T---- 7483
62_BC.CN.10.YNFL13 --------------------A-----------C---------------------C-T..-----G--A--------CATC---...------...--C---.......................................----GA---G-A------G-GA---T---T 7415
63_02A.RU.10.10RU6637 --------------------A--A--------------------------C------..---AA------C-----CT-----...------...------.......................................---AA-A-TG----A---G-CA-T-T---- 7631
64_BC.CN.09.YNFL31 --------------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................AA---AAC-G-C------G--A---T---- 7449
65_cpx.CN.10.YNFL01 --------------A-----A---C-------C------------------------..---A---------------TC---...------...------.......................................A-A-A-A-G---------C-AA-T-T---T 7490
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -----A-----GA--T----A--AC-------C------------G----C------..---AA------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---T-T---G----------CA---T---A 7403
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------------A--T----A--AC-------C------------A----C------..---AA------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TAT---G--------G-CA---T---A 7397
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----A------AG------A--AC-------C--------G---A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...------.......................................---TATA-GG-A------G-CA---T---A 7498
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------------------------C-------A------------------------..---AA-------------------...------...------.......................................-----A--TA-T------G--A---T---- 7542
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----G---------------------------A-----------------C------..------------------A-C---...------...------.......................................----A--GG---------G-AA---T---- 7608
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --------------------A---C-------A-----------------C------..---AA------C-----CT-----...------...---CT-.......................................----AT--T--A------GGGA---T---- 7585
73_BG.DE.01.9196_01 ---------------------------------------------------------..---A--------------------...------...------.......................................--------TG-C---------A---T---- 7610
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------------AC------A--AC-------C------------A----C------..-----------C------AGA-C-...------...G-----.......................................-----T---G--------G-CA---T---A 7393
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---C--------A--T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...------.......................................--CTAT--TG----------CA--CT---A 7334
78_cpx.CN.13.YNTC19 ------------AC------A--AC-------C------------A----C------..--CT-------C-----CT-C-C-...------...----G-.......................................---TAT--TG-C------G-AA-T-T---A 7325
79_0107.CN.15.SX15DT013 --------------------A-----G-----C-----------------C------..--------A--------CT-C---...------...-CC---.......................................----AAAC-G-----------AG------- 7488
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --------------------A-----------------------------C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................---GAAAG-G--------G--A---T---- 7231
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----A------A--T----A--AC-------C------------A----C------..-----------C-----CT-C-C-...------...------.......................................A--TAT--TG-A--------CA-T-T---A 7280
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --------------------A--A--------C-----------G-----C-----T..--------C--------CT-C---...------...--C---.......................................----AA-C-G----------GA---T---- 7488
86_BC.CN.13.15YNHS18 ----G---------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................----AA---G-A------GG-A---T---- 7192
87_cpx.CN.12.DH32 --------------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CT-----...------...--C---.......................................----AA--CG----------CA---T---- 7440
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---C----------------A-----------C-----------------C-----T..--------A--------CT-C---...------...--C---.......................................----AA--TG--------GGAA---T---- 7390
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------------A--A---------------------------------..---A--------------A-----...------...------.......................................AA----AGT---------G-AA-A-T---- 7496
O.CM.96.LA51YBF35 A--C--A----G--A-----AA-CC-A-----C--TAAG---C-GT-A--C---TA-..--AT-A--AAAA-----C-ACTCA...---G-A...GGA--C.............................................---AGT--C----CAG--CTA--A 8178
O.CM.96.LA52YBF39 G-----A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG---CG---AG-C---TA-..--AT-A--A-AA-----CAGA-CA...---GTA...-----T....................................ACTGA------G--C------G-AA--CTA--- 8162
O.CM.99.99CMU4122 A--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA-..--AT-A--AAAA------AAC-CA...---GCA...--CGGC....................................ACTAA---AA-TACA------G-CA--CTA--A 7628
O.CM.x.pCMO2_3 A--C--A----G--A-----AAACC-A--------TAAG----GG--A--C--TTA-..--AT-A--AAAA-----C-A--CA...----CA...--A-CT.................................GGCACTAA---AAGTACA------G-AA--CTA--A 8189
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO A--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA----GG--AG-C---TA-..--AT-A--AAAG------AAGTCA...----CA...GGAGG-.............................................---G-C------GGAA-TCTA--A 7518
O.FR.06.RBF206 A--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAG----G---A--C---TAT..--AA-A--AGAA------AGA-CA...---G-A...GGA--T.............................................---TCA------G-CA--CTA--A 8194
O.GA.10.10Gab1190 A--C--A----G--A-----AA-CC-A-----G--TAAA----G---A--C---TA-..--AA-A--AGAA-----CA-C-CCGCA---CCA...G--GGT.............................................---A-A------GG-A--CTA--A 7366
O.GA.11.11Gab6352 A--C--A----G--A-----AAACC-A-----C--TAAG----GG--A--C---TA-..--CT-A--T-AG-----CAAG-CA...---GTA...--C---..............................ACAAATACTGAC-----GA-T------GGCA--CTA--A 7390
O.SN.99.99SE_MP1300 A--C--A-C--G--A-----AAACC-A-----C--TAAA----GG--AG-C---TA-..--AT-A--AAAA-----CAGG-CA...----CA...-----T.................................AATACTGA-T-A--TACA------GGAA-TCTA--A 8187
O.US.10.LTNP A--C--A----G--A-----AAACC-G-----C--TAAA-----G-AAG-C--TTA-..--AT-A--AAAA-------ACTCA...----CA...GGA--T.............................................---AGC--------CA--CTA--A 8076
N.CM.15.S4858 --T-G------G--AA----AA-TC-A-----C-----A------GCT--A--TTAT..--CA---------------AG-C-...-----C...-G---T....................................ACC--CTAT--GACA--C------A-TTTA--- 7570
N.FR.11.N1_FR_2011 --C-GA-----G--AA----A--TC-A-----C-----A------ACT--A---TAT..--CA-------------C-AG-C-...-----C...-----T....................................ACC---TAT--TACA--------CA-TTTA--- 7438
P.CM.06.U14788 T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--A-AR-A--TTAT..---AA------A------AG--CC...----CC...--C---..............................AATGAAACAGAAT-A--TGGC------GG-A-TCTA--A 7663
P.FR.09.RBF168 T---G------G--A-----A--AC-G-----A-----A---C--ACAG-A--TTAT..---AA------A------AGG--C...----CC...--C---..............................AGTGAGACTGAAT-A--TGGC-------C-A-TCTA--A 8203
CPZ.TZ.06.TAN5 A---GA--------------AA-C--C-----A---G-CAAC---T-GG-G---CAT..-G-AG------A-----CATC-CC...---GC-...GGA--CTCTACAAAATGCAATCACAGTGATACAATGGATGCAAAG-ACTAT---TGT--A------A-TTT---A 8242
CPZ.US.85.US_Marilyn --T--------G---A----A--TC-G-----C-----A------ACA-----TTAT..--CA---------------A--CC...------...--C--C....................................CTC--CTAT--TGCT------GGCA-TCTA--T 8113
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----G------G--------A--AC-G-----A--TG-A--G---T-GR----TTAT..---AA------A------AA--C-...----C-...------..............................AGTRATACAGAAT-A--G--C--Y---G-GA--CTA--A 7655
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T---G------G--------A--CC-G-----A--TA-A---C--A-AG-C---TAT..--CAA------A------CAA-CC...----C-...GG--GG..............................AATGACACTGAAT-A--TAGC--------CA-GTT---A 7546
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B.FR.83.HXB2 TGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATT 8275
Env _W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L
A1.CD.02.LA01AlPr ---CA-C-A-----A-A--------GT------------A-----T-TGATC--C-------C-----G--------G-----------------G-------C---G--C--G---A---A-C--------------G-----T----A--------------T---A- 8295
A1.CM.08.886_24 ---C--C-A-----T----------GT---------CAAGA----T-TAAAC----------------G-----A--G--------------G--C-------C---G--C--G-------C--------G-------G-----T---------------------G-A- 7716
A1.ES.15.100_117 ---C--C-A-----T-A----G---G---C--T---GA-CA----T-TAATC--------A-G-----G--------G----TA--------G----------C---G--C--G------GACC------G-------G----TT-----------------------A- 7740
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---C--C-A-----G----------GT---------GA--AC---T-TA--C--C----------A--G--------G-----------------C-------C---G--C--G-------A-C--------------------T-----------------------A- 7652
A1.PK.15.PK034 ---T--C-A-------A-------G-----------GAAGA----T--AGG---------A-T--A--G--------G--G--A-----G-----C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T--C-------A------------A- 7854
A1.RW.11.DEMA111RW002 -----AC-A-----T-A-------------------GAA------T-TAATC--------C----------------G-------------------------C---G--C--G---------C------C-------G----CT----C-----------------GA- 7659
A1.SE.13.078SE ---C--C-------T-A--------G------T---CAAAC----T-TGAG-----------------G-G------G-----------------C-------C---G--C--G---------C------C-------G----------A----------------G-A- 7456
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---C--C-A-----T-A--------G----------GAGGAG---T--AGGC---------C---A--G-T------G-----------------C-------C---G--C--G---------C------G-------G-----T----------------------GA- 7606
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T----------T-A---G----G----------GAAAC----T--AAAC--C-------C-----G--------G-----------------CG------C------C----------A-----------------G---------C------------------A- 7480
A3.SN.01.DDI579 ---C--C-A-----T-A--------G----------GA-A-----T-TAGTC-------------A--G--------G-----------------C-------C---G--C------------C------G-------G-----T----G---T-A------------A- 7479
A4.CD.97.97CD_KCC2 ------C-A-----T-A---------T---------GAAA-----T--GGGC-C--------------G--A-----G--G--A------TTT--G-----------G--C--G-------A-C--------------G-A---T----------A------------A- 8274
A6.BY.13.PV85 ------C-A-----Y-AG---G---T------T---G--AG----T-TGAGC--C-----A----A----G------G---C-------------T-------C---G---------A-----C--------------G----------G---T-A-----C------A- 7744
A6.IT.02.60000 ------C-A---R---A--------------------A-A-----T-TAATC--------C-----N---G------G-----------------T-------C---G--C--G---------C--------------G--------------T-A------------A- 8295
A6.RU.11.11RU6950 ------C-A-------AG---G--TT-----------ATC-----T-TGAGC-GC----------------------G-----------------T-------C---G-----G---A-----C--------------G-----T--------T-A------------A- 7802
A6.UA.12.DEMA112UA024 ------C-A-------AG---G--------------CA-A-----T-TGATC----A---C----------------G-----A-----------G-------C---G-----G---------C-----------C--G-----T--------T-A-----C----G-A- 8323
B.AR.14.DEMB14AR003 -----AC-------A------G-C--T----------AA------T--AATC--------AT---------------G---C----------------G--------G------------------------------G-T--------C-----A------------A- 8267
B.BR.10.10BR_MG035 ------C-------G---------G-----------GA-A-----T--A-----C-------------G-----A--------A------------------C----G-----G--------CC------C-------G--------C--------------------A- 7767
B.CU.14.14CU005 --------------A-----------------------A------T--CA------------------G-----A---------------A-G--------------G------------------------------G----------A-----------------GA- 7483
B.DE.13.366396 ---T-AC-------A---------G-----------GA-------T--A-------------------------A---------------A----T-----------G------------------------------G-----------------------------A- 7422
B.DE.13.947915 ------C-------A-A------AG-T----------A-------T----A--GC-------------------A--------------------C-----------G-------------A-C---------------GT---------------------------A- 7509
B.DO.11.DEMB11DR001 ------C-------A---------C-A---------G--AC----T--AT----C-----A-GG-A--G-------------CA------A----------A-----G---G-G-------A----------------G-T---T----A------------------A- 8258
B.ES.15.100600 ---------------------G---G-----------A-A-----T--AGT--------GC---------T------------------------------A-----G-----------------A------------G-T---T----C------------------A- 7703
B.FR.11.DEMB11FR001 ------C-------------------T----------A-------T--A--C--------A-------G-----A-----G-G------------------A-----------G---T-------A------------G---------GC------------------A- 7472
B.JP.12.DEMB12JP001 ---G-AC-------G--------AG------------AAGA----T--A-T---C--------G-C--G-----A--G-----------------------------G-----G---------C--------------G---------GC-----------------GA- 7688
B.PH.15.DEMB15PH003 ------C-------A-A-------G-----------GCAG-----T--------C-------------G-----------C----------------------C---G-----G-------A-C--------------G---------------------------G-A- 8279
B.RU.11.11RU21n --------------A---------G-T---------GAGG-----T--AGT-----A---C--A----------A----------------------------C--------------------------G-------G----------C-----------------GA- 7803
B.SE.15.102SE --------------A-A---G---GGT---------G--------T------------------------C---A---------------A-G--T-----------G-----G----AC-------------------GT--------A------------------A- 7461
B.TH.10.DEMB10TH002 ------C-------T------------------------------T--A-----C-----A-------G--------------------------------------G-----G-------A-C--------------G-----------------------------A- 7626
B.US.16.2609 --------------A-A-------G-----------GAG--G---T--AG----C-----A-T-------TA--A----------------------------C---G--CC---------A--------G-------G----------A------------------A- 7557
C.BR.11.DEMC11BR035 ------C-------------------T--C-------A-AC----T--AGG--GC-------C--------T-----G-----A--------G--T-----A-C------C------CA--A-C------C-------GG---------A------------------A- 7716
C.CN.10.YNFL19 ------C-------T----------GT----------A-AC----T--CAA--GC---------------G------G----GC------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A--------C-------G---------------------------G-A- 7645
C.DE.10.622166 ------C-------T-A---------T---------G--A-----T--GGA--GC-----A----------------G---C-A------A----T-------C---G--C--G---CA-GA-C------G------------------C------------------A- 7464
C.ES.15.100_118 ------C-------T--G-------GT----------A-AC----T-TGAT--GC----------------A-----G---C-A------A-G--G-----A-C---G--CC-G---CA--A--------G------C-G-------C-A------------------A- 7703
C.ET.08.ET104 ------C-------A--------AG-G-----T---G--A-----T--AAT--GC----GATC--------------G--G--A------A-G--T---C-A--G--G--C------CA--A-C--------------G-----T-----------------------A- 7460
C.IN.15.NIRT008 ------C-A-----T-----------T---------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------C-----------GA------A----T-------C---G--C-GT---AAT-A-C--------------------------------------------A- 7395
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------C-A----------------G----------GA-AC----T--AGG--GC-------C-------T------G------------A-G--T---C-A-C---G--C-GT---CA--A---------------------------A------------------A- 8236
C.NG.10.10NG020523 ------C-------A------G---GT---------GA-A-----T--GA---GC-A--------------------G--G-GA------A-G--T-----A-C---GA-C-GT---CA--ACC-A------------------T----------C------------A- 7499
C.NP.11.11NP016 ------C-------T-A---------T----------C-AC----T--AGG--GC----------A-----------G----GA------A----T-----A-CC--G--C-GT---AAC-A-C-A------------G-----------------------------A- 7446
C.PK.14.DEMC14PK009 --------A-----T------G----T---------GA-C-G---T--AGGA-GC----G-----A----G------G--G-GA------A-G--TC----A-C---G--C-GT---AAC-A-C-A------------G-----T-----------------------A- 7686
C.SE.15.100ET ------C-------G---------G-T---------GA-A-----T--CAG--GC---G-----------C------G-----------GA----T-----A-C---G--C------CA--A-C--------------G-T--------G------------T-----C- 7492
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------------------G-----------------T---C-A-C---G--C-GT---AA--A-C------G--------GT---------------------------A- 8226
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ------C-------T--G--G-----T---------GA-AC----T--AGG---C-------------G--------G-----A--------G----------C---G--C------AAC---C------G-------G-----T--C-G-----A------------A- 7622
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ------C-------T---------C-T----------A-A-----T--A-G--GC--------------CT------G-----C------A----T---C-A-----G--C-G----AAC-A-C---------------G---------G------------------A- 7672
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ------C-------G-A---------T---------GA-AC----T--AGG--GC----G-TC-------C------G---C--------AGG--T-----A-C-C-G--C------AAC---C------C-------G-----T-----------------------A- 7645
D.BR.10.10BR_RJ095 --------A-----A---------G-----------G-G------T--AGT---------A-------G-C-------------------A----C--G--------G-----G---------C------C--------G---------C------------------A- 7710
D.CD.03.LA17MuBo ------C-------A---------G-----------GA-GA----T--AAT---C---C---C--A---CTT---------C-C------A-G--------A-----G--C--G------------------------G------GTC-A------------------A- 8335
D.CM.10.DEMD10CM009 ------C-A-----G---------G----G------G-GG-----T--AA------------C-------T------------A------A-G--------A-----G--C--G-------------------------G------TC-A------------------A- 7613
D.CY.06.CY163 ------C-A-----G---------G-A---------G-TG-----T--A-----C--------------CT-----------GA------A----C-----A-----G--C--G------------C-----------G------GT--A------------------A- 7488
D.KE.11.DEMD11KE003 -----A--------A---------G-----------GAG------T--AG----------AGT--A----T----------GCA-----------GC-----A----G---C---------------------------G---------A------------------A- 7605
D.SE.12.077UG --------------G-A---G---T------------AT------T--AA--------------------C------------A------A----CC----A-----G--C-----------C----------------G---------C---T--------------A- 7500
D.TZ.04.CO6405V4 ------C-------A--------CG-----------G--------TTTAGT-----------------G-T-------------------A----------------G--C--G----------------C--------G-------C-A------------------A- 7485
D.UG.10.DEMD10UG004 --------------A-A-------G-----------GAG------T-TAA-----------T--------C-------------------------C-----C----G--CC----------------------------T---T----C----------------G-A- 7585
D.UG.11.DEMD11UG003 ------C-A-----A-A-------G-A-----T---G-GG-----T--AGT--------G----------T------------------------GC---G-C----G-------------------------------C---------------------------GA- 7629
D.YE.02.02YE516 --------A-----A-A-------G-T---------G-T------T--G-----C----------A----T---------C--A------A----------A-----G--C--G-------------------------G-----GTC-A------------------A- 7455
F1.AO.06.AO_06_ANG32 --------------A-A---G----GT--C---T---A-AC----T-TGAG---------A----A--G--------G----TA-----G--G----------C---G--C--G--------CC------G-------G----------C---T--------------A- 7448
F1.AR.02.ARE933 --------------A-AG--G----G-------T---ATGA----T--AGG-----------GG----G--------G-----------------------A-C---G--C------------C---------------G---------C-----------C-------- 7545
F1.BR.11.DEMF111BR037 ------C-------A-A---G----G-------T--G-TGA----T--AGG------C--ATG-----GG-A-----G--GC-A------A------------C---G--C--G---T-----C--------------------T----------------C------A- 7785
F1.CY.08.CY222 --------T-----A-A---G---G-----------GA-AC----T--AGG---C-----C-------G-----A--G---C--------A--------C---C---G--C--G--------CC--------------G-----T-----------------------A- 7441
F1.ES.11.VA0053_nfl --------A-----A-C---G----G-------T---ATGA----T--AAG---------C-------G--------G--------------------G----C---G--C------------C------G-------G-----T----C----------------G-C- 7672
F1.FR.04.LA22LeRe --------------A-A---G----G-------T---A-GA----T--AGG---C-----AC---A--G--------G--C----------------------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C----------------G-A- 8122
F1.RO.03.LA20DuCl --------A-----A-----G---GG-------T---C-AC----T--AGG---C-----C-------------A--G--G--A-------------------CC--G--C--G---------C--------------G-----T----C------------------A- 8344
F1.RU.08.D88_845 ------C-------A-AG--G----G----C--T--GAAAC----T--AGG--GC-------------GTC------G--T-G-------A-G--------------G--C--G---------C------G-------G-----T----------------C----GGA- 7761
F2.CM.10.DEMF210CM007 ------C-A-----A-A---G----G---------CGAAACC---T--AGT---------A-TG-A-----------G--------------G--C-------C---G--C--G----AC---C-A------------GC-------C-C-----------C------A- 7596
F2.CM.11.DEURF11CM026 ------C-A-----A-A---GG---G----------GA-AC----T--A-T---------A-TG-A-----------G-----T------A-G--------------G--C--G---AAT---C--------------G-----T----C---T-------C------A- 7597
G.CD.03.LA23LiEd -----A--A-----A--G------------------CAACA----TT-AATC-------------------------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----A-----A------------A- 8221
G.CM.08.789_10 -----A--A-----G--G-----C------------G-ACAC---T--AA-C------------------TT-----G-----------------C-------C------C--G--------C-------C-------G-----T----C-----A----------G-A- 7687
G.CM.10.DEMG10CM008 --------A--------G---G---G----------CAACA----T-TAGTC--------A----------------G-------------------------C------C------------C--------------G-----T----C-----A----------G--- 7638
G.CN.08.GX_2084_08 -----AC-A-----A--G---G-A-G----------CAACAT---T--AG------------------G--------G-----------------C---C---C---G--C--G------------------------G----------A-----A------------A- 7508
G.CN.16.224GX -----AC-A-----A------G-C-G----------CAACAG---T--AA------------------G--------G-----------------T---C---C---G--C--G--------C-------CC------G-----T----C-----A------------A- 7506
G.ES.14.EUR_0033 ---G-AC-A-----A--G-------G------T----A-CA----T-TA----GC----------A--G--------G-------------------------C---G-----G----------------G-------G-----T---RA-----A------------A- 7691
G.GW.08.LA57LmNe ---G-A--A-----A--G-------G------T---CAACA----T--A--C--C----------A--G--------G-----------------C-------C------C--G------------------------G----------C-----A----------GGA- 8280
G.KE.09.DEMG09KE001 ----CAC-A----------------G----------CAAGA----T--AGG---------A-T-----G-C-----------TA-----------------A-C---G--C--G---------C------G------G-G---------C-----A----------G-A- 7648
G.NG.12.12NG060409 -----A--A-----A--------C---------T--CAGGA----T--AGAC----------------G--------G------------A----C-------C---G--C--G---A---------------------G---------------A-----C------A- 7504
H.CD.04.LA19KoSa --------A-----G---C----AG-T---------GATGA---CT--AAG--GC-----A----A--G--------G---C----------G--------A-----G--C------------C-A-------------G----T---------------------G-C- 8320
H.CF.02.LA25LeMi --------------A---C------GT---------G-GGA----T--AGG--GC-------C-------CT-----G-----------------C-----A-C---G--C------------C-A------------G-T---------------------------A- 8084
J.CD.03.LA26DiAn ------C-A-----A-AG---G-----C-G------G-AA----CT-TGATC--------A--G-A---G-------------T------A----C-----------GA-C-GT---------C------G-------G-----------------------------A- 8314
J.CM.04.04CMU11421 -----AC-A-----G--G------------------G-AA-----T--A-TC-----------G-A-----------------A-------------------C---G--CC------G--A----------------G-----T----A----------------G-A- 7801
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ------C-------A-AG--G----GT---C-T------AC----T-TAGG-----------G-------T---A--G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------G-----T----C-----A------------A- 7458
K.CM.96.96CM_MP535 --------------A-A---G---GG-------T--GA-AC----T-TAAG--------------A----C------G-----------------T-------C---G--C------------C--------------G----------A-----A------------A- 7435
01_AE.CM.11.1156_26 -----A--A-----T----------------------A-C-----T-TAGGC--C--AC---------G--------G--T--T------A-G--G--G--A-CC--G--C--G---AAC-A-C------G-------G-----T--C-A-----A------------A- 7585
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------GG-------G--C-GA------A-G--T--G--A---C-T---------------C--------------G-----------------------------A- 7597
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ----CAC-A-----G----------GT---------GAACA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G-----------GA----T--G--A---------------------C--------------G----------A------------------A- 7480
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----A--A-----A----------G----------G--CA---TT-TGAGA--C--AC-A--G----GG-------G--C-G-------A-G--TC-G--A-----G---------------C-------------------------C------------------A- 7672
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----AA-A-----G-A--------G----------GA-CA----T-TGAGC-----AC-C-------G--------G--C-GC------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------G-----------------------------A- 7504
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----A--A-----G----------G----------G--CA---TT-TG-GA--C-CAC----G----GG-------G--C-G-------A-G--TC-G--A-C---G---C-----A-----C---------------G---------A------------------A- 8200
01_AE.SE.12.070SE ----CA--A-----G----------C----------TC-CA----T-TGAGA--C--AC---------GG-------G--C-G-------A-G--T--G--A-C---G---------------C-----G-------C-G---------C------------------A- 7426
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----A--A-----G----------G---C---------CA----T-TGA-A--C--AC-AT---A--G-C-------------------A----T--G--A-----G--------------CC--------------G---------GA-----------------GA- 7578
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----A--A-----G----------G-------------CA----T-TGGGA--C--AC---------G--------G--T-GA-----GA-G--G--G-----G--G---------------C--------------G-----------------------------A- 7433
01_AE.TH.90.CM240 -----A--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-----A--G--C-G-------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------G-----------------------------A- 7828
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---C--C-A-----G---------G-T---------G--A-----T-TGATC-------------------------G-----------------C-------C---G--C--G----AC---C------G------------------------A------------A- 7714
02_AG.DE.09.701114 ---C--C-A-----T----------G----------GAAA-----T-TGATC--------A-------G-C------G----TA------A----C-------C---G--CG---------A-C---------------G----T----A-----A------------A- 7531
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC-------------A--G--------G--------------------G----C---G--C--G---------C--------------G----------A---T-A------------A- 7957
02_AG.KR.12.12MHR9 ---C--C-A-----T-A--------G-----------A-A-----T-TGATC----------------G--------G-----------------C-------C---G----GG---------C--------------G----------------A------------A- 7961
02_AG.LR.x.POC44951 ---C----A-----T-A--------G-----------A-AAG---T-TGAGC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C-A------------G----------A-----A------------A- 8246
02_AG.NG.12.12NG060304 ---C--C-A-----T-A-------------------GA-A-----T-TG-AC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C-------C------G----------A------------------A- 7481
02_AG.NG.x.IBNG -----AC-A-----G-A--------G----------GA-A-----T-TAATC----------------G----G---G-----------------C--G----C---G--C--G---------C-A------------G----------------A----------G-A- 7781
02_AG.PK.15.PK032 ---C-AC-A-----T-A---G----G------T---GA-A-----T-TGAG---C--------------C-------G-----A-----------C---C---C---G--C--G--------CC---------------G-------C-C-----A------------A- 7876
02_AG.SE.14.098GN ---C--C-A-----T-A----G---G----------GA-A-----T-TAATC----------------G--------G-----------------C-------C---G--CC---------A-C--------------GG---------A-----A------------A- 7443
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HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 TGGATGGAGTGGGACAGAGAAATTAACAATTACACAAGCTTAATACACTCCTTAATTGAAGAATCGCAAAACCAGCAAGAAAAGAATGAACAAGAATTATTGGAATTAGATAAATGGGCAAGTTTGTGGAATTGGTTTAACATAACAAATTGGCTGTGGTATATAAAATT 8275
Env _W__M__E__W__D__R__E__I__N__N__Y__T__S__L__I__H__S__L__I__E__E__S__Q__N__Q__Q__E__K__N__E__Q__E__L__L__E__L__D__K__W__A__S__L__W__N__W__F__N__I__T__N__W__L__W__Y__I__K__L
02_AG.SN.13.9580 ---T--C-A-----G-A--------GT---------GA-A-----T-TGATC--------C--------G-------G-------------T---C-------C---GA-C--G----AC---C-A-----------CG----------A------------------A- 7662
03_AB.RU.97.KAL153_2 --------------A-----------T---------G-T------T--AAT-----A-----------G-----A---------------------A------C----------------------------------G-----T----A------------------A- 7452
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T--C-A-----T-A-------------------CAAA-----T-TGGG---C----------A--G--------G-----------G-----C-------CC--G--C--G--------CC---------------G---------A-----A------------A- 7645
05_DF.BE.x.VI1310 --------------A-A---G----G-------T-----AC----T--AGG---------C-G-----G-T------G------------------------TC------CC-G--------CC--------------G----------A-----A------------A- 7681
06_cpx.AU.96.BFP90 -----A--A-----T--G------------------CAACA----T-----C--------CT--------CT-----G-----------------C-------C---G--C--G-------A-C-----TC-------G----------C---T-A-----C------A- 8323
07_BC.CN.98.98CN009 ------C-A-----T-A--------GT----------A-AC----T--AGG--GC---------------------------G-------A----TC----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A- 7597
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ------C-------T-AG-------GT----------A-AC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G-----------------------------A- 7454
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---C----A-----T----------GT---------CAAC-G---T-TAGGC----A-----------G--T-----G-----------------C-------C---G--C-GC---------C------G-------G---------------------------G--- 7447
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 --------------A--G------G-----------G-TC-C---T--AA--------------------T-------------------------C-----C----G-----------------A----G--------G---------C------------------A- 7627
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----A--A-----A--G------------------CAAAC----T--AA-C--C----G-----A--G--------G-----------------C-------C------C--G---------C------C-------G----------------A------------A- 7674
12_BF.AR.99.ARMA159 ------C-------A-A---G----G-------T--CATGC----T--AGG-----------T-----G--------G-------------------------C---G--C------------C--------------G-----T----A----------------G-A- 8240
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---C--C-A-----T-A----G---G----------GAAA-G---T-TAGGC--C-------------G--------G-----------G-----C-------C---G--CC-G---------C---------------GT---T----A------------------A- 7700
14_BG.ES.05.X1870 --------------A---------G-----------G--------T--A-T---------C----A--G-------------G------G-----------------G----------------------G-------G-----------------------------A- 7757
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --------A-----A----------G-----------AAGA----T--A-----------C-------G-----A--G-----------------------A-C---G-----G------------------------G----------C------------------A- 7647
16_A2D.KR.97.97KR004 ---T--C-A-----G---------G-----------G--AC---TT--AGGC--C----------A--G--------G------------A----C-------C------------------C---------------G-----T----C------------------A- 7641
17_BF.AR.99.ARMA038 --------------A-A---G----G-------T--GAAGA----T--AGGC------G---G-----G--------G-------------------------C---G--A-C----------C--------------G-----T----C------------------A- 7464
18_cpx.CU.99.CU76 ---T--C-A-----T-A--------G----------CAA------T-TA-AC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C-A----C-------G-------R-------------------G-A- 7583
19_cpx.CU.99.CU7 ---C-A--A-----T-A----------------C--CAGA-----T-TAATC----A-----------G--T-------------------------------C---G--C-------GC-AG---------------G-T---------------------------A- 7341
20_BG.CU.99.Cu103 -----A--A-----G--G------------------CAACA----T--A--C----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---------C--------------------T----C-----A-------------- 7709
21_A2D.KE.99.KER2003 ------C-------A--G------G-----------G--AA----T-TAG----C-------------G-T---------C---------A----------A-----G--CC-G------------------------------T--C-A-----------C----G-A- 7467
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---C-AC-A-----T-A--------GT---------GA-A-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C-------C---G--C--G---T---A-C------C-------G-----T----------A--------T---A- 7442
23_BG.CU.03.CB118 -----AC-A-----G--G------------------CA-CA----T--AA-C----------------GC-A-----G-------------G---C-------C---G--C------------C-------C------G-----T----C-----A------------A- 7703
24_BG.ES.08.X2456_2 -----A--A-----G--G------------------CAACAT---T--AG-C-G-----------A--G--------G-----------------C-------C---G--C--G--------CC------C-------G-----T----C-----A----------G-A- 7726
25_cpx.CM.02.1918LE -----A--A-----G--G------G-------T---CAGCA----T-TAA-C--------CT------G--------G-----------------C-------C---G--C--G--------CC------G--------G----T----C-----A----------G-A- 7474
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---T--C-------T-A--------------------A-AC----T-TAATC-GC------TTG----G-----A--------------------C-------C---G---G-G--------CC---------------G----T----A------------------A- 8263
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A--A-----T----------GT----------AACA----T-TGAGC--C--AC---------GG-------G------------A-G--T--G----C---G--C--G--------CC--------------G-----T----------A------------A- 8274
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------C-------A-A-------G-----------GA-A-G---T--A-----------A--G----------A--------------------C------C----G----CG--------C---------------G----------C------------------A- 7676
29_BF.BR.01.BREPM16704 --------------A---------GG----C-----C----C---T----A--GC--------------C--------------------------------C----G-----G-------A--------G-------G----------A-----------C----G-C- 7720
31_BC.BR.04.04BR142 ------C-------T-A--------GT---------G--A-----T--AGGA-GC-------C--A-----------G--G--A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C-----TC-------G----------A------------------A- 7725
32_06A6.EE.01.EE0369 -----A--A-----A---------------------TCACAT---T--A--C-------------------T-----G---------------------C-A-C---G--C--G----------------G-------G-----T----C------------------A- 7901
33_01B.ID.07.JKT189_C ----CA--A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C---------A----T--G--------G---------A-----C------G-------------T----C------------------A- 7567
34_01B.TH.99.OUR1969P -----A--A-----G----------G----------G--CA----T-TCGGA--C--AC------A--G--------G--C----------GG--T--G--A-----G---------A-----C--------------G-----T-----------------------A- 7459
35_AD.AF.07.169H ---T--C-A-----T-AG-------G--G--------A-AC----T--A-TC--C----------A--G--------G-----------------T------AC---G--C--G-------A-C---------------G----T----C----------------G-A- 7457
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---C--C-A-----T----------G----------CAGA-----T-TGAGC-------------A--G--------G----G------------C-------C---G--CC-G---------C--------------G----------A-----C------------A- 7472
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---C--C-A-----T-A-------G-A-----T---CAGA-----T-TAATC-------------------T-------------------------------CC--G--C------A---A-C------G--------G---------C----------------G-A- 7457
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G-C-------A-A---G----G-------T--GAAGG----T--AGG------------G-A--G--------G------------A----------------G---------------C--------------G-----T----A---T--------------A- 7671
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --------------A-A---G----G-------T--GATCA----T--AGG--------GC-G--A--G--------G-------------------------C---G--CC-----------C-------------------------C-----------C------A- 7725
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------C-------G-AG------G-----------G--A-----T-TGG------------------G-----A--------------G-----------------G---------------C-A----G-------TC------G---------------------A- 7772
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------C-------A--------AG-T---------G--------T-TAG------------------G-T------------------------------------G--C--G------------------------G----------A------------------A- 7488
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --------------A-AG--G--C---------T--CAAGA----T-TAGG-----------C-----G--------G-----------------------A-C---G--C------------C--------------G-T---T----C---T-------C------A- 7784
43_02G.SA.03.J11223 -----AC-A-----A--G---G-CGG----------CAGCAC---T-TGATY-------------R-----------G-----A-----------R-------C-C-G--C--G------R----------C------G-----T----------A----------G-A- 7758
44_BF.CL.00.CH80 -----A--------A-----G----G-------T--GAAGA----T--AGG-----------------G--------G-----------------C-------C---G--C------------C---------------G---------C----------------G-A- 7690
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---C-A--A-----T----------G----------CAGA-----T-TAGTC----------------G--------G-----------------C--------G--G--C--G---A---A-C--------------G-----T--C-------A-----C------A- 8234
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --------------A-A---GG---G--G----T---ATGAG---T-TAGG------AC------A----G------G-----------------T-------C---T--C-----------CC--------------G-----T----C----------------G-A- 7651
47_BF.ES.08.P1942 ------C-------A-A-------G-T-----------TGA----T--AG--------C-CT-------G-------------------------------------G--C-----------C---------------G-----T----C------------------A- 7692
48_01B.MY.07.07MYKT021 ----CAC-A-----G----------G------T----A-CA----T-TAGT---C--ACG--------G--------G--C-G-------A-G--CC----A-----G---------------C------------------------------------------G-A- 7495
49_cpx.GM.03.N26677 ----G---A-----G-AG------G-------T---G-AC-----T--A-TC------G----G-A-----------G--T--------------C------TCT--G-----G---A---ACC------G-------G-----T---------------------G-A- 7702
50_A1D.GB.10.12792 --------------A---------G-----------G-TG-----T--AG----------A----A----C-------------------A-G--GC----------G--C--------------------------------------A---T--------------A- 7681
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------C-------A-AG------G-----------G--C-----T--------C-----A-------G--------------A-----------------------G-----G-------A-C--------------------T----C------------------A- 7466
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----AC-A-----G----------G----------GA-AA----T-TGAGC--C--AC---------G--------G--C-GA-----------G--G--A-----G--------------CC--------------G-----------------------------A- 7604
53_01B.MY.11.11FIR164 -----A--A-----A----------G-----------A-CAC---T-TGAGA--C--AC---------G--------G--C-GA------A-G--G--G--A-----G---------A---A-C-A------------G-Y---T----Y----------------G-A- 7591
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----A--A-----G----------G----------GA-CA----T-TGA-A--C--AC-C----A--G--------G--C--A------A-G--T--G--------G---------A-----C-----TC-------------T---------------------G-A- 7683
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----A--A-----G----------G-----------A-AC----T-TGATC--C--ATG--------G-----A--G--C-----------G--G--G--A-----G--------------CC--------------G----------A------------------A- 7597
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---C--C-A-----T-A--------G---C------GA-A-----T-T--TC----------------G--------G-----------------C-------C---G---------------C-A----C-------G-----T---------------------G-A- 7602
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ------C-------T-----------T----------A-AC----T--CAA--GC----G---------C-------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---CA----C-A------------------T-----------------------A- 7482
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----A--------G----------G-----------AAGA----T--A-------------------G-----A-----------C----T---------------G-----G--------C---------------G----------A-----------C------A- 7626
59_01B.CN.09.09LNA423 ----C-C-------A-A-------GGT---------TA-AA----T--AG-C--C-------------G-T---A-------GA-----------------------G-----G------------------------G-T--------A------------------A- 7453
60_BC.IT.11.BAV499 ------C-------T----------RT----------A-AC----T--AAT--GC-----A----------------G-----A--------G--T-----A-C---G--C--G---CA--A-C------M-------G---------G------C------------A- 8235
61_BC.CN.10.JL100010 ------C-------T----------GT------T---ATAC----T--AGA--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G-------G---------GG------------------A- 7653
62_BC.CN.10.YNFL13 ------C-------T----------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------A-----------G-----A------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A----G--------GT---T-----------------------A- 7585
63_02A.RU.10.10RU6637 ---C-AC-A-----T----------G----------GA-A-----T-TGGGC--C-------------G--------G-------------------------C---G--C--G---A---A-C------G-------G-----T--------T-A----------G-A- 7801
64_BC.CN.09.YNFL31 ------C-------T----------GT---------GAGAC----T--AGG--GC-------C--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AA--A-C-A-----C------G-----------------------------A- 7619
65_cpx.CN.10.YNFL01 -----A--------G---------G-----------G-AGA----T--AGA-----------------G-----A--------A-------T---T---A-------G--C-G------------------C------G----------G------------------A- 7660
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----CA--A-----G----------G-----------A-AA---CT-TGAGC--C--AC---R-----G--------G--C--A------A-G--T--G--A--G--G--C--G---------C--------------G----C-----A------------------A- 7573
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ----CA--A-----G----------G-----------ATAA---CT-TGAGC--C--AC---G-----G--------G--CC-A------A----T--G--A--G--G--C--G--------CC--------------G----------C------------------A- 7567
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----A--A-----G----------GT---------TA-CA----T-TGATA--C--AC---------G--------G------------A-G--T--GC-A-----G--------------CC--------------G---------G-------------------A- 7668
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ------C-------A-A-------GGT---------GAT------T-TGA-C--------A-------------A----------------------------C----------------------------------G----------A------------------A- 7712
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --------A-----A-AG------G-T---------GA-------T-TA-----C-------------------A--G-----------------T-------C---------------------A------------GG------C---------------------A- 7778
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ----A-A-------AGA---G----G-------T----TGA----T--ATG-----------G-----GTT------G------------A-G--------------G--C------------C------G-------G-----T----------------C----G-A- 7755
73_BG.DE.01.9196_01 --------R-----A-A-------G-----------G--------T--AAT---------C----A--G--------G----G------------------------G----------------------G--------G---------------R----------G-A- 7780
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----CAC-A-----G----------G-----------A-CA----T-TGAGA--C--AC---------G-G------G--C-G-------A-G--TC-G--A-----G-----G---------C-------------------------C------------------A- 7563
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ----CA--A-----G----------GT----T-------A-----TTTAG-A--C--AC---------GG----A--G--C---------A----T--G--A--GC-G-------------A-C--------------------T-----------------------A- 7504
78_cpx.CN.13.YNTC19 ----CA--A-----G----------G-----------A-CAG---T--CAGA--C--AC---------G--------G--C---------A----T--G--A-C-------------A---A-C---------------G---------C-----------------GA- 7495
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---T--C-A-----T-A---------T---------GAAAC----T--AGA--GC------CC--------------T-----------GA----TC----A-C---G--C-GT---AAT-A-C-A------------G----------A------------------A- 7658
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --------A-----A----------GT---------GATAC----TT-AAT--GC---------------G------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-A-C-A------------G----------G------------------A- 7401
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ----CA--A-----G----------G------T---GA-C-----T-TGATA--C--AC-----------G------G--C-TA------A-G--T--G--A-----G---------------C--------------G-----T----C------------------A- 7450
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ------C-------T-AG--------T----------C-A-----T--AAT--GC-------G--------------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT----A--A-C-A-------------G---------G------------------A- 7658
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------C-------T--G-------GT----------A-AC----T--AAG--GC-------G-------G------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GC---AA--A-C-A----G-------G-----T-----------------------A- 7362
87_cpx.CN.12.DH32 ------C-------T----------GT----------A-AC----T--AGG--GC----------------------G-----A------A----C-----A-----G--C-GT---AA--A-C-A----G-------------T-----------------------A- 7610
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------C-------T----------GT-C--------A-AC----T--GGT--GC--------------C-------G----GA------A----T-----A-C---G--C-GT---AAC-A-C-A-------------G---------G------------------A- 7560
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------G-A-------G-----------G-T------T--AA----C-----C----A--G--------G--------------------G----C---G------------------------------G-----T----C-----A------------A- 7666
O.CM.96.LA51YBF35 ---CA---------TC--C-G--A-G---CATA-GCTA-A-C---T-TGAACA---AC----GG-AGC--TA--A--------C---A--A-G-CT--GC----GC-----G-------CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A- 8348
O.CM.96.LA52YBF39 ---CAA--A-----TCAGC-GG-A-----CATA-GCTC---C---TTTGAGGA---AC--AGGG-A---GTA-----G---C-A-----GA--A-G--GC----G------G-------CTCCA-T---------C--G-------T--A---T--------------A- 8332
O.CM.99.99CMU4122 ---CA-C-A-----TCARC-G--AG----CATA-GCGA-G-T---T-TGGTGA---AC--A--G-A--GG-------G---C-A-----GA-GA-G--GC----G---A--G-------TTCAC-T---G-----C--G-------T--A---T--------------A- 7798
O.CM.x.pCMO2_3 ---CA-C-A-----TCAGC-G--AG----CATA-GCTA-G-T---T-TGATGA---AC--A--G-A---GTA-----G---C-A-----GA-GA-G--GC----G------G-------TTCGC-T---------C--G-------T--A---T--------------A- 8359
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO ---CA---------TCA-C-G--A-----CATA-GCTC-A-C---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---G-A-----GA--A-G--GC-----------G-------TTC-A-C---------C--G-------T--A---T--------------A- 7688
O.FR.06.RBF206 ---CA-C-------T--------A-----CATA-GTTCTG-C---TTTGAAGA---AC--A-GG-A---G-G--A--G----------T-A-G--GC-GC-----------G-------CTC-C-T------------G-------T--A---T--------------A- 8364
O.GA.10.10Gab1190 ---CA---A-----TC--C-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---T-TGAGGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-A-----G---A--C-GC----GC-----G-------TTC-A-T-----C---C--G-------T--A---T--------------A- 7536
O.GA.11.11Gab6352 ---CA---A-----T--GC-G--AG-T--CATA-GTGA-A-C---T-TGAGGA---AC--AG-G-A---GTA---------C-A-----GA--A-GC-GC----G------G-------TTC-A-T------------G-------T--A---T--------------A- 7560
O.SN.99.99SE_MP1300 ---CA---A-----TCAGC-G--A-G---CATA-GCGC-ACC---T-TGATGA---AC--A-GG-A---GTA-----G---C-C-----GA--A-G--GC----G------G-------TTC-A-T-----C---C-GG-------T--A---T--------------A- 8357
O.US.10.LTNP ---CAAC-A-----TCAGC-G--A-G---CGTA-GCGC-A-C---TTTGGGGA---AC-CA--G-A----TA-----G---C-------GA--AGT---C----GC-----G------TTTC-A-T---------C--G-------T--A---T-------C------AC 8246
N.CM.15.S4858 ---CAA--A-----T-AGA--G-A-GA--C--TT--G-TG-C--TTTTGA-C-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------A--TC-C-C--------G---C-G---------C-----G-C-------GT--T-----C------------------A- 7740
N.FR.11.N1_FR_2011 ---CAA--A-----T-AGA--G-A-GAG-C--TT--G-TG-C--CTTTCAAC-T--A--GC-GG-A---G-A--A--GA-C-CA------A--TC-C-C--------G---C-G---A-----C-------C--------T--TT----C------------------A- 7608
P.CM.06.U14788 ---CA-----------A-CTGG-GG-T--------TGA-AC---TT---TGGA---AC-GA--G-A---G-G-----GA-GG-A------AG-A-GC----A--------C---------CAA-------GC---A-GG----------A---T-------C------A- 7833
P.FR.09.RBF168 ---CA---A-------A-MTGG-GG-T--------TGA-AC---TT-T-TAGA---AC--CG-G-A---G-T--R---A-GGCT------A--A-G-----A--G-----CC--------CAA--------C-----GG--------C-A---T-------C-----GA- 8373
CPZ.TZ.06.TAN5 ---CAA--A-----T-AGTT-G-A--A----CTT--GAGACC---T----T---T-A--GAT-G-T----CA--A-----------CA-------CC----A--------C--G---AGC---C-T---G--------G-T------C-A------------------A- 8412
CPZ.US.85.US_Marilyn ---CAA--A---------A--G-A-GA--C--TT--G-TACT--TTTTAGTC-T--A---C--G-A---G-A-----GA-T-CA------A--TC-C-C--------G---C-----T-----C-A-----C------G-T--T--C--C------------------A- 8283
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---CA---A-------A-CTRG--G----------TGAWGAC--CTT-CT-AAG--AC-GS-GG--A-C-CA--A-----GGTT------A-GA-G---C-A--G-----C---------GAC-------G-------G-------T--A-----------C------A- 7825
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ---CA---A-----T-A-TT-G-AG-T--------TGA-ACC--TTTTGTAGAG--AC--A--G-AA-TG-A--A--GA--G-A-----GA--A--C-G--A--G-----CC-----A--CAGC------GC------G----------A---T-A-----C------A- 7716
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2
B.FR.83.HXB2 ATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCA...TTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACC...CCGAGG......GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAG 8430
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__.__P__E__.__.__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__.__R__G__.__.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K_
Env __F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__.__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__.__P__R__.__.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__
A1.CD.02.LA01AlPr ---T--------------------AA----A--------------------G---G----CT-A-----------------T--C-----T...--G--A-----------TA--...----A-...--AGA-......----T----------AG------C------- 8450
A1.CM.08.886_24 ---TG----A--------G-----AA----A--------------------G---------A-A--G-----------------C-----T...C-G----------T--TTAC-...----A-...--A---......---GTG----------G------C----G-- 7871
A1.ES.15.100_117 -------------A----------AA----AC-------------------G---------A-A--G-----------------C-----T...--G-------------TTA--...----G-...--AG--......----T----------AG------C------- 7895
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----T...--G-----C--------TAC-...--G-G-...--A---......-AT-T-------------A----C-G----- 7807
A1.PK.15.PK034 ---T--------------------AA----A--------------------G------C--A-A--------------------C-----T...C-G-----C--------TA--...--G-G-...--C---......-AT---------------A----C--C---- 8009
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---T--------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----C...--G--A-------T---TAC-...----A-...-AAG--......-A-------------AG------C------- 7814
A1.SE.13.078SE ---T--------------------AA----G--------------------G---------A-A--------------------C-----T...C-G-------------TTAC-...----G-...--AGA-......----T-----------G-A----C------- 7611
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---T--------------------AA----A------------C-------G-----AT--A-C--------------------C-----T...C---------------TTAC-...----G-...--C---......------------------A----C------- 7761
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T---------------------A----A----A-------A---T-A--T-----G--A-A--------------------C-----T...--G-----G----T--CTAC-...---CG-...--AGA-......--T-T---------A---A----CA------ 7635
A3.SN.01.DDI579 ---T--------------G-----AA----A--------------------G---------A-A-----------------T--C-----T...C-C-------------TTAC-...----A-...--C---......------------------A----C------- 7634
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---T--------------------AA----A-----------------A--G-----------A--------------------C-----T...----------------CTA--...----G-...--AGA-......----------------G-A----C------- 8429
A6.BY.13.PV85 ---T--------------------AA----A---------------A----G---------A-A--------C-----------C-----C...G-G--A----------TTAC-...---CA-...--AGA-......-----A----------G-A----CA-C---- 7899
A6.IT.02.60000 ---T------G-------------AA----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----C...--G--A----------TTAC-...--G-A-...--AGA-......--T--A----------G-A----C------- 8450
A6.RU.11.11RU6950 ---T---------------------A----A---------A-----A----G---------A-A-------CC-----------C-----C...--G--A--G-------TTAC-...---CA-...--AGA-......-----A----------G-A----CAGC---- 7957
A6.UA.12.DEMA112UA024 ---T--------------------A-----A--------------------G---------A-A--------C-----------C-----T...G-G--A--G-------TTAC-...---CA-...--AGA-......-A---A----------G-A---CCA------ 8478
B.AR.14.DEMB14AR003 ------------------------AA----A---------------A--------------A-A------------A-------C------...--------C------------...---G-T...------......----------------------CC------- 8422
B.BR.10.10BR_MG035 ---------------------T--AA-----G--------A----------G--------------------------------C------...--G--A--G-------T----...----T-...--AC--......-----------------------G------- 7922
B.CU.14.14CU005 ---T--------------------AA----A----------------TA------------A-A---------------------------...C-C-------------G--A-...---G-T...-A----......-----------------------C----G-- 7638
B.DE.13.366396 -------------------------A--------------A------TAA--------G-------------------------C-----C...----------------G----...---G-A...-A----......-----------------------C------- 7577
B.DE.13.947915 ---------------------T---A-------------------CT--------------A-A------------A-------C------...--------C----------A-...---G-A...-A----......------------------------------- 7664
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------------------------------------------A------A-------------C------------------------...-----A----------G----...------...---G--......-A------------A--------C-G----- 8413
B.ES.15.100600 G------------------------A-----------------------A-------------A--------------------C------...-----A----------G----...---G--...------......-----------------------C------- 7858
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------------------------------G-------G-A-------------------------------------C------...---------------------...---G--...-A----......-----------------------C----G-- 7627
B.JP.12.DEMB12JP001 -------------A----------A-----------------------------------------------------------C------...C-G-------------G-T--...---G-T...------......-----------------------C----G-- 7843
B.PH.15.DEMB15PH003 -------------------------A--------------------A----G------T--A-A-----G--------------C------...--G--A--C----T--G--C-...---G-T...------......-----------------------C----G-- 8434
B.RU.11.11RU21n -------------------------A--------------A-----------------G--------------------------------...-----A----------G----...------...-A----......-----------------------C------- 7958
B.SE.15.102SE ---T---------A---C-----------------A-----------T----T-----------------TG----A-------C------...---------------------...----A-...------......----------------------CC------- 7616
B.TH.10.DEMB10TH002 -------------------------A--------------------A--------------A-A---G----------------C------...----------------G-T--...---G--...------......-----A-----------------C----G-- 7781
B.US.16.2609 ------G------------------A---------A---------------------------A--------------------C------...--------G----T--GA-C-...---G--...------......----------------G------C------- 7712
C.BR.11.DEMC11BR035 -------------------------A--------------A----------G--C-----------------C-----------C-----C...--G-------------TTA--...----G-...------......-----A-------T--G------C------- 7871
C.CN.10.YNFL19 -------------------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T...--G-------------TTA--...--G-A-...-AAG--......----T--------T--G-A----C------- 7800
C.DE.10.622166 -------------------------A----C--G-A----A----------G--A--C-----A--------------------C-----T...--G--A--A-------TTAC-...----A-...-A----......-A--------A--T--G------C------- 7619
C.ES.15.100_118 ---------A---------------A----A---------A----------G--------------------------------C-----C...--G-------------TTA--...----G-...------......-----A-------T--G------C------- 7858
C.ET.08.ET104 ------------------------AA----A---------A----------G--------------------------------C------...----------------TTA--...------...------.........G--C--C---T------------G---- 7612
C.IN.15.NIRT008 -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T...--G--A----------TTAC-...--G---...--AC--......-A---A-----T-T--G-A----C------- 7550
C.MW.09.703010256_CH256.w96 ------------------------AA--------------A-------------A--------A--------------------C-----T...--G-------------TTA--...----A-...-A----......-A-----------T--G-A----C------- 8391
C.NG.10.10NG020523 -------------------------A-----------------------A----C---G-------------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...--G-G-...--AC--......-A---A-------GA---A----C------- 7654
C.NP.11.11NP016 -------------------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T...C-G-------------TTAC-...--G-A-...--A---......-----A-------T--G-A----C------- 7601
C.PK.14.DEMC14PK009 -------------------------A--------------A----------G--C---G-------------------------C-----T...C-GC---------T--CTAC-...--G-A-...--AG--......-----A-C--------G------C------- 7841
C.SE.15.100ET ---T-----------G--------AA-----------G--A----------------------A--C-----------------C------...-----A----------TTA--...----A-...------......-----A-------T--G------C------- 7647
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------------------C--A--------------A-------CA-TT-G-----------------------------C-----T...--G-------------TTAC-...----A-...------......-------------T--G-A----C------- 8381
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -------------A-----------A--------------A----------G--------------------------------C-----T...--G-------------TTAC-...----A-...------......-A-----------T--G-A----C------- 7777
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -------------------------A--------------A-C--------G---------A-A-----------------C--C-----T...C-C--A----------TTAC-CCAA-----...A-----......-------------T--G------C------- 7830
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -------------------------A----C--G------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--A----------T-AC-...----G-...T-----......-A-----------T--G-A----C------- 7800
D.BR.10.10BR_RJ095 -------------------------A-------------------------G------G----A-GA-----------------C-----T...C-G--A----------T----...---G--...T-----......-----------------C----C-------- 7865
D.CD.03.LA17MuBo ------C---------------C-AA--------------T----------G-----------A--------------------C-----T...C----A----------T----...---G--...--AC--......--------------A---------------- 8490
D.CM.10.DEMD10CM009 ------C---G-------------AA----------------C--------G----------------------A---------C-----C...--G--A--C-------T----...---G-A...------......------------------------------- 7768
D.CY.06.CY163 ------C--------------G--AA--C------A---C-----------G------CCCA-AC-------C------C----C-----T...CCC-----C--C----T----...---G-A...T-C---......CCC----C----------CCC--C------- 7643
D.KE.11.DEMD11KE003 ---------A--------------AA----G-----------------------G---G----A----A---------------C-----T...C-G--A----------T----...---G--...---C--......------------------------------- 7760
D.SE.12.077UG -------------------------A----C---------------------T-----T----A--------------------------T...C-G-----C-------T----...---G-T...------......-----A------------------------- 7655
D.TZ.04.CO6405V4 ------------------------AA-------------------------G------G----A-----------------G--C-----T...C----A----------T----...---G--...------GGA...--------------A----A----------- 7643
D.UG.10.DEMD10UG004 ------------------------AA-------------------------G------T----T--------------------------T...C-G-------------T----...---G--...------......------------------------------- 7740
D.UG.11.DEMD11UG003 T------------------------A-------------------------G-----------A--------------------C-----T...C-G--A----------T----...---G-T...------......------------------------------- 7784
D.YE.02.02YE516 ---T--C------------A----AA-----C-------------------G--------G--A--------------------C-----T...C-------A-------T----...---G--...------......------------------------------- 7610
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ------------------------AA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T...--G--A--G-------TTA--...----G-...------......-----------------------C------- 7603
F1.AR.02.ARE933 ---------A--------------CA----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T...--G--A--A-------TTA--...----G-...------......-A---------------------C------- 7700
F1.BR.11.DEMF111BR037 -------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T...--G--A--A-------T----...----G-...------......-A---A-----------------C------- 7940
F1.CY.08.CY222 -------------A----------AA-------------------------G-----------A------------A-------C-----T...-----A--A-------TTA--...----G-...------......-----------------------C------- 7596
F1.ES.11.VA0053_nfl -------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T...C-G--T-----------TA--...----G-...------......-A---------------------C------- 7827
F1.FR.04.LA22LeRe -------------------------A----C------------------ACG--G--------A------------A-------C-----T...--G--A--A-------TTA--...----G-...------......-A---------------------C------- 8277
F1.RO.03.LA20DuCl ------------------------AA----C---------A----------G-----------A------------A-------C-----T...-----A--G-------TTA--...----G-...------......-A---------------------C------- 8499
F1.RU.08.D88_845 ---------A-----------T---A----C--------------------GT----------A-G----------A-------C-----T...C-G--A--G-------T----...------...-A----......--------------A--------C------- 7916
F2.CM.10.DEMF210CM007 -------------------------A----G--------------------G---G-----A-A--G-AG--------------C-----T...--G-----A-------TTA--...----G-...------......----------------G------C------- 7751
F2.CM.11.DEURF11CM026 -------------------------A----A--------------------G------G--A-A--------------------C-----T...G-G--A--G-------TTA--...----A-...T-----...GAACC--------------G--A---C------- 7755
G.CD.03.LA23LiEd ---T-----A--------------AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T...--G--A--C-------TTA--...-ACCA-...-G----......-A---------------------C------- 8376
G.CM.08.789_10 ---T--------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--A--C-------TTAC-...-ATCG-...-A----......-A----------------A----C------- 7842
G.CM.10.DEMG10CM008 ---TG----A--------------AA-------------------------G--------------------------------C-----T...--G--A--C-------T-AC-...-ATCAG...-A----......-A------------A---A----C------- 7793
G.CN.08.GX_2084_08 ---T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...-----A-----------TAC-...-ACCA-...-A----......-A---------A------A----C------- 7663
G.CN.16.224GX ---T-----------------TC-AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--A-----------TAC-...-ACCA-...-A----......-A----------------A------------ 7661
G.ES.14.EUR_0033 ---T-----------------T--AA-------------------------G---------A-C------------A-------C------...--G--A--C-------CTTC-...-ACCA-...-A----......-A--------------G-A----C------- 7846
G.GW.08.LA57LmNe ---T-----------------T--AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------...--G--A--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A-----G--------G-A----C------- 8435
G.KE.09.DEMG09KE001 ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...C-G--T--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A-----G----------A----C------- 7803
G.NG.12.12NG060409 ---T-----------------T--AA--------------------A----G-----------A--------------------C-----T...--G--A--C-------GT-C-...-ACCA-...-A----......-------------------A--C-------- 7659
H.CD.04.LA19KoSa ---------------------T--AA----------------------A--G---------A-A--------------------C-----T...C-G--T--C-------TTA--...--G-AT...--AC--......--------A---------------------- 8475
H.CF.02.LA25LeMi ---------------------T--AA----AC----G---T-----A----G-----------A--------------------C-----T...-----T----------TTA--...--G-G-...---C--......-------G----------A---------G-- 8239
J.CD.03.LA26DiAn ------------------------AA--------------A----------GA--G--G----A--------------------C-----T...-----A----------TTAC-...----A-...--A-C-......-A-G-A----------G------C------- 8469
J.CM.04.04CMU11421 ------------------------AA--------------A----------GT--G-------A--------------------C-----T...--G--A----------TTAC-...--TCA-...-TCGC-......-A-G-A----------------C-------- 7956
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -------------------------A--------------------A----G------G----A--------C-----------C-----T...--G--A--C-------TTAC-...----G-...------......-----------------------C------- 7613
K.CM.96.96CM_MP535 -------------A-----------A---------------C---------G------G----A--------C-----------C-----T...--G--A----------TTA--...------...T-----......---G-A-----A-----------C------- 7590
01_AE.CM.11.1156_26 ---T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--------------------C-----T...--G--A--C-------TTAC-...-ATCAT...-A----......-A--------------G-A----C------- 7740
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ------------------------AA--------------A-C-----C--G-----------A--------------------C-----T...--G--TC-C-------CTTC-...-ATCAT...-A----......-A--T-------------A----C------- 7752
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ---T--------------G--T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--TC-C----T--CTAC-...-ACCAG...-A----......-A---------A------A----C------- 7635
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ---------------------T--AA--------------A--G-------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------TT-C-...-ACCA-...-A----......-A---------A------A----C------- 7827
01_AE.MM.14.fKSDU26 ---T--------------------AA----------R---A----------G-----------R--------------------C-----T...C-G-YT-CC-------CGAA-...-AYCAG...-A----......-A---------A--A---A----C------- 7659
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ---------A-----------T--AA--------------A--G-------G-----------A--------------------C-----T...--G--TC-C----T--C-TC-...-ATCAT...-A----......-A---------A------A----C------- 8355
01_AE.SE.12.070SE ---T------G----------T--AA--------------A----------G--------------A-----------------C-----T...-----T--C----T----TA-...---T--...------......-A---------------------C------- 7581
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ---T-----------------T--AA--------------A--A-------G-----------A--------------------C-----T...G-G--T--C----T--CTAC-...-ATCAT...-A----......-A-A-------------------C------- 7733
01_AE.TH.11.40436v09_04 ---T-----------------T--AA--------------A-C--------G-----------A-----------------T--C-----T...G-G--TC-A-------CTAC-...-ATCAT...-A-G--......-A---A-------T--G-A------------ 7588
01_AE.TH.90.CM240 ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT...-A--A-......-A---------A-----------C------- 7983
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T---------------------A--------------------------T--G-----A-C--------------------C-----T...--G--A--C-------TTAC-...-ACCA-...-A-G--......-A--------------G-A---CC------- 7869
02_AG.DE.09.701114 ---T-----------------T---A-----------------------------A-----A-A--------------------C-----T...--G--A--C-------C-A--...-ATCA-...-A-T--......-A------------A-G-A----C------- 7686
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---T--------------------AA-------------------------G---A-----A-A-G---------------T--C-----T...--G-----C-------TTGC-...-ACCA-...-A----......-A--------AA------A----C------- 8112
02_AG.KR.12.12MHR9 ---T-----------------T---A-----------------------------A-----A-A--------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A----------------A----C------- 8116
02_AG.LR.x.POC44951 ---T-----------------T---A-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...-ACCG-...-A----......-A----------------A----C------- 8401
02_AG.NG.12.12NG060304 ---------------------G--AA----C---------------A--------A-----A-A--------------------C-----T...--G--A--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A-----------T----A----C-----C- 7636
02_AG.NG.x.IBNG ---T-----------------T--AA-------------------------G---A-----A-A--------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A---------A------A----C------- 7936
02_AG.PK.15.PK032 ---T-----------------T--AA----A--------------------G---AA----A-A-GA----C------------C-----T...--G--C--C----T--TTAC-...-ACCAG...-A----......----T------A--A---A----C------- 8031
02_AG.SE.14.098GN ----------G----------T--AA----------G--------------G---A-----A-A--------------------C-----T...--------C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-----------A------A----C------- 7598
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Env gp41 transmembrane domain Tat Rev intron end Tat Rev exon 2 start Tat premature stop in HXB2
B.FR.83.HXB2 ATTCATAATGATAGTAGGAGGCTTGGTAGGTTTAAGAATAGTTTTTGCTGTACTTTCTATAGTGAATAGAGTTAGGCAGGGATATTCACCA...TTATCGTTTCAGACCCACCTC...CCAACC...CCGAGG......GGACCCGACAGGCCCGAAGGAATAGAAGAAG 8430
Rev exon 2 N__P__P__.__P__N__.__P__E__.__.__G__T__R__Q__A__R__R__N__R__R__R
Tat exon 2 __P__T__S__.__Q__P__.__R__G__.__.__D__P__T__G__P__K__E__*__K__K_
Env __F__I__M__I__V__G__G__L__V__G__L__R__I__V__F__A__V__L__S__I__V__N__R__V__R__Q__G__Y__S__P__.__L__S__F__Q__T__H__L__.__P__T__.__P__R__.__.__G__P__D__R__P__E__G__I__E__E__
02_AG.SN.13.9580 G--T------------------A--A--------------A-----A--------AA----A-A--------------------C-----T...C-G-------C-----TTAC-...-ACCA-...-A----......-A---A----------G-A----C------- 7817
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------------------------------------A------------------------------G-------------------...-----A----------G----...---G--...-A----......------------------------------- 7607
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T---------------------A----C---------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--G-------TTA--CCAA-----...-AAC--......----T-----------G-----C-------- 7803
05_DF.BE.x.VI1310 -------------------------A----C---------------A----G-----C------------------A-------C-----T...C-G--A----------C-T--...---G--...------......-------------------A--C-------- 7836
06_cpx.AU.96.BFP90 ---T--------------------AA-------------------------GA----------C--------------------C-----T...--G-----G-------TTA--...----A-...--A-C-......---G-A----------G--A---C------- 8478
07_BC.CN.98.98CN009 ---------A---------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T...--G-------------TTAC-...--G-A-...--AG--......-------------T--G-A----C------- 7752
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T...--G----------T--TTAC-...--G-A-...--AG--......-----A-G-----T--G-A----C------- 7609
09_cpx.GH.96.96GH2911 -------------------------A--------------A----------G------G----A--------C-----------C-----T...--G--A--C-------TTAC-...----A-...------......-A---------------------C------- 7602
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ------------------------AA------------------G------G------T----A--------------------------T...C-G-----G--C----T----...---G--...------......------------------------------- 7782
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ---T--------------------AA-------------------------G-----------A------TG------------C-----C...G-G--A--G-------TTA--...----G-...-AC-A-......-A-G-------T----G------C------- 7829
12_BF.AR.99.ARMA159 -------------------------A----C--------------------G-----------A------------A-------C-----T...--G--A--A--------TA--...----G-...------......-A---------------------C------- 8395
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ---T-----------------T--AA-------------------------G-----------A--A--T-----------G--C-----T...--G--A----------TTAC-...-ATC--...AA----......-A---A------------A----C------- 7855
14_BG.ES.05.X1870 -------------A----------AA-------------------------G---------A-A------------A-------C------...C----A--C-------CTAC-...-ACCA-...-A----......-A--------------G------C------- 7912
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------------------------A----C--------------------G--------------------------------C-----T...--G--TC-C-------CTA--...-ATCAG...-A----......-A-G-------A-------A---C------- 7802
16_A2D.KR.97.97KR004 -------------------------A----A------------A-G---A--A-----G----------------------G--C-----T...G----A-------T--CT-C-...--G---...--AGA-......-AT----------A--G-A----C-----C- 7796
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------------------C------G--------A----G-----------A------------A-------C-----T...G-G--A--A-------G--C-...----G-...------......-A---------------------C------- 7619
18_cpx.CU.99.CU76 ------------------------AA-------------------------G-----------A--G-----------------C-----T...--G--T--C-------TTA--...--G-A-...-A-CT-......----------------------C-----G-- 7738
19_cpx.CU.99.CU7 ---T-----------------T--AA----------------C--------------------A--------------------C-----T...--G--A----------TTAC-...-G-CA-......--A......--G----------A----A----C------- 7493
20_BG.CU.99.Cu103 -------------------------A--------------------A----G---------A-A--------------------C-----C...--G-----C--------TAC-...-ACCA-...-A----......-A---------------------C----G-- 7864
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------G--------------A-------------------------G--C---T-------------------------C-----T...C-G--A----------T----...---G--...------......------------------------------- 7622
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ---T--------------------AA----A--------------------G---------A-A--------------------C-----C...--G--A----------TTAC-...----A-...-AAGA-......----T-----------G-A----C------- 7597
23_BG.CU.03.CB118 ---T-----A--------------AA-----------------A-G-----G---------A-A--------------------C-----C...--G--A--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A---------------------C------- 7858
24_BG.ES.08.X2456_2 ---T--------------------AA--------------------A----GA-----T--A-A--------------------C------...--G--A--C--------TAC-...-ACCA-...-A----......-A--------------G--A---C----G-- 7881
25_cpx.CM.02.1918LE ---T-----------------T--AA--------------------A----GA----------A--------------------C-----T...--G-----C--------T-C-...-ACCA-...-A----......-A---A----------G------C------- 7629
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ------------------------AA----C----------C-C--------A-AA-------A--------------------C-----T...--G-----C-------T-T--...----G-...--AGA-......---GT--C--------G------C------- 8418
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ---T-----------------T---A--------------------A----GT--------A-A--------------------C-----T...C-G----------T---TAC-...----A-...--AGA-......----T--------T--G-A----C------- 8429
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------------A-------------------G---------------------------------------C------...--------C-------G----...---GT-...-A----......-A--------------G------C------- 7831
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------------------------A-----------------------------------------------------------C------...--------C-------G----...---GTT...------......-----------------------C------- 7875
31_BC.BR.04.04BR142 -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----C...--G-------------GTAC-...----T-...------......-----A-------T--G--A---C------- 7880
32_06A6.EE.01.EE0369 ---T--------------------AA-------------------------G-----------C--------------------C-----T...G-G--A--G-------GTA--...----A-...--A-C-......---G------------G--A----------- 8056
33_01B.ID.07.JKT189_C ---T-----------------S--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------CTA--...-ATCAG...-A----......-A---------A----G-A----C------- 7722
34_01B.TH.99.OUR1969P ---T-----------------T--AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------CTAC-...-ATCAT...-A----......-A---A------------A----C------- 7614
35_AD.AF.07.169H ---T--------------------AA----A-----------------A--G---G-----A-A--------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...--G-G-...-AAG--......-AT-T--G------A-G-A----C------- 7612
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---T-----------------T---A----------------C--------G---AA-G--A-A--------------------C-----T...--GC-A--C-------TTAC-...-GCCAT...-A----GAA...-A----------------A----CA------ 7630
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 ---T--------------------AA----------------C--------G-----------A--------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A----------------A----C------- 7612
38_BF1.UY.03.UY03_3389 -------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--A----------GTT--...----G-...------......-A---------------------C------- 7826
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -------------------------A----C--------------------G---G-------A------------A-------C-----C...--G--A-----------TA--...----G-...--ACC-......-A---------------------C------- 7880
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ------------------------A---------------------A-------------------------------------C------...--G--A--C----T--G--C-...---G-A...G-----......----------------G------C------- 7927
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C------...--------G-------TTA--...----A-...T-----......-----A-------T--G-A----C------- 7643
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----------------------------------------------T----------------A---------------------------...--G-------------G--A-...---G--...-A----......----------------------C-------- 7939
43_02G.SA.03.J11223 ---T-----------------T--AA-------------------------G-------------RA-----------------C-----C...--G--A----------TTAC-...-ATCA-...-A-C-A......-A---------------------C------- 7913
44_BF.CL.00.CH80 -------------------------A----C---------------A----G-----------A------------A-------C-----T...--G--A--A-------CTA--...----A-...------......-----------------------C------- 7845
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T---------------------A-------------------------G-----AG-------------------------C-----T...-----A----------TTA--...----A-...------......-----------------------C------- 8389
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -------------------------A----C---------A----------G-----------A-----G------A-------C-----T...--G--A--A--------TA--...----G-...--AGA-......-A-------------AG------C------- 7806
47_BF.ES.08.P1942 ------------------------A-----A-----------------AA----------------------------------C------...--G--A--C----------A-...---G-T...------......----------------G------C------- 7847
48_01B.MY.07.07MYKT021 ---T-----------------G--AA--------------------.........G----------------------------C-----T...--G--T--C-------CT---...-ATCAG...-A----......-A---------A------A----C------- 7641
49_cpx.GM.03.N26677 ------------------------AA--------------A----------G---G-----A-A--------------------C-----T...G-G-----G-------TTA--...----A-...--A-C-......-A-G------------G------C------- 7857
50_A1D.GB.10.12792 -------------------------A----------G---A----------G------T----A--------------------------T...C-G-------------T----...------...------......--------A---------------------- 7836
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ----------------------C--A--------------------A----G---AA----A-A--------------------C------...--G--A----------G----...------...------......---G-------------------C----G-- 7621
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------------------AA--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------TTTC-...-ATCAT...-A----......-A----------------A----C------- 7759
53_01B.MY.11.11FIR164 ---T-----------------GC-AA--------------A----------G--------------------C-----------C-----T...--G--T--C-------TTAC-...-ATCAR...-A----...GAACA--T------A------A----C------- 7749
54_01B.MY.09.09MYSB023 ---T------G-------------AA----------G--------------G-----------A--------------------C-----T...-----T--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A---------------------C------- 7838
55_01B.CN.10.HNCS102056 ---T-----------------TA-AA--------------A--C-------G----------------A---------------C------...--G--T--C-------CTTC-...-ATCAT...-A----......-A---------A------A----C------- 7752
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ---------A--------------AA----------------------------------------------------------C-----T...--G-----C-------TTAC-...-ACCAT...-AAC--......-A------------A-G-A----C------- 7757
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -------------------------A--------------A----------G---G-------A--------------------C-----T...--G-------------TTGC-...--G-A-...--AG--......-----A-------T--G-A----C------- 7637
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------------------------A-------------------------------------A--------------------C-----T...--G--T--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A---A----AA-----------C------- 7781
59_01B.CN.09.09LNA423 ------------------------A---------------A----------G--------------------------------C-----T...--G--T--C----T--T-TC-...-ATCAT...-A----......-A---------------------C------- 7608
60_BC.IT.11.BAV499 -------------------------A----C---------A----------G--C-------------TTT-------A-----C-----C...--------G-------TTA--...---GG-...------......-----A-----A-TTAG--A---C---A--- 8390
61_BC.CN.10.JL100010 ------------------------------G---------A----------G--C---G-------------------------C-----T...----------------CTAC-...--G-A-...--AG--......----A--------T-AG-A----C------- 7808
62_BC.CN.10.YNFL13 ---T--------------------AA----------G---A----------G--A-----------------------------C------...--G--A----------TTAC-...----AT...--AC--......-------------T--G------C------- 7740
63_02A.RU.10.10RU6637 ---T-----------------T--AA----G---------------A----G---------A-A------------A-------C-----C...--G--T--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A--------------G------C------- 7956
64_BC.CN.09.YNFL31 -------------------------A--------------A----------G--A--------A--------------------C-----T...--------G----T--CTAC-...-A--G-...--AG--......-------------T--G-A----C------- 7774
65_cpx.CN.10.YNFL01 -------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------CTT--...-ATCAT...-A----...GAACA---------A--A--------C------- 7818
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ---T-----------------T--AA----A---------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G--T--C-------CTY--...-ATCAG...-A----......-A--------------G------C------- 7728
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ---T--------------G--T--AA----A---------A----------G-----------A------------A-------C-----T...--G--T--C-------CTT--...-ATCAT...-A----......-A--------------G--A---C------- 7722
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---T-----N-----------T--AA--------------A--------A-G--------------------------------C-----T...--G--T--C-------CTAC-...-ATCAT...-A----...GAACA---A-----A------AA---C------- 7826
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---T--------------------AA----G------------------------------A-A--------------------C------...--G---------------T--...---G--...------......----------------------CC-G----- 7867
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ------------------T----------------------------T---G---------A-A--------------------C------...--G--A--C-------G----...---G-T...-A----......---------G-------------C-G--G-- 7933
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------------A--------------------T----------------A---------------------------...--G-----C----------A-...---G-T...------......----------------G------C------- 7910
73_BG.DE.01.9196_01 ---T---------A-------TK-AA-------------------------G-----K---A-A------------A-------C------...--G--A--C-------TTAC-...-ACCA-...-A----......-A--------------G-A----C------- 7935
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---T-----------------GC-AA----G---------A-------------------------------------------C-----T...--G--T--C-------TTA--...-ATCAG...-A--A-......-A---------A------A----C------- 7718
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---T-----------------T--AA--------------A----------G------G----A--------------------C-----T...--G--T-------T--C-T--...-TTCAG...-A----......-A------------A-------C-------- 7659
78_cpx.CN.13.YNTC19 ------------------------AA--------------A----------G---G-------A--A-----------------C-----T...--G--T--C----T--CTAC-...-TTCAG...-A----......-A---A-----------------C------- 7650
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------------------------A--------------A----------G--C-----------------------------C-----T...--G-----G-------TTA--...--G---...--AG--......----------------G-A----C------- 7813
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -------------------------A--------------A----------G--------------------------------C-----T...--G--A--G-------TTAC-...--G-A-...--AG--......----------------G-A----C------- 7556
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ------------------------AA--------------A----------G--C--------A--------------------C-----T...--GC-A----------CTAC-...--G-A-...--AG--......-----A-------T-AG------C------- 7605
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -------------------------A--------------A----------G-----------A--------------------C-----T...--G-T-----------CTAC-...--G-A-...T-AG--...GGAC----A-------T--G-A----C------- 7816
86_BC.CN.13.15YNHS18 ------------------------AA--------------A-------------C-----------------------------C------...--G-----G----T--CTAC-...--G-A-...--AG--......-------------T--G-A----C------- 7517
87_cpx.CN.12.DH32 -------------------------A--------------A-------------C--------A--------------------C-----T...--G-T-----------CTAC-...--G-A-...--AG--......----AA-------T--G-A----C------- 7765
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ------------------------AA--------------A----------G--A---T-------------------------C-----T...--G-----G-------TTA--...--G-A-...--AG--......-A-----------T--G-A----C------- 7715
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -------------------------A----C--------------------G---------A-A------------A-------C-----C...G-G-----G---------T--...---GT-...------......-A------------A----A--CC----G-- 7821
O.CM.96.LA51YBF35 -GCT-----C----------CAC-AA-----G-----G-TA-CA-GATAA-----A--G------GG-ACA--------------CA---C...C-C-----A----T--CTG--...-AGCA-...-A-CA-......-A-G-A--AGC---A-G-----C--G--G-- 8503
O.CM.96.LA52YBF39 -GCT-----C----------CAC-A------G-G---G-T--CA-GATA------AA-C-------A-ACA--------------CA---C...C-------A-------CTG--...-ATCA-...-AACC-......-A-GTA--A-C---A-G-----C--G----- 8487
O.CM.99.99CMU4122 -GCA-----C----------CAC-AA-----A-------T--CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---C...C-C----------T--C-AA-...-ATCA-...-AATC-......-A-G-A-GAGC---A-G-----C--G----- 7953
O.CM.x.pCMO2_3 -GCA-----C----------CAC-AA-----G-------T--CA-AATAA--A--AA-C------GA-ACA--------------CA---C...C-C--A-------T--C-A--...-ATCA-...-AATC-......-A-G-A--AGC---A-G-----C--G----- 8514
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -GCA-----C----------CA--A------G-----G-TA-CA-GATA------AA-C------GG-ACA--------------CA---C...C-C-----A----T--C-A--...-ATCA-...-AAGT-......-A-G-A--A-C---A-G-----C--G----- 7843
O.FR.06.RBF206 -GCT--C--C----------CAC--A-----G-------TA-CA-G-TA---A--AA-C-------G-ACA--------------CA---C...C-C-----A----T--C-A--...-A-CA-...-ATCA-......-A-G-A--A-C--TA-G-A---C--G----- 8519
O.GA.10.10Gab1190 -GCA-----C----------CAC-AA-----G-C---G-TA-CA-G-TA---A-AAA-C-------A-ACA--------------CA---C...C-C-----G----T--C-A--...-ATCA-...-AAGC-......---G-A--A-C---A---A---C--G----- 7691
O.GA.11.11Gab6352 -GCA-----C----------CAC-A------G-G-----TA-CA-G-TAA-----AA-C----A-GA-ACA--------------CA---C...C-C-----C---------AG-...-ATCA-...-GATC-......-A-G-A--A-C---A-G-A---C--G----- 7715
O.SN.99.99SE_MP1300 -GCA-----C--------G-CAC-AA----GG-G-----T---A-GATA------AA-C------GA-ACA-------T------CA---C...C-C--A----------C-AC-...-ATCA-CAA-AACC-......-A-G-AC-AGC---A-G-----C--G----- 8515
O.US.10.LTNP -GCA-----C----------CAC-AA-----G-G---G--A-CA-GATA------AA-C------GA-ACA--------------CA---C...C-------A----T--CTA--...-ATCA-...-AAGT-......-A-G-A-GA-C---A-G-----C--G----- 8401
N.CM.15.S4858 -GCT-------------C----A-CA----CA-------CA-AAG--TAA--A-AA-----A-AGCA-----------------------TCCCC-C-----G-------TTA--...--G--A...A-A---......-----A--------A-------C-------- 7898
N.FR.11.N1_FR_2011 -GCT-------------C----A-TA----CA-------CA-AAG---AA--G-AA-----A-AGCA--------------------T--C...C-C-----G-------TTA--...-----A...G-AC--......-AT--A--------A-------C-------- 7763
P.CM.06.U14788 T-----T--------------AA-TA----AC---A---CT-AA-G---A--GG-AA-G----C-GG-A---C-----------Y-----T...G-R-----G-------TT-G-...-TGCA-...GG-G-C......CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C---- 7988
P.FR.09.RBF168 T-----T--------------AA-AA----AC-------CT-G--A---A--A--AA-G----C-GG---A-C-----------C-----T...G-------A-------TTGG-...-TG-A-...GG-GAT......CC-G-A-GA-TAG-ACC-----C-A-C---- 8528
CPZ.TZ.06.TAN5 -GCT-----C-------C------AA----AC-T-----TC-CA-GTT-A--A--AA-G----T-GGCA------------T---ATG--C...--G-TT-CA-------CTAC-...-A-G-G...GA-CA-......-AT--A--GCA---A-G------C-C----- 8567
CPZ.US.85.US_Marilyn ---TT----AG------C-A----A-----AA-C-----T--AGG--TGA--T----AC----AGCA-A------------T-----T--C...C-C-----A-------TTT--...-----A...A-TC--......-A---A--------A-------C-------- 8438
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -GCT-------------R--CT--AA----AC-----G-T--CA-G-TA--G---AG-T----A--G-ACA-----A--------CA---T...C-C-----A-------CTTC-...---CA-...--C-C-......-A---A-GA-C---A---AA--C--G--G-- 7980
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 T-----C---------------C-CA----GC---A-T-TT-GC-A---A--A--AAC-----T--A-----C-----------C-----T...--G--A--A----T--TTGG-...-TG-A-...AG-G-C......CT-G-A-GA-TAG-ACC-----C---C---- 7871
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Tat end
B.FR.83.HXB2 AAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG............ 8588
Rev exon 2 __R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__
Tat exon 2 _K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__L__G__R__R__.__.__.__._
A1.CD.02.LA01AlPr -----------CA--G--A-AT------G-----C-------G---G-T---A------GC---------C---A-------------------------T--------------CG---------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8620
A1.CM.08.886_24 -----------CC---------------G----------C--------T---A------GC------------------------------------------------------CA-----------G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8041
A1.ES.15.100_117 -----------CA--G---CAG------G-----------CG----G-T---A------GC---------C---A----T--------T--------------A-----------TG---C-----CC-------C-----------------A---CAGTCTCAAAGGG 8065
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------CA-----------------------------G-----T---A------GC---------C-----------------T-----T--------------------CA-A-------CTG------C-----------------A--ACAGTCTCAAGGGG 7977
A1.PK.15.PK034 ---A-----G-C----------------G----------CC-------T---AA--G--G----------C--------------------------------------------CA---------C-G------CAT--------T------A---CAGTCTCAAGGGG 8179
A1.RW.11.DEMA111RW002 G----------CA--G------------G----------CC-G-----T---A-----C--------G------A---A-------A-T--------------------------------A----C-G------C---------------------CAGTCTCAAGGGG 7984
A1.SE.13.078SE -----------CA-------AC------G-----------C-------T---A------GC------A--------------------T---------------------------G---------CCG------CG--A-------------A--ACAGTCTCAAGGGG 7781
A1.UG.11.DEMA110UG009 -----------CA--G------------G-----------C-G-----T---A--G---G-------G--C--------------------------------------------CGGA-------C-G-A----C---------C-------A---CAGTCTCAAGGGG 7931
A2.CM.01.01CM_1445MV G----------CA-----------C---AG------------G-----T---A------GC-----------------------------------------------------GCA-A-C-----C-G------C----AC-----------A---CAGTCTCAAGGGA 7805
A3.SN.01.DDI579 -----------CA---------------G-----C-------G-----T---A---------------------A-------------------T--------------------CAC--------C-G------C----------------.................. 7786
A4.CD.97.97CD_KCC2 G----------CA--G----AC------G-------------G-----T---A-A----GC-------------A-------------T--TGT-----------C---------CA---------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8599
A6.BY.13.PV85 -----------CA--G-----G---C--A-C-----------G-----T------G---GC---------Y--A-----------------------------A------------A---C-----C-G-----GC-------------AC------CAGCCTCAAGGGA 8069
A6.IT.02.60000 -----------CA--G------------G-------------G-----T---A------GC---------------------------------T-------------A------CG---C-----C-G------C---------------------CAGCCTCAAGGGA 8620
A6.RU.11.11RU6950 -----------CA--G------------G-----C-------G-----T---A--T---GC------------------T-----T--T--------------A-----------CA---------C-G------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 8127
A6.UA.12.DEMA112UA024 -----------CA--G--------------C-----------G-----T---A------G-------------------------------------------A-----------CA---------C-G------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 8648
B.AR.14.DEMB14AR003 -----------C-----------G------AGA-------A-CT----T---A-----C-----------C---A-------------------T-------A-------------------------G-------------G---------------............ 8580
B.BR.10.10BR_MG035 ----------C----------G--------GA-CG--G-----T----T---C-TG--CG----------C---T-----------AGT---------------------------------------G------------------------T----............ 8080
B.CU.14.14CU005 ---------------------GTG-----GAGA--------G------T---A---A-C-------T---C---A-------------T-------------------------------C----C--------------------------------............ 7796
B.DE.13.366396 -----------------------------GGGATC------G-T----T---A-------------T---C---A-----------------CT------------------------------AA---------C----------------------............ 7735
B.DE.13.947915 ----------AG------------------GA-C---G---C-T----T---A-----C-------T---C--A----------T---T----T--------------C-----------C-------------------------------------............ 7822
B.DO.11.DEMB11DR001 -C----------------------------G---G----C-C-T----T---A-T---C--------------A----------T-------------------------------------------G-----------------------------............ 8571
B.ES.15.100600 ----------------------------AGG-----------C---C-T----C-T---G--------------------------------------------------------------------G-----------------------------............ 8016
B.FR.11.DEMB11FR001 ------------A-AG--------C----GGAT-C------G-T----T----A--A---------T---C---A---A--------G--------------------------------C-----C-G----------------G------------............ 7785
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------------------------A-G-----------G-----T----C----------------C---A----------------------------------------------------G---------------A--------------............ 8001
B.PH.15.DEMB15PH003 -----------------------------GAG-C-----C--------T----A-T---T-----AC---C-------------T---------T-------------------------C-------CT---AG--------T--------------............ 8592
B.RU.11.11RU21n ------------------------C----G------------------TA--T-----------------C---A-----------------CT--------------------------------C-G------------------------T----............ 8116
B.SE.15.102SE -----------CA-----------------G--C-------GC-----T---A---A-CT------T---C------TT---C-T-AG--------------T-------------------------G------C----------------------............ 7774
B.TH.10.DEMB10TH002 -----------------------------GAAAC--------CT----T---A-------------T---C---A-------------T-------------------------------C--------------------G----------------............ 7939
B.US.16.2609 -C-------------------G-G-----GAA-------C--GT----T----A------------T---C---A--GA--------------------G--------C-----------C--------------C----------------------............ 7870
C.BR.11.DEMC11BR035 -----------CA----------------------------GG-----T---A------GC---------C---A----------------------------A--------------A--A----C-GT---AGCG--------------------CAGCCTCAAGGGA 8041
C.CN.10.YNFL19 -----------CA-----A-A--------G----C-------------T---A--T---GC---------C--A----A---------T-------------T------------CA-A---G-GAC-G----AGCG-----G-------------ACAGTCTCAGGGGA 7970
C.DE.10.622166 -----------CA-----------------------------G-----T----C-----GCG--------C---A------------GT--------------A-----------CA-A--------GG----AC-G--------------------CAGTCTCAGGGGA 7789
C.ES.15.100_118 -----------CA-------A---------------------G-----T---A------GC---------------------T-----T--------------A--------------A-CA----C-G------CG--------------------CAGTCTCAAGGGG 8028
C.ET.08.ET104 -------T...GCCAG-C--AGA---C-----T-T-----T--G----TT--C...G--C---T--GG---T--------T-------T--------T----A-------...A----TC--------G-A----CC-C---------------A---............ 7761
C.IN.15.NIRT008 -----------CA-----------------------------G-----T---A------GCT--------C-----------------T--------------A-----------CA-A-CAG-G-C-G----AG-G--------------G-A---CAGTCTCAGGGGA 7720
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------CC-------A----------------G----------T---A--T----C---------C--------------------------------A-----------CA-A---G-GAC-GT---AG-G--------------------CAGCTTCAGGGGA 8561
C.NG.10.10NG020523 G--A-------CA---------G-----AG------------C-----T---A--G---GC---------C--A-----------------------------A-----------CA-A---G-GAC-G----AG-A----------------A-............... 7809
C.NP.11.11NP016 -----------CA----------------G------------G---G-T---A--G---GC------A--C-------A------------------------A------------A-A-CAG-GAC-G----AGGG--------------------CAGT......... 7762
C.PK.14.DEMC14PK009 ----------C-A-A---ACAG---C--------------C-G-----T---A--G---GC---------C---------------------CT---------A-----------G--A---T-GAC-G----AGCG--------------------CAGTCTCAGGGGA 8011
C.SE.15.100ET -----------CA--G--------------------------G-----T---A--T----C---------C--A--------------T--------------A------------------C---C------AGCG--------------------CAGCATCCGGGGA 7817
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 G----------CA-----AC----------C-----------G-----T---A------GC-----------------------T------------------A-----------CACA---------G-----G-G--------------------CAGCCTCAGGGGA 8551
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -----------CA-----------------------------------T---A-----GT-------G-----A----A---------T--------------A----------GCA-A-------C-G----AG-A-------------------ACAGTCTCAGGGGG 7947
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----------CA--------G-------G-GA---------G-----T---A------G-----AT---C--A--------------T-------------AA-----------CA-A-------C-GT---A-CA--------------------CAGTCTCAGGGGA 8000
C.ZM.11.DEMC11ZM006 -----------CA-----A--G---------A--C-------G-----T---A------GC---------C-----------------T-------------A------------CA-A-------C-G----AGCA-C------------------CAGTCTCAGGGGA 7970
D.BR.10.10BR_RJ095 -----------CTG-G---------------------G--A-C-----T--C-AGT----------------------A-----------------------------------------------C-G--C-----------------------............... 8020
D.CD.03.LA17MuBo ----------C-AC-------G--------C------G----------TA-CA-------------------------A--------------------G----------------G----A----C-G------C-------------------............... 8645
D.CM.10.DEMD10CM009 G----------CA--------G---------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A------------A----A----C-G------C----A-C------------............... 7923
D.CY.06.CY163 G------C---CA--------G---------------G----------T--CA-----------------C-------A-------------------------------------A----A----C-G------C-----G-------------............... 7798
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------CA--G------------------C--G--------T-T--CA-----------------C---A---A--------------------G--A-----------------------C----------------------------............... 7915
D.SE.12.077UG -----------CA--G-----G------------C--G--C-------TA-CT-----------------C---A---A-------------------------------------A----A--A-C----------------------------............... 7810
D.TZ.04.CO6405V4 -----------C---G---------------------G----------T--CA-------------------------A------------------------A------------A----A----C-G--------------------------............... 7798
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------CA--G------------A--------GC--GGA----TA-C-A----------------C---A---A----AT-------------------------------A-A--A----C-TT------CT--------------------............ 7898
D.UG.11.DEMD11UG003 -----------C---G-------------G-A-----G----------T---TC----------------C-------A---------T-----------------------------A--A----C-G----A-----------------G---............... 7939
D.YE.02.02YE516 -----------CC--G--A--G--CC-----------G----------T--CA-----CT-------G----------A-----------A-----------AA------------A----A------G------C------C------------............... 7765
F1.AO.06.AO_06_ANG32 G--A-------CA-----------AG---G-GA---------G-----T----C-T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-CAGGGG-CTGA-G--C............ 7761
F1.AR.02.ARE933 G----------CA--G--A----------G-G----------C-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C------C-GGGGACTGA-G---............ 7858
F1.BR.11.DEMF111BR037 G----------CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-A---------A-CAGGGGACTGA-----............ 8098
F1.CY.08.CY222 G----------CA----------------G-G--------------C-T---CT-T---G----------C---A---A--------------------GT-A------------CA-A--A----C-G-A----C----A-CAGGGGACTGA-G---............ 7754
F1.ES.11.VA0053_nfl G----------CA--G--------A----G-G----------G-----T---AT-T---G----------C---A---A--------------------G--A-------------A-A--A----C-G-----GC----A-CAGGGGACTGA-G--A............ 7985
F1.FR.04.LA22LeRe G----------CA--G--A----------G-GA-------C-------T----A-T---G-G--------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGGG-CTGA-GC--............ 8435
F1.RO.03.LA20DuCl -----------CA--G-------------G-G----------C-----T---A--T---G----------C-------A--------------------G--A------------CA-A-------C-G------C----A-CAGGGG-CTGAAAG--............ 8657
F1.RU.08.D88_845 -----------CA--G-------------G-GA-------C-G-----T----A-GA--G----------C-------A--------------A-----G--T--G---------CA-A--A----C-G-----G-------CAGGGGACTGAAA---............ 8074
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----------CA-----A------G---G-GA---------G-----T---C--G---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G------C----A-CAGGGGACTGGAA---............ 7909
F2.CM.11.DEURF11CM026 G----------CA--G--A----------G-GA---------G-----T---A--T---GC---------C--A-------------------------G--A------------CA-A--AC---C--------C------CAGGGGACTGA-GGA-............ 7913
G.CD.03.LA23LiEd G------C---C------A-----------------------G-----T---A--G---GC----------T--A----------------------------------------CACA-------C-G------CA--------------------CAGCCTCAAGGGA 8546
G.CM.08.789_10 G------C---CA--G-----G------A-------------G-----T---A--T---GC---------CT--A---------------------------A------------TG-A-------C-G------CA--------------------CAGTCTCAAGGGA 8012
G.CM.10.DEMG10CM008 G------C---CA--G------------A-------------G-----T---A--T---GC---------C-------A-----------GGT----------------------CACA-------C-G------CA------A--T----------CAGTCTCCAGGGA 7963
G.CN.08.GX_2084_08 -----------CA-----A----------G------------G-----T---A------GCG--------CT--A-----------------CT---------A-----------CA---------C-G------CA--A-----C---AA------CAGTCTCCAGGGA 7833
G.CN.16.224GX G----------CA----------------G------------G-----T---A------T----------CT--A-----------------CT---------A----C------CA---------C-G------CAA-A-----C---AA------CAGTCTCCAGGGA 7831
G.ES.14.EUR_0033 -----------CA-----------------------------G-----T---CA-----GCT--------CT--A---------------------------A------------CA---------C-G------CA--------C-----------CAGTCTCAAGGGA 8016
G.GW.08.LA57LmNe -----------CA-----A-----------C-----------G-----T---A------GCG--------CT--A----------T------T----------------------CA---------C-G-A----CAA-A-----C-------A---CAGTCTCAAGGGA 8605
G.KE.09.DEMG09KE001 G----------C------A-----------------------G-----T---A--G---GC---------C-------A-------------CT---------------------CA-A---C---C-G------CA--------GGGACTGA-ACT-............ 7961
G.NG.12.12NG060409 G----------CC-----A----------G-GA---------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A------------A---CC----C-G------CA-C------C-----------CAGCCTCCAGGGA 7829
H.CD.04.LA19KoSa -----------CA--G-----G---------------G--------G-T---AC----CT----------CA-CA---A-----------------------A-------------------------G------C-------A-------GA-A---............ 8633
H.CF.02.LA25LeMi -------C---CA--------------------C-----C--------T----AG----G-A-----A--C-------A--------------------G--T-------------------------G-A----C-----------A---GA-A---............ 8397
J.CD.03.LA26DiAn G----------CA-------AC------G-------------G---G-T---A------GC---------C-----------------------T--------A-----------CG---------C-G------C------GAC--------A----............ 8627
J.CM.04.04CMU11421 G----------CA--G----AC---M--G-------------------T---T------GC------A----------A---------------T--------A-----------CA-A---------G------C------GAC-------------............ 8114
K.CD.97.97ZR_EQTB11 G----------CA-----A----------G-GA-------C-G---G-T---A--T---GC------------A----A--------------------G--A-------------G----A----CG---------C----CAGGGGACTGAAGG--............ 7771
K.CM.96.96CM_MP535 -----------CA-----A-A-------AG------------G---C-T---A--G---GC-----------------A--------------------G--AA------A-----A----A-----G--------CC-----AGGGGACTGA-GG--............ 7748
01_AE.CM.11.1156_26 -------C---CA--G--------------------------G-----T---C--GA--GC--------------------------------------------------------------------------C--------------------ACAGTCTCAAGGGA 7910
01_AE.CN.12.DE00112CN011 G------C---CA----------------G-G----------G-----T---A--G---G-------------C-----------------------------------------CA---------C-G------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 7922
01_AE.IR.10.10IR.THR48F G------C---CA------------G---G-G--C-------C-----T---A--GA--GC------------A-----------------------------A----A-------GC--------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7805
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -------C---CA--G-------------G-G--C-------C-----T---A------GC------------C-----------------------------------------CA------------------C-----------------A---CATTCTCAAGGGA 7997
01_AE.MM.14.fKSDU26 G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A------G----------C--A-----------------------------------------CAC--------C-G------C------GA-Y-------A---CAGTCTCAAGGGA 7829
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -------C---CA--G-------------G-GAC--------G-----T---A--G---G-G-----------A----A------------------------A-----------CA-----------G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8525
01_AE.SE.12.070SE G------C---CA--G-------------G-GA---------G---G-T---A--T---GC---------C--A------------------------------------------G---------C--------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 7751
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------C---CA--G--A----------G-GA---------G-----T---A------GC------------A--------------T--------------------------CA---------C-G------C---------------------CAGTCTCCAGGGA 7903
01_AE.TH.11.40436v09_04 -------C---CACAG-----G-G------CG--C-------G-----T---A------GC------------A-----------------------------------------CA---------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7758
01_AE.TH.90.CM240 G------C---CA--G------------AG-G----------G-----T---A------GC------------A-----------------------------G------------AC--------C-G------CG----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8153
02_AG.CM.10.DE00210CM013 G----------CA-------A--------G-A----------G-----T---A--G---T----------C-------A-------A-T--------------A-----------TG------------------C-----------------A--ACAGTCTCAAGGGA 8039
02_AG.DE.09.701114 -----------CA------------------A-----T-C------C-T---A------G------------------A-------------CT---------A-----------TG---------C--------CA--A-------------A---CAGTCTCAAGGGA 7856
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 G------C---CA----------------G-G----------G-----T---A------GC------G----------A--------------------G--AA------------A---------C-G------C------G-----A----A---CAGTCTCAAGGGA 8282
02_AG.KR.12.12MHR9 G------C---CA--G--------A---AG-G----------G-----T---A-----------------C--------------------------------A------------G-----------G-A----C-----------------A-G-CAGTCTCAAGGGC 8286
02_AG.LR.x.POC44951 G------C---CA-----------A---TG-G------T---G---G-T---A------GC-------------A----------------------------A-----------TGC--------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8571
02_AG.NG.12.12NG060304 G------C---CA-----------C----G-GA-------------G-T---A--G---GC---------C--A-------------------------G---A-----------TG----A------G------C-----------------A--ACAGTCTCAAGGGA 7806
02_AG.NG.x.IBNG G----------CA-----A----------G-G----------G-----T---A------GC------------------------------------------A------------A---------C-G------C-----------------A--ACTGTCTCAAGGGA 8106
02_AG.PK.15.PK032 G------C---CA----------------G-G--C-------C-----T---A------GC---------C--A----------------------------------------GTGC----------G------C----------------TA---CAGTCTCAAGGGA 8201
02_AG.SE.14.098GN G------C---CA------------------GA-----AGC-G-----T---A-AG----C----------T----------------------T-G------A------------GC--------C-G-A----C-----------------A---CAGTCTTAAGGGA 7768
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Tat end
B.FR.83.HXB2 AAGGTGGAGAGAGAGACAGAGACAGATCCATTCGATTAGTGAACGGATCCTTGGCACTTATCTGGGACGATCTGCGGAGCCTGTGCCTCTTCAGCTACCACCGCTTGAGAGACTTACTCTTGATTGTAACGAGGATTGTGGAACTTCTGGGACGCAGG............ 8588
Rev exon 2 __R__W__R__E__R__Q__R__Q__I__H__S__I__S__E__R__I__L__G__T__Y__L__G__R__S__A__E__P__V__P__L__Q__L__P__P__L__E__R__L__T__L__D__C__N__E__D__C__G__T__S__G__T__Q__.__.__.__.__
Tat exon 2 _K__V__E__R__E__T__E__T__D__P__F__D__*_
Env E__G__G__E__R__D__R__D__R__S__I__R__L__V__N__G__S__L__A__L__I__W__D__D__L__R__S__L__C__L__F__S__Y__H__R__L__R__D__L__L__L__I__V__T__R__I__V__E__L__L__G__R__R__.__.__.__._
02_AG.SN.13.9580 G------C---CA---------A------G-CA---------G-----T---A--G---GC----A----C--A------------A-T---------------------A----TGCA-------C-G------C------TA--------------AGCCAGTCTCAA 7987
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---A--------------------C-------------------A---T---A-----------------C---A-----------T------T--------A-----------------------C-G-----------------------------............ 7765
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -------C---CA-------AG------------C-------------T----C----------------C-------A--------------------G--A-------A----------A------G------C---------------GATA---............ 7961
05_DF.BE.x.VI1310 G----------CA--------G------A--------G--------C-T--CA---------------------A---A-----------------------A-------------AC---A------GT----------------------------............ 7994
06_cpx.AU.96.BFP90 G----------CA--G----AC------G-----------------G-T---A------GC---------------------------------T--------A-----------CGG--------C-G------C-------A--------------............ 8636
07_BC.CN.98.98CN009 -----------CA-----A-----------------------------T---A--G---GC-----------------A------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AG-G-------------------ACAGTCTCAGGGGA 7922
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----------CA-----A-AC---C----------------------T---A--G---GC---------C--A----A---------------T--------------------CA-A--AC-GAC-G----AGGG-------------------ACAGCCTCAGGGGA 7779
09_cpx.GH.96.96GH2911 G----------CA-----A--T------A-------------G-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------------------CA----A----C-G------C-------A---------A----............ 7760
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------G-----G---------------G---G------T----A-G--------------C---A---A-------------------------------------A----A----C----------------------------............... 7937
11_cpx.CM.95.95CM_1816 G----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A--T---GC---------C-------A---------T-A-----------R-------------A--------------------C---G-AC-------------............ 7987
12_BF.AR.99.ARMA159 G----------CA--G--A--T-------G-G----------------TA---A----------------C---A-------------T---------------------------------G-----------------------------------............ 8553
13_cpx.CM.96.96CM_1849 G----------CA------------------------G--C-G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA---------C--------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8025
14_BG.ES.05.X1870 -----------CA-----A-----------------------G-----T---A--G---GCG------------A---------------------------W------------CA-----G---C-G------CA--------GT---------ACAGTCTCAAGGGA 8082
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 G------C---CA--G----A--G-----G-GA---------G-----T---A--C---GC-----------------------------------------------A-------G---C-----C--------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 7972
16_A2D.KR.97.97KR004 G----------CA--G-------------G-G----------G-----T---A--G---G-------A--C--A--------------------------------------T-GCA---C-----C-G------C-----------------A---CAGCCTCAAGGGA 7966
17_BF.AR.99.ARMA038 G----------CA--G--A---------A--AA----G----------T----C----------------C---------------------T---------------------------G-------G-A---------------------------............ 7777
18_cpx.CU.99.CU76 -------C---CA--G-----G------AG-G----------G-----T---AA-----GC------G--C-------------------------------------------------G-----C-G------C----------T----------CAGTCTCAAGGGA 7908
19_cpx.CU.99.CU7 G----------CA-----A-----------------------------T---A------GC-------------A-------------T--------------------------CA---CA----C-G------C-----------------A---C............ 7651
20_BG.CU.99.Cu103 G----------CA-----AC---------G-G--C-------G-----T---AC-----GC---------C--C----------------------------------------------------C-G------CA--------------------CAGTCTCAAGGGA 8034
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------C---G---------------------GC---------TG-CA--TA-C---------------A---A------------------------A------------A----A----C-GG------------G------------............... 7777
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY G----------CA-------A---A---G-----C-------G-----T---A--G---GC------------------------------------------------------CA---------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7767
23_BG.CU.03.CB118 G----------CA--------G-----------------CC-G-----T----C-GA--G----------C--C----------------------------------------------------C-G------CAT-------------------CAGTCTCAAGGGA 8028
24_BG.ES.08.X2456_2 G------C---CA-----A--G------------------C-G-----T---AA-T---GC---------C-------------------------------------------------------C-G-----GGAC--AG---G........................ 8027
25_cpx.CM.02.1918LE -------C---CA------------------A--C-------------T----C-T---G-------A--CT--A---A------------------------------------CA---------C-G------CA----------------A---CTGTCTCAAGGGA 7799
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----------CA-------ACA-----G-------------------T---A------GC------G--C--C----A-----------G-----------A------------T----------C-G------C-T-----A---------A---CAGCCTCAAGGGA 8588
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----------CA--G--AGAG------G-----------A-G---G-T---A------GC---------C-------A-------------CT--------------A-----GTGC--------C-G------C-----------------A---CAGCCTCAAGGGG 8599
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------AC--------------C----CAG-T----T---A---A-C--------A--C---A-------------T--------------A------------------------------------------------------............ 7989
29_BF.BR.01.BREPM16704 -C-------------G------------------------AG-T----T---A---A-C-----------C--A-----------------------------A------------------------G-----------------------------............ 8033
31_BC.BR.04.04BR142 -----------CA----------------G-G----------G-----T---A------GC---------C-----------------T---T----------A------------ACA--A----C-G----AGCG--------------------CATCCTCAGGGGA 8050
32_06A6.EE.01.EE0369 G----------CA--G--ACAC--A---G----------CC-C-----T---A------G----------C--------------------------------A-----------CGG----------G------C-------AC--------A----............ 8214
33_01B.ID.07.JKT189_C -------C---CA---------------GG-G----------G-----T---A--G---GC---------C--------T------------------------------------G---------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7892
34_01B.TH.99.OUR1969P G------C---CA--G----A--------G-GA---------C-----T---AT-T---GC------------A------------------------------------------------------G-A---------------------------............ 7772
35_AD.AF.07.169H -----------CA-------AC------G-----------C-G-----T---A------GCT--------C--------------------------------------------CAG---------C-G-----C-----------------A---CAGTCTCAAGGGG 7782
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 G------C---CA-----------A----G-G----------------T---A------GC----------T--A----------------------------------------CA---------C-G------C-----------------A--ACAGCCTCAAGGGA 7800
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 G------C---CA--G-------------G-G--C-------G-----T---A------GC------------------------------------------------------CA----A----C-G------C---A--GA---------A---CAGCCTCAAGGGA 7782
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G----------CA-----A----------G-G--C-------G-----T---A--T---GC---------C---A---A--------------------G--A------------CACA--A----C-G------------GCAGGGGACTGAA----............ 7984
39_BF.BR.04.04BRRJ179 G----------CA--G--A----------G-GA---------G---T-T---A--G---G----------CG--A---A--------------------G--A------------CA-A--AG---C-G-----------A-CAGGGG-CTGA-G---............ 8038
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -----------------------------GGAA----------T----TA--A---A-C-----------C--A--------------T-------------------------------------C-G-----------------------------............ 8085
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----------CA-----------------------------------T---A------GC---------C--C--------------T---T----------------------CA-A---G-GAC-G-----G-G----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7813
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------------------------------GAYCT------G-T----T---AA------------T---C---A------------------TT-------------------------------C-G-----------------------------............ 8097
43_02G.SA.03.J11223 G----------CA-----------------------------------T---A--G---GC------A--CG------A------------------------------------CA---------C-G------CA--A-----C-----------CAGTCTCCAGGGA 8083
44_BF.CL.00.CH80 G----------CA--G-------------G-G--C-------------T---A--T---G----------CT--A---A--------------------G--T------------CA-A--A-C--C-G-------------CAGGGGACTGAAGG--............ 8003
45_cpx.FR.04.04FR_AUK G----------CA-----A-----------------------G-----T---A------G----------C-------A------------------------------------CA---------C-G------C------GAC-------------............ 8547
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G----------CA--G---------G---G-GG---------------T---C--T---G----------C---A---A--------------------G--A------------CA-A--A----C-G-------------CAGGGGACTGAAG---............ 7964
47_BF.ES.08.P1942 -----------------------------GG-----CG-C--G-----T---AA-----------AT---C--A----------------------------A-----------------------C-G-----------------------------............ 8005
48_01B.MY.07.07MYKT021 -------C---CA--G---------G---G-G----------G-----T---A------GC---------C-------------------------------------------------------C-G------C---------C-------A---CAGTCTCACGGGA 7811
49_cpx.GM.03.N26677 G----------CA--G---GAC------G-----------C-------T---AT-GA--G----------C-----------------T-G--------GT-A------------TG-------A-C-G------C-------AC--------A----............ 8015
50_A1D.GB.10.12792 -----------CA--G-----G------A--------G----------T----A-------------A--C---A--------GT-------------------------------A----A----C-G--------------A---------A----............ 7994
51_01B.SG.11.11SG_HM021 ------------------------C--T-GAGTCG-C--C--CT----T---A-------------T------A----------T--------------G----------------------------G-----G-----------------------............ 7779
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 G------C---CA--G---C---------G-G----------G-----T---T------GCG--------C--A------------------CT--------------------------------C-G-A---------------------------............ 7917
53_01B.MY.11.11FIR164 G------C---CA--G---------R---G-G----------G-----T---A--R---GCG-----M-----A-----------------------------A------------A---------C-G-----GC-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7919
54_01B.MY.09.09MYSB023 G------C---CA--G---------G---G-GA---------------T---A-AGA----------G-----A-----------------------------A-----------CA---------C-G------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 8008
55_01B.CN.10.HNCS102056 G------C---CA--G-------------G-G----------G-----T----C-G---GCG-----------A------------------CT---------------------CA-A-------C-G-A----C----A------------AGG-ACTGAGACGG... 7919
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -------C---CA----------------G-GA---------G-----T---A------GC------------A------------A-----CT---------A-----------TG---------C-------GGG----------------A---CTGTCTCAAGGGA 7927
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----------CA-----A-AC------G------------C-A----T---A------GC---------C-------A---------T--------------------G-----CA-A--AG-GAC-G----AG-G-----G-------------TCAGCCTCAGGGGA 7807
58_01B.MY.09.09MYPR37 G------C---CC----------------G-G--C-------------T---A------GC---------C--------------------------------------------CA----A----C-G------C--------------------CCAGTCTCAAGGGA 7951
59_01B.CN.09.09LNA423 G------C---CA--G---------------A--C-------G---G-T---A------GCG--------C--A-----------------------------------------CA---C-G-GAC-G------C---------C-------A---CAGTCTCAAGGGA 7778
60_BC.IT.11.BAV499 -----AA----CA-----A-----------------------G-----T---A------GC---------C--------------------------------A------------A-A--A--CAC-G----AGCA-----------A--------CAGCCTCAAAGGA 8560
61_BC.CN.10.JL100010 -----------CA-------AC-------G------------------T---A--T---GC-----------------A------------------------A-----G-----CA-A-CAG-GAC-G----AG-G----T--------------ACAGTCTCAGGGGA 7978
62_BC.CN.10.YNFL13 -----------CA-----A---------------C-------------T---A--G---GC---------C--------------------------------A-----------CA-A--AG-G-C-G----AGCG-G-A------------A---CAGTCTCAAGGGA 7910
63_02A.RU.10.10RU6637 G------C---CA---------------AG-G----------------T---A--T---T------------------------------------------AA------------GC--------C-G------C----C-G----------A---CAGTCTCAAGGGA 8126
64_BC.CN.09.YNFL31 -----------CA-----AGAG------A-------------------T---C------GC---------C---A---A------T-----------------------------CA-A--AG-GAC-G----AG-G--------C-----------CAGTCTCAGGGGA 7944
65_cpx.CN.10.YNFL01 G------C---CA--G---------------CA---------C-----T---C--G---GC---------C---A---A------------------------A-----------TA-A--AG-GAC------AG-G--------------------CAGTCTCAAGGGG 7988
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 -------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---R--C---T--------------A----------------------------------------CA---------C--------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7898
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -------C---CA---------------A-GGA---------G-----T----C----Y--------------A-------------------------G--------T-------G---------C--------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 7892
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-------C---CA--G-------------G-G----------G-----T---A--T---G-------------A-----------------------------------------CA---C---A--G-------C-----------------A---CAGTCTCAAGGGA 7996
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----------------------------AGGA-A--------CT----T---A---A-C-------T---C--A--------------T--------------A------------------------G-----------------------------............ 8025
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ---------G----------A---C---TGGG-A--C----G-T----T---A---A-C-------T----------------A---------T-------A---------------------C----G-----------------------------............ 8091
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -------------------C--------AGAAAC-----C-GGT----T---AA-----------AT---C---A---------------------T--G--A--------------------------------C----------------------............ 8068
73_BG.DE.01.9196_01 -----------CA-----A-----A-----------------G-----T---A--G---GCG---------Y--A----------------------------------------CA---------C-G------CA--------CT--------G-CAGTCTCAAGGGA 8105
74_01B.MY.10.10MYPR268 -------C---CA--G------------TG-GA---------C-----T----------GC------G-----A------------------------------------------GC--------C-------GC---------------------CAGTCTCCAGGGA 7888
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -------C---C---G-------------G-GA-------C-G-----T---A--T---GCG------A-CT--A-----------------CT----------------------A-----G-GAC-G------C---------------------CAGTCTCAAGGGA 7829
78_cpx.CN.13.YNTC19 -----------CA--G------------AG-G--C-------------T---A--G---GC-------------------------------------------------------------------G----AGC---------------------CAGTCTCAAGGGA 7820
79_0107.CN.15.SX15DT013 -------C---CA----------------G-G----------G-----T---A------T-------------CA----------------------------------------TG-A---G-GAC-G----AG-G-------------------ACAGCCTCAGGGGA 7983
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -----------CA-----A-AG------G-----------AC------T---A--G---GC------------C-------------------------G--------------------C---------A------------------------............... 7711
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -------C---CA--G----ACA-----A--A--M------C------T---A------GC-------------------------------CT---------------------CA---C-----C-G------C-------------A---A--CCAGTCTCAAGAGA 7775
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -----------CA-----A-A---------------------------T---A------GC---------C--C----A------------------------------------CA-A---C-GAC-G----AG-G--------------------CAGTCTCAAGGGA 7986
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----------CA-----------------------------------T---A------GC---------C-------------------------------------------------------C-G--------------------------............... 7672
87_cpx.CN.12.DH32 -----------CA-----A--G-------G-G----------G-----T---AT-T---GCT--------C--------------------------------------------CA---C-G-GAC-GT-----------------------A-............... 7920
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----------CA-------A-------------C-------G-----T---A------GC------------A----A--------------------G----------------------------G-A------------------------............... 7870
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --------------A---A-A----------AA--------G-T----T---A--G--------------C---A-------------T-------------A------------T----------C-G-----------------------------............ 7979
O.CM.96.LA51YBF35 ----------CG---G---GC----G-TG--A-C---GCCTCCA----T----CA---GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GC--CAGGGA-CCA--A-T-GA-CAGC-AC---A---TTG-ACTATGGACTCTA 8673
O.CM.96.LA52YBF39 G---------AG--------CC--AG-TG----C--CGCC-C-A--G-T----C---AGT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAG-GA-CCA--A-C-GA-CAG--AC-------TTG-ACTGTGGATCCTA 8657
O.CM.99.99CMU4122 ----------AG-------GCC-----TG--A-CC--GCC-CCA--T-T----CAT--GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A--------TGG-ACTGTGGATCCTA 8123
O.CM.x.pCMO2_3 G---------AG-------GCC--A--TG-CA--C--GCCAC-A----T----CT--AGT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG--T-------TA-----CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A--------TTG-TCTGTGGATCCTA 8684
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO G---------AGA--G---GCC--AG-GA...ACC-CGC--C-A--T-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T----G--T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--A-G-GA-C--CTA----A---TTG-ACTGTGGATCCTA 8010
O.FR.06.RBF206 ----------CG---G---GC----G-TG-CG-CT-GGCCACCA----T----CA---GT-G-ACACG--C---A---CAG-AAC---G-GG-TT-----T-T------CAT----GCA-CAGGGA-CCA--A-C-GA-CAGCTA----A---TTG-ACTGTGGATTCTG 8689
O.GA.10.10Gab1190 G---------AGA--G---GCC---G-TG-CAAC--CGCC-C-A--G-T----C----GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG-TT-------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA----G-GA-CA-CTA--------TTG-ACTGTGGATCCTG 7861
O.GA.11.11Gab6352 G---------AGA--G---GTC-----TG-CAGCC-CGCCAC-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AGTTG-G-GG--T-----T-T------CAT----GCA-C-GGGA-TCA--A-GCGA-CAGC-A----A---TTG-ACTGTGGATCCTA 7885
O.SN.99.99SE_MP1300 G---------A--------GCT------G--A-CC-CGCC-C-A----T----C----GT-G-ACACG--C--CA---CAA-AAT-T-G-GG----------T------CA-----GCA-CAGGGA-CCA--C-G-GA-CAGC-A--------TTG-ACTGTGGATCCTG 8685
O.US.10.LTNP G---------AGA--G---GCC---G-GG-GA-C---GCA-C-A--G-T---------GT-G-ACACG--C--CA-A-CAA-AATAT-G-GG--T-------T------CA-----GCA-CAGGGA-TCA--A-G-GA-CAGC-A----A---TTG-ACTGTGGATCTTG 8571
N.CM.15.S4858 GC-T-------CA--------G-------G-G----------G-----TA--A------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT---------A----C-----C---------CC---G-----C-C--AG.....................CAGGGGA 8047
N.FR.11.N1_FR_2011 GC-T-------CA--------G-------G-G----------------T--CA------G-------G--C--CA---A-----TGA-----CT--------------C-----C---------AC---G-----C-C-------C-------AG--TCTCAGCAAGGGA 7933
P.CM.06.U14788 ----------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G-A----TA---C-T--C-----------C---A---A-T--GTGG-GCAG-T------GATA--AGTCAG--GCA-A----GGA-C-A-GACC-CC--AC-A-----T-GATACACCTGGGCCAACTA 8158
P.FR.09.RBF168 ----------AGC--G--AC-G------G--CA----GC--G------T----C-T--CG----------C---AA--A----GTGG-GCAG-T------GAT---AGTC-G--GCA-A---GGGA-C-A-GACC-CC-AAC-A-C---T-GATACACCTGGGCCAACTG 8698
CPZ.TZ.06.TAN5 G--------GCG---G--AGCT---G-GG-CG-CC-CGCCAGCA----T---CA-TA-CG------TG--C--CA-A-A---CCT-----GG-TA-----GAC--GTC--A----CA---G---CC-GTG---C--CC--C--GCC---AA--AGG--ATAATCAGCCTA 8737
CPZ.US.85.US_Marilyn GC-C----A-A-C-----AC-T------A-CGA-------C-G-----T---A------G-------A-----T----A---CCTGA-----CT---------A---GAG--------A--A---C-G-G-----CA--AC--A-C-------AG-ACATCAACAAGGGA 8608
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ----------AG------AGC---AG-GG-C--C---GCCACCA----T----CAT--CT-A-ACCTG--C--CA---CAA-AAT---G-GG--T-----T-T------CAG----G-A-CC-GGA-CCA------AC-AAGC--C-------TGG-ACTGCGGATCCTC 8150
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 ------------T-----AC-G------G--CA----GC--G------TA--AC--A-CG--------------AA--A-T--GTGG-G-GG-T-----GGATA--AGCCAC--GCA-A---GGGACC-AAGACC-CC--A-CA-C---T-GATACACCTGAGACACCTA 8041
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 .........GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG......AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTA...............GCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGG 8728
Rev exon 2 .__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env _.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__.__.__.__.__.__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G
A1.CD.02.LA01AlPr CTGAGACTG----------G------G---CT-G-------T--GTTA------......G-A-G---G--G--A-T-------A---AT-----TG--A-T-T---AG--------...............--A-G-T--------------------A---G----A- 8769
A1.CM.08.886_24 CTGAGACTG----------G------GC-CCT------------G-T-------......G---G---------A-------------AT-----TG--A---T---A---------...............----GCT--------T-----------C---G---GA- 8190
A1.ES.15.100_117 CTGAGACTG----------G------G---CT-G----------GATA------......-T--G---G-----A-T----------------T-TG--A--TT---A----T-A--...............----GCT--------------------A---G----A- 8214
A1.KE.11.DEMA111KE002 CTGAGACTG----------G------G----T-G------------TA------......---AGA---T----ACT-------A---AT-----TG--AAT-T---A---------...............----GCT--------------------C---G----A- 8126
A1.PK.15.PK034 TTGAGACTG----------GA-----G---CT------------GTT-------......G-CAG--------CC---------A--------T-TG--A---T---A----T-A--...............----GCT---------------------G--G----A- 8328
A1.RW.11.DEMA111RW002 CTGCGACTG----------GT-----G---CT-G-------GAC---A------......-T---------G--A-T-------A----T---T-TG--A-A-T---A---A-----...............----GCT----------A---------A----G---A- 8133
A1.SE.13.078SE TTGAGACT.---....................---------G--GTT-------......------------------------A---ATC--T-TG--A---T---A---------...............----GCT----T---------------A---G------ 7909
A1.UG.11.DEMA110UG009 TTGAGACTG-T------G-GA-----G---CT------------GTT-------......--------G-----A-C-------A--GAT---T-T--CA-------A---------...............----GCT-----------A--------A---GG---A- 8080
A2.CM.01.01CM_1445MV CTGAGACTG--------G-G-A--------CT---------T--GTTA------......G---G------G----------------AT--AG-TG------T---AG--A-----...............---------------------------C---G----A- 7954
A3.SN.01.DDI579 ...............C-G-GT--T------CT-------G-T--G-TA------......G-GAG---------A-GC------A-CTCT-----T-----T-----A----T----...............------T--------------------A---G----A- 7920
A4.CD.97.97CD_KCC2 CTGAGACTG--------G-G----------CT---------T--GGT-------......-----------G--A-C---------C--TGCAT-T-----TTT---A---A----T...............------T------------C-----------G----A- 8748
A6.BY.13.PV85 CTGAGACTG--------G-G------G---CT---------T--GGTA------......G---------------R-------A---ATC--T-AG--A---T---A---------...............----G-------------A-C------A--------A- 8218
A6.IT.02.60000 CTGAGACTG--------G-G----------CTA--------T---GTA------......G-C-G---G-----------------A--TC--A-AG--A---T---A---------...............----G-T-------------------GA---G----A- 8769
A6.RU.11.11RU6950 CTGAGACTG-T------G-G----------CT-G----C--T--GGGA------......G-----------------------A---ATC--G-AG--A---T---A----T----...............----G-T--------------------A---G------ 8276
A6.UA.12.DEMA112UA024 CTGAGACTG--------G-G----------CT-G-------T--GGT-------......G-G-------------G-------A---ATC-CA-AG--A---T---A----T----...............----G-T----------A---------A---G----A- 8797
B.AR.14.DEMB14AR003 .........--------------------C---G-----A----G--A------......----T-------------------A----------T--C----T----------AC-...............------------------A---------G-----G-A- 8720
B.BR.10.10BR_MG035 .........--------GATT-----G------K---G------G---------......-----------------G-----CA----------T-----------T---------...............-----A------------------------A-----A- 8220
B.CU.14.14CU005 .........A-T-----G--A-----------T--------------A------......--------------------------------------C--------AG--------...............--A--A------------A--------A----G---A- 7936
B.DE.13.366396 .........--------G-G------G-----C-----------T---------......----G---------------------------------C--------A---------...............-------------------------------G----A- 7875
B.DE.13.947915 .........---------CT---------CGC------C--T----T-------......-----------G-----G------A-------------C------------------...............------------------A----------CT-G---A- 7962
B.DO.11.DEMB11DR001 .........-----------------G-----------------G---------......-----------------------------------TG--A---T---T---------...............------------------A---------C----AG-A- 8711
B.ES.15.100600 .........-----------------G--------------T--G-----C---......-----------C--------------A--------TG----T-----TG--------...............-----A------------A-A-------C-------AC 8156
B.FR.11.DEMB11FR001 .........--------G--------G--C--------------G---------......--------G-----------------------------C------------------...............--------A------------------A--------A- 7925
B.JP.12.DEMB12JP001 .........---------AT------------------------G--A------......-----------------G-----CA----------A--C--------T---------...............--------------C--AA-----------A-----A- 8141
B.PH.15.DEMB15PH003 .........-----------A--------------------------A------......-----------G-G--C-------A-------------------------C------...............------------------A--------A----G---A- 8732
B.RU.11.11RU21n .........-----------------------------------G---------......-T------------------------C------T----C--------T---------...............-G------A---------------------------A- 8256
B.SE.15.102SE .........-------G---------G--------------T-----A------......---------T-G-G---------------T---T----C----T---T--------T...............-----A------------A---------C-A-----A- 7914
B.TH.10.DEMB10TH002 .........---------A-------G----------GC-----G---------......-----------------------AA--------A----C---G----AG--------...............-------------G----.................... 8059
B.US.16.2609 .........---------AT---------------------------A------......-----------C------------AC---------T--C--T---------------...............-G------A---------A-C-----G---T-----A- 8010
C.BR.11.DEMC11BR035 CTACAGAGG---------AT---T--G--C-T-G-A-GC--TG-G---------......G---TA--------A--G------A----TC----TG--A-TGT---A----T----...............-----A--A---------A-----------A------- 8190
C.CN.10.YNFL19 CTACAGACG------AG------T------CT-G-AGG---TG-G---------......G---T---G-----A--G------A----TC----TG--A-T-----T---------...............------------------A-C----C-A--A-R---A- 8119
C.DE.10.622166 CTACAGAGG---------AT---T--G----TAG-C-G---TG-G--A------......G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A-T-T---A---------...............--------A---------A------C---CA-----AC 7938
C.ES.15.100_118 CTACAGAGG---------AT------G----TAG-A-GC--TG-G---------......G-G-TA--G-----A-GG------A---ATC--T-TG--A---T---A---------...............-----A--A---------A-----------A------- 8177
C.ET.08.ET104 .........-------G-A---------T-...-AT--C-CTT-C---------......G--A-----GA---A--G----T-T-A...------TG-TA-T-T----C-C-----...............-TG---A----CAC-G--A----G---T--------AA 7895
C.IN.15.NIRT008 CTACAGAAG--------------T------CT-G-A-----TG-G---------......G---T---------A-GG------A----TC----TG--AG--T---A---A-----...............-----A--A---------A--C------C-A-----A- 7869
C.MW.09.703010256_CH256.w96 CTACAGAGG--------------T--G---CT-G-A-GC--TG-G---------......G---TA--G-----A--G------A----T-----TG--A-------A---------...............-----A--A---------A--------T-CC----GA- 8710
C.NG.10.10NG020523 ......AGG--------------T--G---CT-G-A-----TGCG--A------......G-C-TA---T----A--G------A----TC----TG--A---T---A---A-----...............-----A--A--------AA--T--------A---T-A- 7952
C.NP.11.11NP016 ............-------------------T-G-A-G---TG-G---------......G---T---------A---------A----TC----TG--A-------A---------...............-----A--A--------AA----------G------A- 7899
C.PK.14.DEMC14PK009 CTACAGAAG-----------T--T------CT-G-A-G---TG-G---------......G-C-T---------A--G------A----TC----TG--TA-TT---A---------...............-G---A--A---------T--------T--A-----AA 8160
C.SE.15.100ET CTACAGAGG----------T---T------CT-G-A-G---TG-G---------......G-A-TA--GA----A--G------A---ATC--T-TG-CA-------A---------...............--A--A--A---------A--------C-TA-----A- 7966
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 CTACAGAAG---------A----T--G---CT-G-A-G---TG-G---------......G---TA--------A--G------A----TC----TG--A---T---A------AC-...............-----A--A---------A--------C--------A- 8700
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 CTACAGAGG-----------T--T------CT-AAA-G---TG-G---------......G---T---------A--G------A--G-T-----TG--A-------A---------...............-----A--A---------A-------GT--A------- 8096
C.ZA.13.DEMC13ZA152 CTACAGAGG---------AT---T--G---CT-G-AGGA--TGCT--A------......G--TTA--GT----A--G------A----TC----TG-CA---T---A----T----...............-----A--A---------A--------T-CA-----C- 8149
C.ZM.11.DEMC11ZM006 CTACAGAGG---------------------CT-G-A-G---TA----A------......G---T---------A--G------A----TC----TG--A---T---A---AG-AC-...............-----A--A---------A--------T------T-AA 8119
D.BR.10.10BR_RJ095 ......AGG-----------A-----G---CT------C-----G--A------......-----------G------------A-----C----T--CA---T---A----T-AC-...............-----------------AA------------C----A- 8163
D.CD.03.LA17MuBo ......AGG--------GA----------CCT----------------------......-----------G-----------------------T---A-------A---------...............------------------A-----------------A- 8788
D.CM.10.DEMD10CM009 ......AGG-----------A---------CT------------G---------......----G------G------------A--------T-TG-C--------A---------...............--------A-------------------C-----T-A- 8066
D.CY.06.CY163 ......AGG-----------A---------CT------------G---------......--A--------G------------A---A------TG----------A---------...............------------------------AC----------A- 7941
D.KE.11.DEMD11KE003 ......AGG------------A-------C-T------------T---------......-T------------------------C--------TG--A-T-T---A----T-A--...............-----A-----------AC--------A---GG-T-A- 8058
D.SE.12.077UG ......AGG--------------------CCT------C-----G---------......GT----------------------A----------T---A-------A----T----...............----------------------------C-A------- 7953
D.TZ.04.CO6405V4 ......AGG---------------------CT-----G------G---------......-----------G------------A--------A-T-------T---A---------...............-----A--------------A------A-------GA- 7941
D.UG.10.DEMD10UG004 .........------------AG--G---CCT------C-----G---------......-T-------G--------------A--------T-TGG-A-------A----T----...............-----A------------A-----------T-----A- 8038
D.UG.11.DEMD11UG003 ......AGG--------G---A--------CT------------C---------......-T----------------------A--------T-T---A-------A----T----...............--------A------------------T----G---A- 8082
D.YE.02.02YE516 ......AGG---------------------CT------C--T------------......--C-G------G----T-------A--------T-T--C--------A---------...............--------A--------AA--------A--------A- 7908
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .........---------------------CT----------G-G--A------......----G-------------------A---A------TG-CA-------A----T----...............-----------------------------TT-G---A- 7901
F1.AR.02.ARE933 .........--T-----G----------TGCT-G--------ACG-T-------......---------T---GA-T-------A--------T-T---A-------A----T----...............-----A--A--------A----------CT--G---A- 7998
F1.BR.11.DEMF111BR037 .........----------T----------CT-G--------ACG---------......T------------G----------A----------T---A-------A----T----...............-----------------A-C--------CTT-G-G-A- 8238
F1.CY.08.CY222 .........---------AT----------CT----------A-----------......-T----------------------A----------TG--A---T---A----T----...............-----------------A----------CTT-G---A- 7894
F1.ES.11.VA0053_nfl .........------------------CT-CT----------G-----------......------------------------A----------T--CA-------A----T----...............-----------------AC--C-------TT-G----- 8125
F1.FR.04.LA22LeRe .........-----------T---------CT---------AACG---------......G-----------------------A----------TG--A-------A----T----...............---AG------------A---------A-TTCG---A- 8575
F1.RO.03.LA20DuCl .........-T-------------------CT-----G----ACG---------......----G-------------------A----------G---A---T---A----T----...............-----------------AA---------CTT-G---A- 8797
F1.RU.08.D88_845 .........-----------T--------CCT---------AGC---A------......G-----------------------A----------T---A-------A----T----...............------T----------A---T------CTT-G---A- 8214
F2.CM.10.DEMF210CM007 .........------A--------------CT------C---GCG---C-----......------------------------A----TC----TG--A-------A----T----...............-----------------AA-C-----C--TT-G---A- 8049
F2.CM.11.DEURF11CM026 .........------A--------------CT----------ACG---------......G-----------------------A-C---C--T-T-------T---A---------...............-----------------AA-CC------GTT-G---A- 8053
G.CD.03.LA23LiEd CTGAGACTA--------G-GT---------CT------C-----G-T-------......G-----------------------A---AT---A-TG--A-AGT---A---------...............---A-CT-------------C-------G-------A- 8695
G.CM.08.789_10 CTGAGACTG---------AG-------C--CT------------GTTA------......G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A---------...............---A-C-----------AA---------G-------A- 8161
G.CM.10.DEMG10CM008 CTGAGCCTG.....................GT---------T--GTT-------......G-----------------------A---AT-----TG--A-A-----A---------...............-----TT------------------------C----A- 8091
G.CN.08.GX_2084_08 CTGAGACTG-T------G-G----------CT------------GTT-------......G-----------------------A-A-AT-----TG--A-A-T---A---------...............---A-CT------------------------C---CA- 7982
G.CN.16.224GX CTGAGACTG--------G-G----------CT------------GTT-------......GT----------------------A---AT-----TG--A-A-T---A---------...............-G-A-CT---------------------G-AC-T-CA- 7980
G.ES.14.EUR_0033 CTGAGACTG--------G-G---------C-T------------GGT-------......G---G-----------G------CA---AT---T-TG--A-A-----AG--------...............---A-CT----------C-C------------G-G-A- 8165
G.GW.08.LA57LmNe CTGAGACTG--------GAG----------CT---------T--G-T---C---......G---G------------------CA---AT-----TG--A-A-T---A---------...............---A-C-----------A-C------------GTT-A- 8754
G.KE.09.DEMG09KE001 .........A-T-----G-G----------CT------------GGT-------......G-G-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT---A---------...............---A-C-----T---------------A----G---A- 8101
G.NG.12.12NG060409 CTGAGATTG--------G-G----------CT------CA----GTT---C---......G---G-------------------A---AT---TATG--A-T-T---A---------...............---A-CT----------A------------A-----A- 7978
H.CD.04.LA19KoSa .........-T-------------------CT---------T--G-T-------......G-GA----G---------------A----T-----T--CA----C--A---------...............-----A--A---------A--------A---G----A- 8773
H.CF.02.LA25LeMi .........-----------------G--CCT-----G------G---------......G-A-----GT-------G-----CA---AT-----T---A-T-----A---------...............--------A--------AA--------A----G---A- 8537
J.CD.03.LA26DiAn .........--------GATT---------CT-G--GCA--GGC-TGT------......G-GAG--------G----------A----T---T-T-----------A---------...............-----A--A---------A-C---------------A- 8767
J.CM.04.04CMU11421 .........--------GAT----------CT-G----C--TGC-TG-------......G-G---------------------A----T-----TG--A-------A----T--W-...............-----A--A---------A-C------A--W--AG-A- 8254
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .........A-T-----------------CCT------C--GA---T-------......G-------GA-------------CA---A------T---A-T-----A---------...............-----A--A--------AA-C-----GA-----T-CA- 7911
K.CM.96.96CM_MP535 .........--T------------------CT------C--TG-----------......-----------------------CA----------T---A-------A---------...............----GA--A--------AA--------A---G----A- 7888
01_AE.CM.11.1156_26 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTCA------......G-------------A-C-------AC--CT-----TG----T-----A---------...............--G-G-T-----------T--------A--------A- 8059
01_AE.CN.12.DE00112CN011 CTGAGACGG----------T----------CT-G----C--T--GTTA------......G-------------A-C-------A--TCT---T-TG----TGT---A---------...............--A---T-----------A---------C--C----A- 8071
01_AE.IR.10.10IR.THR48F CTGAGACGG--T-------G----------CT-G----C--T--GGCA------......--C--------G--A-T-------AG-TCT-----TG----T-----A---------...............--G-G-T------------------------C----A- 7954
01_AE.JP.11.DE00111JP003 CTGAGACGG----------G----------CT-G----C--T--GATA------......G-C--------G--A-T------AA--TCT-----TG----G-----A---------...............--G-G-T------------------------C----A- 8146
01_AE.MM.14.fKSDU26 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GGTR------......G-C----------GA-T-------A--TC------TG--A-T-----A---------...............--G-G-T-----------A---------Y--C------ 7978
01_AE.PH.15.DE00115PH012 CTGAAACGG----------G----------CT------C--T--GACA--C---......G-C-G--------GA-T-------A-CTCT-----TG----T-----A---A-----...............--G-G-T------------------------C----A- 8674
01_AE.SE.12.070SE CTGAGACTG----------G----------CT---------T--GGTA------......G-G-----------AGT-------A--TCT---T-TG----TT----A---------...............--G-G-T------------------------C----A- 7900
01_AE.TH.10.DE00110TH001 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------......G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----------A---------...............--A-G-T-----------A------------C------ 8052
01_AE.TH.11.40436v09_04 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GGTC------......G-A--------C--A-C-------A--TCT-----TG--A-TG----A------A--...............--G-G-T------------------------C----A- 7907
01_AE.TH.90.CM240 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------......G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T-----A-------C-...............--G-G-T-------C----------------C------ 8302
02_AG.CM.10.DE00210CM013 CTGAGACTG-------G-------------CT---------T--GTCA--C---......G-----------------------AC--ATC----TG-CA-A-T---A---------...............---A-CT-------C--A---------A--------A- 8188
02_AG.DE.09.701114 CTGAGACTG-----------T---------CT------C--T---TCC--C---......G-----------------------A----T---T-TG--A-AG--A-A---------...............-G-A-CT-------C--AA-C------A---GG----C 8005
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 TTGAGATTG--------C--------G---CT---------T---TCA--C---......G-----------------------A---AT-----T---A-A-T---A---------...............---A-CT-------C--T---------AA--G----A- 8431
02_AG.KR.12.12MHR9 CTGAGACTA--------G---------C-CCT-----G---T---GCA--C---......G-----------------------C----T---T-TG--A-A-T---A---------...............---A-CT----------A--C------A---G----A- 8435
02_AG.LR.x.POC44951 CTGAGACTG---------------------CT---------T---TCA--C---......G-----------------------A---AT-----TG--A-A-T---A---------...............---A-CT----------A---------A---G----A- 8720
02_AG.NG.12.12NG060304 CTGAGACTG-----------T--------CCT-G----CA----TTCA--C---......G-------GA--------------A---AT-----T---A-A-T---A---------...............---A-C-----------AA--------A---G----A- 7955
02_AG.NG.x.IBNG CTGAGACTG-------G-------------CT---------TA--TCA--C---......GT----------------------A---AT-----T---A-A-T---A----T----...............---A-CT----------A-C-------A---G----A- 8255
02_AG.PK.15.PK032 CTGAGACTG---------------------CT-----G-------TCA--C---......G-----------------------A---A------TG--A-A-----A---------...............--CA-CT-------C------------C---G----A- 8350
02_AG.SE.14.098GN CTAAGACTG-------G--T----------CT-------T--T--TCA--C---......G-------------A---------A---AT-----T---A---T---A---------...............---A-CT-------C--CA--------A---G----A- 7917
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Rev end (TAA) in some lineages Rev end
B.FR.83.HXB2 .........GGGTGGGAAGCCCTCAAATATTGGTGGAATCTCCTACAGTATTGG......AGTCAGGAACTAAAGAATAGTGCTGTTAGCTTGCTCAATGCCACAGCCATAGCAGTA...............GCTGAGGGGACAGATAGGGTTATAGAAGTAGTACAAGG 8728
Rev exon 2 .__.__.__G__V__G__S__P__Q__I__L__V__E__S__P__T__V__L__.__.__E__S__G__T__K__E__*_
Env _.__.__.__G__W__E__A__L__K__Y__W__W__N__L__L__Q__Y__W__.__.__S__Q__E__L__K__N__S__A__V__S__L__L__N__A__T__A__I__A__V__.__.__.__.__.__A__E__G__T__D__R__V__I__E__V__V__Q__G
02_AG.SN.13.9580 GGGACTGAGACT----G--------------T---------T---TCA--C---......G-----------GG----------A---AT-----T---A-A-----AG--------...............-G-A-CT-------C--A---------A---G----A- 8136
03_AB.RU.97.KAL153_2 .........---------------------------------------------......-T--------------G-------A---ATC--A-AGG-A---T---A---------...............----G-T--------------------A---G----A- 7905
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .........-----------------G---CT------CT----G-T-------......G-A-----G---------------A---AT---T-T---A-------A---------...............--------A---------A---------C------GA- 8101
05_DF.BE.x.VI1310 .........---------------------CT-----GC----CG--A------......----G-------------------A----------T---A-------AG---T----...............-----------------A----------CTT-G---A- 8134
06_cpx.AU.96.BFP90 .........---------AT----------CT-G----C--GA--TGT------......G-A---------C-----------A----T--AT-TG----AG----A---------...............---A-CT--------------GC-------------A- 8776
07_BC.CN.98.98CN009 CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C---......G-------G-----A--G---A--A----TC--G-TG--A---T---A---------...............-----A--A---------A--------T---------- 8071
08_BC.CN.97.97CNGX_6F CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G---------......G---T---G-----A--G---A--A----TC--G-TG------T---A---------...............-----A--A---------A-----A-CAG--------- 7928
09_cpx.GH.96.96GH2911 .........-T----C-GAT----------CT-G-------TGCG--A------......G-----------------------A----T-----T---A-------A----T----...............--C--------------------------TT-G---A- 7900
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ......ATG--------G---A--------CT---------------A------......-T----------------------A----------TG--A---T---A----A----...............----GCT--------------------A--------A- 8080
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .........--------GA-S--------CCT-G-------TAC----------......--C--A-----G------------A-----C----T---A-------A----T----...............-----A--A---------A-------G---A----TA- 8127
12_BF.AR.99.ARMA159 .........---------------------------------------------......----G-------------------A----------T---A-------A----T----...............----G------------AA--T------CTT-G---A- 8693
13_cpx.CM.96.96CM_1849 CTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GGTA------......G---G---------A-T-------A---C------TG--AGT-----A--T------...............------T-----------A-------GAC--G----A- 8174
14_BG.ES.05.X1870 CTGAGACTG--------G-GT---------CT---------T--GTTA------......G---G------------------CA----T-----TG--A-A-T---A---------...............---A-CT----------A-C----CW------G----- 8231
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTT-------......G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG--A-T-----A---------...............--G-G-T------------------------C----A- 8121
16_A2D.KR.97.97KR004 CTGAGACTG----------G----------CT------C--T--GTT-------......G---G------G------------A----T--AT-T-----------A---------...............------T----------A---------A--------A- 8115
17_BF.AR.99.ARMA038 .........---A------------GG-----------C--T-----A------......------------------------A----------T---A-------A----T----...............-----------------A----------CTT-G---A- 7917
18_cpx.CU.99.CU76 CTGAGACTG--------G--T-----G--CCT---------T--GGT-------......G-A-----GA------G-------A---AT-----TG--A-AGT---A------AC-...............---A-CT--------------------A--------A- 8057
19_cpx.CU.99.CU7 .........--------G-G----------CT---------T--GTT-------......G-------G-----A-C-------A----T-----T---A-T-----A----T----...............--G-G-T------------C-------A--A-----A- 7791
20_BG.CU.99.Cu103 CTGAGACTG----------G------G---CT------------GGG-------......G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A---------...............---A-CT----------AA--------A--------A- 8183
21_A2D.KE.99.KER2003 ......AGG---GA-----G----------CT------------G--A------......G---G------G-G----------AA-------TAT-----------A---------...............---------------------------A------G-A- 7920
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY CTGAGACTG----------G----------CT------------GATA------......G-G-----------A---------A---C---A--TG----T-----A---A-----...............--G-GAT--------------------A--AC----A- 7916
23_BG.CU.03.CB118 CTGAGACTA--------G-G----------CT------------G-T-------......G-----------------------A---AT-----TG--A-AGT---A---------...............---A-C------------A--------A--------A- 8177
24_BG.ES.08.X2456_2 .........--------G-GT-----G---CT---------T--GTT-------......G---G-------------------A---AT---TATG--A-AGT---A---------...............---A-C------------A--------A--------A- 8167
25_cpx.CM.02.1918LE CTGAGACTG----------G------G---CT------------G-----C---......G-A-G-------------------A---AT-----TG--A-A-T---A------AC-...............-----CT--------------------A---C----A- 7948
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 CTGAGACGG----------G----------CT------------GGCC------......G-G--------G------------A---A------T---A---T---AG--------...............------T-C------------------A---C----A- 8737
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS CTGAGACTG----------G----------CT---------T--G---------......G-A-----G---------------A---AT-----TG--A-AGT---A------AC-...............---A-CT------------------------C----A- 8748
28_BF.BR.99.BREPM12609 .........-----------------G-----------------G---------......G----------------------------------T-----------T---------...............-----------------A---------A--T-----A- 8129
29_BF.BR.01.BREPM16704 .........-----------------------------------G--A------......----T------------------------------T-----------T---------...............------------------------------------A- 8173
31_BC.BR.04.04BR142 CTGCAGAGG---------AT---T--G--C-TAAAA-GC--TG-G---------......G---TA--G-----A--G------A----TC----TG--A---T---A---------...............-----A--A---------A-----------A------- 8199
32_06A6.EE.01.EE0369 .........--------GAT---------CCT-AAA--C--GG-GTGT------......G-A---------------------A-A-AT---A-TG--A-A-T---A---------...............-----CT----------A-------------G----A- 8354
33_01B.ID.07.JKT189_C CTGAGACTG----------G----------CT-G-------T--GTCA------......-T------------A-T-------A--TCT-----T-----T-----A---------...............--G-G-T-------------G---------A-----AT 8041
34_01B.TH.99.OUR1969P .........----------------GG-----------------G---------......-T---------------------------------------------T---------...............------------------A-----------------A- 7912
35_AD.AF.07.169H TTGAGACTG----------G------G----T------------GTT-------......G-------------A-C-------AC--A----A-TG--A---T---A---------...............----GCT-------------------CA---G----A- 7931
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 CTGAGGCTG--------G-G------G--C-T------------GGTA------......G-A-----------A-C-------A-C-CT-----TG----T-----AG--A-----...............--A-G-T----------A-------------C----A- 7949
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 CTGAGACTG--T-----G-G----------CT------C-----GGT-------......G-------------A-T-------A-C-AT-----TG--A-T-----A----T----...............--A-G-T--------------------A---C----A- 7931
38_BF1.UY.03.UY03_3389 .........---------AT----C-G-----------C-----G--A------......-T----------------------A--------T-T--CA-------A----T----...............-----A-----------AA---------CTT-G---A- 8124
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .........------------------CT-CT-G--------T-G-T-------......------------------------A----------T---A-------A----T----...............-----------------AA--C------CTT-G---AC 8178
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .........-----------------G-----------------GA--------......-----------------------------T-----G---A-TTT-------------...............--------A---------A---------C-------A- 8225
41_CD.TZ.05.CO6577V5 CTACAGAGG-----------A---------CT------------G--A------......----G------G-----G------A----------TG------T-T-A---------...............-----A-------------C-C--------A-----A- 7962
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .........-----------------G-----------------G---------......--A---------------------A----TC----T-----------T---------...............------------------------------T-----A- 8237
43_02G.SA.03.J11223 CTGAGACTG--------G-G---------CCT------------GTT-------......----G-------------------A---AT---G-TG--A-A-T---A---------...............----GCT------------------------C----A- 8232
44_BF.CL.00.CH80 .........---------------------CT-G----------G---------......G-----------------------A----------T---A-------A----T----...............----G-T----------A-----------TT-G---A- 8143
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .........------C-GAT-------C--CT-G-------TGCG--A------......G----------------------------------TG----------A---------...............----G-T--------------------AC-------A- 8687
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 .........------------------CT-CT-G--------GCGTG-------......G-----------------------A----------T---A-------A----T----...............-----A-----------AA---------CTT-G---A- 8104
47_BF.ES.08.P1942 .........---------CT---------C--------C---------------......-----------------------CA----------T---A-------A----T----...............-----------------AA---------CTT-G---A- 8145
48_01B.MY.07.07MYKT021 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GATA------......GCG-----------A-T-------A--TCT-----T-----T-----A---A-----...............--G--A------------A-------G----C--G-A- 7960
49_cpx.GM.03.N26677 .........--------GAT------G---CT-G-------TG-C-TA------......G-GA--------------------A----T---T-TG------T---A---------...............-----A--A---------A-C----------C--G-A- 8155
50_A1D.GB.10.12792 .........-----------AA----G--C-T------------G--A------......-T----------------------A--------T-TG--A---T---A----T----...............---AGCT------------C-----------G----A- 8134
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .........-----------------G-----------------C---------......--------------------------C------T-------------AG--------...............---------------------------A--------A- 7919
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .........---G-----------CG------------------G---------......-T---------------------------------TG--A-T-----T---------...............------------------A-----------------A- 8057
53_01B.MY.11.11FIR164 CTGAGACGG----------G----------CT-G---RC--T--GTCA------......G----------R--A-C-------A--TCT-----TG----TG----A---------...............--A-G-T-----------------------------A- 8068
54_01B.MY.09.09MYSB023 CTGAGACTG--T-----G-G----------CT-G-------T--GGT-------......G-------R-----A-T-------A--TCT-----TG--A-T-----AG--------...............----G-T----------A------------------A- 8157
55_01B.CN.10.HNCS102056 .........----------G----------CT-G-------T--GTTA------......G----------G--A-T-------A--GCT-----T---A-T-T---A----T----...............--G-G-T---------------------C--C------ 8059
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A CTGAGACTA------------------C--CT-----G-------TCC--C---......G----------------G------A----T-----TG--A-A-TT--A------A--...............---A-CT----------A---------C---GG----C 8076
57_BC.CN.09.09YNLX19sg CTACAGAAG--------------T------CT-G-A-G-A-TG-G---------......----T-A-------A--G---A-------TC--TATG--AG--T-------------...............-----A--A---------A--------T-TA-----A- 7956
58_01B.MY.09.09MYPR37 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------......G-CA----------A-T-------A--TCT-----TG----T-----A---------...............--G-G-T----------A------------------A- 8100
59_01B.CN.09.09LNA423 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GGCA------......--C-----------A-C-------A-CTCT-----TG--A-TTT---A---------...............--G-G-T--------------------T---C----A- 7927
60_BC.IT.11.BAV499 CTGCAGAGAA--------AT---T--G----TAG-A-GC--TG-G---------......------------------------A--------------A-T-----T--------G...............------A---------A-A--------A--T-----A- 8709
61_BC.CN.10.JL100010 CTACAGAAG-----------T--T------CT-G-A-GC--TG-G---------......G---T---G-----A--G--CA--A--------TATG--A---T---A---------...............-----A--A---------A--------T--------A- 8127
62_BC.CN.10.YNFL13 CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-GCA-TG-G---------......G---T---------A--G--C---A---ATC----TG--A---T---A---------...............-----A--A---------A--------AC-A-----A- 8059
63_02A.RU.10.10RU6637 CTGCGACTG---------------------CT---------T---GCC--C---......G-----------------------A---AT---T-TG--A-A-T---A---------...............---A-TT------------------------G----A- 8275
64_BC.CN.09.YNFL31 CTACAGACG------AG------T------CT-G-A-G---TG-G---------......G---T---G--------G------A----TC----TG--A---T-------------...............------------------------------A-----A- 8093
65_cpx.CN.10.YNFL01 CTGAGACAG----------G---------YCT-G----C--T--GTT-------......G-C-----------A-T-------A--TCT-----TG----T-----AG--A-----...............--A-G-T------------------------C------ 8137
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTTA------......G----------G--A-T-------A--TCT--AT-TG----T-----A---R--A--...............--G-G-T---------------------C--C----A- 8047
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 CTGAGACTG--------G-G----------CT-G-A-----T--GTTA------......G----------G--A-T-------A-CTCT-----TG----------AG-----AC-...............--G-G-T---------------------C--C----A- 8041
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420CTGAGACGG----------G----------CT-G-------T--GTCA------......G-A-----------A-C---C---AC-TCT---T-TG----TGT---AG--------...............--G-G-T------------------------C------ 8145
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .........---------------------------------------------......--C--------------------------------T---A-------A----T----...............--------A--------A---G-G----CTT-G---A- 8165
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .........----------------------------G---T-----A------......--------------------------------------CA-------A----T----...............-----A-----------A--C----G--CTT-G---A- 8231
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .........--------GAT---------CG-------CA-A------------......-------------G-------------------------A---TT--A----T----...............-----A-----------A---T------CTT-G---AC 8208
73_BG.DE.01.9196_01 CTGAGACTG--------G-G----------CT---------T--GTT-------......G----------------------CA---AT---T-TG--ATA-T---A---------...............---A-CT--------R-A-C-------A----G---A- 8254
74_01B.MY.10.10MYPR268 CTGAGACAG----------G----------CT-G-------T--GTTA------......G-------------A-T-------A--TCT---T-TG----TG----A---------...............--G-G-T-------------------------C---A- 8037
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 CTGAGGCAG----------G---------CCT---------T--GTT-------......G-------------A-C-------A--TCT-----TG----T-----A---A-----...............-GG-G-T---------------------C--C------ 7978
78_cpx.CN.13.YNTC19 CTGAGACAG----------G----------CT-G----------GTT-------......-TC-----------A-C-------A--TCT-----TG--A-T-----AG------C-...............--G---T------------------------------T 7969
79_0107.CN.15.SX15DT013 CTACAGAGG----------G----------CT-A----C--T--GTT---C---......G-------------A-C-------A--TCT-----TG----TGT---A---------...............--A-G-T------------------------C----A- 8132
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ......AGG------------------------G----C--T------------......-T---------------------------------T---A-------A---------...............------------------A------------------- 7854
83_cpx.MM.13.mSSDU94 CTGAGCCAG----------G---------CCT-G-----A-T--GTT-------......G-------------A-C-------A--TCT-----TG--TT-GT---AG--------...............--A-G-T--------------------AC--C----A- 7924
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 CTACAGAGG--------------T------CT-G-A-G---TG-G-----C---......G-G--A--------A--G------A----TC----TG--A-------A---------...............-----A--A--------AA--------AGCA-----A- 8135
86_BC.CN.13.15YNHS18 ......AGG--------------------------------T-----C------......-T------C-------------------A-----------T------T---------...............------------------A-C---------------A- 7815
87_cpx.CN.12.DH32 ......AGG--T-------G----------CT-G-------T--GTTA------......G-------------A-T-------A--TCT-----T---A-T-----A----T----...............-----A--A---------------C-C---------A- 8063
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ......AGG-----------------------------------GA-A------......G--------------------------GAT---T-----A-------T----T----...............-----A------------A--------A--------A- 8013
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .........--------GA-------G-----------------G---------......-----------------------------------T---A-------T---------...............-----------------AA---------C-------AC 8119
O.CM.96.LA51YBF35 GGGCAGAGGACAATT-----TTG--G--T---TG-AGC-G-GA----A--C---......-TA--A---T-GC-A-T-------ACG--------AG--A-TTTT--AG-G-----T...............--CA-TT----T--CG-CA-C----T--GCA-----AC 8822
O.CM.96.LA52YBF39 GGGCAGAAAACAATT-----TTGT-G-AT-G-TAAAGC-G-AA----A--C---......CTA--A---T-GC-A---------ACA-ATC--A-AG--A--TTG--AG-G-----T...............--CA-TT----T--CG-CA-C--CTT--GGT-G---C- 8806
O.CM.99.99CMU4122 GGACAGAAGATAATTA-T--TTG--G-AT---TGCAGC-G-AG----A--C---......CTA--A---T-GC-----------ACA-A-C-AT-RG--A--CTT--AG-------T...............--CA-TA-A--T--C--CA-AT-CTT--GGA-----A- 8272
O.CM.x.pCMO2_3 GGGCAGAAGATAATT--T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AG----A--C---......CTA--A---T-GC---G-------ACA-A-C-AT-AG--A--CTT--AG-G-----T...............--CA-TT----T--C--CA-AT-CTT--GGA-----A- 8833
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO GGACAAAAGATAATT...AT-TG--G-AT---TGCAGC-G-AAC---A--C---......CTA--A---T--C-----------ACA-----AT-AG--A-AGTT--AG-G------...............--CA-TT----T--CG-CA-C--CTC--GGA-----A- 8156
O.FR.06.RBF206 GGACAAAAGACAATT--C--TTG--G-CT-GTTG--GC-G-AA----A--C---......CTA--A---T-GC-A---------A-A--------AG--A-TGTT--A--------T...............-GCA-TT----T--C--CA-C--CTC--GT------A- 8838
O.GA.10.10Gab1190 GGACAGAAGATAACT--T--TTG--G-GT---TGCAGC-T-AA----A--C---......CT---A---T-G-GA---------ACA-----AG-AG--A-AGTT--AG-G------...............-GC--TT----T--CG-CA-A--CTC--GGA-----A- 8010
O.GA.11.11Gab6352 GGAGAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---TACAGC-G-AG----A--C---......TTA--A---T-GC-A---------ACA-ATC-AG-AG--A--CTT--AG-G-----G...............--CA-TT-------CG-CA-A--CTT--GGA-----A- 8034
O.SN.99.99SE_MP1300 GGACAGAAGATAATTAGT--TTG--G-AT---CATAGC-G-AA----A--C---......CTA--A--GT-GC-----------ACA---C-A--AG--A--CTT--AG-G-----T...............--CA-TT----T--CG-TA-A--TTT--GGC-----A- 8834
O.US.10.LTNP GGACAGAAACTAATTA-T--TTG--G-AT---TACAGC-G-AAC---A--C---......CTA--A---T-GC-----------ACA--TC-T--AG--A-ATTT--AG-G------...............--CA-TT----T--CG-CA-A--CTC--G-A-----A- 8720
N.CM.15.S4858 CTGCAACTACT-AAT---CT-AGA-T---C-T----GGAA-AA--GCA------......G-AA-A--GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T----...............--A--A--A---------C--------T---C----A- 8196
N.FR.11.N1_FR_2011 CTGCAACTACT-AAT---TT-AGA-T---C-T----GGAA-A---GCA------......G-AA----GT----AG--------A-C--------T---A-A-----T--T-T----...............--A-----A--------AC-------GT---C----A- 8082
P.CM.06.U14788 CTGAAC......A-TA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------......-C---A---T----AC-R-----AACC---Y--T-G--CA-TGTT--T---T----T...............--AA-TT----T---CAA--A----C-----GG---CA 8301
P.FR.09.RBF168 CTGACCAGA---CTTA-CTG---GCG-G-C--C-TTGC-GCGTGTGGC------......-C---A---T----AC-A-----AACC-----AT-GG-CA-TGTT--T---T----T...............--A-G-T----T---CAA--A---AT-----GG---CA 8847
CPZ.TZ.06.TAN5 GTAGACAACCTAGTAAT-ATA-AT-G-AGCATAGTAGTAGGAG-TAGAC-AGCCCTTGAGT-GAGT-GCAAT-CTT--GC-AG-A-A--AGCTTCATTAATACA---A----ATAGGCTTGCTGAATTTACA-GGTG-T---------TA----------C----GTTTA 8907
CPZ.US.85.US_Marilyn CTGCAACTGTT-AAT---CT-AGAGC-CGC--C---GGGG-AA-CGCT--C---......GCAAG---G-----AGT-------ACA-----AT-AG--A-A-----A---------...............-----A--A--T-----AA--------T--AC-AG-A- 8757
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 GGACAAAAGAC--TT-----TTG----ACACTTAA-GC-ACAGC---A------......CTA--A---T-GC-A-GA--CR--AC--A---A--AG--A-TGTT--AG-G-----T...............--CA-TT----T--C--CA----CTT--GT--G--GA- 8299
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 CTGAACAAG--AATTA-CTG-T-G-G-G-C--C-T-GC-G-GTGTGGC------......GCA--A------C-AC-G-----AAC------AT-GG-CA-TGTT--TG-GAG---T...............-----CT----T--CCAA--G--CCT-----GG---C- 8190
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 AGCTTGTAGAGCTATTCGCCAC...ATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC.TTGGAAAGGATT..............TTGCTA.....TAAG.........................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAA...AGTAGT...GTGATTGGATGGCCTACTGTA 8844
Nef _M__G__G__K__W__S__K__.__S__S__.__V__I__G__W__P__T__V_
Env __A__C__R__A__I__R__H__.__I__P__R__R__I__R__Q__G_#_L__E__R__I__.__.__.__._##_L__L__._##_*_
A1.CD.02.LA01AlPr ---------G---C---T-A--...------------------------.--C------GC-..............-----G.....---C.........................-----A---------------...C----C...A--CCA---------GAGA-T 8885
A1.CM.08.886_24 -AT-------------A-AA-T...--------------T---------.C-C------GC-..............------.....---C.........................--------T--A---------...------...A-AG-G---------CAGA-C 8306
A1.ES.15.100_117 -A--G----------C---A--...--------------C---------.C-A------GCG..............------.....---C.........................-----G---------------...--A--CAGG-AAGCG-A----T--GAA--T 8333
A1.KE.11.DEMA111KE002 -TT-------------TTA---...--------------C---------.--A--G--AGC-..............------.....--GC.........................-----G---------------...--C--C...A-AG-G---------GAG--T 8242
A1.PK.15.PK034 -AT-G------------T-A--...--------------C--G-----T.GCT-----AGC-..............--T---.....---C.........................-----GAAT------------...-----C...A-AG-G---------GAGA-C 8444
A1.RW.11.DEMA111RW002 -AT--------------TTA--...-----A-C------C---------.--C------GC-..............------.....---C.........................------A--------------...--C---...A-AG-G---------GAG--T 8249
A1.SE.13.078SE -AT--------------T-A--...--------------C---------.-----------C..............C-----.....---C.........................------AA-------------...-----C...AGA-GG------A--GAG--T 8025
A1.UG.11.DEMA110UG009 -AT-G----------C-T-A--...G------C------C--G------.--A------GC-..............--A---.....---C.........................------A--------------...-----C...A-AG-G---------GAG--T 8196
A2.CM.01.01CM_1445MV -AT---C----------T-A--...-------C------C---------.--T------GC-..............------.....---A.........................-----GA----A-T-------..................---------G----C 8058
A3.SN.01.DDI579 ----G--------C---T---T...------------G-C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----------------C---...-----A...CAAGAG-------A--AG--T 8036
A4.CD.97.97CD_KCC2 -AT-G--------T---T-A--...--------------C---------.--C-----AGC-..............------.....---A.........................---------------------...-----C...C-AG-G---------G----T 8864
A6.BY.13.PV85 -CW-------------T--A--...--------G-----C--------T.GCA-----AGC-..............----A-.....---C.........................-----G-----A---------...-----C...A-AG-G---------CAGA-T 8334
A6.IT.02.60000 G-T--------------TT---...--------------C---------.--C------GC-..............------.....----.........................-----G-----A---------...-----C...A-AG-G---------GAG--T 8885
A6.RU.11.11RU6950 ----------------T-TA--...--------G-----C---------.GCA------GC-..............----A-.....---C.........................-----G-----A---------...-----C...A-AG-G---------CAG--T 8392
A6.UA.12.DEMA112UA024 --T-------------T--A--...--------G-----C---------.GCA------GC-..............----AG.....---C.........................-----G-----A---------...----ACTCA.........---G--CAGA-T 8907
B.AR.14.DEMB14AR003 GAT-CT-------T---T---T...--------------C--G--A--A.--C------GC-..............--AT--.....---A.........................-----CAA-------------...-----A...---CC-------T-----A-- 8836
B.BR.10.10BR_MG035 ---------------C-T----...--------------------A---.--A-----A---..............--A--T.....----.........................------A------T-------...GC-TT-......CGG--G------GA---- 8333
B.CU.14.14CU005 -------------T---T----...--C---------------------.--C------C--..............------.....----.........................-----------A-T-------...C---T-...-G-------------G----- 8052
B.DE.13.366396 -AT-CT-----G---C-TT---...------------------------.---------GC-..............----A-.....---A.........................---------------------...------...---G-----------G----- 7991
B.DE.13.947915 ---AG--------G-C-T----...------------------------.--T------GC-..............--A---.....----.........................--------A--A---------...-A-T-G...AG-GC-------T-A------ 8078
B.DO.11.DEMB11DR001 -CT------G---T---T-A--...------------------------.GCA------GCG..............---G--.....----.........................--------T------------...C-----...-CAGG---G---GT------- 8827
B.ES.15.100600 --T-CT------AG--AT--G-...-------CG---------------.C-A-----AGC-..............------.....----.........................---------------------...--C--C...A-AG----G------G----- 8272
B.FR.11.DEMB11FR001 -AT-------------AT----...------GT------C---------.---------GC-..............------.....----.........................-----A----TA-TT------...C-C---...-G-GG----------G----- 8041
B.JP.12.DEMB12JP001 -CT--------------TT---...------GT----------------.--A------GC-..............------.....----.........................-----G---------------...-----C...A-AG-----------G----- 8257
B.PH.15.DEMB15PH003 -AT-G------------TTA-T...--------------------A---.--------A-G-..............------.....----.........................-----------T---------...------...T--G------------AGA-- 8848
B.RU.11.11RU21n -A---T-------G-A-T----...------------------------.--C------GC-..............------.....----.........................---------------------...-----C...T---------------GAA-- 8372
B.SE.15.102SE -A-AG------------TT--T...-------C----------------.--A------GC-..............----A-.....----.........................-----------A---------CGTC--C--...-G-GA--A-----AGG----- 8033
B.TH.10.DEMB10TH002 ..................----...GC--------------------AA.--A------GC-..............----A-.....---A.........................------A--------------............T--GG---------------- 8151
B.US.16.2609 -TT-G----G-GC----T----...------------------------.---------GCC..............-----G.....----.........................---------------------............T--GG-------T---A---T 8120
C.BR.11.DEMC11BR035 -AT---G--------CT--A--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GA----A---------...T-----...C-AG-G----------A---- 8306
C.CN.10.YNFL19 ------G---------...............-C-------G------A-.CCT---GTAGC-..............----A-.....---A.........................-----G-C-------------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8223
C.DE.10.622166 -AT------------C---A--...--------G-----------A--T.--T----CAGC-TTGCTATAACTAGT------.....---A.........................-----G-CT----------G-...--C--C...A-AG-----------G-CA-- 8068
C.ES.15.100_118 -AT---G------C-CT-TA-TATA------------------------.--T----CAGC-..............----A-.....---A.........................-----GAA---A---------...T-----...CCTG-G------T-----A-- 8296
C.ET.08.ET104 ------G----A-T---AA---......-------------T-------.--C-----A-GC..............--T-CG.....----.........................-----G----T----------...T-C---...CCAG-G------TG------- 8008
C.IN.15.NIRT008 -AT---G-C------C---A--...------------------------.GCT----TAGC-..............----A-.....---A.........................-----A------------C--...T-C---...A-AG-----------G----- 7985
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -AT------------CTA---T...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...--C---...A-AG------------A---- 8826
C.NG.10.10NG020523 GTT------------C--TA-T...-------C----------------.--T---GCAGC-..............------.....---A.........................-----G---------------...--C---...A-AG-----------GA---G 8068
C.NP.11.11NP016 -AT------------C---A--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G-----A---------...--C--C...A-AG-----------G----- 8015
C.PK.14.DEMC14PK009 TAT--A-------------A--...------GT------C--------A.C-T---GCATC-..............------.....---A.........................-----G---------------...--C---.........CA-------G----- 8270
C.SE.15.100ET -AT-G-A--------CTTAA--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...--C---...C-A--G---------G----- 8082
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -AT------G-----CT--A--...G------C----------------.C-T---GCAGC-..............----A-.....---C.........................-----G---------------...T-----...A--G-G---------GAG--- 8816
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -AT------------C-ATA--...-----------------------A.--T---GCAGC-..............------.....----.........................------AA-------------...-AATCC............------G----- 8203
C.ZA.13.DEMC13ZA152 CTT---C--------CT--A--...G------C----------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GAA-------------...------...A-AG----G------G--A-- 8265
C.ZM.11.DEMC11ZM006 TAT------------C-T-AG-...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GAA---A--------G..................---------G--A-- 8223
D.BR.10.10BR_RJ095 ----G-C---------ATTA--...G----C------------------.GC-------T--..............------.....---A.........................-----------A---------...--G---...A-AG-----------G----- 8279
D.CD.03.LA17MuBo -------------G---TT---...-----C-----------------T.--T------GC-..............------.....---A.........................-----------A---------...G-----...C-ATG----------G----- 8904
D.CM.10.DEMD10CM009 -----T-----------TT---...--C--C-----------------T.--A-----AGC-..............------.....---A.........................-----------A---------...------...A-AG-A---------G--A-- 8182
D.CY.06.CY163 -A-----------G---TT-G-...-----C-----------------T.--C------GC-..............------.....---A.........................-----------A---------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8057
D.KE.11.DEMD11KE003 -AT-G-----------ATTA--...-----C------------------.---------GC-..............--A---.....---A.........................---------------------...------...A-AG-----------G--A-- 8174
D.SE.12.077UG -----T-----------TT---...-----C------------------.----------G-..............--A---.....---A.........................------A----A---------...------...A-AG-----------G----- 8069
D.TZ.04.CO6405V4 -------------G--AT-A--...G----AGT----------------.--A------C--..............-----T.....---A.........................----------GA---------...-A--AG...A-AG-----------GT-A-- 8057
D.UG.10.DEMD10UG004 -AT-G------------TTA--...-------C-C-C------------.GC-------GC-..............--T---.....---A.........................-----------A---------...------...A-AG-----------G--A-- 8154
D.UG.11.DEMD11UG003 ----G--------G---TTA-T...-----C--G---------------.--T--G---GC-..............------.....---A.........................---------------------...-----C...A-AG----C------G--A-- 8198
D.YE.02.02YE516 G---G------------TTA--...-----C--------------A--T.--A------GC-..............------.....---A.........................-----------A---------...------...A-AG--------------A-- 8024
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ----G--------G---T----...-----C--------------A---.--A--------A..............------.....---A.........................---------------------...--C---...A-AG-----------G--A-C 8017
F1.AR.02.ARE933 ----GT-------G--T-TA--...------------------------.--------AGC-..............--C---.....---A.........................---------------------...------...A-AG-----------GAAA-- 8114
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----GT--C--------T-A--...------------------------.---------GC-..............------.....---A.........................---------------------...------...A-AG-----------G--A-- 8354
F1.CY.08.CY222 ----G--------G---T-A--...G-G-------A-------------.------------..............------.....---A.........................-----G---------------...T-C---...A-AG-C---------G----- 8010
F1.ES.11.VA0053_nfl ----G--------G---T-A--...------------------------.--A------C--..............------.....---A.........................---------------------...------...A-AG----------------- 8241
F1.FR.04.LA22LeRe -AT-G--------G---T-A--...G-----------------------.--C------GC-..............------.....---A.........................-----------A---------...------...A-AG-G---------G----- 8691
F1.RO.03.LA20DuCl ----G--------G---T-A--...GC---C--------C---------.--A------GC-..............------.....---A.........................-----GAA-------------...---...............------G----- 8901
F1.RU.08.D88_845 ----G--------G-A-TT---...------------------------.--A------C--..............------TAAAA---A.........................-------C-------------...------...A-AG-G---------G--A-- 8335
F2.CM.10.DEMF210CM007 -AT-G--------G---TT---...------------------------.--T-----AGC-..............------.....---A.........................---------------------...-----C...A-AG--------------A-- 8165
F2.CM.11.DEURF11CM026 --T-G--------G---T---T...------------------------.--C------GC-..............------.....---A.........................---------------------...C-----...A-AG-----------G----- 8169
G.CD.03.LA23LiEd -AT----------T---T-A--...--------------------A---.--T-----A---..............--AG--.....----.........................-----A----G----------...-----C...AGAG--------T--G-A--- 8811
G.CM.08.789_10 -AT--------------TTA--...------------------------.C-T-----A---..............------.....---A.........................-----A---------------...-----A...A-AG-------------A--- 8277
G.CM.10.DEMG10CM008 --T-G--------T---TTA--...--------------------A---.--A-----A---..............------.....---A.........................-----A---------------...-----C...A-AG-----------GAG--- 8207
G.CN.08.GX_2084_08 ---C-----------CT--A--...-----------G--------A---.C-A-----AGC-..............C--G--.....---..........................-----G--------------G...---T-C...A-AG----G-----CGAGA-- 8097
G.CN.16.224GX ---C--------C--CT-TA--...--------------------A---.C-A-----A---..............C-A.......A--TA.........................-----GAA-------------...--C--A...A-AG----G---T-C--G--- 8094
G.ES.14.EUR_0033 -AT-G----G---T---TTA-T...--------------------A--T.--A-----AGC-..............------.....---AGACTTARAAAGAGCTTTGCTATAAC-----G---------------...T--TCC...A-AG-----------GAAA-- 8306
G.GW.08.LA57LmNe --T-G----G---T---T-A--...--------------------A--A.-----G--AGC-..............C-C---.....---C.........................-----G---------------...T-CTCC...A-AG----G------GAGA-- 8870
G.KE.09.DEMG09KE001 ---------G---G---T----...-----------G--------A---.--T-----CGC-..............---T--.....----.........................-----AAA---A---------...--C---...--AG-----------CAG--- 8217
G.NG.12.12NG060409 ----G----------C-T-A--...-----------G--------A---.--A-----AGC-..............--A---.....---A.........................-----AAA-------------...-A--AA...A-AG-A--------CGAGA-- 8094
H.CD.04.LA19KoSa -AT---------C----T-A--...------------------------.---------GC-..............------.....---A.........................-----A-----A---------............A--G----G------G----- 8883
H.CF.02.LA25LeMi ----G-G---------AT----...------------------------.--A-------C-..............------.....---TA........................-----A-----C---------...------...A-AG-G--G-------G---- 8654
J.CD.03.LA26DiAn ---CGC-------G---TTA--...--------------------A--T.--T----TAGC-..............-----G.....---A.........................------A---GT---------...-A--AG...AGAGAG------T--CAGA-- 8883
J.CM.04.04CMU11421 -----T-------G-A-TT--T...-----------------------T.--T------GC-..............------.....---A.........................---------------------...-----C...A-AG-----------CAG--- 8370
K.CD.97.97ZR_EQTB11 -----T-------T-A-TT---...------------------------.--T-----AC--..............--A---.....---A.........................---------------------...------...A-AG--------T-------- 8027
K.CM.96.96CM_MP535 -----T-------T-A-TT---...-----------------------T.C-C-----AGC-..............--A---.....---A.........................---------------------...------...A-AG-----------G--A-- 8004
01_AE.CM.11.1156_26 ------------AG---T----...--------------C---------.--C------GC-..............------.....---C.........................---------------------...-----C...A-AG-G---------CAA--C 8175
01_AE.CN.12.DE00112CN011 ----G-G-----C----T----...--------G-----C--------T.--A------GC-..............----A-.....---C.........................-----A---------------...--C--C...A-AG-G---------CAG--C 8187
01_AE.IR.10.10IR.THR48F ------G-----CC---T----...--------------C---------.--A-----AGCA..............------.....---C.........................-----GA--------------...------...A-AG-G---------CAG--T 8070
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ------G--G--C----T----...-----A-CTC----C--------A.--A------GC-..............------.....---C.........................-----A---------------...-----C...A--GGG------A--CGGA-C 8262
01_AE.MM.14.fKSDU26 -R----G--R--C----TK---...--------------C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----AA--------------...-----C...A-AG-G---------CAGA-C 8094
01_AE.PH.15.DE00115PH012 ------G-----C----T----...--T--A-CTC----C---------.--C------GC-..............------.....---C.........................-----A---------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8790
01_AE.SE.12.070SE --T---G----------T----...--------------C--------T.--------AGC-..............----A-.....---C.........................-----AA--------------...-----C...A-AG-A---------CAG--C 8016
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ------G-----C----T----...-----C--------C--------T.--A-----AGC-..............------.....---C.........................-----A---------------...G---CC...AAAGGG-------G-CAG--C 8168
01_AE.TH.11.40436v09_04 ----G-G----GC--C-T----...--------------C--------T.--A------TC-..............------.....---C.........................-----A---------------...G-C--C...A-AG-G---------CAGA-C 8023
01_AE.TH.90.CM240 ------G-----C----T----...--------------C---------.--A-------C-..............------.....---C.........................-----AA-T------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8418
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------------TA-A--...--------------T---------.C-T-----AGC-..............------.....---C.........................---------------------...--C--C...A-AG-G----------AGA-T 8304
02_AG.DE.09.701114 -A--G----------C--TA-T...--C-----------C-----A---.--A------GC-..............------.....---C.........................---------------------...-AC--C...AGAG-A------A---GG--T 8121
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -------------------A--...-------C------C---------.--C------GC-..............C-T---.....--GC.........................-----A---------------...--C--C...A-AG-G----------AA--T 8547
02_AG.KR.12.12MHR9 ----G------------TTA--...--------------T--------T.--C------GC-..............------.....---C.........................---------------------...--C--C...A-AG-G----------GG--T 8551
02_AG.LR.x.POC44951 ----G-------------TA--...--T----C------C--------T.C-T----A--C-..............------.....--GC.........................---------------------...--C--C...T-AG-G----------AG--T 8836
02_AG.NG.12.12NG060304 ----G--------C-C-TT---...--------------C---------.--C-----AGC-..............------.....---C.........................---------------------...--C--C...A-AG-G----------GG--T 8071
02_AG.NG.x.IBNG --TGG--------------A--...--------------C---------.--C------GC-..............------.....---C.........................---------------------...--C--C...A-AG-G----------AG--T 8371
02_AG.PK.15.PK032 -AT-G--------T---TTA--...------GT------C---------.C-C-----AGC-..............---T--.....---C.........................-----A--A------------...C-C--C...A-AG-G----------AGA-C 8466
02_AG.SE.14.098GN ----G------------T-A--...--------------T---------.C-T-------G-..............------.....---A.........................---------------------...--C---...A-AG-G---------GAG--T 8033
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Env gp41, gp160 end Nef start
B.FR.83.HXB2 AGCTTGTAGAGCTATTCGCCAC...ATACCTAGAAGAATAAGACAGGGC.TTGGAAAGGATT..............TTGCTA.....TAAG.........................ATGGGTGGCAAGTGGTCAAAA...AGTAGT...GTGATTGGATGGCCTACTGTA 8844
Nef _M__G__G__K__W__S__K__.__S__S__.__V__I__G__W__P__T__V_
Env __A__C__R__A__I__R__H__.__I__P__R__R__I__R__Q__G_#_L__E__R__I__.__.__.__._##_L__L__._##_*_
02_AG.SN.13.9580 ----G----------C---A--...G-----GT------C---------.C-T------C--..............-GCTAT.....A--C.........................---------------------...--C--C...A-AG-G----------AG--T 8252
03_AB.RU.97.KAL153_2 -TT------------G--TA--...--------G-----C---------.GCA----A-GC-..............----A-.....---C.........................-----G-----A---------...-----C...A-AG-G---------CAG--T 8021
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ----------------T--A--...--------------C---------.C-T-----AGC-..............-----T.....---A.........................-----A-----A---------...-----C...A-AG-----------GAGA-- 8217
05_DF.BE.x.VI1310 ----G------------T-A--...------------------------.--A------GC-..............------.....---A.........................---------------------...------...--AG-----------G--A-- 8250
06_cpx.AU.96.BFP90 -AT--T-------T---TTA--...G-------------------A--A.--T-----AGC-..............------.....---A.........................-----AAA---A---------..................------T--CAG--- 8880
07_BC.CN.98.98CN009 -CT------------CTA-A--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G-----------G---...-----C...A-AG-----------GA-A-- 8187
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -AT------------C-A-A--...G-----------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG-G---------G--A-- 8044
09_cpx.GH.96.96GH2911 G---G----------C-TT--T...--------------C---------.--T------GC-..............------.....---C.........................---------------------...----RC...A-AG-G---------GAGA-T 8016
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----GTC----------TTA--...-------C-C--------------.-----G---GC-..............--A---.....---A.........................-----------A---------...------...A-AG-----------CAG--- 8196
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --Y--TA------G---T---T...--------------C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----A--A------------...-----A...A-AG-A---------GAGA-T 8243
12_BF.AR.99.ARMA159 -AT-G--------G---T-A--...GC----------G----------A.---------GC-..............------.....---A.........................---------------------...--C---...A-AG-----------GAGA-- 8809
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -AT-G-G----GC----T----...-----------G--C---------.--C------GC-..............--A-A-.....---C.........................---------------------...C----C...ACAG-G--------AG----- 8290
14_BG.ES.05.X1870 --T-G----G-------T-A--...G-----GT------------A---.--------AT--..............C-TT--.....---C.........................-----G---------------...C--TCC...A-AG----G------GAGA-- 8347
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 ------G-----C----T--G-...--------------C--------T.--C------GC-..............------.....---C.........................-----AA--------------...---...............------CAG--C 8225
16_A2D.KR.97.97KR004 ------C---------AT-A--...--------------C---------.--A--G--AGC-..............--A---.....---A.........................-----G---------------...--A--C...T-ACCA---------G--A-T 8231
17_BF.AR.99.ARMA038 ----G--------G---T-A--...------------------------.--C------GC-..............------.....---A.........................---------------------..................---------G----- 8021
18_cpx.CU.99.CU76 -A--G------------TTA--...--------------C---------.GCC-----AGC-..............----A-.....---T.........................-----G-----A---------...-----C...C-AG-A---------GAGA-T 8173
19_cpx.CU.99.CU7 ------G------G---T----...--------------C---------.--A------GC-..............------.....---A..........................----G-----A---------...------...A-A------------G----- 7906
20_BG.CU.99.Cu103 --GA-T-------T---TG---...-----------G--------A---.--T------GCG..............C-----.....---A.........................-----GAA---A---------...---...............------G-G--- 8287
21_A2D.KE.99.KER2003 ------C----------T-A--...--------------C---------.--C------GC-..............--A---.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG--------------A-- 8036
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY ------G------T---TG--T...-------C------T---------.---------GC-..............------.....---C.........................---------------------...--C--C...A-AG-G---------CAG--C 8032
23_BG.CU.03.CB118 --GA-T-------T---TG---...--------------------A---.--T------GCG..............C-----.....---A.........................-----GAA---A---------...---...............---G--G-G--- 8281
24_BG.ES.08.X2456_2 G-GA-T-------T---TG---...-----------G--------A---.--T------GCG..............C-----.....---A.........................-----AAA---A---------...---......--ATC--A--------GG--- 8280
25_cpx.CM.02.1918LE ----G------------TTA--...G-----GT----------------.--A-----AGC-..............------.....---A.........................-----G--------------G...-AC......AGAG-----------GAGA-- 8061
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 --G-G------------T----...------------------------.--A--G---GC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...--C--C...--AG-G---------GAA--C 8853
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS ----G-----------ATTA--...-----------G--------A---.GCT-----AGC-..............----A-.....---A.........................-----A-----------GC--...-----C...CCAG-----------G-A--- 8864
28_BF.BR.99.BREPM12609 -AT----------------A--...-------C----------------.--A------GC-..............------.....----.........................---------------------...C--G--...AC-GG-------GAGG----- 8245
29_BF.BR.01.BREPM16704 -AT---G----------T---T...-----C-C----------------.--A------GC-..............------.....----.........................---------------------...T-----...A---G-------G--G----- 8289
31_BC.BR.04.04BR142 -AT-G-G--------CTA-A--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GAA---A---------...T---T-...CCAG-G---------G--A-- 8315
32_06A6.EE.01.EE0369 --T--T-------T---TTA-T...--------------------A--A.--A----TAGC-..............------.....---A.........................-----A---------------...-----C...A-AG-A--T------GAGA-- 8470
33_01B.ID.07.JKT189_C --T---G--------C-T----...--------------C---------.--T------TC-..............------.....---C.........................-----AA-------C---G--...---T-C...A-AG-G---------CAG--C 8157
34_01B.TH.99.OUR1969P -----A-----------T----...--------------C---------.--A------GC-..............--AG--.....---C.........................-----A---------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8028
35_AD.AF.07.169H -TT-G------------T----...--------------T---------.--A---G-AGC-..............-----G.....---T.........................--------------------G...-----C...AAA-AG-A-------GAG--T 8047
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -A--G------------TTA--...G------C------C--------A.C-A------GC-..............------.....---C.........................---------------------...--C--C...A-A--A---------CAGA-T 8065
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------------T----...--------------C--------TT---------GC-..............----A-.....---C.........................-----------A---------...-----C...C-AG-G---------CAG--G 8048
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----G--------G---T-A--...------------------------.C-T-----AGC-..............---A--.....---A.........................---------------------...C--C--...A-AG--------G--GA-A-- 8240
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -AT-G------G---C-T----...------------------------.--A------TC-..............--A---.....----.........................---------------------...------...AAA--A---------G--A-- 8294
40_BF.BR.05.05BRRJ055 -AT-G-C--G-G---C-T----...--------------------A---.--A-----A-G-..............------.....----.........................---------------------...---C--...---CCC---------GAGA-- 8341
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ------C------G--GT-A--...G----AGT------------A---.--A-----AC--..............-----T.....---A.........................-------C---A---------...--C---...A-AG----------AG----- 8078
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -A--G----G-----C-T---T...-------C----------------.--A------GC-..............------.....----.........................-----------A---------...------...T--G-----------G----- 8353
43_02G.SA.03.J11223 ----------------AT-A--...-----------G--------A---.--T-----AGC-..............------.....---A.........................-----A-----A---------...--G--C...A--GG-------T-CGAGA-- 8348
44_BF.CL.00.CH80 ----G--------G---T----...------------------------.--T------GC-..............--A---.....---A.........................-----------------T---...------...A-AG-----------GA-A-- 8259
45_cpx.FR.04.04FR_AUK TCT----------T---T-A--...--------------------A---.C-C------GC-..............------.....---C.........................---------------------...T----C...A-AG-A---------GAGA-T 8803
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---GG--------G---T-A--...--------G---------------.---------GC-..............------.....---A.........................------AA--TA-------G-...-----A...A-AG-A---------G----- 8220
47_BF.ES.08.P1942 T---G--------G---T----...------------------------.--A------GC-..............--A---.....---A.........................-----AAA-------------...------...A-AG--------------A-- 8261
48_01B.MY.07.07MYKT021 ------G-----C---AT----...--------------C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----A---------------...--C--C...AAAG-G---------CAG--C 8076
49_cpx.GM.03.N26677 -----T---G--GC---TTA--...-------------C---------G.C-T------GC-..............------.....---A.........................-----AA---GC---------...-----A...A-AG-G---------GAGA-- 8271
50_A1D.GB.10.12792 -AT-G------------T----...-----------------------T.GCA-----AGC-..............------.....---C.........................-----G--T--A-----C---............AGAG-G---------GAGACT 8244
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --T---G------T---TT---...---------C----------A---.--A-----A-G-..............--A---.....---A.........................-------C-------------...------...CC-G------------AGA-- 8035
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A-----------T----...-------C----------------.--A------GC-..............------.....----.........................---------------------...T-----.........----------GG--- 8167
53_01B.MY.11.11FIR164 ---C--G-----C----T----...--------------T--------T.--A------GC-..............----AG.....---C.........................-----A---------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8184
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------G-----A----T----...--------------C---------.--A------GC-..............----AG.....---C.........................-----A---------------...G----A...C-AGGG------A--CAGA-C 8273
55_01B.CN.10.HNCS102056 ----G-G----------T----...--------------C---------.--A------TC-..............------.....---C.........................-----AA--------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8175
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A ----G--------G-C-T----...G-----------------------.--T------GC-..............------.....---C.........................---------------------......C-C...A-AG-G---------CAA--T 8189
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -AT-------AG-----T-A--...----------A-------------.--TA--GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8072
58_01B.MY.09.09MYPR37 CATC--G-----C----T----...--------------C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----A---------------...-----C...T-AG-G---------CAGA-C 8216
59_01B.CN.09.09LNA423 ------G--G--CC---T----...G-------------C--------T.--A------GC-..............----A-.....---C.........................-----A---------------...-----C...AAAGCG---------CAG--C 8043
60_BC.IT.11.BAV499 -TT-----AG-------T----...------GC--A---------A-A-.--------A---..............------.....----.........................---------------------...-----C...A-AG--A--------G--A-- 8825
61_BC.CN.10.JL100010 -CT--A---------C---A--...G------C----------------.--T------GC-..............------.....----.........................--------G------------...T-----...---G------------G---- 8243
62_BC.CN.10.YNFL13 -----A---------CT--A--...--------G---------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GA--------------...C----C...A-AG-----------GA-A-- 8175
63_02A.RU.10.10RU6637 --T-G--------C---TT---...-----A--------C---------.C-C------GC-..............------.....---C.........................-----------A---------...--G---...A-AG-G---------CAA--T 8391
64_BC.CN.09.YNFL31 ------------C----T----...------------------------.--T---GCAGC-..............----AG.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8209
65_cpx.CN.10.YNFL01 ------G----------T----...G-------------C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----AAA-------------...--G--C...A-AG-----------GAGA-- 8253
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ------G------T---T----...--------------C-----A---.--C------GC-..............---G--.....---C.........................-----A---------------...R----C...A-AG-G---------CAG--C 8163
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 ------G----------T----...--------------C-----A---.--T------GC-..............------.....---C.........................-----A---------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8157
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420G-----G-----CG---T---T...--------------C--------T.--A------GC-..............------.....---C.........................-----AAA-------------...-----C...A-AG-G---------CAGA-C 8261
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ----G--------G---TTA--...G----------G------------.--C------GC-..............------.....---A.........................--------------------G...------...A-AG-G---------GAGA-- 8281
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 CAT-G--------T---TT---...-----------G------------.---------GC-..............-----G.....---A.........................-----------------C---...------...--AG--------------A-- 8347
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 GCT-G----G-----CAT----...------------------------.---------GC-..............--A-A-.....---A.........................-----------A---------...------...A-AG-----------CAGA-- 8324
73_BG.DE.01.9196_01 -AT-G----G---T---T-A--...-------C------------A---.------R-AKC-..............--K---.....---C.........................-----G---------------...M--TCC...C-A-C---G------GAG--- 8370
74_01B.MY.10.10MYPR268 ---C--G-----C----T----...------------------------.--C------GC-..............------.....----.........................---------------------...-----C...A-AG-G---------CAGA-C 8153
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ------G-----A----T---T...-----C-C-C----C---------.--T----TAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG----C---T--G--A-- 8094
78_cpx.CN.13.YNTC19 --T---G------G---T----...--------------T---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----A--------------G.....................------CAG--C 8070
79_0107.CN.15.SX15DT013 ------G-----CT--------...--------G-----C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----AA--------------...-----C...A-AG-G---------CAG--C 8248
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --------------------G-...-------C------------A---.--A-----ATC-..............------.....---C.........................---------------------...-----C...A-AG------------A-A-- 7970
83_cpx.MM.13.mSSDU94 ------G-----CT---T----...--------------C---------.--A------GC-..............------.....---C.........................-----A----G----------...--C--C...A-AG-G---------CGGA-T 8040
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -AT------------CT--A--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8251
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----A---------C-T----...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GA--------------...T-----.........---------G----- 7925
87_cpx.CN.12.DH32 -AT------------CT--A--...------------------------.--T---GCAGC-..............----A-.....---A.........................-----GA--------------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8179
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----A-----------T----...-------C----------------.C-T---TTAGC-..............----A-.....---A.........................-----G---------------...-----C...A-AG-----------G--A-- 8129
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -ATC-T-------G-C-T----...------------------------.---------GC-..............------.....---A.........................------AA-------------...--C---...AGATC-------G--G----- 8235
O.CM.96.LA51YBF35 TTTAG-A----GA--C-T-A--...--C--A--------T---------.C-C-----A-GC..............--AT--.....----.........................-----GAATGCA---AGT---...--C-AA...T-TGCA------T-AGAC--- 8938
O.CM.96.LA52YBF39 CATAG-A----GA----TTA--...--T--A--------C--G------.C-A--G-TAGG-..............--AT-G.....---C.........................-----GAA-GCA-T-AAG---...-----C...T-TGCA--------AG-A--- 8922
O.CM.99.99CMU4122 GATAG-A----GA----TTA--...--C--A--------T---------.--A---CA-GC-..............--AG-G.....---C.........................-----AAA-GCA-T-AGR---...--C--A...T-TCCA------T-AG-CA-- 8388
O.CM.x.pCMO2_3 GATAG-A----GA----TTA--...--T--A--G-----T-----A---.--A---CA----..............--AT-G.....---C.........................----AAAATGCA-T-AG----...--C--A...T-TGAA--------AG-CA-- 8949
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -ATAG-A----GA----T-A--...G-C--A--------T---------.--A-----A-G-..............--AT-G.....---C.........................-----AAA-GCA-T-AG---G...----AA...T-TGAG------G-AG-A--- 8272
O.FR.06.RBF206 -ATAG-G-----A----TTA--...--T--A--------------A---.--A-----AT-C..............--AG-G.....---C.........................-----AAAT------AGC---...--C-AA...T-TGCA------A-AGAA--- 8954
O.GA.10.10Gab1190 -ATAG-A----GA---A-GA--...--C--.................................................................................................................-AA...T-TGCA------GGA--A--- 8061
O.GA.11.11Gab6352 -ATAG-A----GA----T-A--...--C--A-C------T---------.-----G--A-G-..............--A--G.....---C.........................-----AAA-GT--T-GGG---...GA--AA...T-TGGA--------AG-A--- 8150
O.SN.99.99SE_MP1300 GATAG-A----GA----TTA--...--C--A--------T---------.--A-----AGC-..............--AT-G.....---C.........................-----AAA-GTA-T-GGT---...GA--AA...T-T-AG------T-AG-A--C 8950
O.US.10.LTNP -ATAG-A----GA-----TA--...--C--A--G-----T---------.--A-----A-G-..............--AT-G.....---CA........................-----AAA-GTA-TAGG----...--C-AG...TACGA-------G-AT-A--G 8837
N.CM.15.S4858 -ATAG-A--G-GA--ATTA---...--C---------C-C-----A---.C-A--G--AG-A..............C-TG--.....----.........................-----AAAG-GT---------...--C--C...A-AG-A--------AGAAA-C 8312
N.FR.11.N1_FR_2011 --TAG-A--G-GA--ATTA---...--------------C-----A---.C-A-----AGCA..............C-TA--.....----.........................-----AAAG-TT--------G...--C--C...A-AG-A--------AGAAA-C 8198
P.CM.06.U14788 -ATAG-A----GCT-CTTGA--...-----A-----GT-------A--G.C-A-----A-GC..............--A--G.....---A.........................-----GAATGCA---AAG---...-----C...T-AG-G--C-----AG-A--C 8417
P.FR.09.RBF168 -ATAG-A----GCT--TTGA--...-----A-----G--------A--G.A-A-----A-GC..............------.....--...........................-----GAATGCA---AAG---...-----C...T-AG-G--C-----AG-A--C 8961
CPZ.TZ.06.TAN5 CATAGCC----GG---A-GA-T...--T-----------T--------T.--A----TAGCC..............--AAAT.....---A.........................-----AAA-CTA.....................T-TGGAAA-------GGG-CT 9008
CPZ.US.85.US_Marilyn GCTC-T-CT--G----ATA---...-----A--------T--G--A---.C-A--G--A-GC..............--AT--.....--...........................------AA---------T--G...-----C...A-AG-A--------AGAA--C 8871
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -TTCG-A--G-GA----TTA--...--C--A--------------A--G.--A---CTC-G-..............--AT-G.....---C.........................-----GAATGCC---AAG---...--C--C...T-TG-G--------AG-A--- 8415
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -ATAG-G----GC--CTTGA--...-----A------C-T-----A--A.C-A--G----GC..............------.....---C.....................ATC.-----GAATGCA---AAG---...------...T-AG-A--G-----AG-A--C 8309
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B.FR.83.HXB2 AGGGAAAGAATGAGACGA...................................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTG..................GGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGC 8945
Nef _R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__.__.__.__.__.__.__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A
A1.CD.02.LA01AlPr ------------------ACTCAAACTCCTCCAGCAGCT...........................CAAA--CCT----------TAG-A--A..................---C---T-----A---TT-A--T---T--------G------TA-AT........... 8999
A1.CM.08.886_24 --------GC-A----A-GCTTCT...................................................-----------AG-A--A..................---AA--T-----A---TT-A--T------------G------TC--T----T-..... 8402
A1.ES.15.100_117 ------------CAG-A-ACTCCT...................................................G-----R--AG-G-A--A..................-------T-----A---TT-A--T------------G-------C-----C-T-..... 8429
A1.KE.11.DEMA111KE002 -----------------CGCTCCT...................................................T--------CCAG-A--A..................-------T-----A---TT-A--T------------G----------T---CT-..... 8338
A1.PK.15.PK034 ---------C-A---A--GCTACTCCT.............................................ACAA--------ACAG-A--A..................-------TC----A---TT-A-CC-G----------G-------C--T----T-..... 8546
A1.RW.11.DEMA111RW002 --A--G----------A-GCTCGACGAGCTACT....................................C--CCT----------CAG-A--A..................-------T----------T-A--------------------C--C--T--CGT-..... 8360
A1.SE.13.078SE -----------A--G-A-ACTCCT...................................................A---------CAG-A--A..................-------T------G--TT-A--G-G------------T-----C--T--C---..... 8121
A1.UG.11.DEMA110UG009 --A--------A--G-A-ACTCCT...................................................G--------ACAG-A--A..................-------T-----A---TT-A----G------------------C-----C-T-..... 8292
A2.CM.01.01CM_1445MV -----G---------A--ACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------TG----A---TT-A-GT-C--G-------G------TCC-T----------- 8159
A3.SN.01.DDI579 -----T----------A-ACTCCCCCA.............................................ACA-----------AG-A--A..................-------T-----A---TT-AAGT------------G-A-------CT---CA-..... 8138
A4.CD.97.97CD_KCC2 -----C------------ACTCCT...................................................G----------AG-A--A..................-----T-TC----A---TT-A--T---T--------G-------C-AT----------- 8965
A6.BY.13.PV85 ---------------A--GCTCCTGCTCCAGCA....................................C--------------ACAG-A--A..................---C---T-----A---TT----T--G---------G-------C--T----------M 8450
A6.IT.02.60000 -----------T------GCTCCTGCT..........................................C---CT---------AGAG-A--A..................---C---T-----A---TT-A--T---T--------G-------C--G--C--CT--A- 8995
A6.RU.11.11RU6950 -----------A------GCTCCTGCT..........................................C---CT---------AGCG----A..................---C---T-----A---TT----T-GG---------G-------C--T----------- 8502
A6.UA.12.DEMA112UA024 ------------------GCTCCTGCT..........................................C--------------CCAG-A--A..................---C---T-----A---T--A--T--G---------G-------C--G----------- 9017
B.AR.14.DEMB14AR003 -----G--------G---GCTGAG.............................................C----------G----TGG-----..................-----------A--G----------G----------C-----------------C--A- 8943
B.BR.10.10BR_MG035 -------------T----GCTAGACCAGCAGTA....................................-AA--A----------T-G-----..................-------T----------T-A-----------------------C-------------- 8449
B.CU.14.14CU005 --------------G---GCTGAG...................................................-----------GG-----..................------------------------C-----------C----T----------------- 8153
B.DE.13.366396 ------------------...................................................----C-------------G-----..................-------T-------------------T------------------AT--C-------- 8092
B.DE.13.947915 -----------A-T-A--ACTGATCCAAGAGCA...............GGAAGAAGG......GGACAA------------------G-----..................-------T-----A------A-C-GC--------------------------------- 8209
B.DO.11.DEMB11DR001 ---------------AA-...................................................----------------C-G-----..................--------------------A-----------G---C-T--C--C-----C---C---G 8928
B.ES.15.100600 -----C-----------CACTCGC.............................................A----A------------G-----..................------------------------G-------G---C------CA--T--C-ATC--AG 8379
B.FR.11.DEMB11FR001 -----------------GACTGGGACTGAGCCAAAAGCAGAAAGGCTGGGGAAGGAAAGAGTGAGAAGAA----------------AG----A..................------------A-G-----A----G------C----------C--------------A 8193
B.JP.12.DEMB12JP001 -----------A------GCTGAGCCACGA.......................................-----------------AG-----..................-------T---------------------C----------------------T-..... 8365
B.PH.15.DEMB15PH003 -------------A-A--...................................................A----------------GG-----..................-------------A-------------T--------C-G-------------------- 8949
B.RU.11.11RU21n ------------CA-A--ACTGAG...................................................-----------AG-----..................-------T------------------------------------C--T----------- 8473
B.SE.15.102SE -A---G-A-----AG-A-ACTGACCCAACA.............................................G----------GG-----..................--------------------A------T--------T------------------T--- 8140
B.TH.10.DEMB10TH002 --A--G------------GCTCAACCA..........................................---C-A------------G-----..................-----------G--------------------------A--------T----------- 8261
B.US.16.2609 --------------G---GCG......................................................------A-----G---AAGGAGCAGTATCTCAAGACC------T------------A------------------------------......-- 8230
C.BR.11.DEMC11BR035 --A---------------GCTGGT...................................................-----------GG-A--A..................---C---------A----T-A--T-G-T----G---C-A-----C-----C---C-T-- 8407
C.CN.10.YNFL19 -----G--G---------ACTGAG...................................................-----T------G-A--A..................--G---------A------------G---------------------T----T-..... 8319
C.DE.10.622166 --A------------A--GCTGGGCCA.......................................AGA-----------------GG-A--A..................-------------A----T-A-CT------------C-T----C------C-----CCA 8181
C.ES.15.100_118 --A--C---------A--GCTAGGCCA..........................................-----------------GG-A--A..................--------G---------T-A--T-G------G---C-------C--T--C---C-T-- 8406
C.ET.08.ET104 --A--------A----A-AATGATCCAAGA....................................CAAC---------------TGG-A--A..................-------------A----T-A-CT--------G---C-T-----------C--CC-CC- 8124
C.IN.15.NIRT008 --A------C-A---A--ACTGAG...................................................-----------AG-A--A..................--------G-----G---T-A--T-G------G---C-T-----C-----C---C-T-- 8086
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----------A--G---ACTGAT...................................................-----------GG-A--A..................------------------T-A--G-G------G---C-T--T-CC-----C----TCAG 8927
C.NG.10.10NG020523 --A--------A----A-ACTGCGCCA................................................A----------GG-A--A..................-------------A----T-A--T------------C-T-----C-----C---C-C-- 8172
C.NP.11.11NP016 ------------------GCTCAG...................................................-----------AG-A--A..................-------------A----T-A--T------------C-T--C--C-----C----ACA- 8116
C.PK.14.DEMC14PK009 --A------------A--GCTAGACCT.............................................--------------GG-A--A..................--------G----A----T-A--T--------------A--C--C-----C-----T-A 8377
C.SE.15.100ET --A--C-----A----AGACTGAG...................................................-----------GG-A--A..................--------G----A----T-A--C---T----G---C-T-----C--T--C---C-T-- 8183
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A--------A--GA--ACTGCA...................................................-----------GG-A--A..................--------------------A--T-GG-----------T-----C-----C-----CA- 8917
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --A----A---A---A--GCTGGAACGGCAGGA...........................GTGCAAGCA--A---G----------GG-A---..................--------------G---T-A--T---T--------C-------C-----C-----TA- 8328
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --A---------------GCTCAGGCT.................................TCTCCAGCAA-A---GG---------GG-A--A..................-------------A---TT-A--T-G------G---C-T----CC-----------CA- 8384
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A--G-----A-----GACTGAG...................................................-----------GG-A--A..................--------G----A----T-A--T---TT-------C-T----CC-----------CAA 8324
D.BR.10.10BR_RJ095 -----------A--GA--ACTGATCCA..........................................-----A------T-----G----A..................-------------------------G------G-----------------------TAG 8389
D.CD.03.LA17MuBo -----G-----A---A--ACTGAT...................................................------------G----A..................-------T---------T-----G-G------G------------------------A- 9005
D.CM.10.DEMD10CM009 ---------------A--ACTCAGCCA..........................................A-----------------G----A..................-------T---------T--------------G------------------------CA 8292
D.CY.06.CY163 -----------A-A-A--ACTGAT...................................................------------G----A..................-------T---------T--------------G-----------............... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -----------A---A--ACTGAA...................................................----------CAG-----..................-------TG-----G---------CGC-----G---------------------T-CCA 8275
D.SE.12.077UG -----------A---AACACTGCTCCAACAGCT...............GAA...............GGG-TG-GAG-------T--AG-----..................-------T-----A----T---C--GG-----G---G-------C-----C------CA 8191
D.TZ.04.CO6405V4 -----C-----ACACA--ACTAATCCAGCAGCA....................................-A---T------------G----A..................-------T------------------------G-----T---------------A---A 8173
D.UG.10.DEMD10UG004 -----------A---A--ACTGAT...................................................-----------AG-----..................------------AA------------------G------------------------CA 8255
D.UG.11.DEMD11UG003 -----G-----A---A--ACTGCG...................................................-----------AG-----..................--G--C------A-G--T--------------G--------------T---------CA 8299
D.YE.02.02YE516 -------A---A---AA-ACTGAT...................................................------------G----A..................-------T---------T--------------G--------------------T..... 8120
F1.AO.06.AO_06_ANG32 -----------------GACC...................................................CCTG----------AG-----..................-----C-TG----A---TT-A--T-G--GG--G-----T----TC-A------TAG--- 8118
F1.AR.02.ARE933 -----------------GACC...................................................CCT-----------AG-----..................-------TG----A----T-A--C-G--GG--------T-----C--------TAA-AA 8215
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------------A-ACCCCTCCAGCAGCA............AGGGAAAGAAGG......GGACAAAACCCT-----------GG-----..................-------T-----A----T-A-C--G-AGG--G-----T-----C--------TAGTA- 8488
F1.CY.08.CY222 -----------------GACC...................................................CCT-----------AG-----..................-------TG----A----T-A--T-G--GG--G---G-T-----............... 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl ------------------ACCCCTCCAGCAGCA...............GAAGGAGTG......GGACGAA-CCCT-----------AG-A---..................-------TG---A-----T-A--T-G-AGG--G-----T----CC--------TAGT-- 8372
F1.FR.04.LA22LeRe ------------------GCC...................................................CCT-----------AG-----..................-------TG--G-A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------TAG--- 8792
F1.RO.03.LA20DuCl -----G--G--A-----GACCCCTCCAGCAGCA....................................-AG-G-GTG-A------AG-----..................-----------------TT-A--TG--AGA--G-----T-----C--------T-G--- 9017
F1.RU.08.D88_845 -----T------------GCCCCTCCAGCAGCC............CCT............CCAGCAGCA-AA-G-RG---------AG----A..................-------TG---------T-A--TC--AGG--G-----T--------------TAG--- 8463
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----G-----A-A--A-ACCCCT...................................................GT---------AG-A---..................--G----TG----A----T-A--T---T----G-----T-----C--------TAAG-A 8266
F2.CM.11.DEURF11CM026 -----------A----A-ACCCCTGTAGCAGAA.......................................--AGG---------AG-----..................-------TG----A---TT-A--C-GG-GG--G-----T-----C--A-----TAGG-A 8282
G.CD.03.LA23LiEd -----------A------ACCCCGCCA..........................................AACCCA-----------GG-A--A..................-------T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C-----C------A- 8921
G.CM.08.789_10 --A--G---T-A----A-GCCCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------------A---TT-A-CT-GG-----------A-----C-------TC..... 8373
G.CM.10.DEMG10CM008 -----------A------GCCCCTCCAGGA....................................CAAA-CCCT-A--------CAG-A--A..................-------T-----A---TT-A--T-GG-----T-----T-----C-------------- 8323
G.CN.08.GX_2084_08 -----------A----A-ACCCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------------A---TT-A--T-GG-----------------C-----C-------- 8198
G.CN.16.224GX -----------A--G-A-ACCCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------------A---TT-A-CT-GG--------------------T--C-------- 8195
G.ES.14.EUR_0033 -----------A------ACCCCTCCAGCA.............................................G--------R-AG-A--A..................-------T-----A----T-A-CT-GG-----------T-----C------------A- 8413
G.GW.08.LA57LmNe -----------A-----CACCCCT...................................................G---------TAG-A--A..................-------T-----A---TT-A--T--G-----------T-----C-------------G 8971
G.KE.09.DEMG09KE001 -----------A-----GACCCCTCCAGCAGCA...............GCAGGAGAAGGA...GCAGCAT--CCT----------CAG-A--A..................-------------A---TT---CT--G-----G--------G--C------------A- 8351
G.NG.12.12NG060409 -----G----------A-ACCCCTCCAACA.............................................GA---------AG-A--A..................-------------A---TT-A-CT-GG-----------------------C------CA 8201
H.CD.04.LA19KoSa --------------G---GCTGAG...................................................-----------AG-A--A..................-------------A---TT----T-GG-G---G---C------TC-AT----------- 8984
H.CF.02.LA25LeMi --------------G---GCTGAA...................................................--------T--GG----A..................-------TG--------TT----T-G--G-------G------TC-AT----TG----A 8755
J.CD.03.LA26DiAn --------------G---GCTGCCCCAGCA.......................................--A-CC------------G-A---..................-------TG----A---TT-A--T-GG---------G-------C---------..... 8991
J.CM.04.04CMU11421 -----G--------G---GCAGCTGCT..........................................C---TT------------G-A--A..................-------TG----A---TT-A-CT-CG-----G-----------C------------A- 8480
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ---------------AA-ACACCT...................................................------------G-----..................-------T-----A---------T--------G---G-------C--------T---TT 8128
K.CM.96.96CM_MP535 ------------------GCACGACCAGCAGCA...............GACAGGGTG.........GGAA-AC-A-----------CG-----..................-------T-----A--------CT-G------G---G-------C--------TT--CA 8132
01_AE.CM.11.1156_26 -----------A-AG-A-ACTCCT...................................................GT---------AG-A--A..................----A--T----AA---T--A--G------------G-A-----C------TTG..... 8271
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----------A-AG-A-ACTCCT...................................................A-----A----AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A-------------T-..... 8283
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----------AGAG-AGACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T--C-TG..... 8166
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -----------A--G-A-ACTCCT...................................................-----------AG----A..................-------T-----A---T--A--T------------G-G-----C-CT----TG..... 8358
01_AE.MM.14.fKSDU26 -----------A--G---GCTCCT...................................................------A----AG-A--A..................-------T-----R---TY-A--T------------G-A-----C--T----TG..... 8190
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----------A--G-A-ACTCCTCAAACTCCT..........................................-----------AG----A..................-------T-----A---T--A--C---T--------G-G--------T----TG..... 8895
01_AE.SE.12.070SE -----------A-AG-A-ACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T--------------A-------CT----TG..... 8112
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -------A---AGAG-A-ACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A------GAA----TG..... 8264
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----------A--G-A-ACTCCT...................................................------A-G--AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----T-..... 8119
01_AE.TH.90.CM240 -------A---A-AG-A-ACTCCT...................................................------A----AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-..... 8514
02_AG.CM.10.DE00210CM013 -----------A----ACACCCCAGCAAGAGGA...............GAAAGAGCAGGAGGA......-AA--AG-CC-------AG-A--A..................-------------A---TT-A-GT-G--GA--------------C--T--C------T- 8435
02_AG.DE.09.701114 -------A---AGC--AGACCCCTCCAACACCA....................................-ACCCT---------ACAG-AA-A..................-------------A---TT-A-CT--------------------C------------CA 8237
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 -----------A----AGACCCCT...................................................---------ATAG-A--A..................-------------A---TT-A--T-G------------------C--T----------A 8648
02_AG.KR.12.12MHR9 ---------C--------ACCCCTCCAGCAGCA...............GAAGGAGTAGGAGCAGCATCAA-CCCT-----------GG-A--A..................-------------A---TT-A--G-G--G---------------C-------------- 8688
02_AG.LR.x.POC44951 -----------A----A-ACCCCTGTA..........................................AG---AAGG------A-AG-A--A..................-------T-----A---TT-A--T-G--G---------------C--T-------G-T- 8946
02_AG.NG.12.12NG060304 -----------A----A-ACCCCT...................................................---------ACAG-A--A..................-------------A---TT-A--T-GC-G--------------AC--T-------T--A 8172
02_AG.NG.x.IBNG -T-A------------A-ACCCCT...................................................A--------ACAG-A--A..................-------------A---TT-A--T-G------------------C--T---------CA 8472
02_AG.PK.15.PK032 -----------A----A-ACCCCTGTA.............................................--CT--------AGAG-A--A..................-------T-----A---TT-A-----G-----------------C--T--C---T---- 8573
02_AG.SE.14.098GN ---A-T-----A-A--A-ACCCCT...................................................----------TAG-A--A..................-------------A---TT-A--T-----------------C----AT-------T--A 8134

136
H

IV
Sequence

C
om

pendium
2018:H

IV-1
G

enom
es



A
lignm

ents
H

IV-1/SIV
cpz

C
om

plete
G

enom
es

HIV-1 Genomes

B.FR.83.HXB2 AGGGAAAGAATGAGACGA...................................................GCTGAGCCAGCAGCAGATAGGGTG..................GGAGCAGCATCTCGAGACCTGGAAAAACATGGAGCAATCACAAGTAGCAATACAGCAGC 8945
Nef _R__E__R__M__R__R__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__.__A__E__P__A__A__D__R__V__.__.__.__.__.__.__G__A__A__S__R__D__L__E__K__H__G__A__I__T__S__S__N__T__A__A
02_AG.SN.13.9580 --A--------A----A-GCCCCAGCCCCAGTC....................................C--TCAG--------CCAG-A--A..................-------------A----T-A--C-G---------....T-C--C--T------T--A- 8364
03_AB.RU.97.KAL153_2 -----------A------GCT................................................C---CT-----G---AGAG-A--A..................---C---T-----A---TT----T--GT--------G-------C--T----------- 8125
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --------------G---GCTCGAGCTGAGCCA...............GAAAGAATGAGGCGAGCTCAA----------------CAG-A--A..................-------TG----A----T----C--------G----------T--A------------ 8354
05_DF.BE.x.VI1310 -------A---------CACCCCT...................................................-----------AG-----..................-------TG-T--A----T-A--C--T-GG--G---G-T----TC--A-------T--- 8351
06_cpx.AU.96.BFP90 --------G---------ACCCCACCA..........................................A-A--AAG---------AG-A--A..................-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C------------A- 8990
07_BC.CN.98.98CN009 -----G---------ACTGAGCAG...................................................------------G-----..................-------T------G--------------------------G------------C---- 8288
08_BC.CN.97.97CNGX_6F --A--------A------ACTGAG...................................................------------G-----..................-------T------------------------------------------C-------A 8145
09_cpx.GH.96.96GH2911 -----------A---A--ACCTCCCCM................................................T-CC-------AG-----..................--------G----A---TT-A-GT-GR-----G---C-T-----C-----C--T--CT- 8120
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---------------A--ACTAGT...................................................-----------GG-A--A..................--------G----A----T-A-CT---TT---G--CC-G-----C-----C---C-G-G 8297
11_cpx.CM.95.95CM_1816 -----------A------ACTTCTCCAACA.............................................G--------CCAG-A--A..................-------T----AA---TT-A-----R---------G----------T-------GG-A 8350
12_BF.AR.99.ARMA159 ---------T--------GCC...................................................CCT-----------AG-----..................-------TG----A----T-A-----C-GG--G-----T-----C--------TAG--- 8910
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----------A..................................................................------ACAG-A--A..................-------T-----A---TT-A--T-GG--------CG-------C--T---CT----.. 8374
14_BG.ES.05.X1870 ---------T-A------TCCCCT...................................................-----------AG-A--A..................--R----T-----A---TT-A-CT-GG---------G-T-----C-------------- 8448
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -------A---A-AG-A-ACTCCT...................................................-----------GG-A--A..................-------T---G-A---T--A--C--C---------G-A--------T----TG..... 8321
16_A2D.KR.97.97KR004 --------G---------ACTCCTCCAGCAGCA...............GAACGA.........ACCCCTC-A-CAG----------AG-A--A..................-------T-----A---TT-A-CT-C--G---G---G------T--AT----------- 8359
17_BF.AR.99.ARMA038 ------------------GCTGAGCCA.............................................--------------AG-----..................-------TG---------T-A--G-G--GG--G---G-T-----C--------CAGC-- 8128
18_cpx.CU.99.CU76 -----------A---A--ACTCAA...................................................GA-CT-C-TAGA-CTCCT..................CC-----AG--C-A---GGA-CG---G-----GT--GGA----AC----G--------- 8274
19_cpx.CU.99.CU7 ------------CA-A--GCTGAG...................................................------------G----A..................-------T------------------------G--------------------CAG--- 8007
20_BG.CU.99.Cu103 ---------C-A--G---ACCCCT...................................................----------CAG----A..................-------T-----A---TT-A-CT--G-----------T-----C-------------- 8388
21_A2D.KE.99.KER2003 -----------A---A--ACTGAT...................................................------------G----A..................---C---------------------G------G--------------T---------A- 8137
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY -----------A--G-A-ACTCCT...................................................G-G--------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG..... 8128
23_BG.CU.03.CB118 --------------G---GCCCCTCCAGCA....................................GRAAACCCT----------CAG----A..................-------T-----A---TT-A-CT-GG-----------T-----C-------------- 8397
24_BG.ES.08.X2456_2 --A--------A--G---ACCCCTCTAACAACAACAAGAGGAGGAGCATCTCAAAATTCAGCTAGACAA-AATCT----------TAG-A--A..................-------------A---TT---CT-GG-----------T--T--C-----------T-- 8432
25_cpx.CM.02.1918LE -----------A-----CACCCCTCCAGCA....................................GAA--A-CAG----------AG-A--A..................-------------A----T-A-CT--------------T-----C-----------GAG 8177
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---------------A-GACTCCT...................................................---------ACAG-A---..................-------TG---A----TT-A--T------------G-------C--T------T-TTT 8954
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -------A------G---GCCCCT...................................................------------G-A--A..................-------T-----A---TT-A-CT--G----------------AC-A------------ 8965
28_BF.BR.99.BREPM12609 ------------------ACTAGGCCAGCA.......................................------------------G-----..................-------T----A-----T------G------------T------------------CA 8358
29_BF.BR.01.BREPM16704 --A--G------------ACTGAGCCAGGGCCA....................................--A--------------AG-----..................------------------T--------T----------T-----------C-------- 8405
31_BC.BR.04.04BR142 --A------C-A------GCTCATCCAGCAGCAGAAAGAATAGGATCAGAAAGA......GTAAGAGGA-----------------GG-A---..................---C---------A----T-A--T-G------G---T-G-----C-----C---CGT-A 8461
32_06A6.EE.01.EE0369 ---------T-A------ACCCCG...................................................-----------AG-A--A..................-------TG----A---TT-A--C--G-----------------C---C-----C--A- 8571
33_01B.ID.07.JKT189_C -----------A--G-AGACTCCC...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG..... 8253
34_01B.TH.99.OUR1969P -----------A--G--GACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG..... 8124
35_AD.AF.07.169H -A-----A--------A-ACTCCT...................................................G----------AG-A--A..................--R----T-----A---TT-A-----------------------C--T----T-..... 8143
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 -----C--------G-A-ACTCCT...................................................---------ATAG-A--A..................-------T---------TT-A--T-G------------------C---------A--AG 8166
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -----------A-A--A-ACCCCT...................................................--------G--AG-A--A..................-------T-----A---TT-A-CT--G--------------------A------T--A- 8149
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ------------------GCT...................................................--------------AG-----..................--------G----A----T-A--C-G--GG--G-----T-----C--------CAA--A 8341
39_BF.BR.04.04BRRJ179 -----C---------A--ACCCCGCCAACAGCA...............GAAAGG............GGG--A-CAAA---------AG-----..................--------G---------T-A----GC-GA--G---C-T-----C--------TAA--A 8419
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---------------A--GCTGAGCCAGCAGCA.................................GAT-GG--AAG----------G-----..................-------------A----T---CG-----------GC------------------T-T- 8460
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----------A-AGA--ACTAGT...................................................------------G-A--A..................-------T-----------------G------G---------------------T--AG 8179
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------------AA-...................................................A----A--G-------T-G-----..................---C--------------T-----------------C------C-------------A- 8454
43_02G.SA.03.J11223 --A--G-----A------ACACCCCCTACAGCA...............GCAGAA............GGA--A-GAA----------AG-A--A..................-------------A---TT-A-CC-G------------------C--T------C--CA 8473
44_BF.CL.00.CH80 ------------------ACC...................................................CCT-----------AG-----..................---AA--TG----A----T-A----G--GG--G-----T-----C--------CAGT-- 8360
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------A------ACTCCC...................................................---------ACAG-A--A..................-------TT----A---TT-A--T------------G----------T----------- 8904
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ---------T-A------ACC...................................................CCT-----------AG-----..................--------G----A----T-A----G--GG--G--G--T----AC--------TAG--A 8321
47_BF.ES.08.P1942 -----------A------ACCCCT...................................................---AT------AG-----..................-------TC-----------A-G---G-----------------------C-------- 8362
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A--------A--G-A-ACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT----TG..... 8172
49_cpx.GM.03.N26677 --------------G---GCGCGAGCTACTCCT..............................ACTGCTC---CT-----------AG-T---..................-------TG----A---TT----T--G-----G-----------C---------C---- 8393
50_A1D.GB.10.12792 GA-A-----------ATGGGTCCTGCT.............................................CCT---------CCAG-A--A..................-------TT----A---TT-A-CT-----------G--T------------GT-..... 8346
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A----------AGA--ACTGAGCCAGCA.......................................--A---G----------GG-----..................---C--------------------------------C-T-----C-------------A 8148
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ------------GA----GCTGGG...................................................------------G-----..................-------------------------G--------------------------------- 8268
53_01B.MY.11.11FIR164 -----------A--G---ACTCCC...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A---GTG-CT----TG..... 8280
54_01B.MY.09.09MYSB023 ------------------ACTCCCGCAGCAGCA...............GAA...............GAA-TA-GAG----------AG-A--A..................-------T----AA---T--A--T------------G-A-------CT----TG..... 8390
55_01B.CN.10.HNCS102056 --------G--A-AG-A-ACTCCT...................................................T----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-..... 8271
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A -----------A----A-ACTACTCCA.............................................R-A----------TAG-A--A..................-----------------TT-A--T--G---------C------CC------------CA 8296
57_BC.CN.09.09YNLX19sg --A--G------------ACTCAG...................................................-----------AG-A--A..................-------------A----T-A--T---T--------C-T-----C--T--C----ACA- 8173
58_01B.MY.09.09MYPR37 -------A---A--G-A-ACTCCC...................................................--G--------GG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A-------CT---CT-..... 8312
59_01B.CN.09.09LNA423 -----------AGAG-A-ACTCCT...................................................GT----A----AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-G--------T--C-T-..... 8139
60_BC.IT.11.BAV499 -AA--G---C-A------ACTGAG...................................................-----------GG-----..................-------T------------A---------AAG--------------T---......CT 8920
61_BC.CN.10.JL100010 --A-----G---------GCTGAG...................................................------------G-----..................-------T-------------------T------------------------------- 8344
62_BC.CN.10.YNFL13 --A--G------------GCTGAG...................................................----------TCG-A--A..................--------G----A----T-A--T---T--------C-T-----C-----C---AACA- 8276
63_02A.RU.10.10RU6637 -----------A------GCTCCTGCT................................................T--------ACAG-A--A..................---C---T-----A---TT----T--G-----G---G-------C--T--C-------- 8495
64_BC.CN.09.YNFL31 --A--G-----A----A-ACTGAT...................................................-----T------G----A..................--G----T---C-----------------------------------T----------- 8310
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---------C-A---A--ACTAGAACT....................................GATAGAA-----------------G-----..................-------T----A---------C--G---------------------T----------- 8369
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A--C-----A-AG-A-ACCCCT...................................................G-----A----AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T--------------A--------T----T-..... 8259
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----------A-AG-A-ACTCCT...................................................G-----A----AG-A--A..................------A------A---T--A--T--G-----------A--------T----T-..... 8253
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----------A--GA--ACTCCTCCA.............................................-CA-----------AG-A---..................-------T---A-A---T--A--T--------------A--------T----TG..... 8363
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 ---------C-A------AACCCT...................................................----------TCG-----..................-----------G------------C---G-------C------TA-AT----------- 8382
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 -----------A------ACCCCT...................................................------------G-----..................-------T------------A----G-------------------------......-- 8442
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------------------ACCCCTACAGCAGCA......GAAAGGAGAGAAAGAATAAGACAAACCCCTA-A-CAG----------GG-----..................-------TC---------T-------------------------C------......TT 8464
73_BG.DE.01.9196_01 -----------A------ACCCCT...................................................----------TAG-A--A..................-------T-----A----T-A-CT--G-----------T-----C---------R---S 8471
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----------A--G-A-ACTCCCACAGCTCCT..........................................A-----A----AG-A--A..................-------TG---AA---T--A--T--------------A-------CT----TG..... 8258
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 --A--G---------AA-ACTGCGCCAGCAGAT....................................AAAC-TGGC--------AG-A--A..................-------TG----A----T-A--T--G--------------------T--C---C---- 8210
78_cpx.CN.13.YNTC19 --------G--A--G-A-ACTCCT...................................................------A---CAG-AA-A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG..... 8166
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----------A--G-A-ACTCCT...................................................GT---------AG-A--A..................-------T-----A---TT-A--T--------------A--------T----TG..... 8344
82_cpx.MM.13.mSSDU12 --A--G--G---------GCTGAA...................................................------------G-----..................-------T------G-------------------------------AT----------- 8071
83_cpx.MM.13.mSSDU94 -----------A--G-A-ACTCCT...................................................-----------AG-A--A..................-------T-----A---T--A--T------------G-A--------T----TG..... 8136
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 --A--------A---A--GCTGAG...................................................------------G-----..................-------T------------A---C-----------G----------T-----G--C-- 8352
86_BC.CN.13.15YNHS18 --A--G---------A--GCTGAGCCAGCA....................................GCA------------------G-----..................-------T----------------------------G-T--------T----------- 8041
87_cpx.CN.12.DH32 --A--------A--G---ACTGAG...................................................-----------AG-A--A..................--------G----AG---T-A--T------------C-T----CC----------A--- 8280
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --A--G------------ACTGAGCCAGCAAGA...............GAGAGA......ATGAGACAAA----------T------G-----..................-------T-----------------G--------------------------------- 8260
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -----G-----A----A-ACCCCAGTAAGACAA.................................AACC-A-CAG----------GG-----..................-------TG----A----T-A----G--GG--------A--T--C--------TAA--A 8354
O.CM.96.LA51YBF35 --AA-T----------A-ACTTCCCCTGAC.................................CCTCTAC-CC-A---TGT---CC-G-A--A..................-------TC--CA-G--G--A-C-G-CAGA----G---AC-----TC-T-C--TC-TCA 9057
O.CM.96.LA52YBF39 --A--------------GGCTCCCGCTCCCAGT..............................GATGATC----A---TGT---CCAG-A--A..................----A-CTC--CA-G--A--A-C-GCTAGA----GGG-AC-----TC-T----TC-TCA 9044
O.CM.99.99CMU4122 --A--R---------AA-ACTTCCCCT.......................................GAGC----A---TGT---YC-G-A--A..................---C---TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCA 8501
O.CM.x.pCMO2_3 --A------------AA-ACTTCCCCT.......................................GAGC----A---TGT---CC-G-A--A..................---CA--TC--CA-G---T-A-C-GCTAGA----GG--AC-----TC-C----TC-TCA 9062
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO --A------------AA-ACAAAAACCTCCCCT.................................GAGC----A---TGT---CC-G-A--A..................----AGATC--CA-GAGAT-A-C-G-TAGA----GG--AC-----TC-T----TC-TCA 8391
O.FR.06.RBF206 --AACC----------AGACTTCCCCTGAG.................................CCTGAGC--------TGT---CC-G-A--A..................-------TC--CA-G--GT-A-C-GCTAGA----GT--AC-----TC-T----TC-TCA 9073
O.GA.10.10Gab1190 --A-----------GAA-AATTTCCCCCC.....................................GAAC----C---TGT---CC-G-A--A..................-------TC--CA----AT-A-C-GCTAGA----GG--AC-T-T-TC-C-A--TC-TCA 8176
O.GA.11.11Gab6352 --A------------A--ACAAGAACTTCCCCT.................................GAGT----A---C------C-G-A--A..................-------TC--CA-G-CAA-A-C-G-GA-A----G---AC---A-TCTT----TC-TCA 8269
O.SN.99.99SE_MP1300 --A------------AA-ACTTCCCCT.......................................GAGC----A---TGT---CC-G-A--A..................---CA--TC--CA-G--AT-A-C-GCTAGA----GG--AT---A-TC-C----TC-TCA 9063
O.US.10.LTNP --A------------AA-ACTAGAACCATTAGAACTAGAACTTCCCCT..................GAGT----A---------CC-G-A--A..................-------TC--CA---CAT-A-C-GCTAGA----G---AC---C-TC-C----TC-CCA 8971
N.CM.15.S4858 --A------------A--................................................CAAC-A-CAGAGC-----ATAG-A--A..................--------T----A------A-CT--T-GA--G--------C-CA--T-----T---AG 8416
N.FR.11.N1_FR_2011 --------G------A--CAAACTCCAGGA....................................GCA--A-TAGA-C------CAG----A..................--------T--G-A----T-A-CT--T-GA--G--C-----C-TA-A------TAA--A 8314
P.CM.06.U14788 -------A---A-AG-AGACTACCCCGACTACC...............CCTGACCCG......ACTACCC-A-TAA--C-T---CCCG----T..................--G-A-ATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AATT--GTT--AA 8548
P.FR.09.RBF168 --A----------AT-AGACTGCCCCA.............................................--AA--C-T---TC-G----T..................--G-AGATT--CAA---AT-A-C-C--GGAAA--G---AC-C----AAT---ATT--AA 9068
CPZ.TZ.06.TAN5 CAAA--GCT--TCA-GCT................................................ATTCA----A-TT--AAT--GCCA--A..................---CAG--C----A------CC---C-AGA--G-G-T-A--C-CC-A--CCCTC-GTA- 9112
CPZ.US.85.US_Marilyn --AA-C---T------A-ACTCAGACA.............................................ACAG----------AG-A--A..................---C-T-TC----A----T-A-C-G-------G--T-----T-C---A------C--CA 8978
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 -----T--------G-A-ACTTCCCCT.......................................GACC--------TGT--CCC-G----A..................---AT--TT---A----AT-A-C-C-GA-A----GC--AC----CTCAT-C---C-TCA 8528
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 --A--C-----ACAC-AGACTACCCCAGAG..........................................ATAGACC-----CC-G-----..................--GAA-ATC--CA----AT---C----G-GAA------AC-T--C-AGT-C-ATT--AG 8419
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAA......GAGGAG......GAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACT 9103
Nef __T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__.__.__E__E__.__.__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__
A1.CD.02.LA01AlPr .-ATC-G---AG-------CA---G--C-A----......--A---......-----T--A--C--------T-GG--A--A-----------------------T----G----T-T-----CG--T----------------------------T---T--------- 9156
A1.CM.08.886_24 .-ATC-CC--AG-AA--T------G---------......A----A......-----C--A--C----------G---A--------C-----G--------------A------T-------C--T--T------------------------------T---C-T--- 8559
A1.ES.15.100_117 .-ATC-CC--AG-----TA-----G---------......-----C......--------A--A----------G---------G---C---------------T---A-G---GT-T---Y-C---TT---------------------------T---T-----TGG- 8586
A1.KE.11.DEMA111KE002 .-A-C--C--AG---C-T------G---------......-----A......----GA--A--C----------GG--A---------C---------------------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T--- 8495
A1.PK.15.PK034 .-ATC-CC--AG--ACA-------G-----G---......--A--C......-----C--A--C----------GG--A--A----------------------T----------T-T-----C---TT---------------------------T---T-----T--- 8703
A1.RW.11.DEMA111RW002 .-ATC-CC--AG---C--------G--------G......-----C......--------A--C----------G---A--A------C-------------------A------T-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8517
A1.SE.13.078SE .-ATC-CC--AG-GTCA-------G-C-------......--A--A...GATA-T-----A--C----------GG-----A--------------------C-T----------T-C-----C-------------G------------------T---T-----T--- 8281
A1.UG.11.DEMA110UG009 .-ATC-CC--AG---C-T------G---------......--A--A......-G------A--C----------AG--A--A---------------------------------T-T-----C--------------------------------T---T-----T--- 8449
A2.CM.01.01CM_1445MV ---T---T---AC--C--------G-----G---......--A---...AGT--T-----A--C--C-------GG--A---------C-------------C-------G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T--- 8320
A3.SN.01.DDI579 .G-A-G----AG---CA-------G-----G---......-----A......-----A--A--C----------G---A--A-----------G--C--------T--A-G----T-T-----C--------------------------------T---T-----T--- 8295
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---T---C---A---C--------G---------......-----A......--------A--C--C-------GG--A--------AAC---------------T-----------G--C-----------------------------------T---T-----TGG- 9123
A6.BY.13.PV85 --MT-------A------------G--G-----T......-----C......--------A--C----------GG--A-----------G-----------A--T---------T-C-----C--------------------------------T---------T--- 8608
A6.IT.02.60000 ---T------A-------------G--G--G---......-----T......--------C--C----------GG--G-----------------------A--T----G------------C--------------------------------T---T-----T--- 9153
A6.RU.11.11RU6950 C--T-----------C--------G--G------......-----A......--------A--C----------GG--A-----------G-----------A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---------T--- 8660
A6.UA.12.DEMA112UA024 C--T-------AC--C--------G--G------......-----C......--------A--C--------T-AG--G-----------------------A-TT-----------------C--------------------------------T---------T--- 9175
B.AR.14.DEMB14AR003 --A-------A--------------C-G------......------...GAG----------------------A---------C-----------------------A-G----T-C---------------------------------------------------- 9104
B.BR.10.10BR_MG035 ---T---AG--A-------------------A--...CAA--A--A...GAA--C--A----------------G------------A--------------------A-G---GT--------------------------------------------------T--- 8613
B.CU.14.14CU005 ---------A-A-------------C--------......--A---...GAG-----T----------------G---------------------------A------T-----T------------------------.------------------........... 8302
B.DE.13.366396 ----------------------G-----------......------...GGA-----A----------------A------A-----------G-----------T----G----T--------------------------------------------------T--- 8253
B.DE.13.947915 -----------A----------------------......------...GAG-----A-----C----------A------------------G----------------G----T-------G------------------------------------A-----T--- 8370
B.DO.11.DEMB11DR001 --AT---C---A-------------AGC------......-----A...GAG-G---A--A-------------G------------C--------------C------------T-T---------TT----------------------------------G--T--- 9089
B.ES.15.100600 --AT------------------------------......------...GACAGT--A--A-------------A---------------G--------------T---------T-------------T------------------------------------T--- 8540
B.FR.11.DEMB11FR001 --A--------A-A--------------------......-----T......-----A----------------G-----------------------------------G----C---------------------G----------------------------T--- 8351
B.JP.12.DEMB12JP001 .-AT-------A---C-T----------------......-----A......--A-----A-------------G---------------------------G-T-----A----T-T------------------------------------------T-----T--- 8522
B.PH.15.DEMB15PH003 ---T-------A----------------------......-----T......-----C----------------A-----------------------------------G----T----------------------------------------------G---T--- 9107
B.RU.11.11RU21n ----------------------T-----------......------......--------------------T-G-----------------------------------G-------------------------------------------------------T--- 8631
B.SE.15.102SE --AT----G-------------------------......--A---......--------A-----------T-G-----------------------------T-----G----T---------------------G-------------------------G--T--- 8298
B.TH.10.DEMB10TH002 --A----C---ACA--------------------......-----A...GAGC----------C----------G------------A----------------------G----T---------------------G----------------------------T--- 8422
B.US.16.2609 --A------------C------G-----------......------...GAG-----A--A-------------G------A-----C--G--G----------------G---CT--------------------------------------------------T--- 8391
C.BR.11.DEMC11BR035 C-AT-------A------------G-----G---......C-----...GAA--A-----A--C----------G---C--------------G--C-------TT--A-G---A-----C--C---TT-------------------------------T-----T--- 8568
C.CN.10.YNFL19 .-AT----A-------A--------C----G---......------...GAA--A--A--A--C----------G---------G---G-G--------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8479
C.DE.10.622166 C-AT-------A------------GC--------...GAG------...GAG--A--A--A-------------G---------G--------------------T--------AT-C-----C---TT---------------------------T---T-----T--- 8345
C.ES.15.100_118 C-AT-------A------------GC----T---......C-----...GAA--A--A--A--C----------G---------T--CG-------------A--T--------AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8567
C.ET.08.ET104 C--T-------A------------G---------......---A-T...GAT--A--A--A--C--------G-G------------------------------T----AT--AT-C-----CG--TT-------------------------------T-----T--- 8285
C.IN.15.NIRT008 -T-T-------A------------GC-G------......-----A...GAA--A--A--A--C----------G-----------------------------TT----G---AA-T-----C---TT-------------------------------T----CT--- 8247
C.MW.09.703010256_CH256.w96 C-A---------A-----------G---------......--A---...GAAA-A--A--A--C----------G------A--G--------------------T--A-G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 9088
C.NG.10.10NG020523 C-A--------A------------GC--------......------...GAA-GA--A--A--C----------G---C-----G---C----G----------------G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T--- 8333
C.NP.11.11NP016 C-GT--------------------GA-C------......------...GAA-GA--A--A--C----------G---------G--------------------T---AGT--AT-------C---TT-------------------------------T-----T--- 8277
C.PK.14.DEMC14PK009 --G------A-A-A----------G---------...GAAC-A--T...GAG----CA--A--G--------T-G---------G--GC---------------TT----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---T-----T--- 8541
C.SE.15.100ET C-AT-------A----------T-G-C-------......------...GAG-GA--A--A--C----------G------------------------------T--A-----A--T-----C---TT-------------------------------T--------- 8344
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 C--T--------------------G---------......------...GCA--A--A--A--C--------T-G---------G--------------------T----G---A--C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 9078
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 C-A--------A------------G-----G--G......------...GAC-GA--T--A--C----------A---------G-----------------------------AT-C------G--TT---------------A---------------T-----T--- 8489
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --A---C-----------------G-----G---......------...GGA--C-----A--C----------GG-----------------------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T--------- 8545
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A-AT-------A-GT---------GC----G---...GAG-----AGGAGAC-GA--A--A--C----------G---A--A--G--------------------T----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T--- 8491
D.BR.10.10BR_RJ095 ---T-------ACACA--------G---------......------...AGT-----------C----------G------------A----------------T---A-----------------------------------------------T-----G---TGG- 8550
D.CD.03.LA17MuBo ---T--------C---------T-----------......--A--T......----------------------G------------------------------------G---------------------------------------------------G--T--- 9163
D.CM.10.DEMD10CM009 G--T-------AC---------------------......--A--A...GAT-G--------------------G---------------------------------------------------------------------------------T------G--T--- 8453
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 G--T-------AC---------------------......--A--A......--T--A--------C-------G------------G-----------------------------------G------------------------------------T-GG--TGG- 8433
D.SE.12.077UG ----------AG------------G---------......------...GCA-----A----------------G------A-----A-----G---------------------------A-G---------A----------------------T---T-----TGG- 8352
D.TZ.04.CO6405V4 A--T-------AC--------------------G......--A---...AGC-----------C----------G---C-----------------------------AT----------------------------------------------T---------TGG- 8334
D.UG.10.DEMD10UG004 G--T---C----C-----------G---------......--A--A......----GA--------------T-G---------G--A--------------------A-GG---T-------G--------------------------------T---A-----TGG- 8413
D.UG.11.DEMD11UG003 G------T-A------------------------......--A--A...GAA-G---A--T---------A---G------------GC---------------------G----T-G---T-G--------------------A---------------T--G--TGG- 8460
D.YE.02.02YE516 .-AT---C----C---------------------......--A--C......-----A----------------G----------------------------------------------------------------------------------------G------ 8277
F1.AO.06.AO_06_ANG32 ---T---T---AC-TG--------G--------G......-----C......-----A--A--C----------G------------C----------------TT----G---GC-C-----C---------------------------................... 8257
F1.AR.02.ARE933 --AT---C---AC-TG--------G---------......-----A......-----A--A--C----------G-----------------------------TT----G----C-.-----C--T---------.................................. 8338
F1.BR.11.DEMF111BR037 C-AT---C---AA-TG--------G---------......-----T......-----A--A--C----------GG--------------G--------------T----G------------C--T---------------------------------T-----T--- 8646
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl C-AT---C---AC-TG------------------......-----A......-----A--A--C----------G---C-----G-------------------------G----C----C--C--T---------------------------------T-----T--- 8530
F1.FR.04.LA22LeRe ---T---C---AC-TA--------G---------......-----A......-----A--A--C----------G---G--------------G----------TT----G---GCAT-----C--T----------G----------------------T-----T--- 8950
F1.RO.03.LA20DuCl ---T---T---A-GTG--------G--G------......------......-----C--A--C----------G-------------C----------------T----G----T-------C------------------------------------T-----T--- 9175
F1.RU.08.D88_845 ---T---C---AC-TG--------G--G------......--R--A......-----A--A--C--------T-G---------G--------------------T--A------T-T---Y-C------------------------------------T-----T--- 8621
F2.CM.10.DEMF210CM007 A--T---C---AC-TG------T-----------......--T--A......-----A--A-------------G---C-----------------------C-TT----G----T-C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8424
F2.CM.11.DEURF11CM026 ---T---C---AC-TG--------------G--G......-----T......--A--A--A-------------A------------------------------T--A------T-C-----CG-TTT---------------------------T---T-----T--- 8440
G.CD.03.LA23LiEd C-AT---C---A----------G-G--T------......C----A...GACTCA--A--A--C----------G---A-----------G--------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T------G--T--- 9082
G.CM.08.789_10 .-A-----A---C---A-------G-G-------......------...GAATCA--A--A--C----------GG--A--------------------------T--ATGT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 8533
G.CM.10.DEMG10CM008 C-A----C---A------------G---------......--A---...GATTCA--T--A--C--------T-GG--A-----------G--------------T--A-GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 8484
G.CN.08.GX_2084_08 A--T---C---A------------G---------......------...GAGTCA-----A--C----------G---A-----G-----G-----------C-TT----GT--CT-T-----C---TT---------------------------T---------TGG- 8359
G.CN.16.224GX A--T---C---A----------------------......A-----...GATTCA-----A--C----------G---A-----------G-------------TT----GT--CT-T-----C---TT--------G------------------T---------T--- 8356
G.ES.14.EUR_0033 C--T------------------G-G---------......AGC--A...GATTCA-----A--C--------T-G---A---------C-G-------------TT----GT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 8574
G.GW.08.LA57LmNe C-AT---C---A----------G-G---------......--A---...GATTCA-----A--C--------T-G---A---------C-G--------------T----GT---T-T-----C---TT---------------------------T-----G---T--- 9132
G.KE.09.DEMG09KE001 C-AT--CC---A----------------------......C----C...GAACCA-----A--C----------G---A-----------------------C--T-----T---T-T------G--TT---------------------------T---------T--- 8512
G.NG.12.12NG060409 A--T---C---A-------------C--------......C----TGATGATTCA-----A--C----------G-------------C-G-------------TT----GT--CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T--- 8365
H.CD.04.LA19KoSa ---T---C---A-------A----G---------......------...GAA-G---A--A--C----------G---------------------------C-TT----G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 9145
H.CF.02.LA25LeMi C-AT---C---AC-CC--A--------------G......------...GGA-----A--A--C--------T-G---------------------------C--T----G---CC-G-----G-----T--------------------------T---T-----T--- 8916
J.CD.03.LA26DiAn .-ATG-------AG---T------G---------......ACA---......--A--A--A--A--C-------G------------A----------------------G----T-C------G--TT---------------------------T---T-----T--- 9148
J.CM.04.04CMU11421 ---A-------AC---------------------......ACA---......--------A--A-----------------------A----------------------G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T--- 8638
K.CD.97.97ZR_EQTB11 C-AT---C---A------------G--------G......--A--C......-----C----------------G------------A----------------TT----G----T-T-----GG--TT---------------------------T---------T--- 8286
K.CM.96.96CM_MP535 C-AT---C---A------------G--------G......-----A......-----A--A-------------G------------A-----------------T---------T-T-----CG--TT---------------------------T---------T--- 8290
01_AE.CM.11.1156_26 .-GT-G---AAG------------G-----G--T......---......GAC--------A--C--C-------GG--A-----G---C---------------TT----G----T-T------G--TT---------------------------T---T-----T--- 8428
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .-AT-------A-A---T------GAG-------...GAA-----C...GCC----G---A--C----------GG--G--A------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T------G--T--- 8446
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .-AT-------A-----T------G---------......---......ARC--A-----A--C----------GG--G---------C----------------T--A-G----T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 8323
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .-AT---AG--A-A---T------GAG---G---......--A--A...GAC--------A--C--C-------GG--G---------C---------------TT----G---AT-T---------TT---------------------------T---------T--- 8518
01_AE.MM.14.fKSDU26 .-AT-------A--C-AG------GAG-------...GAG--A--AGGGGAC--------A--C----------GG--A---------C---------------------G----T-T---------TT--------G------------------T---------T--- 8356
01_AE.PH.15.DE00115PH012 .-AT-------A-AAAA-------G---A-----......--A---...GAT----G---A-------------AG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---T-----T--- 9055
01_AE.SE.12.070SE .GAT-------A-----T------GAG-------......---......GAT--------A--C----------AG--A---------C----------------T--A------T-T------G--TT---------------------------T---T-----T--- 8269
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .-AT-------A-A---T----G-GAG-------......--A--A...GAG-----------C----------G---A---------C----------------T----G----T-T---------TT--------G------------------T---------T--- 8424
01_AE.TH.11.40436v09_04 .GAT-------A-A--A-------GAG-------...GAG--A--T...GAT--A-G---A--C----------GG--G--A------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T--- 8282
01_AE.TH.90.CM240 .GAT-------A-----T------GAG-------......---......GAC--------A--C----------TG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T--- 8671
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---T---C---A-GT---------G---------......-----T......-----------C----------GG--------------G--------------T---------CAT-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8593
02_AG.DE.09.701114 -----------A------------G---------......-----T......--------A--C--C-------GG--A--------------------------T--A-G----T-C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8395
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ---T---C---A------------G---------......-----A......AC------A--C--C-------AG--G-----------G-----G--------T----G----C-T-----C------------------------------------T--G--T--- 8806
02_AG.KR.12.12MHR9 A--T------------------T-G---------......-----AGAGGAA----G---A--C----------GG--A-----------G--------------T----G----T-C---T-C-------------G----------------------T-----T--- 8852
02_AG.LR.x.POC44951 C--T--C----A------------G---------......-----A......--A-----A--C----------GG--G--------------------------T---------T-T-----C--------------------------------T---T--------- 9104
02_AG.NG.12.12NG060304 ---T---AAG-A-GT---------G---------......-----A......--------A--C--C-------GG--G-----------G--------------T----GG---T-G-----C------------------------------------T--------- 8330
02_AG.NG.x.IBNG A--T--CC---A------------G---------......-----T......---A-T--A--C----------GG--A-----G-----G--------------T----G------C-----C--------------------------------T---T-----T--- 8630
02_AG.PK.15.PK032 -----------A----------T-G---------......------......--------A--C----------GG--G--A--G-----G--------------T----G----T-C-----C-------------G------------------T---T-----T--- 8731
02_AG.SE.14.098GN A--T---C-A-A------------G---------......-----C......--------A--C----------AG--G-----------G-----G--------T---------T-C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8292
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3’ LTR U3 start
B.FR.83.HXB2 TACCAATGCTGCTTGTGCCTGGCTAGAAGCACAA......GAGGAG......GAGGAGGTGGGTTTTCCAGTCACACCTCAGGTACCTTTAAGACCAATGACTTACAAGGCAGCTGTAGATCTTAGCCACTTTTTAAAAGAAAAGGGGGGACTGGAAGGGCTAATTCACT 9103
Nef __T__N__A__A__C__A__W__L__E__A__Q__.__.__E__E__.__.__E__E__V__G__F__P__V__T__P__Q__V__P__L__R__P__M__T__Y__K__A__A__V__D__L__S__H__F__L__K__E__K__G__G__L__E__G__L__I__H__
02_AG.SN.13.9580 ---T-------A------------G---------......-----A......--------A--C----------GG--G--------------G-----------T------------A----C-A----------------------------------T--G--T--- 8522
03_AB.RU.97.KAL153_2 --AT-------A---C--------G--G--G---......-----A......--------A--C----------GG--G-----------G-----G-----A--T----G----T-C-----C--------------------------------T---T-----T--- 8283
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ---T---C---ACAAAA-------G---------......--A---...GAA--A-----A-------------GG--A--------------G--------C-TT--A-G----T-------C--------------------------------T---------T--- 8515
05_DF.BE.x.VI1310 C--T---C---A-ATG------G-----------......------...GAG-----A--A--C----------A------------------------------T-----------------C--T---------------------------------T-----T--- 8512
06_cpx.AU.96.BFP90 ---A--------C---------G-G---------......ACA---......--A-----A--C----------G-------------G-G--------------T--A--T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 9148
07_BC.CN.98.98CN009 ---T----A--A------------G-----G---......------......A-------A-------------G-----------------------------------G----C-----------TT-------------------------------T-----T--- 8446
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---T-------A----------------A-----......------......----------------------G-----------------------------TT----G---AT-C-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8303
09_cpx.GH.96.96GH2911 ---T---CA--AC-----------G--G-----G......--A--T......-----C--A--G--C-------G---C--------------------------T----G------C-----C--TTT---------------------------T---T-----T--- 8278
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 C-AT-------A------------G-----G---......--A-C-...GAA--A-----A--C----------G---------T--C----------------TT----G---AT-C-----CG--TT---------------------------T---T-----T--- 8458
11_cpx.CM.95.95CM_1816 A--T-----A-----C------T-------G---......-----A...GAG--------A--C----------G---A--------------------------T--A-G----T-C------G--TT---------------------------T---------T--- 8511
12_BF.AR.99.ARMA159 C-AT---C----C-TG--------G-----G---......-----A......-----A--A--C----------GG----------------------------TT----G----T-C------------------------------------------T-----T-T- 9068
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ....---AAG-A--AC-T----------------......-----A......-G---A-----C----------A------------A-----------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T------------- 8528
14_BG.ES.05.X1870 C-AT---C---A------------G---------......C-A---...GACTCA-----A--C----------G---A---------C-G-----------A--T----GT---T-C-----C---TT---------------------------T---------T--- 8609
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .-AT-------A-A---T------GAG----G-G......---......GAC--------A--C----------GG--A---------C---------------TT----A----T-T---------TT---------------------------T---------T--- 8478
16_A2D.KR.97.97KR004 -----------A-A----------G-----G---......-----A...GAG-----A--A--C--C-------GG--A-----------------------C-------G---GT-T-----C-------------G------------------T------------- 8520
17_BF.AR.99.ARMA038 --AT---C---AC-TG--------G---------......-----A......--A--A--A--C----------G------------------G--------------A-G----C--------------------------------------------------T--- 8286
18_cpx.CU.99.CU76 ---T---C--A--CAC-G-C-A--G----AGG-G......-----A......--------A--C--C-------GG--C---------C-------T-----C--T----G----T-T--C--C---TT---------------------------T---T-----TT-- 8432
19_cpx.CU.99.CU7 ---T-------A----------------------......--A---...GCA--C--A--A-------------GR----------------------------------G----T-------C------------------------------------A--G--TGG- 8168
20_BG.CU.99.Cu103 C-A----C---A------------G---------......--A--A...GACTC------A--C----------G---A---------C-G-----------C-TT-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 8549
21_A2D.KE.99.KER2003 C--G--CC-A-A---C--------G--G--G---......------...GAT----GA--A--C--C-------GG--A-----G---A-------------C-------G----T-T--C--C--------------------------------T---T-----T--- 8298
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .-ATC-----AG-----T------G---------......-----C......A-T--A--A--C----------GG--G---------C----------------T----G----T-T---------TT---------------------------T---------T--- 8285
23_BG.CU.03.CB118 C--T-------A-C--------G-G---------......--A--A...GATTCA-----A--C----------G---A--------C--G-----------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------TGG- 8558
24_BG.ES.08.X2456_2 C-AT---C---A------------G---------......C-A--A...GATTCA--------C----------G---A-----------------------C--T-----T---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-T- 8593
25_cpx.CM.02.1918LE C--T---C---A------T-----G---------......--A--A...TCA-----A--A--C----------G---A--------------------------T--A-GT---T-T-----C---TT----------------------------------G--TGG- 8338
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---T---C---A------T---T-----------......-----A...GAG-G------A--C----------G---A--------------------------T--------CT-T-----CG--TT---------------------------T---------T--- 9115
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --AT---C---A----------G-G---------......------...GACAGT--A-----C----------G------A--------------------C--T-----------G-----C--------------------------------T---------TGG- 9126
28_BF.BR.99.BREPM12609 --AT-------AC---------------------......--A---......-----A-----C--C-------G---------------------------------A-G----T-------C-------------G-------------------------------- 8516
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---T--------C-----------G---------......--A---......-----------C--C-------G----------------------------------------A-----A-A---------------------------------------------- 8563
31_BC.BR.04.04BR142 C-AT-------A------------G-----G---......C-----...GAA--A--A--A--C----------G------------------------------T--------AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8622
32_06A6.EE.01.EE0369 ---A--------------------G---------......-----T......--------A--C----------G---------G-----------------C--T--A-GT---T-T-----CG--TT---------------------------T---------T--- 8729
33_01B.ID.07.JKT189_C .-AT-------A-A---T------G---------......-----A......--------A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G----T-T-----A---TT--------G------------------T---T-----T--- 8410
34_01B.TH.99.OUR1969P .-AT-G-----A-----T------GAG-------...GAG--AA-T...GAA--------A--C----------GG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------G---------T--- 8287
35_AD.AF.07.169H .-ATC--C--AGC--CA-------G---A-----...CAA--A--C......--------A--C----------GG--A--A-----AC-G--G----------TT----G---CC-C-----C------------------C-------------T---T-----T--- 8303
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ---T-------A--A---------G---------......-----A......-G------A--C----------G---G---------C-------------C--T--A-GG---T-T---------TT------------------A--------T--------C---- 8324
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 A--T---C---A------------G---------......-G----...GACCCA--T--A--C----------G-------------C----------------T---------T-T-----C---TT---------------------------T---T-G------- 8310
38_BF1.UY.03.UY03_3389 C-AT---C---ACGTG--------G---------......-----A......--A--A--A--C----------G-----------------------------------G-------------------------------------------------------T--- 8499
39_BF.BR.04.04BRRJ179 --AT---C---A-GTG--------G---------......------...GAG-----A--A--C----------G------------------------------T--A------T-------C---------------------------------------G--TGG- 8580
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --AT-----C-A------------G---------......---A-T......-----A--A--C----------G----------------------------C-T-G------CA-------C-------------G-A--G-----------------T--------- 8618
41_CD.TZ.05.CO6577V5 C-AT---C---AC---------------------......--A---...AGC-G---T-----C----------G---------G--------------------T----G---AT-C------G--TT-------------------------------T-----T--- 8340
42_BF.LU.03.luBF_01_03 --AG---------GT---------G---------......--A---......-----------G--C-------G------------------------------T----G---AT-----------------------------------------------G--T--- 8612
43_02G.SA.03.J11223 A----------A------------G---------......-----T......--------A--C----------G---A-G------------------------T-----T--CT-T------G--TT----------------------------------G--T--- 8631
44_BF.CL.00.CH80 --AT---C---ACGTG--------G---------......-----C......-----A--A--C--------T-G-----------------------------TT-----------------C--T---------------------------------T--------- 8518
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---T------AG------------G---------......-----A...AAC--------A--C----------G---G--------------------------T--A-G---GA-T-----C---TT-------------------------------T--G--T--- 9065
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --AT---C---ACGTG--------G---------......-----T......-----A--A--C----------GG--------------------------C--T---------T-G-----C--T---------------------------------T---C-T--- 8479
47_BF.ES.08.P1942 --AT---C---AC-TG--------G--------G......----GT......-----A--A--C--C-------G-----------------------------------G----T-C---------TT-------------------------------T-----T-T- 8520
48_01B.MY.07.07MYKT021 .-AT-------AC-CG-T------GAG------G......------...GAT--------A--C----------GG--A---------C----------------T--A-G----T-T---------TT--------------------------GT---------T--- 8332
49_cpx.GM.03.N26677 ---A--------C-----------G----AG---......ACA---......--------A--C----------G------------G--G-----------------A-----CT-T-----CG-------------................................ 8519
50_A1D.GB.10.12792 .-A-C-CC--AG---C--------G-----G---......-----C......--------A--C----------GG--A--A------C-------------A-----------CT-T-----CG--TT---------------------------T---T-----T--- 8503
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --AT-------A---------------------T......-----T......-----A----------------GG--A---------C---------------TT----G---CT-T--------------------------------------------G---TGG- 8306
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 ---T-------A----------------------......------......----------------------GG--G---------C----------------T--A-G---CT-T-----C---TT--------G------------------T---------T--- 8426
53_01B.MY.11.11FIR164 .-A--------A-A--A-------GAG-------......-----A...GAG--C-G---A--C----------GG--A---------C---------------TT----AT---T-T-----A---TT---------------------------T---T-----T--- 8440
54_01B.MY.09.09MYSB023 .-AT-------A-AAG-T----------------......--A--A...GAT-----------C----------GG--A---------C-------------C--T---------T-T---T-AG--TT---------------------------T---------TGG- 8550
55_01B.CN.10.HNCS102056 .-AT-------A-A---T------GAG-------......--A---...GAA--A-G---A--C----------GG--G---------C---------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T---------T--- 8431
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A G-AT---C-A-AC-----------G--------G......-----C......--A-----A--C----------G---A-------------------------------G-.......................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg C-AT---A-G-AC-----T-----GAG---G---......------...GAA--A-GA--A--C----------G---------G-------------------TT--A-G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8334
58_01B.MY.09.09MYPR37 .-AT-------A----AG------GAG-A-----......-----A...GAG-G------A--C----------GG--G---------C----G-----------T----G------T---------TT---C---------------------------------T--- 8472
59_01B.CN.09.09LNA423 .-AT---A---A-A---T------GA--------...GAG--A--T...GAA----G---A--C----------GG--G---------C---------------TT--A-G----T-T---------TT---------------------------T---------T-T- 8302
60_BC.IT.11.BAV499 --AT---C---A-C--A--------A--------......A-A--A...GATA-A--A--AA------------G---------T-----------------------A-G----C--------------------------------------------------T--- 9081
61_BC.CN.10.JL100010 ---T----AC------------------------......-----A......A-A--A--A-------------G---------------------------------A-G----C--------------------------------------------T-----T--- 8502
62_BC.CN.10.YNFL13 C--T-------A------T-----GAGT------......------...GAA-GA--A--A--C----------G-----------------------------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8437
63_02A.RU.10.10RU6637 C-AT-------A---C--------G---------......-----A......--------A--C----------GG--A-----------G-----G-----A--T----G----C-C-----C------------------------------------------T--- 8653
64_BC.CN.09.YNFL31 ---T----A--A------------------G---......------...GAA-GA-GA--A--C----------G------A--G-------------------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8471
65_cpx.CN.10.YNFL01 A--T-------A----------------------......--A---......-----A-----C----------G---------G-------------------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8527
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .-AT-------A-AA--Y------GAG-------...GAA--A---GGGGAA--A-----A--C--------T-GG--G--------------------------T---------T-T---------TT---------------------------T------C--T--- 8425
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .-AT-------A-AA--T------GAG-------...GAA--A---GGGGAA--A-G---A--C--------T-GG--G-------------------------TT----G----T-T---------TT---------------------------T------G--T--- 8419
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.-AT-------A-----T------GAG-------......-----A...GAG--------A--C----------GG--G---------C-------T--------T--------CT-T---------TT-------------------------------------T--- 8523
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 --A-----A-----------TT-----------C......------...GAG--------------C-------G---C-----------------C-------------G----T-----------------------------------................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --AT-------A-----T----------------......------......--------------C-------G------------CC--C----------------A-G----T-T--C---------------------------------------------TGG- 8600
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --A--------A-----T----------------...AAG--A--C...GAA--------A-------------G---C--------------G--------------A-G----T---------------------G----------------------------T--- 8628
73_BG.DE.01.9196_01 C-MT---C---M------------G---------......ACA--A...GACTCA-----A--C----------G---A---------C-G--------------T---RGT---T-T-----C---TT---------------------------T---------T-Y- 8632
74_01B.MY.10.10MYPR268 .-AT-------A-A---T------GA--------......-----A...GAG--------A--C----------AG--G-------------------------------G----C--------------------------------------------A-G------- 8418
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ---T----AG------------G-----A-T---......-----C......----------------------G---------G--------G----------TT----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T-----TGG- 8368
78_cpx.CN.13.YNTC19 .-AT-------AC-C--T------G-G-------......-----A......--------A--C----------GG--G---------C----------------T----A----T-T---------TT-------------------------------------T--- 8323
79_0107.CN.15.SX15DT013 .-AT-------A-----AG------A--------......--A---...GAC-G------A--C----------AG--G---------C----------------T--A-G----T-T------G--TT---------------------------T---------T--- 8504
82_cpx.MM.13.mSSDU12 ---T-------AC---------------------......--A---......--------------------T-G-----------------------------------GT---C-------C---TT-------------------------------T-----T--- 8229
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .-AT-------A-AA-A-T-----GAG---T---...GAG------...GAA--A--A--A--C----------G---------G--------G----------TT----G---AT-T-----C---TT---------------------------T---------T--- 8299
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---A---AG--A-GT-------------------......------......----------------------G------------------------------T----G---AT-T-----C---TT-------------------------------T--------- 8510
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---T--------C---------------------......------......--A--A----------------G-----------------------------TT----G---CT-T-----C---TT-------------------------------T-----T--- 8199
87_cpx.CN.12.DH32 C-AT-------A------T-----GAG---G---......------...GAA--A--A--A--C--C-------G---------G-------------------------G---AT-C-----C---TT--------G----------------------T-----T--- 8441
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---T----AG------------------------......------......-----------C----------G-----------------------------------G-------------------------------------------------T-----T--- 8418
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --AT---C-C-AC-TG--------G---------......-----A...GAT--A--A--A--C----------G-----------------------------TT---------C-------C--T---------------------------------T-----T--- 8515
O.CM.96.LA51YBF35 A-AT-----A--CCT---A-TC------AGC--C......A-A--T......--A--A--A-----C-----A-G------A--G---C-------------C-TT--A-G---A--T-----C---TT------------------A--------T---T-----T--- 9215
O.CM.96.LA52YBF39 A-A------A--CCT---A-TC------AGC--C......A-T---...GATTCA-GA--A-----C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---GT-T--C--C---TT------------------A--------T---------T--- 9205
O.CM.99.99CMU4122 A-A------A--CCT---A-TC------AGT--T......TCA--T......--A--A--A-----C-----A-G------A--T---G-------------C-TT--A-----AT-T--C--C--TGT---------------T---------------T-----T--- 8659
O.CM.x.pCMO2_3 A-A------A--CCT---A-TC------AGC--C......C-AA-T......--A--A--A-----C-----A-G------A--G---CC---G--------C-TT--A-----AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T--- 9220
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO A-A------A--CCT---A-TC------AGT--C......C-A--T......--A--A--A-----------A-G------A--G---C-------------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A------------T-----T--- 8549
O.FR.06.RBF206 A-A------A--CCT---A-TT-----GAGC--C......C-A--T......--A--A--A-----C-----A-G------A--G---C-------T-----C-TT--A-G---AT-T-----C---TT---------------T-----------T---T-----T--- 9231
O.GA.10.10Gab1190 A-A------A--CCT---A-TC-----CAGT--C......C-A--T......--A--A--A-----C-----T-G------A--G---C-------------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T--AT-----T--- 8334
O.GA.11.11Gab6352 A-A-----AG--CCT---A-TC-----CAGT--T......C-A---......--A-----A--C--C-----A-G------A--G--CC-G--G--------C-TT--A-G---GCAT--C--C---GT------------------A------------T-----T--- 8427
O.SN.99.99SE_MP1300 A-A------A--CCT---A-TC------AGT--C......C-A--T......--A--C--A--C--C-----A-G------A--G---C----G--------C--T--A-G---AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T-----T--- 9221
O.US.10.LTNP A-A------A--CCT---A-TC------AGT--C......C-A--T......--A--A--A-----------A-GG-----A-----CC-------------C--T--A-G---G.-T--C--C---TT-----A---GA--GGA......................... 9103
N.CM.15.S4858 C-AT----AAA--GTA--T---------------......--A--A...GAG--A--A--A--C--------ACGC--------G--A-----G--------CATG--A--G-----T--C---TC-TT----------------------------------CC-TGG- 8577
N.FR.11.N1_FR_2011 C-AT---CAAAG-GTA--T--------------T......--A--T......-----A--A--C--------ACGC-----------AC-G--G--------C-TT--AATG-G-T-T------TC-TT------------T---------------------G--TGG- 8472
P.CM.06.U14788 G-A------A--A-TG----TCT-G--T--T--T......-----A......--A--A--A--R--C-------GG-----A-----C------TGC-----A-----------AT-T--C--C---TT------------------A--------T---T--G--T--- 8706
P.FR.09.RBF168 G-A------A--A-TA----TCT-------T--T......--A--T......--A--A--A--A--C-------GG-----A-----CG-------C-----A-----------AT-T--C--C---TT-------------------------------T-----T-T- 9226
CPZ.TZ.06.TAN5 -T-AGCA-A--TAGTA-AA-ACTCT-C--AC--T......ACT---......--A--A--A--G--------T-G---AGCA-----CA-G-----C-----AG-A---CT---A--G-----GTCATGG--C-----------------------T------T--TGG- 9270
CPZ.US.85.US_Marilyn G-A---CCAAA--CTG--A---T----T-AGATGACTAATC-T--A......AGT--A--A--C--C--T--TCGC-----A-----A-----G--C-----------ACA---AT-C---T-AG--TT-------------------------------T--G--T-T- 9142
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G-A------A--CCT---G-TC-----CAGT--T......ACA---......--A--A--A-----C-----T--------A--G---C-------------C-TT--A-G---GT-T--C--C---TT------------------A--------T---------T--- 8686
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-AT----AG--A-TA--T-TCT----G--T--T......--A--T......-----A--A--G--------G-AG--C--A-----CC----G----------T---A-G---AT-T-----C---TT---------T--------A--------T---T--G--T-T- 8577
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 CCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAA 9270
Nef S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K_
A1.CD.02.LA01AlPr --A-G-A-------C-G--T------------G-----A------------------------G------T------------------A-T-----C-----A--A-------------T------------------T----C-GGAG----G---...--T-C-G-G 9323
A1.CM.08.886_24 -AAGG-A---------C---------------G-----A------------T-----------G------T------------------A-----------T-A--A-----C-------T------------------------GG-AG----GAGA...--T-C-G-G 8726
A1.ES.15.100_117 --AGG-A---------C-----A---T-----G-T----------------------------G------T------------------AC------C---T-A--A-------------T--------A---------------AG-AG----GA--...--T-C-G-- 8753
A1.KE.11.DEMA111KE002 --A-G-A---------A---------------G------------------T-----------G------T------------------A-------C-----A--A-------------T------------------C------G-AG----GA--...-AA-C-G-- 8662
A1.PK.15.PK034 --AGG-A---------C-----------------------------G----------------G------T-----------------TAC-----TC-----A--A-----T-------T---------------A--T----G-G-AG----GC--...--T---G-G 8870
A1.RW.11.DEMA111RW002 --A-G-----------A---------------G------------------T-----------G------T--------------------------C--GT-A--A-------------T----------------A-C--T--GG-AG----GAG-...--T---G-G 8684
A1.SE.13.078SE --AGG-A---------A---------T-----G-----A------------------------G------T------------------A-T-----C-----A--A-------------T------------------C-----GG-AG-----A--...--T-CCG-G 8448
A1.UG.11.DEMA110UG009 --AGG-A---------A--T------------G-----A-------G----T-----------G------T--------------------------C-----A--A-------------T---------------A--A-----GG-AG----GA--...--T--CG-G 8616
A2.CM.01.01CM_1445MV ----G-A---------A---------T-----G----------G-------------------G------------------------------G-TC-----A--A-------------T----------------A-T---TC-G--G--------...--T-C-G-G 8487
A3.SN.01.DDI579 ----GCA---G-----C---------------G-------------G----------------G------T--------------G---ACT-----C-----A--A-------------T------------------T-A--C-TCAG--------...----C-G-G 8462
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----G-A---------C---------------G----T-----G-------------------G------T------------------A-T----TC--T--A--A-------------T----T-------------------AGCAG--------...--T-C-GGG 9290
A6.BY.13.PV85 --A-G-----------C---------T-----G----T-------------------------G------T-----C------------A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-AG--------...----CAG-G 8775
A6.IT.02.60000 --AGG-A---------G---------------G----T-----------A-------------G------A--T--C-----------AA-------C-----A--A-----G-----------A--------------C--------AG--------...----CGGGG 9320
A6.RU.11.11RU6950 --A-G-----------C---------------G----T-------------------------G------T--T--C------------A-T-----C-----A--A-----G--------------------------C----C-G-TG-G------...----CAG-- 8827
A6.UA.12.DEMA112UA024 --AGG-A---------A---------------G----T-------------------------G------T--T--C------------ACT----TC---A-A--A-----G-------T------------------A---A-GG-AG-------A...----CAG-- 9342
B.AR.14.DEMB14AR003 -----CAG------------------------G------------------------------G---A--------G-------------------------------------------T------G--------G--------G------------...------C-- 9271
B.BR.10.10BR_MG035 -----GAC------------------T-----G-T----------------------------G---------T--------------ACCT---------T------------------T---A--------------C------C--G----GA--...------G-- 8780
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8302
B.DE.13.366396 ----GCA---G---------------T-----G-----A----------A-------------G-------------------------A------------------------------T------------------------G---G--------...--------- 8420
B.DE.13.947915 ----GCA------G-----A--A---------G----TA----G-------------------G-------------------------ACT----T---C-------------------T------------------------GG-TG-----A--...------G-- 8537
B.DO.11.DEMB11DR001 ----GCA----AG---C--------------------------G-------------------G------T------------------AC------C------TGT-------------T----T--------A-G--A---------G--------...--T--C--- 9256
B.ES.15.100600 ----GCA-------------------------G-----A------------------------G--------------A---------------------------T-------------T---A--G--------A-TA----TAC-TCC---GC--...-TGG-C--C 8707
B.FR.11.DEMB11FR001 ----G-A-------------------------G------------------------------G-------------------------A------------------------------T------------------TAA---G-----------A...------C-- 8518
B.JP.12.DEMB12JP001 ------A----A-----------A-C------G-----------------AT---------C-G---AG-A------------------AC-----TC----------------------T----T-------------C-----CC--G----GA--...-AT---G-- 8689
B.PH.15.DEMB15PH003 ------A-------------------T-------T----------------------------G------T------------------CC-----T---C-------------------T------------------T------C--G-----A--...-T----G-- 9274
B.RU.11.11RU21n ----G-A--------------------------------------------------------G------T------------------ACT--------------------G-------T------------------------GG-------GA--...----C--C- 8798
B.SE.15.102SE ----G-----G-----C---------------G------------------------------G---A----------------------------GG--------T-----------T-T--------A----A-GA-------GC-----------...-AG-CG--- 8465
B.TH.10.DEMB10TH002 ----G-A----AG---C---------------G-----A------------------------G-------------------------ACT--G-GG---T-A----------------T----T----------G--------G...............AA--G-G-- 8577
B.US.16.2609 ----G-A-------------------A-----G------------------------------G---T--T-------------------------TC------TGT-------------T-----------------C------GG-TG-----A--...-T--C-G-- 8558
C.BR.11.DEMC11BR035 -TA-G-----G-----C---------T-----G----TA------------------------G---A--------------A-------------T---C-------------------T---------G--------C---AGGG-AG-G------...----C-GC- 8735
C.CN.10.YNFL19 -TA-G-A---G-----G---------T-----G----TA------------T-----------G-AGC-----------G--A--------------C--------T-----G-----T-T------------------C---A-GG-AG--------...-----CG-- 8646
C.DE.10.622166 --A-G-----G---------------T-A---G----T-------------T-----------G---A--------------A------AC---GCT-----------------------T---------G-----A--C---AGGG-AG----G---...-----CC-- 8512
C.ES.15.100_118 -TA-GCA---G-----C---------T-A---G----TA------------T-----------G---A--------------A-------------T---C-------------------T---------G--------C---AGG-GAG-G------...------G-- 8734
C.ET.08.ET104 --A-G-A---G-----G---------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A-----------------C-------------------T------------------C-----GG-AG-G---A--...AAT---G-- 8452
C.IN.15.NIRT008 --A-G-A---G-----G---------T-----G----TA----------T--T----------G---A-----------G--A------A-------C--------------G-------T------------------C---AGGG-AG-------A...A---G-C-- 8414
C.MW.09.703010256_CH256.w96 --A-G-A---G-----C---------T-----G-T--TA------------T---T-------G---A-----------G--A-------------------------------------T------------------C---AGGG-AG-------A...-----CG-- 9255
C.NG.10.10NG020523 --A-G-A---G-----G---------T-----G-T--TA------------T-----------G---A-----------------------------C--------------G-----------------G--------T---A-GG-AG-------A...------GG- 8500
C.NP.11.11NP016 --A-G-----G-----C---------T-----G----T-------------T-----------G---A-----------G--A-----A--------C--------T-----G-------T------G-----------C---AGGG-AG--------...-----CG-- 8444
C.PK.14.DEMC14PK009 --A-G-A---G-----A--------CT-----G----TA------------T-----------G---A--------------A--------------C----------------------T----T----G-----A--C---AGGG-AG--------...-----C--G 8708
C.SE.15.100ET --A-G-----G-----G---------T-A---G----T-------------T-----------G---C---------------------A------------------------------T---------G--------C---AG-G-AG-------A...------G-- 8511
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 --A-G-A---G-----C---------T-A---G----T-----------T-------------G---A--------------A--------------------------G--------------------G--------T---A-GG-AG--------...-AA-CGG-- 9245
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 --A-G-A---G-----A---------T-----G----T-------------T-----------G---A--------------A---------------------------------CC--T---------G-----G--C---AG-G-AG--------...------G-- 8656
C.ZA.13.DEMC13ZA152 --A-GCA-------------------T-----G----TA------------------------G---A--------------A------------------T------------------T----T----G--------C---AGGG-AG--------...--------- 8712
C.ZM.11.DEMC11ZM006 --A-G-A---G---A-A---------T-----G----T-------------T-----------G---A-----------G--A---------------------------------CC--T----T----G--------C---C-GG-AGC-------...CA---C--- 8658
D.BR.10.10BR_RJ095 ------AG--------G--T--------C---G-------------G--T-T------C----G--------------------------------TC--C-----------T-------T------------------T---C-GG--G-G---A--...CT--C-GC- 8717
D.CD.03.LA17MuBo ------AG--------G-----------T---G----T--T----------T-----------G-------------------------A----G--C------TGT-------------T-G-------G--------T---C-GGTAG---G----...--T-C-G-- 9330
D.CM.10.DEMD10CM009 ------AG--------A-----------T---G------------------------------G-------------------------AC------C-----A----------------T-G----------------C---AGGGT-G------G-...-AG-C-G-G 8620
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 --AG--A---------G-----------T---G------------------T---------C-G------------G--------G---A-T-----C----------------------T-G----G------C----------GG--G-----A--...----C-G-- 8600
D.SE.12.077UG -T--G-A---------G-----------T---G----T-------------TT----------G------T------------------ACT----------------------------T-G----------------C---A-GG--G--------...AA--T---G 8519
D.TZ.04.CO6405V4 ------A---------G-----------T---G-----------A------T------C----G---T---------------------A--------------TG--------------T-G----------------C---C-GG--G--------...------G-- 8501
D.UG.10.DEMD10UG004 ----G-A---------------------T---G-T--T-------------------------G---A---------------------ACT-----------------C----------TTG-A--------------T---A-GG--G-------A...-A--C-G-- 8580
D.UG.11.DEMD11UG003 ---CG-A---------A---------------G----------------T-------------G---A---------------------A-T--G-----------------------T-T-------------A----TG--A-GG--GC------A...-A--C-G-- 8627
D.YE.02.02YE516 -------G--------------------T---G------------------------------G-------------------------A-----C----------------G-------T-G----------------T--CA-G-T-G-------A...-AG--CG-- 8444
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.11.DEMF111BR037 -TAGG-A---------G---------------G----------------------------C-G-------------------------A-----------------C-G--G-------T------G-----------C-----GG-TG-----A--...------G-- 8813
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl --A-G-A---------G---------T-A---G----------------------------C-G------T-----------------AAC------------------G----------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-- 8697
F1.FR.04.LA22LeRe --A-G-A---------G---------------G-T----------------------------G-------------------------A-T--------------------G-------T------------------T-----GG--G----GA--...------G-G 9117
F1.RO.03.LA20DuCl ---C--A---------A---------------G-T---A------------------------G-------------------------A-T-----C----------------------T------------------T-----GG--G-----A--...--T---G-- 9342
F1.RU.08.D88_845 --A-G-A---G-----G---------T-----G-T--------------------------C-G------T-----------A------------CTC----------------------T---------------A--C-----GG--G-----AG-...--T---G-- 8788
F2.CM.10.DEMF210CM007 --A-G-A---------A---------T-----G-------------------T----------G-------------------------AC-----T-----------------------T----T-------------T-----GG--G----GA--...------G-- 8591
F2.CM.11.DEURF11CM026 --A-G-A---------A---------------G------------------T-----------G---A---------------------AC---G-TG--------T-------------T---------------GTCT-----GG--G-----A--...------G-- 8607
G.CD.03.LA23LiEd ----G-A---------C--------C------G-T--TA-T--------A-T------A----G------T------------------ACT-----C--------------G-------T---A---------T-G--------AG-------G--A...----C---- 9249
G.CM.08.789_10 --A-GCA---------C---------------G----TA-T--------A-T------A----G------T------------------AC-----TC---T------------------T---AT---AG-----G--T----CAG-A-----G--A...--------- 8700
G.CM.10.DEMG10CM008 --A-G-AG--------A--------C------G----TA-T--------A-T------A--C-G---A--T------------------AC------C---T----------------------A-----G---A-G--T----CAG-------G--A...----C---- 8651
G.CN.08.GX_2084_08 -TA-G-A---------C--------C--A---G----TA-T--------A--------A--C-G------------T------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------- 8526
G.CN.16.224GX --A-GCA---------C--------CT-A---G-T--TA-T--------A--------A----G------------T------------A-------C--------------G-------T---A---------A-G--T-A--CAGCA-----GA-A...------G-- 8523
G.ES.14.EUR_0033 --A-GCA------------------C------G----TA-T--------A-W------A----G-------------------------A-T-----C--------------G-------T---A---------A-A--T----CAG-TG----G--A...-AG------ 8741
G.GW.08.LA57LmNe ----GCA----A-------------C------G-T--TA-T--------A-T------A----G-------------------------ACT-----C--------------G-------T---A----A----A-G--T----CAG--G----G--A...--A------ 9299
G.KE.09.DEMG09KE001 ----G-A---G-----C---------------G----TA-T--------G-T------A--C-G-------------------------A-T-----C--------------G-------T---A-----------G--T----CAG-A-----G--A...----C-G-- 8679
G.NG.12.12NG060409 --A-G-A------T--G--------C--A---G-T--TA-T--------A-T------A----G------------T------------ACT-----C--------------G-------T---A--------CC-A--T----C-G-------G--A...----C--G- 8532
H.CD.04.LA19KoSa --A-G-A---------G---------------G----TA----------T-----------C-G--------------------------AG----T---C-----------G-------T---------------A--T---C-GG-TG----GA--...-----CG-- 9312
H.CF.02.LA25LeMi --AGG-A---------G--------------------TA----------------------C-G--------------------------AG--G-T---C-------------------T---------------A--T---C-GG--G-----A--...------G-- 9083
J.CD.03.LA26DiAn --AGG-A---------G---------------G----TA----------T-----------C-G---A--------G-----------AA-------C---T------------------T------------------T---AGAG-AG----GA-A...--T---G-- 9315
J.CM.04.04CMU11421 --A-G-A------R--A---------Y-----G----T-----------T-T-----------G---A---------------------RY---R--C---Y-------------------------G--------K--T---AGAG-AG----G--A...--T---G-- 8805
K.CD.97.97ZR_EQTB11 --A-G-----------G---------------G-T--T--T----------T-----------G---A---------------------A-------C-----------------------------------------T---AGAG-AG--------...----C-G-- 8453
K.CM.96.96CM_MP535 --A-G-A---------A---------------G-T--T-----------T-T-----------G---A---------------------A-------C--------------G--------------------------T----CAG-AG--------...A---CAG-- 8457
01_AE.CM.11.1156_26 --A-G-AG--------G--------CT-A---G----T--T--------A-----------C-G---A---------------------A-T-----C------TG------------------------------G--T---AGAG-AG----G---...-A------- 8595
01_AE.CN.12.DE00112CN011 --A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T----------T-----------G---C--T------------------A-T-----C-----ATGT-------------T----T-------------C---AGAG-AG----G---...-A---C--- 8613
01_AE.IR.10.10IR.THR48F --A-G-A---------C--------CT-A---G--C-TA-T--------A-T-----------G---A--------------R------A-------C------TGT-------------TT--A--------------CAG-C-AG-AG-G------...-----C--- 8490
01_AE.JP.11.DE00111JP003 --A-G-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------A-------------G---A-----------------------A-----C-----ATGT-------------T---A--G-----------T---AGAG-AG-G------...-A--CC--- 8685
01_AE.MM.14.fKSDU26 --A-G-A---------G---...................................................................................................................................................... 8376
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --A-G-A---------G--------CT-A---G----TA-------------------A--C-G---A---------------------ACT-----C-----ATGT-------------T---A--------------T---A-AG-AG-------A...-A---C--- 9222
01_AE.SE.12.070SE --A-G-A---G-----C---------T-A---G----TA------------T-----------G---A---------T-------------T-----C------TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-----C--- 8436
01_AE.TH.10.DE00110TH001 ----G-A---------G-----A--CT-A---G-T--TA-T--------T-------------G---A---------------------A-T------------TGT-------------T-------A-----A----C---AGAG-AG----G---...AA---C--- 8591
01_AE.TH.11.40436v09_04 --A-G-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-----------T-T------------------C---CGAG-AG----G---...AG---C--- 8449
01_AE.TH.90.CM240 --A-G-A---------G--------CT-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-------------T------------------C-A-AGAG-AG----G---...-A---C--- 8838
02_AG.CM.10.DE00210CM013 --A-G-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------C-G--T----TAG-------GAGA...------G-- 8760
02_AG.DE.09.701114 --A-G-----------C---------------G----T-----------A--------A----G------T------------------A-T-----C--C-----------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G---...CA------- 8562
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 --A-G-A---------G---------------G-T--T-----------A--------A----G-------------------------A-T----TC--------------G-------T---A---------A-G--T-----AG-------G--A...--------- 8973
02_AG.KR.12.12MHR9 --A-G-A---------G---------------G----T-----------A-T------A----G---A---------------------A-T-----C----------------------T---A---------T-G--T----CAG-AG----G--A...--------- 9019
02_AG.LR.x.POC44951 ----G-A-------------------------G----T-----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------- 9271
02_AG.NG.12.12NG060304 ----G-A-------------------------G----T-----------A--T-----A----G---T--------------A------A-----------T----AC------------T----T----G-----A--T---C-GG-AG----G--A...-----CC-- 8497
02_AG.NG.x.IBNG --A-G-A---------A---------------G----TA----------A-T------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...------G-- 8797
02_AG.PK.15.PK032 --AGGGA---------G---------------G----T-----------A-T------A----G------------G------------A-T-----C----------------------TT--A---------A-G--T---ACAG--G----GA-A...------G-- 8898
02_AG.SE.14.098GN --A-G-A---------G---------T-----G----------------A-T------A----G---A--------G------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-AG----G--A...--------- 8459
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Nef premature end in HXB2
B.FR.83.HXB2 CCCAAAGAAGACAAGATATCCTTGATCTGTGGATCTACCACACACAAGGCTACTTCCCTGATTAGCAGAACTACACACCAGGGCCAGGGGTCAGATATCCACTGACCTTTGGATGGTGCTACAAGCTAGTACCAGTTGAGCCAGATAAGATAGAAGAG...GCCAATAAA 9270
Nef S__Q__R__R__Q__D__I__L__D__L__W__I__Y__H__T__Q__G__Y__F__P__D__*__Q__N__Y__T__P__G__P__G__V__R__Y__P__L__T__F__G__W__C__Y__K__L__V__P__V__E__P__D__K__I__E__E__.__A__N__K_
02_AG.SN.13.9580 --A-G-A---G-----G---------------G-T--T-----------A-T------A--C-G-------------------------A-T-----C--------------------------A---------A-G--T---TCAG--G----G--A...------G-- 8689
03_AB.RU.97.KAL153_2 --A-G-A---------A---------------G----T-------------------------G----...............------A-T----TC-----A--A-----G-----------------------C--C----C-G-AG--------...----CAG-G 8435
04_cpx.CY.94.94CY032_3 --A-G-A---------G---------------G----T-----------T-T-----------G-G-T--------------A-------AG----TC------TG--------------T---------------A--T---C-GG--G-G------...----C-G-- 8682
05_DF.BE.x.VI1310 --A-G-A---------------------T---G-----A----------T----C--------G-------------------------A-T-----------------G--T-------T----T-----------A-T-----GG--G----GA--...------G-- 8679
06_cpx.AU.96.BFP90 --A-G-A------G--G---------------G----TA----------T-T-----------G---A---------------------AC-----TC--------T--------------------------------T-----GG-AG-------A...CTT-C---- 9315
07_BC.CN.98.98CN009 -TAGG-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---C--------------A-------------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-- 8613
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-----------------------C-G---C--------------A-------------TC--------T-----G-------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-- 8470
09_cpx.GH.96.96GH2911 --A-G-A---------A---------------G-------------------------A----G---A--------------A-------------T----T------------------T----T----G-----A--T---A-GG-AG----G---...----C-GG- 8445
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -T--G-A---GA----C---------T-----G----TA------------T-----------G---A--------------A------AC---------G-----------------T-T----T-------------C---AGAG-AG-G------...--------- 8625
11_cpx.CM.95.95CM_1816 --A-G-A---------G---------T-A---G----T-------------------------G---A---------------------A-------C------TGT-------------T---------------G--T---AGGG-AG----G---...------GC- 8678
12_BF.AR.99.ARMA159 --A-G-A---------G--------------------------------T-------------G--------------------------------TG--------------G-------T------------------C----TGG--G-----A--...------G-- 9235
13_cpx.CM.96.96CM_1849 --A-G-A---------C--------C------G----T--T----------------------G---A-----------------G-----------C------TGT----A--------T----T--------A----T--CA-AG-AG----G---...------G-- 8695
14_BG.ES.05.X1870 --A-GCA-------------------------G----TA----------A-T------A----G---------T--T------------A-T-----------C--------G-------T---A----A------A--T----CAG--G----G--A...--T-C-GG- 8776
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 --A-G-A---------G---------T-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C------TG--------------T------------------C---AG-G-TG----G---...AA---C--- 8645
16_A2D.KR.97.97KR004 -A--G-A---G-----C---------------G------------------T-----------G----GGT-----------------AA-T-----C-----A--A-------------T---------------CAGT----C-G--G----G---...--T-C-G-G 8687
17_BF.AR.99.ARMA038 --A-------------A---------------G-----A------------------------G-------------------------A-------------------G--G--------------------------A-----GG-------GA-A...-----CG-- 8453
18_cpx.CU.99.CU76 T---G-A---G-C---G---------T-----G-T-T-A------------TTC---------G------T-----------------A-------TC--C--A----------------T---A--------------TT--A--G-AG--------...--T---G-G 8599
19_cpx.CU.99.CU7 -T--G-A---------C-----------T---G----T-----------T-------------G---T--T------------------A----G-------------------------T-G-------------G--T---A-GG--GC---GA-A...-A--C-G-- 8335
20_BG.CU.99.Cu103 --A-GCA---------C--------C------G----TA-T-----------------A----G-------------------------ACA----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG--G----G--A...--------T 8716
21_A2D.KE.99.KER2003 ----G-A---------A---------------G------------------T-----------G------T------------------AC-----TC-----A--A-------------T---A--------------T---TC-G--G--------...-AT-C---G 8465
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY --A-G-A---------G---------T-A---G----TA------------------------G---A-------------------................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 --A-GCA---------C--------C------G----TA-T----------T------A----G-------------------------A-A--------------------G-------T---A-----------A--T----CAG-TG----G--A...----G---T 8725
24_BG.ES.08.X2456_2 --A-GCA---------C--------C------G----TA-T--------A--------A----G------------------A------ACA----TC--------------G-------T---A-----------G--T---ACAG--G----G--A...-------GT 8760
25_cpx.CM.02.1918LE ----G-AG--------A-----------------------------G----------------G------T-----G----------................................................................................... 8425
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ----GCA----A----C--------C------G----TA-T----------T---------C-G------T------------------A-T-----C-----A--A-----G-------T------------------T----C-G--G-------A...--T-----G 9282
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS --A-G-A---------A---------T-----G----TA----------T-----------C-G---A--------------A-------AG----T---C--------A----------T---------------A--C--CA-GG--G--------...------G-- 9293
28_BF.BR.99.BREPM12609 ---C--A---------G---------------G-T----------------------------G-------------------------AC-----TC----------------------TT-----------------T-----AC--G------C-...------G-- 8683
29_BF.BR.01.BREPM16704 ------A---------G---------T-----G------------------------------G------------------A--------------------------------------------------------T-----CC--G--------...-AG------ 8730
31_BC.BR.04.04BR142 -TA-GCA---G-----C---------T-----G-T--TA------------------------G---A---------------------AC-----T---C-----------C-------T------------------C---AGGG-AG-G------...------GC- 8789
32_06A6.EE.01.EE0369 --A-G-A---------G---------------G----T-----------T-------------G---A--------C------------A-------C---T-------------------------G-----------T---AGGG--G-------A...--T-C---- 8896
33_01B.ID.07.JKT189_C --A-G-A------------T-----CT-A---G-T--TA------------T-----------G---A--------------------A--------C------TGT-------------T------------------C---ACAG-AG----G---...-AA--C--- 8577
34_01B.TH.99.OUR1969P --A-G-A---------G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------AC-----TC------TG--------------T------------------C----GAG-AG----G---............ 8445
35_AD.AF.07.169H --AGG-A---G-----A---------T-----G-----A-------G----------------G------T--T---------------A-----------T-A--A--------------T--A--------------T----C-G-AG----GA--...-AT---G-- 8470
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 ----G-A------------------CT-A---G----T--T----------T-----------G---A--------------A---.................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 -T----A---------C---------------------A------------------------G------T---------------.................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 --A-G-----------G---------------G------------------------------G------T------------------A-----------------A-G--G-------T---------------G--C------G--G----GA--...------G-G 8666
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ----G-A---------C---------T-----G------------------------------G------T------------------------GTC--------------G-------T----------------AGC-----GG--G-----AG-...------G-- 8747
40_BF.BR.05.05BRRJ055 --A-G-----------C--A-----C------G-T--T-------------T---------C-G-------------------------A----------C-----------G-------T------G-----------C-----GG--G-----A--...------G-- 8785
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -TA-G-A---------G---------T-----G----T-------------T-----------G---C--------------A-----------------R---------------CC--T---------G--------C---AGAG-AG--------...-----CG-- 8507
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ----------------C--------------------T-------------------------G------------C------------A----------C-------------------T--------------------A----C--G-----A--...----C-G-- 8779
43_02G.SA.03.J11223 --A-G-A------G--A---------T-A---G----T-----------A-T------A----G---T-----T--T------------A-T-----C--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG-TG----G--A...--------- 8798
44_BF.CL.00.CH80 ----G-A---------C---------------G----------------T-------------G------------C------------A-------------------G--G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-- 8685
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ----G-A---------C-----------A---G------------------------------G------T------------------A-T----------------------------TT---T----------G--T---A-GG-AG--------...----C-G-- 9232
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 --A-G-A------T--G--------C--T---G------------------------------G-------------------------A----------------------G-------T----------------A-C--C--GG--G-----AG-...------G-- 8646
47_BF.ES.08.P1942 --AGG-A---------G-----------A---G-T--------------A-------------G------------------------------G------T----------G-------T------------------C-----GG--G-----A--...------G-- 8687
48_01B.MY.07.07MYKT021 --A-G-A------------T------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A---------------------ACT----TC------TGT-------------T------------------C---C-AG-AG----G---...-A---C--- 8499
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 --A-G-A---------G---------------G-------------------T----------G------T------------------A-------C---T-A--A-----------------A----------------A---GG-AG----GA--...--T-CCG-G 8670
51_01B.SG.11.11SG_HM021 -T----A-------------------T-----G----T-------------------------G--------------------------AA----T---C-------------------T-R----------------T------C--G-----A--...------G-G 8473
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 --A-G-A---------G---------T-A---G----T--T----------T-----------G---C---------------------A-------C-----ATGT-------------T------------------C---A-AG-AG----G--A...-A---C--- 8593
53_01B.MY.11.11FIR164 --AGG-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------A-T-----------G-AGC---------------------ACT-----C-----ATGT-------------T------------------C----CAG-AG----G---...-----C--- 8607
54_01B.MY.09.09MYSB023 --A-G-A---------C--------CT-A---G----TA-T--------T-------------G---A---------------------AC-----TC-----ATG------C-------T------------------C---AGAG-AG----G---...-----C--- 8717
55_01B.CN.10.HNCS102056 --ACG-A---------G--------CT-A---G-T--TA-T--------T-T-----------G---C-----------------------------C-----ATGT--C--G-------T------------------C---AGAG-AG----G---...A---CC--- 8598
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A-----A--------C--------T-------------T------------------C---AGGG-A---------...------G-- 8501
58_01B.MY.09.09MYPR37 --A-GCA------------------CT-A---G-T--TA-T----------T-----------G---A---------------------A-------C-----ATGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-----C--- 8639
59_01B.CN.09.09LNA423 -TA-G-A---------G--------CT-A---G-T--T--T----------T-----------G---C----------............................................................................................ 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -----CA-----G------A------------G-----A----------T--T----------G---A-----------G------A--A-----------T--TG--------------T---------G-----G---A--A-GG-C...............-T-G-- 9236
61_BC.CN.10.JL100010 --A-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A------A-T----TC--------T-----G-------T------------------A---A-GG-AG--------...----CCG-- 8669
62_BC.CN.10.YNFL13 -TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------T-----------G-G-C-----------G--A-------------TC----------------------T------------------C---AGGG-AG----G---...-----CG-- 8604
63_02A.RU.10.10RU6637 --A-G-A---------A---------------G----T-----------A--------A----G-------------------------ACT----TC--------------G-------T---A---------A-G--T----CAG----------A...----C-G-- 8820
64_BC.CN.09.YNFL31 -TA-G-----G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A-----AA------TC--------T-------------T------------------C---AGGG-AG--------...-----CG-- 8638
65_cpx.CN.10.YNFL01 --A-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--T--------G--A-----A-------TC----------------------T------------------T---AGAG-AG--------...AG---CG-- 8694
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA----T-------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-------------T------------------T---AGAG--G----G--A...-A---C--- 8592
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 --A-G-A---------G--------CT-A---G-T--TA----T-------T-----------G---A---------------------A------TC------TGT-------------T------------------T---AGAG-TG----G---...-A---C--- 8586
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420--A-G------A----G---------T-A---G----TA-T----------T-----------G---A--------------A------AC-----TC---T--TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G--A...-AA-CC--- 8690
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 ----G-A-------------------------G------------------------------G------T------------------AC-----GG--------------G-------T---A--------------C-----A---G--------...--------- 8767
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 -T----A---------C---------------G-------T--------------------C-G-------------------------A--C---------------------------T-------------C----------AG-AG-----A--...----G-G-- 8795
73_BG.DE.01.9196_01 ----GM-------------------C------G----TA-T--------A-T------A----G-------------------------AYT----TC--------------G-------T---A-----------G--T----CAG-------G--A...--T-C---- 8799
74_01B.MY.10.10MYPR268 ------A-------------------------G-T---A-T----------------------G---C-----------------------------C------TGT-------------T------------------A-----GC--G-------A...-----CGC- 8585
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -TA-G-A---G-----G---------T-----G------------------------------G---A-----------G--A-------------TC--------------G-------T------------------C---AGGG-AG--------...CT---CG-- 8535
78_cpx.CN.13.YNTC19 --A-G-A---------G---------T-A---G----TA-T-----G----T-----------G-------------------------A-T-----C------TGT-------------T------------------C---AGAG-AG----G---...-A--CC--- 8490
79_0107.CN.15.SX15DT013 --A-G-----G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A--------------A-----------G-----------T-------------T---------G--------C----GA--AG-G------...-----CGC- 8671
82_cpx.MM.13.mSSDU12 -TAGG-A---G-----G---...................................................................................................................................................... 8249
83_cpx.MM.13.mSSDU94 --A-G-A---------G---...................................................................................................................................................... 8319
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -TA-G-A---G-----G---------T-A---G----T-----------T-------------G---A--------------A--------------C--------------G-------T---A--------------C---AGGG-AG--------...-----CG-- 8677
86_BC.CN.13.15YNHS18 -TA-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G---A-----------G--A-------------------------------------T---------G--------C---AGGG-AG--------...-----CG-- 8366
87_cpx.CN.12.DH32 --A-G-A---G-----G---------T-----G----T-------------------------G------------------A--------------C--------------G-------T----------------AGC-----GG-A---------...-----CG-- 8608
88_BC.CN.05.05YNRL25sg --A-G-A---G-----G---------T-----G----T-----------------------C-G---A-----------G--A-----A-----G--C--------T-----G-------T--------A---------C---AG-G-AG--------...----GCG-- 8585
90_BF1.BR.11.BRGO6043 --A-G-A---------G---------------G----------------------------C-G------T------------------ACT----T---------------G-------T----T-G-----------C-----GG--G-----A--...------G-- 8682
O.CM.96.LA51YBF35 ----T-AG---GC---A-----G-----T-----G--T--------G--A-T-----------G------------------A------ACT-----C--------A-----G----TA-TT--------------GACAGA---GG--GC-----GACTG-G--C--C- 9385
O.CM.96.LA52YBF39 ---CTGA----GC---G-----G--C--T---G-GC-T-----C--G--A---C---------G------------------A-----AAC-----TC--------A-----G---ATG-TT--------------GTCAGA---GG--GC----AGACTA-G------G 9375
O.CM.99.99CMU4122 -T--TG-G---GC---G-----G-----T-----A--TA----T--G--A-T-----------G------------------------AACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTA-GA-----G 8829
O.CM.x.pCMO2_3 ---CTGCG---GC---G-----G-----T-----AC-T-----T--G--A-T-----------G------------------A-----AACT----TC--------A-----G----TA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTA-GA-----G 9390
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO -T-CTGA----GC---A-----G-----C---G-GC-T-----T-----A-T-----------G------------------A-----AAC-----TC--------A-----G---ATG-TT--------------GTCAGA---AG--GC----AGACTA-GA----C- 8719
O.FR.06.RBF206 --T-TCAG---GCT--G-----G-----T---G-G--TA-------G--A-T-----------G----TGT-----------A-----AA-T-----C--------A---------CTA-TT--------------GTCAGA---AG--GC----AGACTG-G---C--- 9401
O.GA.10.10Gab1190 ---CT-A----GC---A-----G-----T---G-GC-TA----T--G--A-T-----------G------------------A-----AACT----TC--------A-----G---ATG-TT--------------GTCAGA--C-G--GC----AGACTA-GA----C- 8504
O.GA.11.11Gab6352 ----TGCT---GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G----C-------------A-----AACT----TC--------A---------CTA-TT--------------GACAGA----G--GCTA--AG-CTA-GA---G-- 8597
O.SN.99.99SE_MP1300 ---CTGA----GC---G-----G-----T---G-G--T-----T--G--A-T-----------G------T-----------A-----AACA----TC--------A-----G---CTA-TT--------------GTCAGA--C-G--GC------ACTA-GA-----G 9391
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.15.S4858 ----G-----G-----C--T--A--C--C---G-T--TA------------T-----------G------------------------A--T-----C--C-------------------T---AT----G---A-GTCAA-T--AG-AG-------A...--T------ 8744
N.FR.11.N1_FR_2011 --AG--AG--G--------T--A--C--C---G----T------------AT---------Y-G------------------------AACT-----C--C-------------------T---A---------C-GTCAG-T--AGCAG-------A...--T-C-G-G 8639
P.CM.06.U14788 -A-CTGAG---GC---G-----A-----C--------T-----T--G--A-T---------C-G------T-----T-----------A-AA--------C-----------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AGCT--G--AATG-GAG----G 8876
P.FR.09.RBF168 -A-CTG-G---GC---A--A--A-----C---G----T-----T--G--G-T---------C-G----C-T-----T-----------A-AA----TC--------------G---CTG-TT--A-----------CTCTGAG-TAG-AG-T--G--AATG-GAG--G-G 9396
CPZ.TZ.06.TAN5 -T-C--AG---GC--CC--T--A--CACT-----G--TA-T--------TGT------A--C-G------------C--T--A-----AA-T-----C-----ATG-AGG-------TG-TT---T----------G--T---CCAG-A..................G-- 9422
CPZ.US.85.US_Marilyn --AG------------G-----A-----C---G-T-----T--------AAT---------C-G------T-----C--------T--A--A--------C--A--A-A---G-------TT---T----C--TC-CACAGA---GG-AG----GC--...--------- 9309
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 ---C-CAG---GC---G--T--G-----T---G--Y-T-----T--G--A-T-----------G------------------------AAYT-----C----------A---G----TG-TT---T----------ATCAGA--C-G--GC------AATG-G------G 8856
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -A-CTGAG---GCC--G--T--A-----C---G----T-----T--G----T-----------G------T-----C-----T-----A-------GG--C-----------G---ATG-TT--A--------C--CTCTGAG-CAG-AGCT--GT-CATG-GA-----G 8747
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B.FR.83.HXB2 GGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC...CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG.......................... 9408
Nef _G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.
A1.CD.02.LA01AlPr ----------A-T--C-------T---A-AT---AA-----A-----A--T...GAT----A----------AT-----AA--------TA----G------A-G-----A-----T--------C-------T--A-...--A.......................... 9461
A1.CM.08.886_24 ----------A----C-A---------A--T---AA-----A--------T...GAC--A------ACA---ATA----A-----------A---G--C--CA-A--TA-A---------A------------T--A-...--A.......................... 8864
A1.ES.15.100_117 ----------A-T--C-----------A-AT---AA-----A--------T...GAT----A---GACA---AG-----A----------AAG--G-----AA-G--TC-A---------AAA----------T--A-...--A.......................... 8891
A1.KE.11.DEMA111KE002 ----------A----C-----------A-AT-T-AA-----A-----G---...GA---A------ACC---AGA---GA---C------A-A--G-----AA-A---AGA----A------A----------T--A-...--A.......................... 8800
A1.PK.15.PK034 -----AG---AT--TC-A---------A-AT---AA-----A--------T...GAA---------ACA---AG----GA----------A--T-G---CGAAGA---C-C-----T----------------T--A-...---.......................... 9008
A1.RW.11.DEMA111RW002 ----------A----C-A---------A-AT---AA-----A--------T...GAA--AG-----ACA---AT------A--------------G-----AAGA-----A---A----AGA-----------T--A-...--A.......................... 8822
A1.SE.13.078SE --------T-A--C-C-C---------A-AT---AA-----A--------T...GA-----A------A---AT-----A---------------G--C--AA-A---AGA-----T---A-A----------T--A-...--A.......................... 8586
A1.UG.11.DEMA110UG009 ----------AT---C-A---------A-AT---AA-----A--------T...GAA---------ACA---A------A---------T-----G---C-AA-A--TT-A--------------------T-T--A-...--A.......................... 8754
A2.CM.01.01CM_1445MV ----------A------A---------A-AT---A------A--A------...--T---------------A-A-----------T--T-A---G---C-GAGA---AGA--------A---T-------T-T--A-...--A.......................... 8625
A3.SN.01.DDI579 ------.........C-------------AT---AA-----A--------T...AA-----A------A---AT----C----------T-----G---C-AA-A---ACA--T------A------------T--A-...--A.......................... 8591
A4.CD.97.97CD_KCC2 ----------AT---C-----------A-AT---AA-----A--------T...--T---------------AT-----A---------T-----G-----AA-A---AGA---AA-----------------T--A-...--A.......................... 9428
A6.BY.13.PV85 -----A----A----C-A---------A-AT---AA--C--A-----G--T...GA-----A-------C--AGA----A---------T-----G--TC-AAGA---C-A----------A-----------T--A-...--A.......................... 8913
A6.IT.02.60000 ----------A----C-A---------A-AT---AA--Y--A--------T...GAT--A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AA-G---AGA----A----A------------T--A-...--A.......................... 9458
A6.RU.11.11RU6950 ----------A----C-A---------A-AT---AA-----A--------T...GA-----A----------A-----CA---------T-----G--TC-AACA--TAGA---------A---------------A-...--A.......................... 8965
A6.UA.12.DEMA112UA024 ----------A----C-----------A-AT---AA--C--A--------T...GA-----A----------AT-----A---------------G--TC-AA-A---AGA---TAC---A------------T--A-...--A.......................... 9480
B.AR.14.DEMB14AR003 A----A---G----------G------A--CA-------------------...------G-------A---C------A----------------------------A-------------A-------------A-...---.......................... 9409
B.BR.10.10BR_MG035 ----------A-T-----C-G------A--CA--A---------A------...-------A------AC--AT-----A----------AAG-----------C-----A---AA----A-A----------TT-A-...---.......................... 8918
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8302
B.DE.13.366396 ----------A---T------GC----A------A------A---------...--A-----------------A-----------------------G---------A-----------AA--------------A-...---.......................... 8558
B.DE.13.947915 ----------A-T-----C----T---A------A------A--A------...--T----A---------GAT-----A----------------------------A-----------------------------...---.......................... 8675
B.DO.11.DEMB11DR001 ----------A-T--------A-------A-----------------A---...-A-----A-----------T-----A------T---A----G---CGC------AAA-----------------A--------T...--A.......................... 9394
B.ES.15.100600 ...----C--A-T--C--C---------GC--T-A---------A------...--A----A----------AT-----A-----------A------------G---AA------------A---------------...--A.......................... 8842
B.FR.11.DEMB11FR001 ----------A-T--------------A------A------A---------...--A----------------TA----A-----------T-------G-C-G-T--A-----------AA-----------TT-A-...---.......................... 8656
B.JP.12.DEMB12JP001 ----------T--A-C-----------A------A----------------...----------------G-AT-----A-----------A---------G--G-----A---A-----AAA-------------A-...---.......................... 8827
B.PH.15.DEMB15PH003 ---------G--T--C-----------A------A---C------------...--A---------------AT-----A------------------T---------------AA----AA--------------A-...---.......................... 9412
B.RU.11.11RU21n ----------A-T-----C---------C--A-A-----------------...--A----------------T-----A--------------------A-------------------AA-----------TT-A-...--A.......................... 8936
B.SE.15.102SE -------------C----C---------C-----A---C--A--A--C---...--A------------C-G-TA----A-----------T-----------G----A-----AA--------------------A-...--A.......................... 8603
B.TH.10.DEMB10TH002 -------C--A---T---C---------CA-----------------G---...--A---G-------A----T-----A------------------C--C------A-------C-------------------A-...---.......................... 8715
B.US.16.2609 -------GA-A-T--------------A---AT--------A-----C---...------------------AT-----A----------AAG--------------T--A----------AA-------------A-...---.......................... 8696
C.BR.11.DEMC11BR035 -----AG---A---A---C--------A-------------A-----G--T...G-A--TG-------A---C------A---------T-T-T-----CG-AGA-----------C---A-A-----------T-A-...--A.......................... 8873
C.CN.10.YNFL19 --G--A----A-T-T---C-----------T---AA-----A-----G--T...GAAC-C--------A---A-----CA--------TT-AA------CACAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8784
C.DE.10.622166 -----A----A-T-----C--------A------AA-----A--------T...GAT--C------------A------A----------A--------CGCAGA---T-------C-----A-----------T-A-...--A.......................... 8650
C.ES.15.100_118 ----------A-------C--------A-------------A-----G--T...GA-C-CG-------A-----------A--------T-T---G---CGCAGA---A-------C-----A----------TT-AT...--A.......................... 8872
C.ET.08.ET104 -----A----A-T-----C-G------A-A-----------A-----G--T...GA-C-C-A------AC---T------A---------A--------CGCAGA-----A-----C-----A----------TT-A................................. 8586
C.IN.15.NIRT008 -----A----A-T-TC--C----------AT----------A-----A--T...GAAT-C--------A---C------A-----------AG------CACAGA-----A-----C----GA-----------T-A-...--A.......................... 8552
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -----A----A-T-TC--C--------A------AA-----A--------T...GATC-C--------A---A------A---------T-AA------CACA-A---A-------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 9393
C.NG.10.10NG020523 -----A----A-T-----C--------C------A-T----AGC------T...GATC-C---------C-GAT-----A----------A--------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A.......................... 8638
C.NP.11.11NP016 -----AG---A-T-T---C-----------T---A------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------T-AG------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8582
C.PK.14.DEMC14PK009 ----------G-T-T---C--------A------A------A--------T...--A-----------A--GAT-----A---------T-A-------CGCAGA---A-------C-----A-----------T-A-...--A.......................... 8846
C.SE.15.100ET -----A----A-T-----C-G------A--T---A---C--A-----G--T...GA-A-C--------A---A-----CA---------T-AA------CGCAGA--TC-------T-----A----------GG-A-...--A.......................... 8649
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ----------A---T---C--------A-------------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------TATG------CGCAGA---A-------C---AAA-----------T-A-...--A.......................... 9383
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -----C----A-T--C----------KA------AA-----A-----G--T...GAAC-C-A------A---C------A----------A--------CGCAGA---A-------M-----A-----------T-A-...--A.......................... 8794
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -----AG---A-T-TC-AC--------A------A------ATG---G--T...-AAT-CG-------A---C------A---------T-T-------CGCAGA---A-C-----C---T-AT----------T-A-...--A.......................... 8850
C.ZM.11.DEMC11ZM006 A----TG---G-T-T---A-G------A------AA-----A--A--G--T...GAAC-C-----GA-A---AT-----A--------C--AA------CGCAGA---C-------------A----------GG-A-...--A.......................... 8796
D.BR.10.10BR_RJ095 ------G---A-T----------T---C---A--A------A---------...T-----------------C------AA---------A-G---------G-G---AA----A--C--A-------A----T--A-...--A.......................... 8855
D.CD.03.LA17MuBo ----------A-T-T---C-------CA-AT---A------AGC---G---...T--------------C---T------A---A-----A-A---------G-G---AA----A-----AA-T-------------T...--A.......................... 9468
D.CM.10.DEMD10CM009 ------------T-T---C---------------A------A-----G---...A----------------G-T-----AA--CA-----A-A---------G-A--TAA----A--C--AA------A----T---T...--A.......................... 8758
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 ----------A-T--C-------------A----A------A---------...-A----------------ATA-----A---A----TA-A--G------G-A--TAA------TC----A-------------A-...--A.......................... 8738
D.SE.12.077UG ...-------GTT---------------GA----A------A-CA------...--A----------------T------A---A-----A-AT-G------G-A---AA-------CT-AA------------T-A-...C-A.......................... 8654
D.TZ.04.CO6405V4 -------C--A-T--------------A------AA--C--A--A--G---...-A-------C--------A-------A---A-----AAG--G------G-A---AA------GC--A-------A----T--A-...-GAGACTAA.................... 8645
D.UG.10.DEMD10UG004 ----------ATT-----C--------A--T---A------A-----A---...-A---------G------A-------A---A-----A-A---------G-A--TAA----AAGATA-AA-------------A-...--A.......................... 8718
D.UG.11.DEMD11UG003 ----------A-T---------------C-T---A------A-----G---...A-----------------AT------A---A-----A-A---------G-G---AA----A---T-T-A--------T-T--A-...--A.......................... 8765
D.YE.02.02YE516 ------G---AGT-T---C--------A--CA--A------A----GG---...--A----A-----------T------A---A-----AAA---------G-A---AAA---A--A--AC-----------T---T...--A.......................... 8582
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.11.DEMF111BR037 ----------A-T-----C-G-----CA-------A-----A-----G--T...GAA--C-A------AC-G-T-----A-------------T-G---C-GAGA---A-A---A-----AGA--------T----A-...--AGACTGA.................... 8957
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl -----A----A-T----AC-------CA------AA-----A--------T...GAA--CG-------AC--A-----CA---------------G---C-AA-A---A-A---A-----AGA-------------A-...C-AGACTGA.................... 8841
F1.FR.04.LA22LeRe ----------A-T-----C-------CA------AA-----A--------T...GAA--A-A------AC-GC------A---------------G-----GAGA--TA-A---A-----AAA----------T--A-...C-AGACTGA.................... 9261
F1.RO.03.LA20DuCl -----C--T-A-T----A--------CA------AA-----A-----A--T...GGA--C--------AC-GC------A---------------G------AGA-----A---AA----AAA----------T--A-...C-AAACTAA.................... 9486
F1.RU.08.D88_845 ------------T-----C-------CA------AA-----A--------T...GAA--TG-----------AGA----A---------------G---C-GAGA---C-C---A-----AA---C--A----T--A-...---GACTAAGT.......TGTTGACACAG 8945
F2.CM.10.DEMF210CM007 -----A-C--A-T-T--A--G--T---A-A----AA-----A--A--G---...GAA--C--G---------AT-----A----------AC-------A-GAGA---A-A---AA----AAA----------T--A-...--AGACTGA.................... 8735
F2.CM.11.DEURF11CM026 ----------A-T----A--G------A-------A-----A-----G---...GA-C-TG-G---------C------A----------TC-------AGAAGA---C-A---AA------A----------TT-A-...-CA.......................... 8745
G.CD.03.LA23LiEd ----------A---T--A---------A-CT---A------A--A--G---...G-A--C---------C-G-TA-----A---------A--------CGGAGA---A-A--------------------T-T--A-...--A.......................... 9387
G.CM.08.789_10 ----------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---...GA-C-C------------AGA-----A--------TA--------CGGAGG---C-A---------AAA----------T--A-...--A.......................... 8838
G.CM.10.DEMG10CM008 ----------A-T----A--------CA-CT---A------A-----G---...GA---C-----G---C-G-TA-----A---------A-------TCGGAGG---A-A---------AAA----------T--A-...--A.......................... 8789
G.CN.08.GX_2084_08 -A--------A---T--------T--CA-CT---A---C--ACA------T...GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------AGAAGA---CGA--------A-------------T--AT...---.......................... 8664
G.CN.16.224GX ----------A---T--A-----T--CA-CT-T-A---C--ACA---A--T...GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------AGGAGA---C-A----------------------T--AT...---.......................... 8661
G.ES.14.EUR_0033 -------C--A---T--A--------CA-CT---A------A-Y---G--T...G-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA---C-A---------A----C----------A-...---.......................... 8879
G.GW.08.LA57LmNe ----------A---T--A--------CA-CT---A------AGC---G--T...G-A--C-AG--G---C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA---AGA--------------------C-T--A-...--A.......................... 9437
G.KE.09.DEMG09KE001 -------GA-A--CT--A--G-----CA-CT---A------A-----G---...AGT--CC--------C-GA-A----A----------A--------CGGAGA---A-A------------T------------A-...--A.......................... 8817
G.NG.12.12NG060409 ----------A---T--A--------CA-CT---A------AG----C--T...GAT--C-AG------C-G-TA-----A--------TA--------AGAAGA---A-A---A----A-----------C-T--A-...---.......................... 8670
H.CD.04.LA19KoSa ----------A-T--C-----------A-AT---A------A--------T...GAA--A------------AT-----A---------TA----G---CGGAGA---A-A---------AC---C--AC---T--A-...---.......................... 9450
H.CF.02.LA25LeMi -------CT-A-T--------------A-AT---A------A-----G--T...GAA--A---------C--ATA----AA--------T--A---------ACA---ACA---A------G-----------T--A-...--A.......................... 9221
J.CD.03.LA26DiAn ------G---A-T--C-A--------CA-AT---A------A-----G--T...GAA--AG-----------AT-----A----------TC-------CGGAGA---A-A---------AAA-------------A-...--A.......................... 9453
J.CM.04.04CMU11421 ----------A-T--C--Y-------CA-R----A------A--A--K--T...R-A--AR-----------AT-----A------Y-STTC-------CGRAGA---R-A----------------------TT-A-...--A.......................... 8943
K.CD.97.97ZR_EQTB11 ----------A-T--C-------------A-A--A------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------TTC---G---CGAA-A--T--A---------A---------------A-...--A.......................... 8591
K.CM.96.96CM_MP535 ------G---A-T--C----------CA-A-A--A------A-----G--T...GAAC-C------A-A---AT-----A---------TTC-------CGAAGA-----A--------------------C----A-...--A.......................... 8595
01_AE.CM.11.1156_26 -----A----A-T--C------------------A------A--A-----T...GAA--C---------C-GAT-----A---------TTC-------CGAAGG---A-A----------G-T------------A-...--AGACTAA.................... 8739
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----A----GTT--C----------CA-A-A--A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGCT------CGAA-A---A-A--------A----G---T-------AT...--A.......................... 8751
01_AE.IR.10.10IR.THR48F -----A----A-T--C----------CA------A------ACAA--G---...GAA--A---------C-GAG-----A---------TKC-------CGAA-A-----A--------A--------T-------AT...--A.......................... 8628
01_AE.JP.11.DE00111JP003 -A---A----A-T--C----------CA------A------AG-A------...--A--C-A-------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A---------AA------A----T--AT...--A.......................... 8823
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 8376
01_AE.PH.15.DE00115PH012 -----A----A-T--C----------CA------A------ACAA--G--T...GAA--C---------C-GAT-----A------T---TC-------AGAAGA---AGA---------AA---C--A----T--AT...--A.......................... 9360
01_AE.SE.12.070SE -AG--A----A-T--C----------CA------A---C--A-----G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TA--------CGAA-A---A-A--------A--------A----T--AT...--A.......................... 8574
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----A----A-T--C-----------A------A------A--A--G---...GGC--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A---A-A--------AA-A--C--A-------AT...--A.......................... 8729
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----A--T-A-T--C----------CA------A------A--A------...GAA--A---------C-GAT-----A---------TTC-T-----CGAA-A---A-A--------A-AA-----A--T-T--AT...--A.......................... 8587
01_AE.TH.90.CM240 -----A----A-T--C----------CA------A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A-----A--------A-A------A-------AT...--A.......................... 8976
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ----------A---T--A--------CA-CT---A------A---------...GAA--C---------C-G-TC-----A---------AC---G------A-A---AAA-----------------T----T--A-...--A.......................... 8898
02_AG.DE.09.701114 ----------A---T--A--------CA-CT---A------A---------...GACC-TG-------AC-G-TC-----A------C-TA-T--G----CAA-G--TA-A--T------AA------T----T--A-...--A.......................... 8700
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 ----------A---T--A--------CA-TT-T-A------A-----G---...GAA--A---------C-GATC-----A--------TA----G--C---A-A---AGA--T-------------------T--A-...--A.......................... 9111
02_AG.KR.12.12MHR9 -A--------A---T--A--G--------AT-T-A------A-----G---...GAA--C---------C-G-TC-----A----G---T-----T------ACA---AA---TAA-----------------TT-A-...--A.......................... 9157
02_AG.LR.x.POC44951 ----------A---T--A--------CA-CT-T-A------A--A--G---...A-C--C---C-----C-G-TC-----A---------A----G-----CA-A---AGA--T-A-----------------T--A-...--A.......................... 9409
02_AG.NG.12.12NG060304 -----AG---A--AT--A--------CA-CT-T-A------A---------...GATC-C-----G---C-GATA----AA--------TAC---G------AGA---A----TA-----A------------T--A-...--A.......................... 8635
02_AG.NG.x.IBNG ----------A---T--A--------CA-CT-T-AA-----A-----G---...GAC--T---------C-GATC-----A--------TA-A--G-----CAGA---ACA--TA---------------------A-...--A.......................... 8935
02_AG.PK.15.PK032 ----------A-T-T--A-----T--CA-CGCT-A------A----GA---...GAA--C---------C-G-TT-----A--------TA----G-----AA-A---AGA--T-------------------T--A-...--A.......................... 9036
02_AG.SE.14.098GN ----------A---T--A--------CA-CT-T-A------A-----G---...GAAA-C---------C-G-TC-----A--------AA-T--G----CAA-A---A-A--T------A------------T--A-...--A.......................... 8597
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TCF-1 alpha binding

B.FR.83.HXB2 GGAGAGAACACCAGCTTGTTACACCCTGTGAGCCTGCATGGGATGGATGAC...CCGGAGAGAGAAGTGTTAGAGTGGAGGTTTGACAGCCGCCTAGCATTTCATCACGTGGCCCGAGAGCTGCATCCGGAGTACTTC...AAG.......................... 9408
Nef _G__E__N__T__S__L__L__H__P__V__S__L__H__G__M__D__D__.__P__E__R__E__V__L__E__W__R__F__D__S__R__L__A__F__H__H__V__A__R__E__L__H__P__E__Y__F__.__K__.__.__.__.__.__.__.__.__.
02_AG.SN.13.9580 ----------A---TC-A--------C--CT-T-AA-----A--------T...GAA--C---------C-G-TC-----A---------A-G--G---C--A-A---AGA--T-A--------TC-------T----...---.......................... 8827
03_AB.RU.97.KAL153_2 ----------A----C-A---------A-AT---AA--C--A--------T...GA---A-A----------AT-----A---------T-----G--TC-AACA---AGA----------------------T--A-...--A.......................... 8573
04_cpx.CY.94.94CY032_3 ------------T-T---C-G------A-A----A------A-----G--T...GAA-----------A---A------A---------T-----G----ACA-G-----A----------------------TT-A-...--A.......................... 8820
05_DF.BE.x.VI1310 ------G---A-T-----C-------CA-------------A-----G--T...GAT--C--------AC-GC------A----------A----G-----AAGA---A-A---A-----AGA-----A----T--A-...C-AGACTGA.................... 8823
06_cpx.AU.96.BFP90 ----------A-T--C----------CA-AT---A------AGCA--G--T...GAA--A------------A------A----------TC-------AGGAGA---A-A---A-----AAA----------TT-A-...--A.......................... 9453
07_BC.CN.98.98CN009 -----A----A-T-----------------T---A---C--A-----G--T...GAAC-C--------A---A-A----A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...--A.......................... 8751
08_BC.CN.97.97CNGX_6F -----AG---A-T-T---C----------CT---A------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------T-AA------CACAGA---AG------C--A--A----------TT-A-...--A.......................... 8608
09_cpx.GH.96.96GH2911 ----------A----------------A--T---AA-----AG--...--T...T-A-GAG--------C-GAT----------------AC-------C-GA-A--YA-A---A-----AAA----------T--A-...--A.......................... 8580
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ----------A-T-----C-------CA-------------A-----G--T...AAAC-TG-------A----T-----A----------AC-------CACA-A---A-A-----C-----A-----------T-A-...--A.......................... 8763
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ----------A-T--C----------CT------A------A-C------T...GAA--A------------AT-----A---------TTC---C---CGAAGA---A-A--------------------C-T--A-...--AGACTAA.................... 8822
12_BF.AR.99.ARMA159 ----------A-T-----C-------CA------AA-----A-----A--T...GAA--C--------AC-GATA----A---------------G--GC-AAGA---T-A---A-----AAA-----A----GG-AT...--AGACTGA.................... 9379
13_cpx.CM.96.96CM_1849 -----A----A-T--C--C-------AA------A------A--A--G--T...G-A--A--------A---AT-----A---------TTC-------CGAA-A---A-A----------------------T--A-...--A.......................... 8833
14_BG.ES.05.X1870 ----------A---T--A--------CA-CT---A------A--A--G---...G-A--C-AG--G---C-GAGA----AA--------TG--------CGGAGA---A-A-------------G------T-T--A-...---.......................... 8914
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----A----A-T--C----------CA------A------A-----G---...GAA--A---------C-GA-----CA---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A--------T-------AT...--A.......................... 8783
16_A2D.KR.97.97KR004 -------C--A----------------A-AT---AA-----A--A--G---...--T---------------A-----GT------T--T-A---T---C-GGTA---AAA----------------------T--A-...--A.......................... 8825
17_BF.AR.99.ARMA038 -----A----A-T--C--C-------CA------AA----AA--------T...GAA--C---------C-GA------A----------A----G------AGA-----A---A-----AGA-----A----T--A-...C-AAACTGA.................... 8597
18_cpx.CU.99.CU76 ----------A---TC-----------A-AT---AA-----A--------T...GA------------A---A------A---------TGC---G---CGGAGA---A-A--AA----A-AA----------T--A-...--A.......................... 8737
19_cpx.CU.99.CU7 ----------A-T---------------C-T-T-AA-----A---------...--A----A-----------T------A---A-----A-A---------G-R---AA----A--ATAAA---C--A----T--A-...--A.......................... 8473
20_BG.CU.99.Cu103 ----------A------A-----T--CA-CT---A------------G--T...AAT--A---------C-GATA-----A--------TA--------CGGAGA---T-A----------------------T--A-...--A.......................... 8854
21_A2D.KE.99.KER2003 ----------A------A---------A--T---AA--A--A--A------...--T---------------AG-----A-------CCT-A---G---C-GA-A---AGA----A----AA-----------T--A-...--A.......................... 8603
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 ----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G---...GAT--C-AG------C-GAT------A--------TA--------CGGAGA---A-A----------G---------C-T--A-...--A.......................... 8863
24_BG.ES.08.X2456_2 -------C--A---T--A-----T--CA-CT---A------A-----A--T...AGT--C-A-------C-GATA----AA--------TA----G---CGGAGA---A-A--------------------C-T--A-...--A.......................... 8898
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -----A----A----C-AC-G--TG--A-------A-----A-----G--T...AGT--AG--------C-CAT-----A---------T-AA------CGGA-G---ACA-----C-------------------A-...--A.......................... 9420
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -----A----A----C--C----T---A-------------A-----G---...GAA--A------------AT-----A---------T---------C-AAGA--T--A---------AAA----------T--A-...--A.......................... 9431
28_BF.BR.99.BREPM12609 --------T-A----C-----------A------A------A---------...--A----A-------C--AT-----A----------------------------A-------------------------T-A-...--AGACTAA.................... 8827
29_BF.BR.01.BREPM16704 ----------A----C-----------A------A------A---------...--A---------------AT-----A------------------G---------A------------------------TT---...--A.......................... 8868
31_BC.BR.04.04BR142 ----------A-------C-T------A-------------A-----G--T...A-AC-CG-------AC--AT-----A---------T-T-------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8927
32_06A6.EE.01.EE0369 ----------A-T--C----------CA-AT----------AGCA--G--T...GAA--AG-----------AT----------------TC-T-G---CGGAGA---A-A---A-----AA-----------TT-A-...--A.......................... 9034
33_01B.ID.07.JKT189_C -----A----A-T--C----------CA------A------A-----G---...GAA--C---------C-GA-----CA---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-AA-----T-------AT...--A.......................... 8715
34_01B.TH.99.OUR1969P ...--A----G-T--C----------CA------A------A--A--G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-A---A-A--------A-------------T--AT...--A.......................... 8580
35_AD.AF.07.169H ----------A------A---------A--T---AA-----A--------T...GA---------GACA---AT-----A---------------G------ACA---AAA----------------------T--A-...--A.......................... 8608
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ----------A-T-----C-G-----CA------AA-----AGCA--C--T...GA---C-A------AC-G-TC--------------------G---C-GAGA---A-A---A-----AGA----------T--A-...C-AGACTGAGAC......TGCTGCCACGA 8824
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ------G---A-T-------------CA------AA-----A--------T...GAA--C---------C-G-T-----A----------AAG--------C----------------------------------A-...---.......................... 8885
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ----------A-T-----C-------CA-------A-----A-----G--T...GAA----A------AC--C--------------GC-ACG--------------T--------C--------C-------T-CA-...---.......................... 8923
41_CD.TZ.05.CO6577V5 -----A-C--A-T--C--C--------A------A------T-----G--T...GAA--C--------A---ATA--------------T-AA------CACAGA--T--T-----C---A-A-----------T-A-...--A.......................... 8645
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ---------------------------A-------------A-----R---...A-A--------------G-T-----A----------AAG----------------------AC---M---------------A-...--A.......................... 8917
43_02G.SA.03.J11223 -A--------A---T--A---------A-CT---AA-----A-----A--T...GAA--C---------C-G-TA-----A--------TA--------CGGAGA--T--A--------A-----C--A-------AT...---.......................... 8936
44_BF.CL.00.CH80 -----------TG-----C-------CA------AA--------------T...G-A--C-A------AC-GAT-----A----------A----G---C-GAGA---A-A---A-----AGATT--------T--A-...C-AGATGACTGA................. 8832
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -----------TT-T------------A-A----AA-----A--A--G---...A-A--A---------C--ATA----A---------T-A-------CAAAGA---T-----A-----AAA----------T--A-...--A.......................... 9370
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 ----------A-T-----C-------CA-A----AA-----A-----G--T...GAA--A--------AC-GC------A----------A-------------C---AGA--------------------C-T--A-...---AACTGTTGC.........ATCGAGCT 8801
47_BF.ES.08.P1942 -----A----A-T-----C-------CA------AA-----A-----G--T...GAA--C--------AC-GAT-----A---------A-A--------C-A-G-----A-----------A-----------T-A-...---.......................... 8825
48_01B.MY.07.07MYKT021 -----A----G-T--C----------CA------AA-----A-----G---...GAA--A---------C-GAT-----A---------TA--------CGAAGA---A-A-------------G---A-------AT...--A.......................... 8637
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 ----G-----A-T--C----------GA-AT---AA-----A---------...GA-----A------A---C------A----------A----G---CGAA-G---A-A----------------------TT-A-...---.......................... 8808
51_01B.SG.11.11SG_HM021 AA-------------C----------GA------A--------AT------...--A----A----------AT-----A-------------------C---G----A-----AA----AA---------T----A-...---.......................... 8611
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----A----G-T--C----------CA-A----A------ACAA--G---...GAA--AG--------C-GAT-----A---------TGC-------CGAACA---ACA--------A-----C--A--A-T--AT...--A.......................... 8731
53_01B.MY.11.11FIR164 -A---A----A-T-TC----------CA------AA-----A-----G---...GAC--A---------C-GATA----A---------TTC-------CGAAGA---A-A--------A-----C--A-------AT...--A.......................... 8745
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----A----A-T--C----------CA------A------AGC---G---...GAA----A-------C-GAT-----A---------TGC-------CGAACA-----A--------AA----C--A--A-----T...--A.......................... 8855
55_01B.CN.10.HNCS102056 -A---A--T-A-T--C----------CA------A------A---------...GAA----A-------C-GAT-----AA--------TGC-------AGAA-A---AGA-----------------A----T--AT...--A.......................... 8736
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg -----A----A-T-T---C----T------T---A------A-----G--T...GAAC-C--------A---AGA----A---------T-AA------CACAGA---AGA-----C-----A----------TT-A-...-GA.......................... 8639
58_01B.MY.09.09MYPR37 -----A----A-T--C----G-----CA------A------A--A--G---...AAC--A---------C-GAT-----A---------TGC-------CGAA-G---A-A--------AAA---C--A-------AT...--A.......................... 8777
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -A-----G--G-T--------------A--CAA-AA---A-AG----G---...------------------AT-----A----------A-------G--C------A-----------AA----------------...--A.......................... 9374
61_BC.CN.10.JL100010 -----A----A-T-T---C-----------T---A------A-----G--T...GAAC-C---------C--AT-----A-----------A-T----G--CAG------A---------AAA----------GG-A-...--A.......................... 8807
62_BC.CN.10.YNFL13 -----A----A-T-TC--C-------AA-------------A-----G--T...GAAC-CG-------A---AG-----A---------T-AA------CACA-G---AG------C----------------TT-A-...--A.......................... 8742
63_02A.RU.10.10RU6637 ----------A-TCT--A--------CA-CT---A------AC----G---...GAA--C---------C-G-TC-----A--------TAAA--G------G----T--A--T-------G-----------TT-A-...--A.......................... 8958
64_BC.CN.09.YNFL31 --G--A----A-T--C--C-----------T---AA-----A-----G--T...GAAC-C--------A---AT-----A---------T-AA------CACAGA---AG------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8776
65_cpx.CN.10.YNFL01 ----------A-T-----C----T---A------A------A--------T...GAAC-CG----------G-T-----A---------TATG------CACAGA---A-------C----AA----------TT-A-...--A.......................... 8832
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 --G--A----AAT--C----------CA------A------A-----G---...GAA--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--K----AT...--A.......................... 8730
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 A-G--AG---G-T--C----------CA-A----A------A--A------...GAA--A---------C-GAT-----A----------GC-------CGAA-A---A-A--------A--------A--T----AT...--A.......................... 8724
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420-----A----A-T--C----------CA---A---------A-----G---...GAA---G--------C-GAGA---GA---------TTC-------CGAA-A---A-A--------A-----C--A-------AT...--A.......................... 8828
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 AAG-------G------A---------A-------------------G---...G------A-----------TA----AA---------A----G-G---------T------------T---------------A-...---.......................... 8905
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 --.-----T-ATT--C------------CA-AT------------------CCAGGA--AG----------G-TA-----A-----T--------G------------A---------------------------A-...---AACTAA.................... 8941
73_BG.DE.01.9196_01 ----------A---T--A--------CA-CT---A------A-----G--T...R-A--C-AT--G---C-GAGA----CA--------TA--------CGGAGA-----A--------------------T-T--A-...--A.......................... 8937
74_01B.MY.10.10MYPR268 ----------A-T-------------CA------A------AG-A------...------------------AT-----A----------AAAT-G--G--C------A-----------AAA-------------A-...---.......................... 8723
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 -----A----A-T-----C-----------T---A------A--------T...GAAC-C--------A---AT-----A---------A-AA------CGCAGA---C-------C---T-A----------GG-A-...--A.......................... 8673
78_cpx.CN.13.YNTC19 -AG--A----A-T--C----G-----CA------A------A--A------...GGA--A---------C-GAT-----A---------TAC-------CGAAGA---A----------A-----C--A-------AT...--A.......................... 8628
79_0107.CN.15.SX15DT013 -----AG---A-T----AC--------A--T---A------A--------T...GAAC-C--------A---AT-----A-----------AA------CGCAGA---A-------C---T-A----------TT-A-...--A.......................... 8809
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 8249
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 8319
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -----A----A-T-T---C--------A--T---A------A-C------T...GATC-C--------A---AG-----A---------TGCA------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8815
86_BC.CN.13.15YNHS18 -----A----A-T-T---C-------CA------A---C--A--------T...GAAC-C--------C---A------A---------T-AT-------ACAGA---TG------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8504
87_cpx.CN.12.DH32 -----A----ATT-TC--C--------A--CA--A------A--------T...GACC-C--------A---AGA----A---------T-AA------CGCAGA---A-------C-----A----------TT-A-...---.......................... 8746
88_BC.CN.05.05YNRL25sg -----A----A-T-----C---------CAT-G-A------A-----G--T...GAAC-C--------A---A------A---------T-AT--------CA-A---TG------C-----A----------TT-A-...--A.......................... 8723
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ----------A-T-----C-------CA-A-----A-----A-----G---...GAA--AG--------C-GC----------------T-T---------------T--------------A-------------A-...---.......................... 8820
O.CM.96.LA51YBF35 A-T-----GG-T--TC-TC----T--A-CTCATAAT-----TT-T--G--T...GATC--G-G---A-A---A-----CA---C--TC--TCAT---GC--AA-G--T--A---TT---A-----C--A---CT----CCC--A...TAA.................... 9529
O.CM.96.LA52YBF39 T-T----GGG-T-AAC-CC----T--A-CTT-TGCY-----CTAT-GA--T...-AAC-CG-G---A--C--A-A---CA------T--ATCAT---GCAGCAC---T--T--T-TGATAACC--C--A---CT---TCAC---GACTAA.................... 9522
O.CM.99.99CMU4122 T-T-T--CAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----TTCT--A--T...--AC-CG-----A-AC-GA-----CA------T--ATCA----GCAACATA--T--T--TAAG-TAACC--C--A---CT----CTC---GACTAA.................... 8976
O.CM.x.pCMO2_3 T-T----GAG-T-AAC-CC-G--T--A-CTT--AAC-----CT-T-GG--T...--AC-CG-----A-AC-GA-A---CA------T---TCA----GCCGCACC--T--T--TATGATAACC--C--A--TCT----CAC---GACTAA.................... 9537
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO T-T-T--GGG-T---C-CC-G--T--A-C-T-TGCC-----CTG--GA--T...--AC-TG-G---A-AC-GAT-----A------T--ATCTT---GCAACACC--T--T--TATGATAACCA-C--A---CTA--TCAG---AACAAG.................... 8866
O.FR.06.RBF206 T-T----GGG-T--TC-TC----T--A-CTT-TGAT-----CCAT--A---...--TC-C-AG---A--C--A-----CA------T--AGCA----GCA-AA----T--A---TT-C----T--C--A--ACT----CCC--ATAACAG.................... 9548
O.GA.10.10Gab1190 T-T---G-TG-TG-TC-CC----T--A--AT-TGCC-----CT-T--G--T...GA-C-T-AG---A-AC-GAT-----A------T--ATCT-----CAGCACC--T--T--T-TGATAACT--C--A--ACT----CAG---AACTAA.................... 8651
O.GA.11.11Gab6352 T-T-T--GGG--CATC-CC-G--T--A-CTT-TGCC-----CT-T--A--T...--AC-TG-----A-AC-GA------A------T---TCA----GCC-CACC--T--TT-TAA--TAA-C--C--A---CT----ACC---GACTAA.................... 8744
O.SN.99.99SE_MP1300 T-T--C-GGG-T-AAC-CC-G--T--A--TT--AAC-----CT-T--A--T...--AC-C-AG--GA--C-GA-A---CA------T--ATCA----GCAGCACC--T--T--T-TGATAACC--C--A---CT---TCTC---GACTAA.................... 9538
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.15.S4858 -----A----ATGC-C-A--G--T--CA-AT-T-AA-----AG-A-----T...G-TC-C-A-------C-G-T----CA----------TC---G---AGAAGA-----A--AA------------------T--A-...---.......................... 8882
N.FR.11.N1_FR_2011 ----------ATTC-C-C--G-----CA-AT---AA-----AG-A-----T...GATC-C-A-------C-G-T----C-A---------TC-T-----AGAAGA--T--A--AAA-----------------TT---...---.......................... 8777
P.CM.06.U14788 CAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----T-TTCA--T...--TC-T-AG--GA-CC---T-----A----------TCA--T-G-AGAG-A--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TATT--AGACTA..................... 9022
P.FR.09.RBF168 CAG-----AG-T-AGC--C----T--A-CCT--ACTT-----GATTCA--T...-ATC-T--G--GA-C---AT-----A---------ATCA--G-G-GAAAGA--T--T---TT-C-AAA---C-----ACTG--TACT--AGACTA..................... 9542
CPZ.TZ.06.TAN5 -AT----GA-A-CT-C----G--T--A-CCT--AGC-----A-A---C---...--A--AG-----C-C--GATC---C-C---------A--------AGAAGG---A-A---A-----AGA---------------...--ATAAGGACTTCCGGGTGCCCGGAACAA 9586
CPZ.US.85.US_Marilyn -------C--A--TAC--C-G-----CA--T---A------A-----A--T...GAAC-TG-C-----C---ATC---CA--------CTGAA--G--TCGGAGA---AGA--TAA------------A---------...CG-.......................... 9447
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 AAT----GGG-T-AAC-CC-------A-CTT-YAAT-----CTAT-GG--T...GA-C-TG--C--A-AC--A-----CA------T--ATCA----GCAACA-C--T--T--T-TG-CC--T--C--A--------T...---AACTAA.................... 9000
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 -AT----GAG-T-AG-----------A-CTT--ACCT-----T-TTCA--T...--AC-C-AG--GA-CC---TC----A--A------ATCA----G-ACA--G--T--T----TGAT-AAA--C--A---CTG--TATC--AGACTA..................... 8893
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TCF-1 alpha binding

B.FR.83.HXB2 .AAC...................TGCTGAC.........ATC..............................GAGC....TTGCTA................CAA.GGGACTTTCCGCT..................GGGGACTTTCCA............GG.GAGGCG 9467
Nef __N__.__.__.__.__.__._#_C__*_
A1.CD.02.LA01AlPr .G--...................-------.........-CAGAA...............GTTGCTGACACA--AG....A----GAC................-.-------------.................G------------............--.----T- 9536
A1.CM.08.886_24 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.-------------..................---T--------GT..........--.----T- 8925
A1.ES.15.100_117 .G--TTAAGACTT..........-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................T.------------AC................T------------GT..........--.----T- 8963
A1.KE.11.DEMA111KE002 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.----------A--..................------------G...........--.----T- 8860
A1.PK.15.PK034 .G--...................-------.........-CA..............................-GAG....-----GAC...............-G.-------------...................-----------G...........--.----T- 9068
A1.RW.11.DEMA111RW002 .G-TTGTTGACAGGAACAAAGAC-------.........-CA..............................--AG....-----GAC..............---.--------A----..................------------G...........--.----T- 8903
A1.SE.13.078SE .G--...................------............................................................................................................................................. 8595
A1.UG.11.DEMA110UG009 .G--...................-------.........-CA..............................-GAG....-----GAC................-.-------------..................------------G...........--.----T- 8814
A2.CM.01.01CM_1445MV .G--...................-------.........-CAGAA...............GCTGCTGACACA--AG....-----GAC................-.----------A-...................-----------G............--.------ 8698
A3.SN.01.DDI579 .G--...................-------.........-CAGAA...............GTTGCTGACACA--AG....-----GAC................-.-------------..................------------............--.------ 8665
A4.CD.97.97CD_KCC2 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.-------------...................----------GG...........--.----T- 9487
A6.BY.13.PV85 .G--...................-------.........-CAG.................ACTGTTGACAT.--AG....-----GAC................-.------------...................------------G...........--.----T- 8984
A6.IT.02.60000 .---...................-------.........-CAG.................ACTGCTGACACA--AA....-----GAC................-.------------...................------------G...........--.----T- 9530
A6.RU.11.11RU6950 .G--...................-------.........-CAG.................ACTGCTGACAT.--AG....---A-GAC................-.------------...................------------G...........--.----T- 9036
A6.UA.12.DEMA112UA024 .G--...................-------.........-CAG.................ACTGTTGACAT.--AG....-----GAC................-.------------...................------------G...........--.----T- 9551
B.AR.14.DEMB14AR003 .G--...................-------.........---..............................---A....--T---................---.-------------..................------------G...........--.------ 9469
B.BR.10.10BR_MG035 .---...................-------.........---..............................----....--T---................---.-------------..................------------G...........--.------ 8978
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8302
B.DE.13.366396 .---...................------............................................................................................................................................. 8567
B.DE.13.947915 .G--...................------............................................................................................................................................. 8684
B.DO.11.DEMB11DR001 .G--...................--A----.........-AGAGACTTTG........ACTTTGCTGACATC----....--T---................---.-------------..................------------............--.----T- 9475
B.ES.15.100600 .G--...................-------.........--TGAACTTCT....ACAAGGGATGCTGACATTA---.....-T---................---.-------------..................-----------G............--.------ 8926
B.FR.11.DEMB11FR001 .G--...................------T.........---..............................----....--T---................---.-------------..................------------............A-.------ 8715
B.JP.12.DEMB12JP001 .G--...................-------.........---..............................---A....--T---................---.-------------..................------------G...........--.TG--A- 8887
B.PH.15.DEMB15PH003 .---...................-------.........-CT..............................--AGC...--T---................---.----------A--..................------------GAAAGGCGTGGC--.------ 9484
B.RU.11.11RU21n .G--...................-------.........---..............................---A....--T---................---.-------------..................------------G...........--.------ 8996
B.SE.15.102SE .G--...................-------.........-C-..............................A--A....--T---................---.----------A--..................----G------G............--.------ 8662
B.TH.10.DEMB10TH002 .G--...................-------.........--TGTGCCTTC.....TGAAGACTGCTGACAGC----....--T---................---.-------------..................------------G...........--.------ 8800
B.US.16.2609 .---...................--A----.........C--..............................-C--....--T---................---.----------A-...................------------G...........--.----T- 8755
C.BR.11.DEMC11BR035 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................T.----------A--...................---G-G-----...............-G--A- 8932
C.CN.10.YNFL19 .G--...................-------.........-CAGAAGGACTG......TTACTTGCTGACACA--AGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--...................---G-G-----.............-.T---G- 8868
C.DE.10.622166 .G--...................------............................................................................................................................................. 8659
C.ES.15.100_118 .G--...................------T.........-CAGAAGGAACT......AAGAATGCTGACAC.AGAGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--..........................................--.------ 8945
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 8586
C.IN.15.NIRT008 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................T.----------A--...................---G-G-----.............-.-G--A- 8612
C.MW.09.703010256_CH256.w96 .G--...................-------.........-CA..............................A-AGGG.AC-TTCCGC................T.----------A--...................T--G-G-----.............-.----T- 9453
C.NG.10.10NG020523 .G--...................-------.........-CA..............................A-AGGG.AC-TTCCGC................T.-------------..................----G-G-----.............-.----A- 8699
C.NP.11.11NP016 .G--...................------............................................................................................................................................. 8591
C.PK.14.DEMC14PK009 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--...................---G-G-----.............-.-G--A- 8906
C.SE.15.100ET .---...................--A----.........-CAGAAGAGACT........TATTGCTGACACA--AGGG.AC-TTCCGC................T.----------A--...................---G-G-----.............-.----T- 8731
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................T.----------A--...................---G-G----G.............-.----T- 9443
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 .G--...................--A---T.........-CAGAAGGGACT........CTTTGCTGACAYC--AGGG.AC-TTCYGC................T.----------A--...................---G-G-----...............-G--A- 8875
C.ZA.13.DEMC13ZA152 .G--...................-------.........-CAGAAGGGACT........TTCTGCTGACACA---GGG.AC-TT-CGC................T.----------A--...................---G-G----G.............-.----T- 8932
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGCC...............T.----------A--...................---G-G-----.............-.-G--T- 8857
D.BR.10.10BR_RJ095 .G--...................------............................................................................................................................................. 8864
D.CD.03.LA17MuBo .G--...................-------.........-C-GAG.........GGAAAGACTGCTGACACCA---....--T---C................--.-------------..................------------............--.----T- 9548
D.CM.10.DEMD10CM009 .G--...................-------.........-C-TTCT........GTGAAGACTGCTGACACC----....--T---C................--.-------------..................------------............--.------ 8839
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .---...................-------.........-AG..................ACTGCTGACACT--..G...--T---C................--.--------A-A--..................------------............--.------ 8808
D.SE.12.077UG .---...................-------.........-C-GAATGTTCT...ACCAAGACTGCTGACACT--AG....A-T---C................--.----------A-...................-----------G............--.----T- 8739
D.TZ.04.CO6405V4 .G--...................-------.........-CTGAG.........TTAAAGACTGCTGACACT----....--T-A-C................--.-------------..................-----------G............--.----T- 8725
D.UG.10.DEMD10UG004 .G--...................-------.........-CT..............................---T....--T---C................--.----------A--..................------------G...........--.------ 8778
D.UG.11.DEMD11UG003 .G--...................-------.........-CT..............................----....--T---C................--.-------------..................------------............A-.------ 8824
D.YE.02.02YE516 .G--...................-------.........-CTGAG..........TGAAGACTGCTGACACCA--T....--T---C................--.-------------..................A-------G--G............--.------ 8661
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.11.DEMF111BR037 .G--...................-------.........-CA..............................---A....A----GACACAGAAGAA..TCTA--.-------------..................------------G...........--.-G-CG- 9031
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl .G--...................-------.........-CA..............................A--A....-----GACACAGAAGAA..TC.T--.----------A--..................------------............-A.AG-CG- 8913
F1.FR.04.LA22LeRe .G--...................-------.........-CA..............................---A....-----GACACAGAAGAA..TCTA--.----------A--..................A-----------............-A.-G-CG- 9334
F1.RO.03.LA20DuCl .G--...................-------.........-CA..............................---A....-----GACATAGAAGAT..TCTA--G-------------..................------------............-A.AG-CG- 9560
F1.RU.08.D88_845 A--T...................C------.........-CA..............................---A....-----GACWCAGAAGAA..TY.T--.-------------..................------------G...........A-A-G-CG- 9020
F2.CM.10.DEMF210CM007 G---...................-------.........-CAGAA...............ACTGCTGACAC.--AG....A-T---................A--.----------AAA..................----------T-............-A.AG-CGT 8809
F2.CM.11.DEURF11CM026 .G-A................GA.-------.........--A..............................--AG....A-T---................A-G.-------------..................------------G..............AG---- 8805
G.CD.03.LA23LiEd .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GACACAGCTGC...TGA---.----------A-C..................T----------G............--.------ 9459
G.CM.08.789_10 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GACA..............--.------------C..................T----------G............--.------ 8899
G.CM.10.DEMG10CM008 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GACA..............-G.------------C..................C----------G............A-.------ 8850
G.CN.08.GX_2084_08 .G--...................-------.........-CAGAAGTTGCT......GACATTGCTGATACA--TG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 8749
G.CN.16.224GX .G--...................-------.........-CAGAA...............GTTGCTGACACA--TG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 8737
G.ES.14.EUR_0033 .G--...................-------.........-CA..............................-C................................................................................................ 8894
G.GW.08.LA57LmNe .G--TAAAGA............C-------.........-CA..................GCTGCTGACACA--AG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 9517
G.KE.09.DEMG09KE001 .---...................------T.........--A.............................A--AG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 8879
G.NG.12.12NG060409 .---...................-------.........-CAGAA...............GTTGCTGACACA--TG....-----GACA..............-G.----------A-C..................T----------G............--.------ 8746
H.CD.04.LA19KoSa .G--...................--A----.........-CAGAA...............GATGCTGACACA--AG....-----GACACAGAAGTT.CTAA---.-------------...................----------G............--.----T- 9538
H.CF.02.LA25LeMi .G--...................-------.........-CA..............................--AG.....A---GAC................-.----------A--...................----------G............--.----T- 9278
J.CD.03.LA26DiAn .G--...................-------.........-AA..............................--AG....-----GACAAGAAGATT..CTAAC-.-------------..................------------G...........--.----T- 9527
J.CM.04.04CMU11421 .G--...................-------.........-AGGAAGW......................ACAA--A....C----GAC..............A-C.-------------..................------------G...........--.----T- 9013
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .G--...................------............................................................................................................................................. 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .G--...................------............................................................................................................................................. 8604
01_AE.CM.11.1156_26 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--TA--AC................TAA----.-------..................------------G...........--.----T- 8799
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--TA--AA................G.AA---.-------..................------------G...........--.----T- 8810
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--CT--AC................T.A----.-------..................-................................ 8667
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---GC................C.A-A--.-------..................------------G...........A-.----T- 8882
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 8376
01_AE.PH.15.DE00115PH012 .G--...................-------.........-AA..............................--TG....--TA--AC................C.A-A--.-------..................------------G...........--.----T- 9419
01_AE.SE.12.070SE .G--...................------............................................................................................................................................. 8583
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.-----.-------..................------------G...........--.----T- 8788
01_AE.TH.11.40436v09_04 .G--...................-------.........-CT..............................--AG....--T---A...........................-----..................------------G...........--.----T- 8637
01_AE.TH.90.CM240 .G--...................-------.........-AG..............................--AG....--T---C.................T.A-A--.-------..................------------G...........--.----T- 9034
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .G--TGAAGATGT..........-------..AGAAGACTG-TGACACAGGAGATTGCTGACTGCTGACACA--AG....-----GAC................-.---G------A-C..................A----------G............--.----T- 9003
02_AG.DE.09.701114 .G--...................--A................................................................................................................................................ 8706
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.-------------..................--------......................... 9158
02_AG.KR.12.12MHR9 .G--...................--T---............................................................................................................................................. 9166
02_AG.LR.x.POC44951 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.----------A-C..................A-----------............--.----T- 9468
02_AG.NG.12.12NG060304 .G--TGAAGACTGCTGATAAGAC-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................G.-------------..................------------............--.----T- 8713
02_AG.NG.x.IBNG .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.----------A--..................-----------G............--.----T- 8994
02_AG.PK.15.PK032 .G--...................-------.........-CA..............................-GAG....-----GAC...............-G.-------------..................------------G...........--.----T- 9097
02_AG.SE.14.098GN .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.----------A-C..................A-----------G...........--.----T- 8657
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Nef end NF-κ-B-II NF-κ-B-I Sp1-III
TCF-1 alpha binding

B.FR.83.HXB2 .AAC...................TGCTGAC.........ATC..............................GAGC....TTGCTA................CAA.GGGACTTTCCGCT..................GGGGACTTTCCA............GG.GAGGCG 9467
Nef __N__.__.__.__.__.__._#_C__*_
02_AG.SN.13.9580 .---...................---................................................................................................................................................ 8833
03_AB.RU.97.KAL153_2 .G--...................-------.........-CA.................GACTGCTGACAT.--AG....-----G................AC-.------------...................------------G...........--.----T- 8644
04_cpx.CY.94.94CY032_3 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC..............A--.------------C..................C-----------G...........--.------ 8882
05_DF.BE.x.VI1310 .G--...................-------.........-CAGAAACTGCTGACACAGGAAGTGCTGACACA--AGC...--T---................---.-------------..................-----------G............--.------ 8913
06_cpx.AU.96.BFP90 .G--...................-------.........-AG..................GCTGCTGACAAA--AG....--T---A................TG.-------------..................------------............--.----T- 9524
07_BC.CN.98.98CN009 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--...................---G-G---T-.............-.----T- 8811
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC..................----------A-C...................---G-G-----.............-.----T- 8667
09_cpx.GH.96.96GH2911 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....--CTAGC................-G.-----------AA..................------------G...........--.----T- 8640
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 .G-T...................-------.........-CA..............................--..............................-.-------------...................-----------AT.GGGCGTTCCA-.----A- 8822
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.-----------Y-..................------------G...........--.----T- 8882
12_BF.AR.99.ARMA159 .G--...................-------.........-CA..............................---A....C----GACACAGAAGAA..TCTA--.-------------..................------------............-A.-G-CG- 9452
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .G--...................-------.........-AG..............................AGAT....--TAC-...........................----T-..................------------............--.-C--T- 8882
14_BG.ES.05.X1870 .G--...................-------.........-CA..................GCTGCTGACACA--AG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 8987
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.-----.-------..................------------G...........--.----T- 8842
16_A2D.KR.97.97KR004 .G--...................-------.........-CAGAA...............GCTGCTGACACA--AG....-----GAC................-.----------A-C..................---------T..............A-.-G-AG- 8897
17_BF.AR.99.ARMA038 .G--...................-------.........-CA..............................---A....-----GACACAGAAGAA..TC.T--.----------A--..................-----------G............--.-G-CG- 8669
18_cpx.CU.99.CU76 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.------------C..................C-----------G...........--.------ 8797
19_cpx.CU.99.CU7 .G--...................-------.........-C-..............................A--T....--T---C................--.------------G................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 8915
21_A2D.KE.99.KER2003 .G-T...................-------.........-CAGAAG........CCCAAAGCTGCTGACACT---T....-GT---C................--.----------A--..................----CT--C-..............--.------ 8682
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 8924
24_BG.ES.08.X2456_2 .G--...................-------.........-CA..............................--AG.....--.CGACA..............-G.-............................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.------------C..................T-----------G...........--.----T- 9480
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC..............A--.A-----------C..................C-----------A...........--.------ 9493
28_BF.BR.99.BREPM12609 AG--...................-------.........---..............................---A....--T--G................---.-------------..................-----T-----G............--.----A. 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .G--...................-------.........---..............................---T....--T---................---.-------------..................------------...............-G--T- 8925
31_BC.BR.04.04BR142 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................T.----------A--...................---G-G-----...............-GA-A- 8986
32_06A6.EE.01.EE0369 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC..................-------------..................------------G...........--.----T- 9093
33_01B.ID.07.JKT189_C .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---GC................T.--A----------..................------------G...........--.----T- 8775
34_01B.TH.99.OUR1969P .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.A----.-------..................------------G...........--.----T- 8639
35_AD.AF.07.169H .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.-------------.................AA-----------G...........--.----T- 8669
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 G---...................-------.........-CA..............................---A....-----GACACAGAAGAA..TCTA--.-------------...................---G-------............-A.-G-CG- 8897
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .G--...................-------.........-CT..............................----....--T---................---.-------------..................------------G...........--.------ 8945
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .---...................-------.........--T..............................----....--C---................---.-------------..................------------............-A.------ 8982
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .G--...................-------.........-CA..............................--..............................-.-------------...................-----------CAAGGGCGTTCCA-.----T- 8705
42_BF.LU.03.luBF_01_03 .G--...................-------.........-C-..............................A--T....--TM--................---.-------------..........................................--.------ 8964
43_02G.SA.03.J11223 .G--...................-------GCTGCTGAC-CAGAA...............GTTGCTGACACA--TG....---T-GACA..............--.------------C..................T----------G............--.------ 9021
44_BF.CL.00.CH80 .GG-...................C------.........-CA..............................---A....-----GACA................................................................................. 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC...............--.----------A-...................-----------G............--.----T- 9429
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 G---...................-------.........--T..............................----....--T---................---.-------------..................-----------G............--.------ 8861
47_BF.ES.08.P1942 .G--...................-------.........---..............................----....--T---................---.----------A--..................-----------GA...........--.----T- 8885
48_01B.MY.07.07MYKT021 .G--...................-------.........GAA..............................-GAG....--T---AC................TAAAA--.A------..................------------T...........--.----T- 8697
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC................-.-------------..................------------G...........--.----T- 8868
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .G--...................-------.........---..............................---A....--T---................---.----------A--..................------------G...........--.----T- 8671
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.A----.-------..................------------G...........--.----T- 8790
53_01B.MY.11.11FIR164 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AA................T.AA---.-------..................------------G...........--.----T- 8804
54_01B.MY.09.09MYSB023 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.-------------..................------------G...........--.----T- 8915
55_01B.CN.10.HNCS102056 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.A----.-------..................------------G...........--.----T- 8795
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .G--...................-------.........-CA..............................-T..............................G.----------A--...................---G-G-----.............-.------ 8686
58_01B.MY.09.09MYPR37 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.-R---.-------..................------------G...........A-.----T- 8836
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 .G--...................-------.........-G-..............................--.....G--T--MC................--.------------C..................------------............--.-G--T- 9432
61_BC.CN.10.JL100010 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC..................-------------...................---G-G----G...............----T- 8865
62_BC.CN.10.YNFL13 .G--...................-------.........-CAGAGGGAC..........TTTTGCTGACACA--AGGG.AC-TTCCGC..................----------A--..................A---G-G-----.............-.------ 8822
63_02A.RU.10.10RU6637 .G--...................-------.........-CA..............................--AG....-----GAC...............--.----------A--..................-----------G............--.----T- 9018
64_BC.CN.09.YNFL31 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--...................A--G-G-----.............-.----A- 8836
65_cpx.CN.10.YNFL01 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TACCGC................G.----------A--...................A--G-G-GTTG.............-.------ 8892
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .G--...................-------.........-AA..............................-GRG....--T---AC................T.AA---.-------..................------------G...........--.----T- 8789
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .G--...................-------.........-AA..............................-GAG....--A---AC................T.AA---.-------..................------------G...........--.----T- 8783
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420.G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.-----.-------..................------------A...........--.A---T- 8887
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 .---...................-------.........--T..............................----....--T---................---.-------------..................------------............--.------ 8964
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 AG--...................-------.........---..............................---T....--T---................---.----------A--..................-----------G............--.------ 9001
73_BG.DE.01.9196_01 .G--...................-------.........-CA..................GCTGCTGACACA--AG....-----GACA..............-G.------------C..................T----------G............--.------ 9010
74_01B.MY.10.10MYPR268 .G--...................-------.........--T..............................----....--CTACAA..................-------------..................A-----------G...........--.----T- 8782
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC..................----------AG-...................---G-G----.............--.------ 8732
78_cpx.CN.13.YNTC19 .G--...................-------.........-AA..............................--AG....--T---AC................T.A-A--.-------..................------------G...........--.----T- 8687
79_0107.CN.15.SX15DT013 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--..................----CG--CT..............A-.----T- 8869
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 8249
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 8319
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 .G--...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCTGT................G.----------A--...................---G-G---T-.............-.----T- 8875
86_BC.CN.13.15YNHS18 .G--...................-------.........-CA..............................--AAGGGAC-TT-CGGTT..............G.----------A--..................A---G-G-----.............-T-G--A- 8569
87_cpx.CN.12.DH32 .---...................-------.........-CA..............................--AGGG.AC-TTCCGC................G.----------A--...................---G-G-----.............-.-G--A- 8806
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .G--...................-------.........-CAGAAGGAA..........CTTTGCTGACACA--AGGG.AC-TTCCGT................G.----------A--...................---G-G----G.............-.----T- 8803
90_BF1.BR.11.BRGO6043 .--T...................--A----.........-C-..............................----...T--T---................---.----------A--..................------------G...........AA.-G---A 8881
O.CM.96.LA51YBF35 C---...................----A--.........--G..............................A--A....-----GAC............ACTGC.----------A.....GACTGCTGACACTGC------------............-C.-T--GA 9606
O.CM.96.LA52YBF39 .---...................------A.........C-AAAGGACACT....................GA--A....-----GAC............ACTGC.----------AG-AAAGACTGCTGATGCTGCA-----------............-C.-T--GA 9613
O.CM.99.99CMU4122 .---...................-------.........C-G..............................A--A.....----GAC............ACTGC.----------AACAGAGACTGCTGACACTGC------------............-T.-T--GA 9056
O.CM.x.pCMO2_3 .---...................-------.........C-AAA...........................GA--A....-G---GCC............GCTGT.----------AACAGAGACTGCTGACACTGC------------............--.-T--GA 9621
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .......................-------.........C-G..............................A--A....---A-GAC............AATGT.----------AACAGAGACTGCTGACACTGC------------............-T.-T--GA 8944
O.FR.06.RBF206 .-CT................GCT--T----.........-CAG.............................A--A....-----GAC............ACTGC.----------AGC.....CTGCTGACACCGC------------............-C.-T--GA 9628
O.GA.10.10Gab1190 .---...................-------.........--G..............................A--A....-----GAC............GCTGC.----------AGCAGAGACTGCTGACACTGC------------............AT.-T--GA 8732
O.GA.11.11Gab6352 .---...................-------.........--G..............................A--A....-----GAC............GCTGT.----------AGCAGAGACTGCTGACACTGC------------............-T.-T--GA 8825
O.SN.99.99SE_MP1300 .---...................--T----.........--G..............................A--A....-----GAC............ACTGC.----------AGCAGAGGCTGCTGACACGGC------------............-T.-T--GA 9619
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.15.S4858 .G--...................-------.........-AG..............................-GA-.....-TTAGA..............CTTG.------------C..................A-----------............--.----T- 8942
N.FR.11.N1_FR_2011 .G--...................-------.........-AG..............................AGA-TTTAC----GACAAGGGACTTTATGCTTG.------------C..................A-----------............--.----T- 8856
P.CM.06.U14788 .--T...................-------......................................................................GC--C.-TAG--GCTAAAG.....CTGCTGACACTGCA----------G............--.--C-GA 9083
P.FR.09.RBF168 .--G...................-------......................................................................GCT-C.-CAG--ACTAAG-......TGCTGACACTGCA----------G............--.--C-GA 9602
CPZ.TZ.06.TAN5 G---...................-------.........-GA..............................---A....C-TT-GGACT...............................................C-----------AT..........-T.-G-TG- 9636
CPZ.US.85.US_Marilyn .---...................--A--G-TGTAACCGCGCAGGCGCAAT......................A-AA....C----GACTGAGGACT...TTCT--.----------A....................A-----G-----............A-.-G--T- 9534
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 .---...................------TYACT.....GCAAAGCACACT....................GA--A....C----GAC............GCGGC.A---...............AACTGACACGRCA-----------............-A.-T--GA 9080
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .---...................-------......................................................................AC-GC.T-A-GCAG-TAAC......TGCTGACACCGCA----------G............--.----AA 8953
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B.FR.83.HXB2 TGGCCT.......................GGGC.GGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGG..TCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGG....CTAACTAGGGAACCCACTGCTT.AA 9606
A1.CD.02.LA01AlPr G--TT-.......................----.--AGT-----------T-----------G----------------------C--Y---------..--------------------T.-------------------....---G------------------.G- 9674
A1.CM.08.886_24 ------.......................----.---GT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..---A--GA------------A.----------A--------....---G-A----------------.-- 9063
A1.ES.15.100_117 ---TT-.......................----.--AG.................................................................................................................................... 8977
A1.KE.11.DEMA111KE002 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-----------G--------------------C-C------------..-------T---G---------.-----C-------------....--GG-G-----------........ 8991
A1.PK.15.PK034 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------------------------A---------..--------------------A.--------........................................ 9171
A1.RW.11.DEMA111RW002 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G----------------------C--T---------..-------T-G----------A.---T-C----A--------....-C------A-------......... 9033
A1.SE.13.078SE .......................................................................................................................................................................... 8595
A1.UG.11.DEMA110UG009 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G----------------------C------------..-------T-G----------T.-----C-------------....---G-A--------------..... 8948
A2.CM.01.01CM_1445MV ---GGA.......................----.--AGT-.---------T-A---------G----------------------C------------TC-------T-G----------A.-------------------....-----A----G-A--CACT...... 8832
A3.SN.01.DDI579 ---TT-.......................----.--AGT-----------C-----------G---------------------C-------------..-------T------------T--------------------....---G-A---------------.... 8801
A4.CD.97.97CD_KCC2 ---TT-.......................----C--AGT-----------T-A---------G---------------------C---T---------..-------T-A----------A.-------------------....---G-A----------------.-- 9626
A6.BY.13.PV85 ---TT-.......................----.A-AGT-----------T-A-------.............................................................................................................. 9020
A6.IT.02.60000 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G----------------------C------------..--------------------A.-------------------....---G------------------.-- 9668
A6.RU.11.11RU6950 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G----------------------C------------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9175
A6.UA.12.DEMA112UA024 C--T.........................---T.--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--------............................................................................ 9619
B.AR.14.DEMB14AR003 --A---.......................----.------------------A---------G-----------------------------------..----------G--G---------------------------....----------------------.-- 9608
B.BR.10.10BR_MG035 --A---.......................----.-----C----------------------G---------------------CA------------..--------------------T--------------------....---G------------------.-- 9117
B.CU.14.14CU005 .......................................................................................................................................................................... 8302
B.DE.13.366396 .......................................................................................................................................................................... 8567
B.DE.13.947915 .......................................................................................................................................................................... 8684
B.DO.11.DEMB11DR001 ----A-.......................----.-----A----------------------G-------------------C---------G-----..-------T-------------------C-------------....----------------------.-- 9614
B.ES.15.100600 ------.......................----.----------------------------G---........................................................................................................ 8968
B.FR.11.DEMB11FR001 ------.......................----.-----C----------------------G-------------------C-C---T---------..-------A---------------------------------....---G------------......... 8846
B.JP.12.DEMB12JP001 ------.......................----.------A---------------------G-----------------------------------..-----------------------------------------....--G-----------........... 9016
B.PH.15.DEMB15PH003 C-----.......................----.------.---------------------G---------------------.-------------..-------T---------------------------------....----------------------.-- 9621
B.RU.11.11RU21n ---A--.......................----.----------------------------G-----------------------------------..-----------------------------------------....--G-------------------.-- 9135
B.SE.15.102SE --A-A-.......................----.----------------T-A---------G---------------C-----.-------------..-------A-G----A....................................................... 8750
B.TH.10.DEMB10TH002 ---A--.......................----.----------------------------G---------------------C---T---------..-----------------------------------------....--G-------------......... 8931
B.US.16.2609 ------.......................----.-----G----------------------G-----------------------------------..-------A-------------A-------------------....---G------------------.-- 8894
C.BR.11.DEMC11BR035 ---T--.......................----.----TC----------C-A---------G----------------------C------------..---------G-T-----------------------------....---T------G-----------.-- 9071
C.CN.10.YNFL19 ------.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A-G-------------------------------....---T------------------.-- 9006
C.DE.10.622166 .......................................................................................................................................................................... 8659
C.ES.15.100_118 ---TA-.......................----.-----A---............................................................................................................................... 8964
C.ET.08.ET104 .......................................................................................................................................................................... 8586
C.IN.15.NIRT008 ------.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A-G----........................................................ 8699
C.MW.09.703010256_CH256.w96 G--T--.......................----.-----C----------C-----------G----------------------C------------..-------A-G-------------------------------....--GC------------------.-- 9592
C.NG.10.10NG020523 ---T-G.......................----.----.CT---------C-A..................................................................................................................... 8727
C.NP.11.11NP016 .......................................................................................................................................................................... 8591
C.PK.14.DEMC14PK009 --A---.......................----.----.CT--------TC-A---------G-----------------------------------..-------A-G-------------------------------....---T------------------.-- 9044
C.SE.15.100ET ---T--.......................----.----.CA---------T-A---------G----------------------C------------..-------A-G----A....................................................... 8819
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 ---T--.......................----.----.C----------C-A---------G----------------------C------------..-------A-G-------------------------------....---T--G---------------.-- 9581
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 ---Y--.......................----.----.CT---------C-A---------G----------------------C------------..-------A-G----------T--------------------....---T--G---------------.-- 9013
C.ZA.13.DEMC13ZA152 ---T--.......................----.----.CT---------C-A---------G----------------------C--T---T-----..---------G-------------------------------....---T------------------.-- 9070
C.ZM.11.DEMC11ZM006 ---T--.......................----.----.C---------TC-----------G---------------------GC------------..-------A-G-----------------C-------------....---T--G------............ 8984
D.BR.10.10BR_RJ095 .......................................................................................................................................................................... 8864
D.CD.03.LA17MuBo G-----.......................----.------.---------T-A---------G-------------------C---------------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9686
D.CM.10.DEMD10CM009 -.---G.......................----.----------------T-A---------G-------------------C---------------..-------A--C---------T--------A-----------....T--G--------............. 8965
D.CY.06.CY163 .......................................................................................................................................................................... 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 -AA-AG.......................----.------.---------T-A---------G---------------------C-------------..----C--T-A----------T--------A-----------....---G--C-----............. 8934
D.SE.12.077UG -AA---.......................----.----------------T-A--------AG---------------C-------------------..-------A-G--A-A....................................................... 8828
D.TZ.04.CO6405V4 ---T--.......................----.----------------T-A..................................................................................................................... 8754
D.UG.10.DEMD10UG004 -AA---.......................----.------.---------T-A---------G-------------------G---------------..-------T-------T----T--------A-----------....------------............. 8904
D.UG.11.DEMD11UG003 -AC-AG.......................----.------.---------T-A---------G-----------------------------------..-------T------------T--------------------....---G--------............. 8950
D.YE.02.02YE516 ---A--.......................----.----TC----------C-A---------G-------------------C-----T---------..--------------------T--------A-----------....---G-----------------.... 8797
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .......................................................................................................................................................................... 8257
F1.AR.02.ARE933 .......................................................................................................................................................................... 8338
F1.BR.11.DEMF111BR037 GCCAGC.......................----.------A---------TTA---------G---------------C------C------------..--------------------T--------------------....---G------------------.-- 9170
F1.CY.08.CY222 .......................................................................................................................................................................... 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl GCCAGA.......................----.---CTG--A-T-............................................................................................................................ 8935
F1.FR.04.LA22LeRe -CCAGA.......................----.----------------TCA---------G---------------C------C------------..--------------------T--------------------....---G------------------.-- 9473
F1.RO.03.LA20DuCl -CCAGA.......................----.-----AA---------T-A---------G---------------------GC------------..-------A------------TC-------------------....------G---------------A-- 9700
F1.RU.08.D88_845 -CCAG-.......................----.------.---------TTC-.................................................................................................................... 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 GCCAGA.......................----.-----C---------TT-A---.-----G----------------------C------------..--------------------T--------------------....-------------............ 8936
F2.CM.11.DEURF11CM026 -TC-AG.......................---A.-----C----------T-A---------G----------------------C--T---------..--------------------T--------------------....----T-G--------G------.-T 8944
G.CD.03.LA23LiEd ---A--.......................---A.---G------------T-A--------AG---------------C----C-C------------..-------T-C----------T-------------------C....---G-A-------------TC-T-- 9599
G.CM.08.789_10 C---T-......................T---A.---GT-----------T-A--------AG---------------C------C------------..-------T-C----------T.------------------A....---G-AG-------------..... 9034
G.CM.10.DEMG10CM008 ---T--.......................---A.---G------------T-A--------AG---------------C----C-C------------..-------T-C----------T-------------------A....---G-AG-------........... 8979
G.CN.08.GX_2084_08 C---A-.......................---A.----------------TT---------AG---------------C----C-C------------..-------T----------G-T------C-------------....T--G-A----------------.-- 8888
G.CN.16.224GX C---A-.......................---A.----------------TT---------AG---------------C----C-C------------..-------T------------T---------------.................................. 8847
G.ES.14.EUR_0033 .......................................................................................................................................................................... 8894
G.GW.08.LA57LmNe C--T--.......................---A.---G------------C-A--------AG---------------C---GC-C------------..-------T-C----------T-------------------A....---G-AG---------------.-- 9656
G.KE.09.DEMG09KE001 --A-A-.......................---A.------T---------T-A--------AG---------------C----C-C------------..-------T------------T--------------------....---G-AG.................. 9001
G.NG.12.12NG060409 C---A-.......................---A.----------------T-A--------AG---------------C----C-C--T---------..--Y----T---------------------------------....---G-AG-A-------------.-. 8884
H.CD.04.LA19KoSa ---T-G.......................----.---GT-----------T-A---------G---------------C----C-C------------..--------------------T--------------------....---G------------------.-- 9677
H.CF.02.LA25LeMi ---T--.......................----.---G-C----------T-----------G--------------------C-C------------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9417
J.CD.03.LA26DiAn ---T--.......................----.---GT-----------T-A----A-AC-G-------A-------C------C--T---------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9666
J.CM.04.04CMU11421 ------.......................----.--RGT-----------T----------AG---------------C------C--.................................................................................. 9077
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .......................................................................................................................................................................... 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .......................................................................................................................................................................... 8604
01_AE.CM.11.1156_26 ------.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A---------.......................................................................................... 8855
01_AE.CN.12.DE00112CN011 -----G.......................----.--AGT-----------A-A---------G-------A-------C-----GC--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....-----A---------.......... 8939
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .......................................................................................................................................................................... 8667
01_AE.JP.11.DE00111JP003 ----TG............GGGCGGAGTTG---T.--AGT-----------T-A------AT-G-------A-------C-----GC--T---------..-------T-A--------G--.-----C-------------....---G-A------------....... 9025
01_AE.MM.14.fKSDU26 .......................................................................................................................................................................... 8376
01_AE.PH.15.DE00115PH012 --A--G.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....-----A------------....... 9551
01_AE.SE.12.070SE .......................................................................................................................................................................... 8583
01_AE.TH.10.DE00110TH001 -----G.......................----.---GG----------TT-A--------AG-------A-------C-----GC--T---------..-------T-.--------G-T.-----C-------------....---G-A--A------.......... 8916
01_AE.TH.11.40436v09_04 -----G.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----C---T---------..-------T----------G--.-----C-------------....---G-A----------------.-. 8774
01_AE.TH.90.CM240 -----G.......................----.--AGT--------A--T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-------T----------G--.-----C-------------....---G-A----------------.-- 9172
02_AG.CM.10.DE00210CM013 ---TTG.......................---A.--AGT-T---------T-A---------G---------------C----C-C------------..-------T-C----------T-------------------A....---G-AG---------------... 9140
02_AG.DE.09.701114 .......................................................................................................................................................................... 8706
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .......................................................................................................................................................................... 9158
02_AG.KR.12.12MHR9 .......................................................................................................................................................................... 9166
02_AG.LR.x.POC44951 ---TT-.......................---A.--AGT-----------T-A---------G---------------C----C-C------------..-------T-C----------T-------------------A....---G-AGA--------------.-- 9607
02_AG.NG.12.12NG060304 ---TG-.......................---A.--AGT-----------T-A..................................................................................................................... 8742
02_AG.NG.x.IBNG ---TT-.......................---A.--AGT-----------T-A--------C-G-------------------C-C------------..-------T-C-------------------------------....---G-GGA--------------.-- 9133
02_AG.PK.15.PK032 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G--------------------C--------------..-------T-C----------T--------------------....TCGG-.----------------.-- 9235
02_AG.SE.14.098GN ---TA-.......................---A.--AGTC----------T-----------G---------------C------C------------..-------A-G----........................................................ 8745
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TAR element start

B.FR.83.HXB2 TGGCCT.......................GGGC.GGGACTGGGGAGTGGCGAGCCCTCAGATCCTGCATATAAGCAGCTGCTTTTTGCCTGTACTGGG..TCTCTCTGGTTAGACCAGATCTGAGCCTGGGAGCTCTCTGG....CTAACTAGGGAACCCACTGCTT.AA 9606
02_AG.SN.13.9580 .......................................................................................................................................................................... 8833
03_AB.RU.97.KAL153_2 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G----------------------C------------..---------------------.-------------------....---G---A--------------.-- 8782
04_cpx.CY.94.94CY032_3 C-----.......................---A.---GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C------------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9021
05_DF.BE.x.VI1310 ---A--.......................----.----------------TGA---------G----------------------C--T---------..-------A------------T--------------------....---G------------------.-- 9052
06_cpx.AU.96.BFP90 ------.......................----.---G------------T-A---------G-------A-------C----C-C--T---------..-------T-C----------T-------------------A....---G-AG---------------.-- 9663
07_BC.CN.98.98CN009 ---T--.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A--C------------------------------....----------------------.-- 8949
08_BC.CN.97.97CNGX_6F ---T--.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A---------------------------------....---G-----------------.... 8802
09_cpx.GH.96.96GH2911 ------.......................----.---GT-----------T-A---------G---------------C------C--T---------..-------T-G----------A.-------------------....---G-A----------------.-- 8778
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 ---T--.......................----.A-A---.---------T-A---------G------------------C----------------..-------A-G-----------------C-------------....---T--G-------------C-.-- 8960
11_cpx.CM.95.95CM_1816 ------.......................----.---GT-----------T-A---------G---------------C----C-C--T---------..-------A---G-----------------------------....---G----------------..... 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 GCCAGA.......................----.-T--------------TCA---------G---------------C------C------------..-------A---G--------TA-------------------....---G------------------.-- 9591
13_cpx.CM.96.96CM_1849 ------.......................----.-----------A----T-A----.-............................................................................................................... 8916
14_BG.ES.05.X1870 C-----.......................---A.---GT-----------C-A--T-----AG-.-........................................................................................................ 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 -----G.......................----.--AGT------A----T-A---------G-------A-------C-----GC------------..-------T-G--------G--.-----C-------------....---G-A----------------.-- 8980
16_A2D.KR.97.97KR004 --T-AA.......................----.--AGT-----------T.A---------G--------------------C-C--T---------..-------T---G--------A.-------------------....---G-AG---------------A-- 9035
17_BF.AR.99.ARMA038 GCCAGA.......................----.----A-----------TCA---------G---------------C------C------------..-------A------------T--------------------....---G------------------.-- 8808
18_cpx.CU.99.CU76 C-----.......................----.---GT-----------T-A---------G-------A-------C----C-C--T---------..-------A---------------------------------....---G-----R------YK-Y-W.-- 8936
19_cpx.CU.99.CU7 .......................................................................................................................................................................... 8512
20_BG.CU.99.Cu103 -AA---.......................---A.---G-G---A.............................................................................................................................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 ---A-G.......................----.----A-T---------T-A---------G----------------------C--T---------..-----.-A-C----------T--------A-----------....---G---.-------------.... 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .......................................................................................................................................................................... 8372
23_BG.CU.03.CB118 -TA---.......................---A.---G--------.---T-A--------AG-.-........................................................................................................ 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .......................................................................................................................................................................... 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .......................................................................................................................................................................... 8425
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C------------..-------T-------------.------------------A....---G-A----------------.-- 9618
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS C-----.......................----.---GT-------------A---------G-------A-------C----C-C------------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9632
28_BF.BR.99.BREPM12609 .......................................................................................................................................................................... 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 ---T--.......................----.----------------------------G--------------T............................................................................................ 8979
31_BC.BR.04.04BR142 ---T--.......................----.-----C-----A----C-A------A--G----------A--------------T.----AA.......................................................................... 9057
32_06A6.EE.01.EE0369 ------.......................----.---G--------------A----G----G-------A-------C----C-C--T---------..-------T-C----------T-------------------A....---G-AG-A------------.... 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C -----G.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C-----GC--T---------..-------T----------G--------C-------------....---G-AG---------------.-- 8914
34_01B.TH.99.OUR1969P -----G.......................----.--AGT-----------T-A..................................................................................................................... 8668
35_AD.AF.07.169H ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A..................................................................................................................... 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .......................................................................................................................................................................... 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .......................................................................................................................................................................... 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 GTCA-A.......................----.-T--------------TCA--T---............................................................................................................... 8932
39_BF.BR.04.04BRRJ179 ---A--.......................----.-------------------------A--G-------------------------------G---..-------T------------------------------................................ 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 ---TG-.......................----.--A--A----------------------G---------------------...................................................................................... 9042
41_CD.TZ.05.CO6577V5 ---T--.......................----.--T-------------C-A..................................................................................................................... 8734
42_BF.LU.03.luBF_01_03 ------.......................----.R----A----------------------G---------------------C-------------..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9103
43_02G.SA.03.J11223 C---A-.......................---A.----------------T-A--------AG---------------C----C-C--.................................................................................. 9085
44_BF.CL.00.CH80 .......................................................................................................................................................................... 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK ---TT-.......................----.--AGT-----------A-A---------G-----------------------------------..-------A-G-------------------------------....---T-----------T-A----.-- 9568
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 C--T--.......................----.-----A----------------------G-----------------------------------..-------A-------------------C-------------....---G------------------.-- 9000
47_BF.ES.08.P1942 ------.......................----.-----A----------------------..---....................................................................................................... 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 G----G.......................----.--AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....---G-A----------------.-- 8835
49_cpx.GM.03.N26677 .......................................................................................................................................................................... 8519
50_A1D.GB.10.12792 ---TT-.......................----.--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C--T---------..-------T-------------.-----C---------................................. 8978
51_01B.SG.11.11SG_HM021 --A--G.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-----------------------------------------....---G-----------------.... 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 -----G.......................----.--AGT-----------T-----------G-------A-------C------C--T---------..-------T----------G--.-----C-------------....---G-AG--------------.... 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 -----G.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....---G-A----------------.-- 8942
54_01B.MY.09.09MYSB023 -----G.......................----.--ART-----------T-A---------G-------A-------C--Y---C--T--K------..-------T----------G--.-----C-------------....---G-AG---------------.-- 9053
55_01B.CN.10.HNCS102056 -----G.......................----.--AG.-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....---G-A-----------........ 8925
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .......................................................................................................................................................................... 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg ---T--.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C--T---------..-------A-G-------------------------------....--GT---------............ 8813
58_01B.MY.09.09MYPR37 ---T-G.......................----.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....---G-AR---------------.-- 8974
59_01B.CN.09.09LNA423 .......................................................................................................................................................................... 8380
60_BC.IT.11.BAV499 ---T--.......................----.----------------T-A---------G--------------------------------A--..-------A-G-------------------------------....---T------------------.-- 9571
61_BC.CN.10.JL100010 ---T--.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A---------------------------------....--G-------------------.-- 9003
62_BC.CN.10.YNFL13 ---T--.......................----.--A-.CT--------TC-A---------G-------A-------C----G-C--T---------..-------A-G-------------------------------....---T------------------.-- 8960
63_02A.RU.10.10RU6637 ---TTG.......................---A.--AGT-----------T-A---------G--------------------C-C------------..-------T-C----------T--------------------....---G------------------.-- 9157
64_BC.CN.09.YNFL31 ------.......................----.----.CT--------TC-A---------G-----------------------------------..-------A-G-------------------------------....---T---------------...... 8969
65_cpx.CN.10.YNFL01 ---A--.......................----.----.CT--------TC-A---------G---------------C------C--T---G-----..---------G-------------------------------....---CT-----------------.-- 9030
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 ----TG.......................---A.--AGT-----------T-A------R--G-------A-------C------C--T---------..-------T-A--------G--.-----C-------------....---G-A---A-C---.......... 8918
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 -----G.......................---A.--AGT-----------T-A------A--G-------A-------C------C--T---------..-------T-A--------G--.-----C-------------....---G-A................... 8903
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420---T-G.......................---A.--AGT-----------T-A---------G-------A-------C------C--T---G-----..-----------------------------------------....---G------------------.-- 9026
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .......................................................................................................................................................................... 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 --A-A-.......................---A.----------------------------G-------------------------------A--C......................................................AAA--G-AG------.-T 9055
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 ------.......................----.----------------------------G-------AG--A-AAG-GGGGA..................................................................................... 9062
73_BG.DE.01.9196_01 C---Y-.......................---A.---G-------R----C-A--------AG-------------.............................................................................................. 9062
74_01B.MY.10.10MYPR268 -----G.......................----.--AGT----------TT-A---------G-------A-------C------C--T---------..-------T----------G--.-----C--........................................ 8885
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 ------.......................----.------.--------TC-A---------G-----------------------------------..-------A--C-------------------........................................ 8835
78_cpx.CN.13.YNTC19 ----TG.......................----.---GT-----------T-A---------G-------A-------C------C-................................................................................... 8750
79_0107.CN.15.SX15DT013 ---T-G.......................----.------.--------TC-A---------G----------------------C--T---------..-------T-G--------G--.-----C-------------....---G-A------------....... 9000
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .......................................................................................................................................................................... 8249
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .......................................................................................................................................................................... 8319
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 ---T--.......................----.---G.CT--------TC-A---------G----------------------C--T---------..-------A---------------------------------....---G------------------.-- 9013
86_BC.CN.13.15YNHS18 ---T--......................G---G.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A-G---......................................................... 8656
87_cpx.CN.12.DH32 G-AA--.......................----.--A-.CT---------C-A---------G----------------------C--T---------..-------A-G-------------------------------....----------------------.-- 8944
88_BC.CN.05.05YNRL25sg ---T--.......................----.----.CT--------TC-A---------G----------------------C------------..-------A-G-------------------------------....---T--G------............ 8930
90_BF1.BR.11.BRGO6043 ------.......................----.------------G---------------G----------------------C------------..--------------------T--------------------....---G----A-------------.-- 9020
O.CM.96.LA51YBF35 G--A-AA......................---G.C--TTC----------T-A---------G---------------------C---T-----C---..---TGG-TAGAG------G--------C--------C---A....-CTCTAGCT------G------.-- 9746
O.CM.96.LA52YBF39 G--ATA.......................A--G.C---TC----------T-A--------AG---------------------C---T-----C---..-----G-TAGAG------G-TA-----C--------C----....-CTCTGGC-------G------A-- 9753
O.CM.99.99CMU4122 G--ATA.......................---G.C--TTC----------T-A---------G---------------Y-----C---T-----C---..----GG-TAGAGA-----G--------C--------C----....-CTCTAGCT------.......... 9186
O.CM.x.pCMO2_3 G--ATA.......................T--G.C--TTC----------T-A---------G---------------C-----C---T----AA---..----GG-TAGAGA-----G--------C--------C----....-CTCTAGCT------G------.-- 9760
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO G--ATG.......................---G.C--TTC----------TTA---------G---------------C-----CC--T-----C---..----GG-TAGAG------G--------C--------C----....-CTCTGGCT------G--....... 9077
O.FR.06.RBF206 G--ATAA......................T--G.C--T-C----------T-A--------AG---------------------C---T-----C---..---TAG-TAGGGA-T---G--------C--------C---A....TCTCTAGCT------G------.-- 9768
O.GA.10.10Gab1190 G--A-A.......................---G.C--TTC----------T-----------G---------------C-----C---T-----C---..---TAG-TAGAG------G-T------C--------C----....-CTCTAGCT------G------.-- 8871
O.GA.11.11Gab6352 G--ATA.......................---G.C--TTC----------TCA---------G---------------C-----C---T-----C---..----GG-TAGGGA-----G--------C---C----C----....-CTCTAGCT------G------.-- 8964
O.SN.99.99SE_MP1300 G--A-A.......................---G.C--TTC----------T-A---------G--------------------ACC--T-----C---..----GG-TAGAGA-----G--------C--------C----....-CTCTAGCT------G------.-- 9758
O.US.10.LTNP .......................................................................................................................................................................... 9103
N.CM.15.S4858 ---T-G..................................----------TT---------.G-------A-------C----C-C--T---------..-------T------------TA-------------------....---G-.----------------.-- 9069
N.FR.11.N1_FR_2011 ---T-G..................................---------TTT----------G-------.................................................................................................... 8892
P.CM.06.U14788 AA-T-C........CGAGGGCGGAACAAG---A.--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T---------..-----G--A.C---------TA-------------------.....-CTAAGCA----------G--.-- 9235
P.FR.09.RBF168 AA-T-C........CGAGGGCGGAACAAG---A.--AG-A---------TTTCA--CTCAGAG--------------------CAC--T---------..-----G--A.C---------TA-------------------....-CTTAAGCA-------------.GG 9755
CPZ.TZ.06.TAN5 -TA--A.......................----.-----A---------TTTTG--CGCTGAG---------------------GC--TCTGTAAA--GC---TG-CT-AACTG---------------------------TAGTGACTGGCTT--GA--G------.-G 9781
CPZ.US.85.US_Marilyn .--T-A.......................----.--A--A---CGTG-TTTTA------A-GA-------A-------C---C-C---T---------..-----.-C-C----------AA-----C-------------....---GT.GTA-------------.-- 9670
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 G--A-AA..........GGGCGGTTTA..A--G.C--TTC----------T-A---------G---------------------C---T---------..---TAG-TAGAG------G--------C--------C----...AACTCTAGCT-------------.-- 9231
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 A-T--GAAAGTCCCCGAGGGCGGAACCAT---A.--AG-A---------TTTCA--CTCA.............................................................................................................. 9012
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Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 G.CCTCAAT.AAAGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTG...........TGTGAC.TCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGT.GTGGAAAATCTCTAGCA. 9719
A1.CD.02.LA01AlPr -.-------.-----------------A-----------------------.---...........-A----.--------------------------AC-C---A-TT-.--.A-------------. 9786
A1.CM.08.886_24 -.-------.------------------------------------A----T---...........------.--------------------------AC-C---G-G--.--.A---........... 9166
A1.ES.15.100_117 .................................................................................................................................. 8977
A1.KE.11.DEMA111KE002 .................................................................................................................................. 8991
A1.PK.15.PK034 .................................................................................................................................. 9171
A1.RW.11.DEMA111RW002 .................................................................................................................................. 9033
A1.SE.13.078SE .................................................................................................................................. 8595
A1.UG.11.DEMA110UG009 .................................................................................................................................. 8948
A2.CM.01.01CM_1445MV .................................................................................................................................. 8832
A3.SN.01.DDI579 .................................................................................................................................. 8801
A4.CD.97.97CD_KCC2 -.-------A-------------------------G---------------.---...........------.--------------------------ACC----CAGAG...T-----ATCTCTAGCA 9739
A6.BY.13.PV85 .................................................................................................................................. 9020
A6.IT.02.60000 -.-------.-----------------------------------------.---...........---R--.--------------------------AC-C---A-T--.--AA-------------. 9781
A6.RU.11.11RU6950 -.-------.--------------------T-.................................................................................................. 9205
A6.UA.12.DEMA112UA024 .................................................................................................................................. 9619
B.AR.14.DEMB14AR003 -.-------.-----------------------................................................................................................. 9639
B.BR.10.10BR_MG035 -.-------.-----------------------------------------.---...........-T----.C------------------------TAC---G------.AA---------------. 9230
B.CU.14.14CU005 .................................................................................................................................. 8302
B.DE.13.366396 .................................................................................................................................. 8567
B.DE.13.947915 .................................................................................................................................. 8684
B.DO.11.DEMB11DR001 -.-------.-----------------------................................................................................................. 9645
B.ES.15.100600 .................................................................................................................................. 8968
B.FR.11.DEMB11FR001 .................................................................................................................................. 8846
B.JP.12.DEMB12JP001 .................................................................................................................................. 9016
B.PH.15.DEMB15PH003 -.-------.------------------------------------A----.---TGACTCTGGTT------.--------------------------.-----------.-----------------. 9744
B.RU.11.11RU21n -.-------.-------------------CT-.................................................................................................. 9165
B.SE.15.102SE .................................................................................................................................. 8750
B.TH.10.DEMB10TH002 .................................................................................................................................. 8931
B.US.16.2609 -.-------.-----------------------------------------.---...........------.--....................................................... 8954
C.BR.11.DEMC11BR035 -.-------.-------------------CT--------------------.---...........------.-------------------------A-C---T------.-----------------. 9184
C.CN.10.YNFL19 -.------.......................................................................................................................... 9013
C.DE.10.622166 .................................................................................................................................. 8659
C.ES.15.100_118 .................................................................................................................................. 8964
C.ET.08.ET104 .................................................................................................................................. 8586
C.IN.15.NIRT008 .................................................................................................................................. 8699
C.MW.09.703010256_CH256.w96 -.-------.-------------------CT--------------------.---...........------.--------------------------A----G--TG..C-----------------. 9704
C.NG.10.10NG020523 .................................................................................................................................. 8727
C.NP.11.11NP016 .................................................................................................................................. 8591
C.PK.14.DEMC14PK009 -.-------.-----------------TA-TG--C----------------.---...........------.-------------------------------G--AGT..-----------------. 9156
C.SE.15.100ET .................................................................................................................................. 8819
C.TZ.08.707010457_CH457.w8 -.-------.-------------------CT--------------------.---...........------.--------------------------AA--GT-GT---.----------------.. 9693
C.US.14.M0118v1d14_5M04_C5 -.-------.----------------........................................................................................................ 9037
C.ZA.13.DEMC13ZA152 -.-------.----------------........................................................................................................ 9094
C.ZM.11.DEMC11ZM006 .................................................................................................................................. 8984
D.BR.10.10BR_RJ095 .................................................................................................................................. 8864
D.CD.03.LA17MuBo -.-------.----------------A------------------------.---...........------.--------------................----GT--.-CCC.............. 9770
D.CM.10.DEMD10CM009 .................................................................................................................................. 8965
D.CY.06.CY163 .................................................................................................................................. 8143
D.KE.11.DEMD11KE003 .................................................................................................................................. 8934
D.SE.12.077UG .................................................................................................................................. 8828
D.TZ.04.CO6405V4 .................................................................................................................................. 8754
D.UG.10.DEMD10UG004 .................................................................................................................................. 8904
D.UG.11.DEMD11UG003 .................................................................................................................................. 8950
D.YE.02.02YE516 .................................................................................................................................. 8797
F1.AO.06.AO_06_ANG32 .................................................................................................................................. 8257
F1.AR.02.ARE933 .................................................................................................................................. 8338
F1.BR.11.DEMF111BR037 -.-------.---------------A-------------------------.--............................................................................ 9221
F1.CY.08.CY222 .................................................................................................................................. 8096
F1.ES.11.VA0053_nfl .................................................................................................................................. 8935
F1.FR.04.LA22LeRe -.-------.----------------A---T--------------------.---...........------.--------------------------A-----------.---------------... 9584
F1.RO.03.LA20DuCl -.-------.----------------A------A--.............................................................................................. 9734
F1.RU.08.D88_845 .................................................................................................................................. 9049
F2.CM.10.DEMF210CM007 .................................................................................................................................. 8936
F2.CM.11.DEURF11CM026 A...-GC-G.C-TCTGA-GG--AGCCA--C-CC-GTCCC-CCC-TG-AAC-.CCC.......TCTGGAAAGTCC-CA-CGGAA--TCCC-TT-AGA-T-T-C-AT-----C.A-.CTTCTGTGTC----. 9059
G.CD.03.LA23LiEd -.-------.--------------------T----G---------------.---...........------.--------------------------ACAC---A--T-.--.A-------------. 9711
G.CM.08.789_10 .................................................................................................................................. 9034
G.CM.10.DEMG10CM008 .................................................................................................................................. 8979
G.CN.08.GX_2084_08 -.------.......................................................................................................................... 8895
G.CN.16.224GX .................................................................................................................................. 8847
G.ES.14.EUR_0033 .................................................................................................................................. 8894
G.GW.08.LA57LmNe -.-------.-----------------------------------------.---...........------.--------------------------AC-C---AT---.--..-------------. 9767
G.KE.09.DEMG09KE001 .................................................................................................................................. 9001
G.NG.12.12NG060409 .................................................................................................................................. 8884
H.CD.04.LA19KoSa -.-------.----------------A---T---C----G--T--------.---...........------.-------------------------................................ 9760
H.CF.02.LA25LeMi -.-------.---------------A--...................................................................................................... 9443
J.CD.03.LA26DiAn -.-------.---------------K--...................................................................................................... 9692
J.CM.04.04CMU11421 .................................................................................................................................. 9077
K.CD.97.97ZR_EQTB11 .................................................................................................................................. 8600
K.CM.96.96CM_MP535 .................................................................................................................................. 8604
01_AE.CM.11.1156_26 .................................................................................................................................. 8855
01_AE.CN.12.DE00112CN011 .................................................................................................................................. 8939
01_AE.IR.10.10IR.THR48F .................................................................................................................................. 8667
01_AE.JP.11.DE00111JP003 .................................................................................................................................. 9025
01_AE.MM.14.fKSDU26 .................................................................................................................................. 8376
01_AE.PH.15.DE00115PH012 .................................................................................................................................. 9551
01_AE.SE.12.070SE .................................................................................................................................. 8583
01_AE.TH.10.DE00110TH001 .................................................................................................................................. 8916
01_AE.TH.11.40436v09_04 .................................................................................................................................. 8774
01_AE.TH.90.CM240 AG-------.--------------------A-.................................................................................................. 9203
02_AG.CM.10.DE00210CM013 .................................................................................................................................. 9140
02_AG.DE.09.701114 .................................................................................................................................. 8706
02_AG.KR.12.12MHI11_10746 .................................................................................................................................. 9158
02_AG.KR.12.12MHR9 .................................................................................................................................. 9166
02_AG.LR.x.POC44951 -.-------.--------------C---...................................................................................................... 9633
02_AG.NG.12.12NG060304 .................................................................................................................................. 8742
02_AG.NG.x.IBNG -.-------.-----------------------------------------A---...........------.---------................................................ 9201
02_AG.PK.15.PK032 -.-------.------------------------................................................................................................ 9267
02_AG.SE.14.098GN .................................................................................................................................. 8745
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HIV-1 Genomes

Poly-A signal 3’ LTR R repeat end 3’ LTR U5 start 3’ LTR U5 end
B.FR.83.HXB2 G.CCTCAAT.AAAGCTTGCCTTGAGTGCTTCAAGTAGTGTGTGCCCGTCTG.TTG...........TGTGAC.TCTGGTAACTAGAGATCCCTCAGACCCTTTTAGTCAGT.GTGGAAAATCTCTAGCA. 9719
02_AG.SN.13.9580 .................................................................................................................................. 8833
03_AB.RU.97.KAL153_2 -.-------.------------------...................................................................................................... 8808
04_cpx.CY.94.94CY032_3 -.-------.---------------------................................................................................................... 9050
05_DF.BE.x.VI1310 -..------.---------------G--GCATGC................................................................................................ 9083
06_cpx.AU.96.BFP90 -.-------.--------------------AT-------------------.---...........------.--------------------------AC-C---A----.--.A-------------. 9775
07_BC.CN.98.98CN009 -.-------.---------------------................................................................................................... 8978
08_BC.CN.97.97CNGX_6F .................................................................................................................................. 8802
09_cpx.GH.96.96GH2911 -.-------.------------------C-A--------------------.---...........------.--------------------------AC-C---A-GAG.--.A-------------. 8890
10_CD.TZ.96.96TZ_BF061 -.-------.--------................................................................................................................ 8976
11_cpx.CM.95.95CM_1816 .................................................................................................................................. 9017
12_BF.AR.99.ARMA159 -.-------.------------------------------------A-T--.---...........------.--------------------------A--C--------.-----------------. 9704
13_cpx.CM.96.96CM_1849 .................................................................................................................................. 8916
14_BG.ES.05.X1870 .................................................................................................................................. 9028
15_01B.TH.99.99TH_MU2079 AGG------.-------TG-.............................................................................................................. 8999
16_A2D.KR.97.97KR004 -.-------.-------------------G-................................................................................................... 9064
17_BF.AR.99.ARMA038 .................................................................................................................................. 8808
18_cpx.CU.99.CU76 R.-T---TA.-....................................................................................................................... 8945
19_cpx.CU.99.CU7 .................................................................................................................................. 8512
20_BG.CU.99.Cu103 .................................................................................................................................. 8935
21_A2D.KE.99.KER2003 .................................................................................................................................. 8816
22_01A1.CM.01.01CM_0001BBY .................................................................................................................................. 8372
23_BG.CU.03.CB118 .................................................................................................................................. 8964
24_BG.ES.08.X2456_2 .................................................................................................................................. 8925
25_cpx.CM.02.1918LE .................................................................................................................................. 8425
26_A5U.CD.02.02CD_MBTB047 -.-------.-------------------------G---------------.---...........------.--------------------------AC-C---GT---.--.A-------------. 9730
27_cpx.FR.04.04CD_FR_KZS -.-------.-----------------------------------------.---...........------.--------------------------A-----------.-----------------. 9745
28_BF.BR.99.BREPM12609 .................................................................................................................................. 8886
29_BF.BR.01.BREPM16704 .................................................................................................................................. 8979
31_BC.BR.04.04BR142 .................................................................................................................................. 9057
32_06A6.EE.01.EE0369 .................................................................................................................................. 9229
33_01B.ID.07.JKT189_C AG-------.-------------........................................................................................................... 8936
34_01B.TH.99.OUR1969P .................................................................................................................................. 8668
35_AD.AF.07.169H .................................................................................................................................. 8698
36_cpx.CM.00.00CMNYU830 .................................................................................................................................. 8410
37_cpx.CM.00.00CMNYU926 .................................................................................................................................. 8396
38_BF1.UY.03.UY03_3389 ....................................................-CT........................................................................... 8935
39_BF.BR.04.04BRRJ179 .................................................................................................................................. 9057
40_BF.BR.05.05BRRJ055 .................................................................................................................................. 9042
41_CD.TZ.05.CO6577V5 .................................................................................................................................. 8734
42_BF.LU.03.luBF_01_03 -.-------.------------R--......................................................................................................... 9126
43_02G.SA.03.J11223 .................................................................................................................................. 9085
44_BF.CL.00.CH80 .................................................................................................................................. 8858
45_cpx.FR.04.04FR_AUK -.-------.-----------------------------------------.---...........------.--------------------------AC-C---G-G--.--.A-------------. 9680
46_BF.BR.07.07BR_FPS625 -.-------.------------------------------------A----.---...........------.-------G----------------A-A--------C-G.-----------------. 9113
47_BF.ES.08.P1942 .................................................................................................................................. 8926
48_01B.MY.07.07MYKT021 -.-------.--------------------A----G---------------............................................................................... 8884
49_cpx.GM.03.N26677 .................................................................................................................................. 8519
50_A1D.GB.10.12792 .................................................................................................................................. 8978
51_01B.SG.11.11SG_HM021 .................................................................................................................................. 8807
52_01B.MY.03.03MYKL018_1 .................................................................................................................................. 8925
53_01B.MY.11.11FIR164 AG-------.---..................................................................................................................... 8954
54_01B.MY.09.09MYSB023 -.-------.--------................................................................................................................ 9069
55_01B.CN.10.HNCS102056 .................................................................................................................................. 8925
56_cpx.FR.10.URF5_patient_A .................................................................................................................................. 8396
57_BC.CN.09.09YNLX19sg .................................................................................................................................. 8813
58_01B.MY.09.09MYPR37 A................................................................................................................................. 8975
59_01B.CN.09.09LNA423 .................................................................................................................................. 8380
60_BC.IT.11.BAV499 -.-------.------AAT-----------T--------------------.---...........------.-------------------------A-C---T----T-.-----------------. 9684
61_BC.CN.10.JL100010 -.-------.-----------.--.......................................................................................................... 9024
62_BC.CN.10.YNFL13 A.G-CTC-A.-....................................................................................................................... 8969
63_02A.RU.10.10RU6637 -.-------.--------------------T-.................................................................................................. 9187
64_BC.CN.09.YNFL31 .................................................................................................................................. 8969
65_cpx.CN.10.YNFL01 A.G-CTC-A......................................................................................................................... 9038
67_01B.CN.11.ANHUI_HF115 .................................................................................................................................. 8918
68_01B.CN.11.ANHUI_WH73 .................................................................................................................................. 8903
69_01B.JP.05.05JPMYC113SP420AG-------.--------------------A----G-----------C---TG-T...........AAG---.--------------------------............................... 9112
70_BF1.BR.10.10BR_PE004 .................................................................................................................................. 8524
71_BF1.BR.10.10BR_PE008 A.................................................................--CAG-A----..................................................... 9067
72_BF1.BR.10.10BR_MG002 .................................................................................................................................. 9062
73_BG.DE.01.9196_01 .................................................................................................................................. 9062
74_01B.MY.10.10MYPR268 .................................................................................................................................. 8885
77_cpx.MY.14.14MYNBB090 .................................................................................................................................. 8835
78_cpx.CN.13.YNTC19 .................................................................................................................................. 8750
79_0107.CN.15.SX15DT013 .................................................................................................................................. 9000
82_cpx.MM.13.mSSDU12 .................................................................................................................................. 8249
83_cpx.MM.13.mSSDU94 .................................................................................................................................. 8319
85_BC.CN.14.14CN_SCYB2 -.------.......................................................................................................................... 9020
86_BC.CN.13.15YNHS18 .................................................................................................................................. 8656
87_cpx.CN.12.DH32 A.G-CTC-A......................................................................................................................... 8952
88_BC.CN.05.05YNRL25sg .................................................................................................................................. 8930
90_BF1.BR.11.BRGO6043 -.-----........................................................................................................................... 9026
O.CM.96.LA51YBF35 C.G------.-----------------AG..---C---------T-A----...............-TCA--.C-----GT---------........................................ 9816
O.CM.96.LA52YBF39 C.G------.-----------------TG..---C---------T-A----...............-TCA--.C-----GT---------........................................ 9823
O.CM.99.99CMU4122 .................................................................................................................................. 9186
O.CM.x.pCMO2_3 C.G------.-----------------AG..---C---------T-A----...............-TCA--.C------T----------------T-ACG-AGACTGAA.-CA--------------. 9868
O.ES.01.Read25_HIV_GroupO .................................................................................................................................. 9077
O.FR.06.RBF206 C.G------.-----------------AG..---C---------T-A----...............-TCA--.C------T----------------T-ACG-AGACTGAA.-CA------TCTCTAGCA 9877
O.GA.10.10Gab1190 C.G------.----------------AT-..---C---------T-A----...............-TCA--.C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAA.-CA-----ATCTCTAGCA 8980
O.GA.11.11Gab6352 C.G------.-----------------A-..---C---------T-A----...............-TCA--.C-----GT----------------T-ACG-AGACTGAG..-A-----ATCTCTAGCA 9072
O.SN.99.99SE_MP1300 C.G------.-----------------AG..---C---------T-A----...............-TCA--.C------T---------........................................ 9828
O.US.10.LTNP .................................................................................................................................. 9103
N.CM.15.S4858 -..-C............................................................................................................................. 9072
N.FR.11.N1_FR_2011 .................................................................................................................................. 8892
P.CM.06.U14788 A.AA.............................................................................................................................. 9238
P.FR.09.RBF168 AAG------.-----------------AG-A---C---------T-A----.--............CAGA--.------GT----------------G-AC--CTAG-C-A.-----------------. 9868
CPZ.TZ.06.TAN5 C.A------.-----C-----GAGAGTG--..-AC-----------A-T-C.A-..........ACC-C-T-TG-CCTGGGG---------------TTTG-AGT-G-TAA.--.A----------C--. 9893
CPZ.US.85.US_Marilyn -.-------.--------------------T--------------TA--CT.............TCA-----.------------------------A-TC--A-AAGTAG.--.--------------. 9781
GOR.CM.12.SIVgor_BQID2 C.G------.--...................................................................................................................... 9241
GOR.CM.13.SIVgor_BPID15 .................................................................................................................................. 9012
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